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(57) Abstract: The invention relates to nucleic acid molecules coding for (poly)peptides associated with apoptosis. In preferred 
forms of embodiment, the (poly )pepti des induce or inhibit apoptosis. The invention also relates to (poly)peptides coded by said 
nucleic acids, vectors containing said nucleic acid molecules, and hosts transformed by said nucleic acid molecufes. Preferably, the 
hosts are transgenic non-human mammals. The invention further relates to methods for identifying test substances which directly 
or indirectly activate or inhibit the inventive (po]y)peptides, and to methods for improving such test substances. Furthermore, the 
invention relates to methods for producing phannaceuticals or medical products in which the identified or improved test substance 
is formulated with a pharmaceutical ly acceptable carrier or diluting agent, and to pharmaceuticals which can be used to induce or 
inhibit apoptosis and to treat associated diseases. 

(57) Zusammenfassung: Die vorliegende Siindung betrifift Nukleinsauremolekiile, die Apoptose-assoziierte (Poly)peptide kodic- 
ren. In bevorzugten Ausfiihrungsformen induzieren oder inhibieren die {Poly)peplide Apoptose. Femer betrifft die Erfindung von 
diesen Nukleinsauren kodierte (Poly)peptide, Vektoren, die die Nukleinsauremolekule enthalten und mit diesen Nukleinsauremolc- 
kiilen transformierte Wirte. Voi^ugsweise sind die Wirte transgene nichl-menschliche Sauger. Dariiber hinaus betrifft die Erfindung 
Verfahren zur Identifizierung von Testsubstanzen, welche die erfindungsgemassen (Poly)peptide diiekl oder indirekt aktivieren oder 
inhibieren und zur Verbesserung solcher Testsubstanzen. Schliesslich betrifft die Erfindung Verfahren zurHersteUung von Arznei- 
mitleln oder Medizinprodukten. in denen die idenliGzierte oder verbesserte Testsubsianz mit einem pharmiazeutisch vertraglichen 
Trager oder VerdUnnungsmittel formuliert wird sowie Aizndmittel. die zur Induktion oder Inhibition von Apoptose und zur Behand- 
Inno ent!^nrpx:hp.ndp.r Krankhmlp.n einpeselrt werden kftnncn. 
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Neue Apoptose-induzierende DNA-Sequenzen 



Die vorliegende Erfindung betrifft Nukleinsauremolekule, die Apoptose-assoziierte 
(Poly)peptide kodieren. In bevorzugten AusfOhrungsformen Induzieren Oder inhibieren 
die (Poly)peptlde Apoptose. Femer betrifft die Erfindung von diesen NukleinsSuren 
kodierte (Poly)peptide, Vektoren, die die NukleinsSurenfiolekQIe enthalten und mit 
diesen Nuklelns§uremolekQlen transformierte Wirte. Vorzugswelse sind die WIrte 
transgene nicht-menschliche Sauger. DarQber hinaus betrifft die Erfindung Verfahren 
zur Identifizierung von Testsubstanzen, welche die erfindungsgemSlien (Poly)peptide 
direkt oder Indirekt aktivieren Oder inhibieren und zur Verbesserung solcher 
Testsubstanzen. SchlieBlich betrifft die Erfindung Verfahren zur Hei^tellung von 
ArzneimitteIn oder Medizinprodukten, in denen die Identlfizierte oder verbesserte 
Testsubstanz mit einem phanmazeutisch vertrSglichen TrSger oder VerdQnnungsmlttel 
fonnuliert wird sowie Arzneimittel, die zur Induktion oder Inhibition von Apoptose und 
zur Behandlung entsprechender Krankheiten eingesetzt werden konnen. 

In der Beschreibung sind eine Reihe von Dokumenten aus dem Stand der Technik 
zitiert. Der OfPenbarungsgehalt dieser Dokumente, einschlieBlich der zitierten 
Gebrauchsanweisungen, ist hiennit per Referenz in die Beschreibung inkorporiert. 

Apoptose ist das genetisch kodierte Selbstmordprogramm, welches in eukaryontlschen 
Zellen unter bestimmten physiologischen oder pathologischen Bedingungen induziert 
wird. Die Induktion der Apoptose muss auBerordentlich prazise reguliertsein, denn eine 
Hyperaktivitat kann zu degenerativen Erkrankungen fQhren. Auf der anderen Selte kann 
eine verringerle Apoptose-lnduktion zurTumorprogression beitragen. 

Verschiedene niedemnolekulare Induktoren der Apoptose wurden bereits beschrieben. 
. Eine wichtige Klasse sind Tumorcytostatika. Auf welche Weise diese Cytostatika oder 
andere Substanzen Apoptose Induzieren konnen, Ist in den meisten Fallen jedoch 
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Die Identifizierung von Apoptose-induzlerenden Genen/Proteinen oder anderen 
dominanten Genen mit einer nicht-selektionierbaren AktlvltSt ist problematisch, da eine 
stabile rekomblnante Expression solcher Gene in einer Zielzelle entweder gar nicht oder 
nur selir schwer mSglich ist. Daher ist es erforderlich, spezielle Screening-Verfahren zur 
Identifizierung solcher Gene zu verwenden. Hierzu wurden bereits verschiedene in vitro 
Verfahren entwickelt (King et a!., Science 277 (1997), 973-974 und Lustig et al., Meth. 
Enzymol. 283 (1997), 83-99). Von anderen Arbeitsgruppen wurden transgene MSuse 
erzeugt, die multiple Transgene enthalten, deren Funktionen durch Untersuchung des 
PhSnotyps bestimmt wird (Simonet et al.. Cell 89 (1997), 309-319 und Smith et a!., Nat. 
Genet. 16 (1997), 28-36). Ein Nachteil bei den in vitro Verfahren besteht darin, dass die 
erhaltenen Ergebnisse nicht ohne weiteres mit komplex regulierten zellbiologischen 
Effekten korrelieren. Untersuchungen an transgenen Tiere wiederum sind sehr 
aufwendig und mQhsam. 

Grimm und Leder (J. Exp. Med. 185 (1997), 1137-1142) beschreiben ein Verfahren zur 
Identifizierung und Isolierung dominanter Apoptose-lnduzierender 
Nukleinsauresequenzen. HIerbei werden klelne Plasmidpools entsprechend 20 Klonen 
aus nomnalisierten cDNA-Expresslonsbibliotheken in die humane Nierenzellinie 293 
transient eingefuhrt. Die Apoptose-induzierende Aktivitat einer Nukleinsauresequenz 
wird manuell durch mikroskopische Inspektion auf fQr Apoptose charakteristische 
morphologische Mericmale bestimmt. Mit Hilfe dieses Verfiahrens konnte das Apoptose- 
induzierende Adenin-Nukleotid-Translokase-1-(ANT-1) Gen identlfiziert werden. Das 
ANT-1-Gen gilt als ursachlich fQr die degenerative Herzkrankheit dilatorische 
Kardiomyopathie(DCM) (PCT/EPOO/08812). ' 

Wahrend das ANT-1-Gen bzw. das dadurch kodierte Protein fQr die Entwicklung von 
Arzneimittein zur Bekampfung bestimmter Krankhelten eingesetzt werden kanp, besteht 
jedoch ein Bedarf an der Identifizierung und Isolierung weiterer Apoptose-assoziierter 
Sequenzen. Dies liegt daran, daB mit den bislang identifizierten Apoptose-assoziierten 
Sequenzen Arzneimittel nur gegen eine begrenzte Anzahl von Krankhelten entwickelt 
werden konnen, die ursachlich mit Apoptose zusammenhangen. DarOber hinaus wird 
enivartet, dali bestimmte noch nteht bekannte oder noch nicht mit Apoptose assoziierte 
Gene bzw. deren Genprodukte bei der Induktton oder der Inhibition von Apoptose 
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zusammenwirken. Hier wSre wOnschenswert. wenn die molekularen Zusammenhange 
aufgekiart werden kQnnen, da sich hierdurch besonders erfolgversprechende AnsStze 
zur BekSmpfung Apoptose-assoziierter Krankhelten ablelten lassen. Voraussetzung fQr 
dieses Ziel ist. daU mSglichst viele mit Apoptose assoziierte Gene bzw. Genprodukte 
identifiziert werden. bzw. daS unmittelbare Korrelationen zwischen Genen bzw. 
Genprodukten und Apoptose hergestellt werden kOnnen. 

Diese der Erfindung zugrunde liegende Aufgabe wird durch die in den AnsprQchen 
gekennzelclineten AusfOlirungsfonmen gelost. 

DemgemaiS betrifft die vorliegende Erfindung ein Nukleinsauremolekill kodierend ein 
(Poly)peptid, das Apoptose-assoziiert ist und (a) das ein NukieinsauremolekQl nnit einer 
der Nukleotidsauresequenzen der SEQ ID NO: 1-119 und SEQ ID NO: 209-398 ist; (b) 
ein NukieinsauremolekQl ist, das ein (Poly)peptid mit einer der Aminosauresequenzen 
der SEQ ID NO: 120-208 und SEQ ID NO: 399-579 kodiert; (c) ein NukieinsauremolekQl 
ist, das das NukieinsauremolekQl gemas (a) oder (b) umfaBt; (d) ein 
NukieinsauremolekQl ist, be! dem im Vergleich zu dem NukieinsauremolekQl gemaB (a), 
(b) Oder (c) mindestens ein Nukleotid substitulert, deletiert oder insertiert Ist; (e) ein 
NukieinsauremolekQl ist, das unter stringenten Bedingungen an den komplementaren 
Strang des NukleinsauremolekQIs gemaS (a), (b), (c), oder (d) hybridisiert; (f) ein 
NukieinsauremolekQl ist, das mindestens 80% identisch zu dem NukieinsauremolekQl 
gemaB (a), (b), (c), (d), oder (e) ist; (g) ein NukieinsauremolekQl ist, das ein (Poly)peptid 
kodiert, das zu mindestens 80% identisch zu dem (Poly)peptid ist, das von dem 
NukieinsauremolekQl gemaB (b), (c), (d), (e) oder (f) kodiert wird; oder (h) ein 
NukieinsauremolekQl ist, das von dem NukieinsauremolekQl gemaB (a), (b), (c), (d), (e), 
(f), Oder (g) transkribiert wird. 

Der Begriff (Poly)peptid schlieBt erfindungsgemaB Polypeptide (Proteins) wie auch 
Peptide ein. Peptide haben dabei eine maximale Anzahl von 30 Aminosauren, 
wohingegen Aminosaureketten mit mehr als 30 Aminosauren als Polypeptide 
bezeichnet werden. 

Der Begriff ,Apoptose-assoziiert" in Kombination m'rt Nukleinsauren/(Poly)peptlden, 
beschreibt sotehe Nukleinsauren/(Poly)peptide. die mit dem Auftreten apoptotischer 
Prn-recce in pinfir 7filifi insbesondere in einer Saugerzelle, assoziiert sind. Dabei 
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kfinnen die Nukleinsauren/<Poly)peptide Apoptose-induzlerende 

NuklelnsSuren/(Poly)peptide sein, d.h. Nukleinsauren/(Poly)peptide, die apoptotische 
Prozesse hervorrufen oder/und ffirdern kSnnen. Besonders bevorzugt sind die 
erfindungsgemSBen Nukleinsauren dominant Apoptose-induzierende Nukleinsauren, 
die in der Lage sind, bei Expression in einer Zeiie Apoptose zu induzleren und die fur 
Apoptose charakteristischen Merkmale, wie etwa DNA-Fragmentierung, 
morphologische Besonderheiten etc., hervorzurufen. Die NukleinsSuren kdnnen in 
doppelstrangiger Oder einzelstrSngiger Form, z.B. als DNA oder RNA, voriiegen. Die 
isolierten NukleinsSuren kSnnen iliren zellulSren Effekt durch Expression, insbesondere 
durch Oberexpression in Zelien entfalten. Damit sind sie induzierbar und ilire 
Venwendung als therapeutisches Agens mdglich. DarQber liinaus schlieSt der Begriff 
"Apoptose-assoziiert" ein, da& die NukieinsSuren bzw. (Poly)peptide keinen direkten 
Einfluli auf die Induktion von Apoptose aufweisen, sondern Tell einer Kaskade, 
beispielsweise einer enzymatisclien Kaskade oder einer Signaltransduktionskaskade 
sind und andere MItglieder dieser Kaskade einen direkten EinfluB auf die Induktion von 
Apoptose haben. Sofern beispielsweise ein in dieser Kaskade stromabwSrts 
befindllches Mitglied Ausloser der Apoptose ist, kann dennoch uber die Aktivierung oder 
Inhibition der Nukleinsauren bzw. der (Poly)peptide, die im Zusammenhang mit dieser 
Erfindung identifizlert wurden, EinfluB auf die Apoptose genommen werden, da 
hierdurch die Expression des strpmabwarts gelegenen Mitglieds beeinfluBt, z.B. 
unterbunden wird. GleichemiaBen konnen die entscheidenden Schalthebel fur die 
Apoptose, beispielsweise deren Induktion, stromaufwarts in der Kaskade gelegen sein. 
Durch Manipulation der Expression oder des Expressionsproduktes des stromaufwarts 
gelegenen Mitglieds ist dann gegebenenfalis auch die Expression der NukieinsSuren 
bzw. der (Poly)peptide, die im Zusammenhang mit dieser Erfindung identlfiziert wurden, 
gegeben, die wiederum letztendlich EinfluB auf die Apoptose, beispielsweise deren 
Induktion haben kann. Auch Insofern fOhren solche Anderungen In der Aktlvitat 
verschiedener Mitglleder der Kaskade zu einem "Apoptose-assozliertem" Verhalten der 
Nukleinsauren bzw. der (Poly)peptide, die im Zusammenhang mit dieser Erfindung 
identlfiziert wurden. 



ErfindungsgemaB wurde eine Anzahl an NukleinsdufemolekQIen klentriiziert, die 
<Poly)peptide kodieren, welche mit Apoptose assozilert sind. Neben den konkret per 
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NukleinsSuresequenz (und SEQ ID NO: 1-119 und SEQ ID NO: 209-398) dargestellten 
Sequenzen umfalit die Erflndung ferner solche Sequenzen, die dasselbe (Poly)peptid 
kodieren wie die konkret offenbarten Sequenzen, also solche Sequenzen, die sich von 
den konkret offenbarten Sequenzen durch die Degeneration des genetischen Kodes 
unterscheiden. Auch umfalXt von der Erfindung sind Nukleinsauresequenzen, wetehe 
die konkret offenbarten Sequenzen umfassen. ErfindungsgemaU erstrecken sich solche 
Sequenzen maximal 5 kB, vorzugsweise nicht mehr als 3 kB und besonders bevorzugt 
nicht mehr als 1 kB von der konkret beschriebenen Oder von den sich durch die 
Degeneration des genetischen Codes davon unterscheidenden Sequenzen in 6'- 
und/oder 3'-Richtung. Derartige Sequenzen kodieren beispielsweise Fusionsproteine. 

Die erfindungsgemaBen Nukleinsauren umfassen ferner solche MolekQle, die sich von 
den vorstehend genannten Molekulen durch mindestens ein substituiertes, deletiertes 
Oder insertiertes Nukleotid unterscheiden. Eingeschlossen sind auch die moglichen 
unterschiedltehen Kombinationen dieser Mutationen. Durch den Begriff .mindestens" ist 
klargestellt, dalS die Unterschiede auch mehrere Nukleotide betreffen konnen. Diese 
unterschiedlichen Nukleotide kOnnen aneinandergereiht sein, beispielsweise bel einer 
groBeren Deletion oder kSnnen Ober die Sequenz, beispielsweise als Substitutionen 
einzelner Nukleotide, verstreut sein. Auch hier sind samtliche denkbaren Komblnattonen 
von der Erfindung umfaBt. Voraussetzung ist jedoch in alien Fallen, daB die 
NukleinsauremolekQIe bzw. die davon kodierten (Poly)peptide die Apoptose- 
assoziierten Eigenschaften beibehalten. Die sich von den konkret offenbarten 
Nukleinsauren unterscheidenden MolekQle kSnnen beispielsweise mit den In den 
Beispielen offenbarten Verf'ahren auf die Apoptose-assoziierten Eigenschaften hin 
getestet werden. 

NukleinsauremolekQIe, welche mit den komplementaren Strangen der oben genannten 
NukleinsauremolekQIe unter stringenten Bedingungen hybridisieren und die genannte 
Funktion aufwelsen, sind von der Erfindung ebenfalls umfaBt. Stringente 
Hybridisierungsbedingungen kSnnen vom Fachmann in Kenntnls der konkret 
offenbarten Nukleinsauresequenzen ohne weiteres eingestellt werden. Dabei ist 
bekannt, 6aQ> die Stringenz der Hybridisierungsbedingungen von verschiedenen 
PaWftron nhhSnnt Finer dieser Faktoren ist die Salzkonzentration in der 
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Hybridisierungsldsung. Diese wird Qblicherweise 750 mM NaCI und 75 mM 
Natriumcitrat nicht Qbersteigen. Bevorzugt liegen die Salzkonzentrationen unterhalb von 
250 mM NaCI und 25 mM Natriumcitrat. Weitere Faktoren, wetehe in die Stringenz 
eingehen, sind Temperatur, der GC-Gehalt der Nukleinsduren, deren LSnge, die 
Konzentration organischer Ldsungsmittel (z.B. Fonmamid) sowie die Konzentration an 
Detergentien (z.B. SDS). Beispiele fQr stringente Hybridislerungsbedingungen sind 
Hybridisierungen bei 65°C in 0,2XSSC, 0,1%SDS Oder 0,5XSSC. 0,1%SDS bei 65°C. 
Nach der Hybrisierungsreaktion werden nicht spez'rfisch bindende 
NukleinsauremolekUle durch Waschen entfemt. Geeignete Waschbedingungen 
schliefien solche in 1XSSC. 0,1% SDS bei 62-68°C Oder in 0.2XSSC. 0,1% SDS bei 
55-65°C ein. Der Fachmann kann die Hybridisierungsbedingungen den erforderiichen 
Gegebenheiten mit Hilfe seines Fachwissens unter Zuhilfenahme geeigneter Literatur 
anpassen. Geeignete Literatur schlieRt ein: Sambrook et al., „Molecular Cloning, A 
Laboratory Handbook", 2. Auflage 1989. CSH Press, CokJ Spring Harbor, sowie Higgins 
und Hames (Hrsg.) „Nudeic Acid Hybridisation, A Practical Approach", IRL Press 
Oxford 1985 und darin insbesondere den Beitrag .Hybridisation Strategy" von Britten 
und Davidson, Seiten 3 bis 15. 

Die Erfindung schlieBt femer NukleinsSuremolekUle ein, die mindestens 80%, 
vorzugsweise mindestens 90%, starker bevorzugt mindestens 95%, noch starter 
bevorzugt mindestens 98% und am meisten bevorzugt mindestens 99% identisch zu 
den vorstehend genannten Nukleinsauremolekiilen sind oder die (Poly)peptide 
kodieren, die mindestens 80%, vorzugsweise mindestens 90%, stSrker bevorzugt 
mindestens 95%, noch stSrker bevoizugt mindestens 98% und am meisten bevorzugt 
mindestens 99% Identisch zu den (Poly)peptiden sind, die von den vorstehend 
genannten Nukleinsauremolekiilen kodiert werden, sofem diese NukleinsauremolekUle 
Apoptose-assoziierte Eigenschaften aufweisen. Die prozentuale Gbereinstimmung kann 
elektronisch unter Heranziehung geeigneter Programme ermittelt werden. Derartige 
Programme sind das MEGALiGN Programm (DNASTAR; Inc. Madison, Wis.) oder 
BLAST (Altschul et al., Nud. Adds Res. 25 (1 997), 3389-3402. 



All die vorstehend genannten NukleinsSuremolekQIe kQnnen natQrIichen oder nicht 
naturlichen Ursprungs sein. Sofiem die Nukleinsauren natOrik^hen Ursprungs sind. 
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kSnnen sie beispielsweise allele Varianten der konkret offenbarten 
Nukieinsauremolektile darstellen. Nicht natOrlich vorkommende NukleinsSuren kdnnen 
rekomblnant hergestellt worden sein und bestimmte Anderungen In der Sequenz 
aufweisen, die zu gewQnschten Veranderungen in den Eigenschaften des kodierten 
(Poly)peptids fOhren. Hierzu geeignete Verfahren schlieUen molekularbiologische 
Techniken, wie etwa ortsspezlfische Mutagenese, PGR, Restriktionsspaltung und 
Ligation ein. Umfalit von der erflndungsgemBen Definition sind auch Fragmente der 
oben genannten Nukleinsauren, welche die Apoptose-assoziierten Eigenschaften 
beibehalten. All die genannten MolekDIe kSnnen auch Im Vergleich zu den konkret 
offenbarten NukleinsSuremolekOlen verbesserte Apoptose-assoziierte Eigenschaften 
aufweisen. Eine Verbesserung (der Aktivierung oder Inhibition) wQrde erfindungsgemSB 
eine Steigerung um mindestens 20%, vorzugsweise um mindestens 30%, welter 
bevorzugt um mindestens 50% und besonders bevorzugt um mindestens 80% 
bedeuten. UmfaSt sind ferner MolekQIe wie oben erwShnt, die mindestens noch 30%, 
bevorzugt mindestens 50%, starker bevorzugt mindestens 70% und am meisten 
bevorzugt mindestens 90% der Apoptose-assoziierten Eigenschaften der konkret 
offenbarten NukleinsSuremolekQIe bzw. der davon kodierten (Poly)peptide aufweisen. 
Die Apoptose-assoziierten Eigenschaften lassen sfch, wie in den Beispieten dargestellt, 
messen und quantifizieren. 

SchlieSlich sind Nukleinsauremolekiile von der Erfindung umfaBt, die von einer der 
vofstehend dargestellten NuklelnsSuren transkribiert werden. Die Transkription in eine 
mRNA kann dabei in einer Zelle oder einem Zellverband oder In einem In vitro System 
stattfinden. 

Die erfindungsgemaBen Apoptose-assoziierten Nukleinsauren konnen von 
verschiedenen Organismen stammen, wobei eukaryontische Organismen wie 
Nematoden, z.B. C. elegans, Arthropoden wie Drosophila, Cordata und Wirbeltier^ 
bevorzugt sind. Besonders bevorzugt handelt €S -steh um Sequenzen von SSugem, 
insbesondere von der Maus oder vom Menschen. 



Die erfindungsgemalie Nui<leins§ure kann verschiedener chemischer Natur sein. 
Raieniaie\Moi«p kann ftip Ajnp PNA ^_r)eDtjde nucleic acid"^ sein. 
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In elner bevorzugten AusfOhrungsform des erfindungsgemSBen NukleinsSuremolekQIs 
1st das NukleinsauremolekQI DNA. 

DIese bevorzugte AusfOhrungsform umfaBt cDNA wie auch genomische DNA. 

In einer weiteren AusfQhrungsfomi des erfindungsgemaBen NukleinsauremolekQIs ist 
das NukleinsduremolekUl ein Gen. 

Der BegrlfF ,Gen" umfalSt MolekQIe bzw. Sequenzen, die neben der kodierenden 
Sequenz auch Intronsequenzen sowie die notwendigen reguiatorischen Sequenzen zur 
Expression umfassen. Diese schlieSen Promotoren, Polyadenylierungsstellen, 
Enhancer usw. ein. 

In einer anderen AusfOhrungsform des erfindungsgemdfien NukleinsduremoiekOis ist 

das NukleinsduremolekO! RNA. 

Besonders bevorzugt ist dabei, daB die RNA mRNA ist. 

In einer zusatzlichen bevorzugten AusfQhrungsfomi des erfindungsgemaBen 
Nukleins&uremolekOls induziert das davon kodierte (Poly)peptid Apoptose. 
Mit den erfindungsgemaiien NukleinsSuren bzw. den Expressionsprodukten lassen sich 
einerseits Arzneimittel oder Medizinprodukte entwickein, die in Krankheiten einsetzbar 
sind. die durch einen Mangel an apoptotischer Aktlvitat gekennzeichnet sind. Derartige 
Krankheiten schlieUen Tumorerkrankungen und Autoimmunkrankheiten wie ^multiple 
Sklerose, Rheumatische Arthritis, viraie Infektionen und Lupus ein. Dies kann z.B. durch 
Oberexpression der Nukleinsauren errefcht werden, aber auch durch Aktiyierung oder 
ggf. Inhibierung der o.g. Kaskaden an anderer Stelle. Andererseits lassen sich mit den 
erfindungsgemgHen Nukleinsduren bzw. den Expressionsprodukten Arzneimittel oder 
Medizinprodukte entwickein, die In Krankheiten einsetzbar sind, die durch einen 
OberschuB an apoptotischer Aktivitat gekennzerchnet sind. Entsprechende Krankheiten 
schlieBen degenerative Krankheiten, wie die Alzheimersche Krankheit, Parkinsonsche 
Krankheit, Huntington'sche Krankheit oder Schlaganfall ein. Andererseits konnen 
entsprechende Medikamente durch Aktivierung bzw. Inhibition anderer Mitglieder der 
o.g. Kaskaden entwickelt werden. 
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In einer anderen AusfOhrungsform des erfindungsgemaBen NukleinsSuremolekQls ist 
das Polypeptid ein Fusionsprotein. 

Wahrend das erfindungsgemSBe (Poly)peptld kovalent im Fusionsprotein mit elnem 
anderen therapeutisch wirksamen (Poly)peptid verknOpft sein kann, ist es in anderen 
bevorzugten Ausfuhrungsformen mit einenn (Poly)peptid verknQpft, das als Markierung 
(Jag") verwendet wird. Therapeutisch wirksame (Poly)peptide kOnnen die Wirkung des 
erfindungsgemaBen (Poly)peptids modulieren, z.B. verstSrken oder abmildern. Sie 
kOnnen dazu eigenstSndig Prozesse einleiten oder diese modulieren, die direkt oder in 
synergistischer Weise mit dem erfindungsgemSlien (Poly)peptid einen EinfluB auf die 
gewQnschte pharmakologische Aktivitat aufweisen. Belspiele fOr derartige (Poly)peptide 
Bind Interferons oder Interleukine. Bekannte Peptide, die als Markierung dienen 
(beispielsweise zur Aufreinigung oder zur vereinfachten Detektlon) sind FLAG-tag oder 
HIS-tag. Proteine, die zur Markierung eingesetzt werden kOnnen, schlieRen GFP 
(„Green Flourescent Protein") ein. Sofem eine Abtrennung von der Markierung nach 
Aufreinigung, beispielsweise Ober ein die Markierung bindendes Saulenmaterial, 
gewQnscht ist, wird vorzugsweise zwischen die beiden das Fusionsprotein bildenden 
(Poly)peptide eine Spaltstelle fur ein Protein spaltendes Enzym eingefuhrt. 

Weiterhin betrifll die vorliegende Erfindung ein NukleinsauremolekOI mit mindestens 15 
Nukleotiden. das spezrfisch an das erfindungsgemaSe NukleinsauremolekQI hybridisiert. 
NukleinsauremolekQIe mit der vorgegebenen Lange hybridisieren unter stringenten 
Bedingungen statistisch nur einmal an das menschltehe Genom. Sie kSnnen spezifisch 
in vivo Oder in vitro eingesetzt werden, urn die Transkription oder die Translation der 
erfindungsgemaSen NukleinsauremolekQIe zu inhibieren. Vorzugsweise sind diese 
erfindungsgemaUen NukleinsauremolekQIe DNAs ("antisense'VDNAs). In einer anderen 
bevorzugten AusfQhrungsfomi sind diese erfindungsgemaBen NukleinsauremolekQIe 
"antisense"-RNAs oder bevorzugt RNAi's (Bosher und Labouesse, Nat. Cell. Biol. 2 
(2000), E 31-26). 

Des weiteren betrifft die vorliegende Erfindung einen Vektor umfassend das 
erfindungsgemaBe NukleinsauremolekOI. 

In den erfindungsgemaBen Vektoren liegen die erfindungsgemaBen Nukleinsauren in 

rWik oinor PvnrocQinneicnntrniteAnnpn7 vor. SO dass sie in einer 
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geeigneten WIrtszelle transkribiert und gegebenenfalls translatiert werden kdnnen. 
Expressionskontrollsequenzen umfassen ubricherweise einen Promotor und 
gegebenenfalls regulatorische Sequenzen wie Operatoren Oder Enhancer. Weiterhin 
kdnnen auch Translations-lnitiationssequenzen vorhanden sein. Geelgnete 
Expressionskontrollsequenzen fur prokaryontische oder eukaryontische Wirtszellen sind 
denn Fachmann bekannt (siehe z.B. Sambrook et al.. supra). Der erTindungsgema&e 
rekombinante Vektor kann weiterhin noch iibliche Elemente wie einen 
Replikationsursprung und ein Selektionsmarkergen enthalten. Beispiele fUr geeignete 
rekombinante Vektoren, z.B. Plasmide, Cosmide, Phagen, Viren etc., sind dam 
Fachmann bekannt (siehe z.B. Sambrook et a!., supra). Ausgangsmateriaiien fQr die 
Herstellung der erfmdungsgemdBen rekombinanten Vektoren sind komnnerziell 
(Brhaitlich (Z.B. von den Finnen Stratagene, InVitroGen oder Promega). 

DarOber hinaus betrifft die vorliegende Erfindung einen Wirt, in den das 
erfindungsgemd&e NukieinsSuremolekUl oder der erfindungsgemdOe Vektor eingefUhrt 
wurde. 

Der erfindungsgemaile Wirt ist in einer bevorzugten AusfOhrungsfonn eine 
rekombinante Zelle, die mit einer erfindungsgemSfien NukleinsSure oder einem 
erfindungsgemaBen Vektor transfbmiiert oder transfiziert wurde. Die Transformation 
bzw. Transfektioh kann nach bekannten Methoden erfolgen, z.B. durch 
Calciumphosphat-Coprazipitation, Lipofektion, Elektroporatwn, PartikelbeschuB oder 
virale Infektion. Die erfindungsgema&e Zelle kann die rekombinante IMukleinsaure in 
extrachromosomaler oder chromosomal integrierter Fonm enthalten. 
Voizugsweise ist die rekombinante Zelle eukaryontischen Ursprungs. Geeignete 
eukaryontische Zellen schliefien CHO-Zellen, HeLa-Zellen und andere ein. Viele dieser 
Zellen sind Qber Hinterlegungsstellen wie die ATCC oder die DMSZ erhaltlich. Aber 
auch prokaryontische Zellen gehoren zu den erfindungsgem§6en Wirten. Als 
prokaryontische Zellen besonders bevorzugt sind bakterielle Zellen der Art E.coli. 

Zus3tzlk:h betrifft die vorliegende Erfindung «in NukleinsduremolekQI, das von dem 
erfindungsgemd&en NukleinsSuFemolekQI abgeieitet ist und srch dufch Mutation davon 
uflterscheldet. 
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Diese AusfOhrungsfomn des erfindungsgemaBen NukleinsauremolekQIs kann 
verschiedene Arten von Mutationen Oder von Kombinationen davon aufweisen und eine 
im Vergteich zu den konkret offenbarten Nukleinsduren bzw. den davon kodierten 
(Poly)peptiden verSnderte oder graduell verSnderte Apoptose-assoziierte Eigenschaft 
aulweisen. 

In einer weiteren bevorzugten AusfQhmngsfonn des erfindungsgemaUen 
Nukleins3uremolekQls kodiert das Nukleinsduremolekui ein Polypeptid, das nicht mehr 
Apoptose-assoziert ist. 

Mit dieser AusfOhrungsfomn der erfindungsgemS&en NukleinsSure kdnnen 
beispielweise Knock-out-Mause oder entsprechende andere nicht menschiiche Tiere 
(vorzugsweise andere nicht-menschliche Knock-out-Sauger) hergesteHt werden (Hogan 
et aL, "Manipulating the Mouse Embryo", Cold Spring Harbour Lanoratory (1986). Diese 
weisen keine funktionellen Kopien des erfindungsgemSlien NukleinsguremolekUls/Gens 
im Genom rhehr auf und erlauben RQckschlQsse auf die physiologische Funktion des 
Gens bzw. des dadurch kodierten (Poly)peptids. 

Weiterhin betrifft die vorliegende Erfindung «inen Vektor umfassend das 
erfindungsgemaQe NukleinsduremolekUl, das von dem erfindungsgemal^n 
NukieinsauremolekUl abgeleitet ist und sich durch Mutation davon unterscheidet und 
das vorzugsweise ein Polypeptid kodiert, das nicht mehr Apoptose-assoziert ist. 
Diese Ausfuhrungsform des erfindungsgema&en Vektors kann gleichfaHs zur 
Hersteiiung von nicht menschlichen Knock-out-Tieren vennendet werden. 

Des weiteren betrifft die vorliegende Erfindung einen Wirt, der keine funktionelle Kopie 
des erfindungsgemaRen Nukleinsauremolekuis aufweist. Derartige Wirte kdnnen durch 
verschiedene genetische Manipulationen erzeugt werden. fieispiele fUr Knockout- 
MSuse zeigt Sauer B., Methods 14 (1998), 381-292. Beispielsweise kann femer In den 
Wirt das erfindungsgemd&e NukleinsduremolekQI oder der erfindungsgemSfie Vektor 
eingefQhrt worden sein, wobei das erfindungsgemal^ NukleinsauiemolekOI, das In 
dieser AusfQhrungsform auch im erfindungsgemaUen Vektor enthalten sein kann, von 
dem erfindungsgemSGen konkret per Sequenz dargestellten Apoptose-assoziierten 
Niikipinsaiinamnlpkni nhnp.lpifRt i<;t iind/ndRr <%ir.h durch Mutation davon unterscheidet 
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und das vorzugsweise ein Polypeptid kodiert, das nicht mehr Apoptose-assoziert ist. 
Beispieisweise durch Kreuzung kann diese Defizienz in einen homozygoten Zustand 
(iberfUhrt werden. 

In einer bevorzugten AusfUhrungsfomi des erfindungsgemd&en Wirts und zwar der 
verschiedenen vorstehend beschriebenen AusfOhrungsfomnen ist dieser ein transgenes 
nteht-menschiicher Tier, vorzugsweise ein Sduger. 

Das erfindungsgemaiie transgene nicht-menschliche Tier kann bevorzugt verschiedene 
genetische Konstitutionen aufweisen. Es kann (i) das Gen einer erfindungsgema&en 
NukleinsSure konstitutiv oder induzierbar Qberexprimieren, <ii) das endogene Gen einer 
erfindungsgemdl^n Nukleinsgure in inaktivierter Fomn enthalten, <iii) das endogene 
Gen einer erfindungsgemallen NukleinsSure vollstSndig Oder teilweise durch ein 
mutiertes Gen einer erfindungsgemdfien Nukieinsdure ersetet entlialten, (iv) eine 
konditionale und gewebsspezifisclie Oberexpression oder Unterexpression des Gens 
einer erfindungsgemaUen Nukleinsaure aufweisen oder (v) einen konditionaten und 
gewebsspezifischen Knock-out des Gens einer erfindungsgemaBen NukleinsSure 
aufweisen. 

Vorzugsweise enthalt das transgene Tier zusdtzlich ein exogenes Gen «iner 
erfindungsgemSBen Nukleinsaure unter Kontrolle eines die Oberexpression 
eriaubenden Promotors. Alternativ kann das endogene Gen einer erfindungsgema&en 
NukleinsSure durch Aktivierung oder/und Austausch des eigenen Promotors 
Qberexprimiert werden. Vorzugsweise weist der endogene Promoter des Gens einer 
erfindungsgemdCen Nukleinsdure eine genetische VerSndemng auf, die zu einer 
verSnderten Expression des Gens fOhrt. Die genetische VerSnderung des endogenen 
Promotors umfasst dabei sowohl eine Mutation einzelner Basen als auch Deletions- und 
Insertionsmutationen. 

Imeinzelnen: 



Eine bevorzugte AusfQhrungsform betfH^ somit ein transgenes Tier, das das Gen. einer 
erfindungsgem3&en Nukleinsaure konstitutiv oder induzieitar Qberexprimiert 
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Gegebenenfalls kann das eingefiihrte Gen einer erfmdungsgemaRen NukleinsSure 
zusStzliche Mutationen aufweisen. 

Eine weitere bevorzugte AusfQhrungsform betrifft ein transgenes Tier, welches das 
endogene Gen einer erflndungsgemaBen NukleinsSure In Inaktivlerter Form enthSlt. Die 
Inaktivierung des Gens einer erfindungsgemSRen NukleinsSure erfolgt dabei 
vorzugswelse durch Einfiihrung einer Knock-out-Mutation mltteis homologer 
Rekomblnation oder durch EInfOhrung eines Antlsense-Konstmkts oder elnes RNAi- 
Kontrukts. 

Eine dritte bevorzugte Ausfiihrungsfonm betrifft eIn transgenes Tier, bei dem das 
endogene Gen einer erfindungsgemSBen NukleifisSure vollst§ndig oder teilwelse durch 
ein mutiertes Gen einer erfindungsgemaBen Nukleinsaure ersetzt 1st. 

Eine vierte bevorzugte AusfQhrungsfonn betrifft ein transgenes Tier, w^elches eine 
kondittonale und gewebsspezlfische Oberexpresslon oder Unterexpresslon des Gens 
einer erflndungsgemaBen Nukieinsdure aufweist. 

In einer weiteren bevorzugten Ausfuhrungsfonn weist das transgene Tier einen 
konditionalen und gewebsspezifischen Knock-out des Gens einer erfindungsgemalien 
Nukleinsdure auf. 

In einer besonders bevorzugten Ausfuhrungsform des erflndungsgemaBen WIrts 1st 
dieser ein transgener Nager, vorzugswelse eine transgene Maus, ein transgenes 
Kaninchen, eine transgene Ratte. oder ein transgenes Schaf, eine transgene Kuh, eine 
transgene Ziege oder ein transgenes Schweln. 

M§use haben gegenQber anderen TIeren zahlrelche Vortelle. Sie sind lelcht zu halten 
und Ihre Physiologie gilt als Modellsystem fQr die des Menschen. Die Herstellung soteh 
Gen-manlpulierter TIere ist dem Fachmann hinreichend bekannt und wird nach Qblichen 
Verfahren durchgefQhrt ( sh. z.B. Hogan, B., Beddlngton, R., Costantini, F. und Lacy, E. 
(1994), Manipulating the Mouse-Embryo; A Laboratory Manual, 2. Aufl., Cold Spring 
Harbor Laboratory, Cold Spring Harbor, NY). 
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Ein solches erfindungsgem3(les transgenes Tier kann zur genetischen und/oder 
pharmakologischen Untersuchung von Krankheiten, die mit Qberm§ISiger Oder 
verminderter bzw. felilender Expression eines Gens einer erfindungsgemSBen 
Nukleinsdure Oder anderer Mitglieder der genannten Kaskaden verbunden sind, 
eingesetzt werden. 

Die erfindungsgemgfien transgenen Tiere konnen als Modell fUr die mit dem Gen einer 
erfindungsgemSBen NukleinsSure verbundenen Krankheiten bei Menschen oder audi 
bei Nutztieren dienen. So kann beispielsweise die Auswirkung von Wirkstoffen oder 
Gentherapien auf den Krankheitsverlauf bestimmt werden. Ebenfalls kdnnen die Tiere 
zur Diagnose bzw. dem frOhzeitigen Erkennen einer Krankheit von Nuteen sein. 
Altemativ oder zusatziich kdnnen aucli Zellkuitursysteme, Insbesondere humane 
Zelikultursysteme, fQr die Anwendungen eingesetzt werden, die fOr das 
erfindungsgemSBe niciit-mensciiliclie transgene Tier beschriet)en sind. 

Des weiteren betrifft die vorliegende Erfindung ein Verfahren zur Herstellung eines 
(Poly)peptids, das vom erfindungsgema&en Nukieinsduremoiekui kodiert wird, 
umfassend die ZQclitung des erfindungsgemdl^n Wirts und Isolierung des exprlmierten 
(Poly)peptids. 

Das (Poly)peptid kann beispielsvweise nacli konventionellen Verfahren, beispielsv\«ise 
nach AufecliluS entsprecliender Zellen durcin lonenaustausch, Gr66enselektk)n: oder 
AfTinitatschromatographie etc. aufgereinigt werden. 

In einer bevorzugten Ausfulirungsform des erfindungsgemS&en Verfahrens wird das 
(Poly)peptid aus dem Kulturuberstand isoiiert. 

In einer weiteren AusfQhrungsform des erfindungsgemaBen Verfahrens wird das 
(Poly)peptid aus einer KorperflQssigkeit isoiiert. ^ 

In einer bevorzugten AusfQhrungsform des erfindungsgem§Ben Verfahrens ist die 
KdrperflQssigkeit Milch oder Serum. 
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DarOber hinaus betrifft die vorliegende Erfindung ein (Poly)peptid. kodiert von dem 
erfindungsgemaUen Nukleins§uremolekQI oder hergestellt nach dem 
erfindungsgemaSen Verfahren. 

Die eifmdungsgemaBen Apoptose-assozlierten (Poly)peptide wie auch die anderen 
erfmdungsgemaBen AusfQhrungsformen der (Poly)peptide kOnnen durch Expression 
der erfindungsgemaBen Apoptose-assozlierten bzw. der davon abgeleiteten 
Nukleinsauren, durch chemlsche Synthese oder durch Kombinationen beider Methoden 
erhaiten warden. 

Zusatzlich betrifft die vorliegende Erfindung einen Rezeptor, der spezifisch an das 
erfindungsgemaBe Nukleinsauremolekul oder das erfindungsgemSBe (Poly)peptid 
bindet. 

Der Begrlff „spezifisch bindet" bedeutet erfindungsgemaB, daS der Rezeptor nicht oder 
im wesentlichen nicht mit anderen NuklelnsauremolekQIen bzw. <Poly)peptlden, auch 
solcher mit ahnlicher Prlmarsequenz oder ahnllcher dreldimensionater Struktur 
kreuzreagiert. Kreuzreaktivitat kann mit Im Stand der Technik bekannten Verfahren 
emiittelt werden (vgl. Harlow und Lane Antibodies, A Laboratory Manual", CSH Press, 
Cold Spring Harbor, 1988). Hierzu konnen beispieisweise kompetitive Assays 
eingesetzt werden, in denen der Rezeptor zusammen mit markiertem 
erfindungsgemaiSen (Poly)peptid und einem damit kompetitierenden (Poly)peptid 
inkubiert wird, wobei letzteres in unterschiedlk:hen Konzentrationen eingesetzt werden 
kann. 

In einer bevorzugten Ausfuhrungsfonn des erfindungsgemaBen Rezeptors 1st der 
Rezeptor ein Antikorper oder ein Fragment oder Derivat davon oder ein Aptamer. 
Antikorperfragmente umfassen Fv-, Fab- und F(ab2)'-Fragmente. 2u den Derivaten 
gehoren scFvs (Harlow und Lane, loc. cit.). AntikQrper kfinnen polyklonalen oder 
monoklonalen Urspmngs sein. 

In einer besonders bevorzugten AusfQhrungsform des erfindungsgemalSen Rezeptors 
ist dieser ein monoklonaler Antikarper. 
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Weiterhin betrifft die vorliegende Erfindung einen TfSger, der eines oder mehrere der 
erfindungsgemafien Nukleinsauremolekule, einen oder mefirere erfindungsgemSBe 
Vektoren, einen oder mehrere erfindungsgemaSe Wirte, eines oder mehrere 
erfindungsgemaUe (Poly)peptide oder einen oder mehrere erfindungsgemaBe 
Rezeptoren trdgt. 

In dieser AusfOhrungsform ist ausgeschlossen, daQ die Wirte nicht-menschliche SSuger 
sind. Bevorzugt ist hingegen, daB sie Einzeller prokaryontischen oder eukaryontischen 
Ursprungs sind. 

In einer bevorzugen AusfOhrungsform des erfindungsgemaBen TrSgers ist dieser ein 
fester Trager. 

In einer besonders bevorzugten AusfQhmngsform des erfindungsgemaBen TrSgers ist 
der Trager eine Membran, ein Chip, eine Glasoberfiache, ein Siliziumtrager oder eine 
Mitrotiterplatte. 

Femer ist besonders bevorzugt, daU die auf dem Trager immobilisierten 
NukleinsauremolekQIe etc. in einem geordneten Muster aufgebracht sind. Dies wird bei 
Tests auf gewQnschte Eigenschaften, belspielsweise in einem Hochdurchsatz-Screen 
die Zuordnung der Eigenschaften zu der Nukleinsaure etc. wesentlich erieichtem. 
Auch ist bevorzugt, daft die Mikrotlterplatte mindestens 24 Vertiefungen. bevorzugt 
mindestens 96, 384 oder 1536 Vertiefungen aufweist. Sofern belspielsweise Zellen-von 
dem Trager getragen werden und dieser Trager belspielsweise eine Mikrotlterplatte ist, 
umfaUt der Begr'rff „tragen" auch, daB die Zellen in den Vertiefungen der Mikrotlterplatte 
in festem oder flQssigen NShrmedium oder einer physiologlsch akzeptablen FIQssigkeit 
kultiviert werden. 

Die erfindungsgemaBen Nukleinsauren, Vektoren, Wirte und {Poly)peptide k6nnen zur 
Identifizlerung von neuen Wirksubstanzen fQr die Therapie und Praventlon von 
Apoptose-assoziierten Krankhelten .^ingesetzt werden. Avisiert ist hier unter andepem 
der Einsatz in bekannten zellulapen oder molekularen Screening-Assays, die 
gegebenenfalls im Hochdurchsatzfomiat durchgefphrt werden. 
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Die vorliegende Erfindung betrifft auch ein Verfahren zur Identifizierung eines inhibitors 
des erfmdungsgemdHen (Poly)peptids umfassend die Scliritte (a) inl^ontaktbringen des 
(Poly)peptids mit einer oder mehreren Testsubstanzen unter Bedingungen, die die 
Bindung der Testsubstanz(en) an das (Poiy)peptid eriauben; und (b) Nachweis, ob die 
Testsubstanz(en) die Apoptose-assoziierten Eigenschaften des (Poly)peptids 
einsciirSnlcen oder unterbinden. 

„Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) an das (Poly)peptid eriauben" 
werden vom Fachmann je nacli Art des avisierten Experiments eingestellt. FQr viele 
Zwecke sind pliysiologisclie Bedingungen, Iseispielsweise lnl<ubation in pliysiologisclier 
Saline, geeignet. 

Der Naciiweis kann ebenfalls entsprechend der Gestaltung des Experiments 
ausgestaltet werden. Beispieisweise konnen die Apoptose-assoziierten Eigenschaften 
wie in den Beispielen eriautert untersucht werden. Eine Venninderung der meBbaren 
Aktivitdt ISQt Ruckschlusse darauf zu, dal^ die Testsul3stanz(en) ais Iniiibitor geeignet 
sein kdnnen. 

Die vorliegende Erfindung betrifft weiterhin ein Verfahren zur identifizierung ernes 
Aktlvators des erfindungsgemaRen (Poly)peptids umfassend die Schritte (a) 
Inkontaktbringen des (Poly)peptids mit einer oder mehreren Testsubstanzen unter 
Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) an das (Poiy)peptkJ eriauben; und 
(b) Nachweis, ob die Testsubstanz(en) die Apoptose-assoziierten Eigenschaften des 
(Poly)peptlds verstSrken. 

Versuchsans3tze kdnnen entsprechend den Anordnungen fUr die Identifizierung von 
Inhibitoren, wie vorstehend eriautert, gestaltet werden. 

DarQber hinaus betrifft die vorliegende Erfindung ein Verfahren zur Identifizierung eines 
Inhibitors des erfindungsgemS&en Nukleinsauremoiekuls umfassend die Schritte -(a) 
Inkontaktbringen des NukleinsduremolekQIs mit einer oder mehreren Testsubstanzen 
unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) an das NukJeinsSuiemolekQI 
eriauben; und (b) Nachweis, ob die Testsubstanz<en) die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften der Nukleinsdure oder des davon kodierten (Poly)peptKls einschrSnken 
Oder unterbinden. 
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Die vorliegende Erfindung betrifft des weiteren ein Verfahren zur Identiflzlerung eines 
Aktivators des erfindungsgemaBen NukleinsauremolekQIs umfassend die Schritte (a) 
Inkontaktbringen des NukleinsauremolekCils mit einer oder mehreren Testsubstanzen 
unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz<en) an das NukleinsauremolekQI 
eriauben; und (b) Nachweis, ob die Testsubstanz(en) die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften des NukleinsauremolekQIs oder des davon kodierten (Poly)peptlds 
verstarken. 

Unter Inhlbition/Aktivierung der Nukleinsaure ist die Inhlbition/Aktivierung der 
Expression der Nukleinsaure auf transkriptionaler und/oder auf translattonaler Ebene 
bzw. aufgrund posttranslationaler Modifikationen zu verstehen. 

Weiterhin betrifft die vorliegende Erfindung ein Verfahren zur Identiflzierung eines 
Inhibitors oder Aktivators der biologischen Funkt'ion des erfindungsgemaBen 
NukleinsauremolekQIs oder des durch die Nukleinsaure codlerten tPoly)peptids In einem 
zelluiaren System oder einem umfassend die Schritte (a) Inkontaktbringen der 
erfindungsgemaBen Nukleinsaure oder des durch die Nukleinsaure codierten 
(Poly)peptids mit einer oder mehreren Testsubstanzen und (b) Nachweis, ob die 
Testsubstanz<en) die bfologische Funktion oder die Apoptose-assoziierten Eigenschaften 
des NukleinsauremolekQIs einschranken oder unterbinden oder aktivieren. Vorzugsweise 
findet der Test in einem mit der erfindungsgemaBen Nukleinsaure transffeierten 
Zellsystem oder transfizierten Zellen, vorzugsweise Sauger-Ursprungs statt. Die 
Transfektion kann stabil oder transient sein. In einer anderen bevorzugten 
AusfQhrungsfbmn kann statt dem zelluiaren System auch ein genetlsch modifizierter 
Organismus eingesetzt werden. Belspiele fQr derartige genetlsch modifizierte Organiismen 
sind C. elegans, Drosophila, oder Zebrafisch. 

Der Begriff "blologische Funktion" kann In einer AusfQhrungsform die Apoptose- 
assozlierte Elgenschaft selbst bedeuten, z.B. die Apoptose-induzierende Eigenschaft. 
Andererseits kann dieser Begriff biologische Eigenschaften darstellen, die nicht direkt 
zur Apoptose fQhren, aber als "Readout'-System verwendet werden konnen, um 
RQckschlQsse auf die Apoptose-assoziierten Eigenschaften zu eriauben. Beispielsweise 
kann als biologische Eigenschaft die Expressionsh6he der Nukleinsaure angesehen 
werden, unabhangig von der Funktion des kodierten Pdypeptids. Sofem stromaulwarts 
Oder stromabwarts (bei tefeslerem beispielsweise durch Repressionsmechanlsmen) 
€influB auf die Expressionshohe der erfindungsgemaBen Nukleinsaure genommen 
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wird, die Teil einer Kaskade darstellt, so lassen sich mittelbar oder unmittelbar 
Ruckschlusse auf die Apoptose-assoziierten Eigenscliaften, beispielsweise die 
Wahrscheinlichkeit. dali in dieser Zelle Apoptose induziert wird, herbeifQIiren. 
Andererseits kann beispielsweise die enzymatische Aktivitat des (Poly)peptids 
gemessen werden (sofern dieses Polypeptid eine enzymatische AktivitSt aufweist), 
wobei anhand der Menge an exprimiertem Enzym oder anhand des Umsatzes an 
Substrat wiederum Riickschlilsse auf die Apoptose-assoziierten Eigenschaften moglich 
sind. Mit diesem ^rfindungsgemaBen Testsystem lassen sicli auch Inhibitoren bzw. 
Aktivatoren der Apoptose identifizieren, die nicht direkt an den erfindungsgemaUen 
NukleinsSuren bzw. deren Expresslonsprodukten angreifen, sondem an MolekUlen, die 
stromaufwarts oder stromabwarts in der Kaskade befindlteh sind, in der die 
erfindungsgemaiJe Nukleinsaure oder das entsprechende Expressionsprodukt einen 
Teil darstellt. 

In einer weiteren bevorzugten AusfQhrungsform betrifft das erfindungsgemaUe 
Verfahren ein Verfahren, wobei man, sofern mehrere Testsubstanzen eingesetzt 
werden, folgende Schritte durchfQhrt: (a) Testung verschiedener Testsubstanzen in 
verschiedenen Reaktionsgef alien, wobei diejenigen Testsubstanzen, welche die 
Apoptose-assoziierten Eigenschaften der NukleinsSuren oder der davon kodierten 
(Poly)peptide bzw. die sie enthaltenden ReaktionsgefaBe nicht beeinflussen im weiteren 
Testverfahren nicht mehr berucksichtigt werden; (b) Testsubstanzen in 
ReaktionsgefaBen, welche die Apoptose-assoziierten Eigenschaften der Nukleinsauren 
Oder der davon kodierten NukteinsSuien beeinflussen, auf neue ReaktionsgefSBe 
verteilt werden und der Test wiederholt wird; und (c) Schritt (b) sooft wiederholt wird, bis 
eIne einzelne Testsubstanz identifiziert ist, der die Veranderung der Apoptose- 
assozierten Eigenschaften zugeordnet werden kann . 

DIese AusfQhrungsform des erfindungsgemaBen Verfahren eriaubt auf einfache Weise 
die Isolierung der gewQnschten Substanz(en) aus einem Pool von Substanzen. Mit 
diesem Ansatz k«nnen pro Zeiteinheit grSGere Anzahlen von Testsubstanzen gescreent 



werden. 



In einer weiteren AusfOhrungsform des erfindungsgemafien Verfahrens sind die 
M..M»:..'>M.«-ar. rtiHor Ma mni\Anontir(<a an *ain Rftnnrtfir-Svstem oekoDoelt Oder dem 
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Testansatz ist ein Reporter-System zugesetzt und das Reporter-System liefert nach 

Bindung derTestsubstanz(en) an das (Poly)peptid ein nachweisbares Signal. 

FUr das erfindungsgemaBe Verfahren geeignete Reportersysteme schlielXen ein: SEAP 

(sekretierte aikallsche Phosphatase), Luciferase, Green Fluorescent Protein <GFP) und 

|3-Galalctosidase. 

In einer zusStzlichen bevorzugten Ausfuhrungsfomn des erfmdungsgemaUen 
Verfahrens sind die Testsubstanzen niedermolekulare Substanzen, Peptide, Aptamere, 
Antikdrper oder Fragmente oder Derivate davon. 

Antikdrper, Fragmente und Derivate davon wurden vorstehend bereits definiert. Peptide 
und niedennolekulare Substanzen kdnnen insbesondere aus im Handel erhSltlichen 
Substanzblbliotheken erhalten werden. 

In einer weiteren bevorzugten Ausfuhrungsfonn des erfindungsgemaSen Verfahrens 
wird das Verfahren in dem erfindungsgem§Ben Wirt durchgefuhrt. 
Als besonders geeignet fUr die Testung der Substanzen enA^isen . sich die 
erfindungsgemd&en transgenen nicht-nienschllchen Tiere und insbesondere die 
transgenen MSuse. Wie bereits vorstehend erlSutert lassen Ergebnisse, die an diesen 
Tieren gewonnen wurden, in besonderem Malle Schlullfblgerungen auf die Situation 
beim Menschen zu. Dies ist selbstverstandlich insbesondere bei medizinischen 
Fragestellungen relevant. 

In einer anderen bevorzugten AusfQhrungsfonn des erfindungsgemSBen Verfahrens ist 
dieses ein Hochdurchsatzverfehren. 

Hochdurchsatzverfahren sind insbesondere daher bevorzugt, da sie eine moglichst 
groSe Zahl an zu untersuchenden Expressionsmustem mit minimalem Zeitaulwand 
bewerkstelligen. VorteilhaftenA/eise werden in den erfindungsgemailen 
Hochdurchsatzverfehren die zu analysierenden Proben auf feste Trager wie z.B. 
Mikrochips Qbertragen und dort nach allgemein bekannten Verfahren fixiert oder aber 
auch in Mikfotiterplatten Qbertragen, wo auch in vltro-Assays auf die Apoptose- 
assoziierten Eigenschaften durchgefOhrt werden kdnnen. 
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In einer besonders bevorzugten Ausfiihrungsform des erfmdungsgemalien Verfahrens 
ist das Verfahren Computer-assistiert. 

Weiterhin betriift die vorliegende Erfindung eln Verfahren zur Verbesserung der 
pharmakologischen Eigenschaften der nach dem erfindungsgemSSen Verfahren 
identifizlerten Testsubstanzen, wobei man (a) die Bindungsstelle der Testsubstanz an 
das Nuklelnsauremolekul oder das (Poly)peptid und gegebenenfalls die Bindungsstelle 
des NukleinsauremolekOls oder des (Poly)peptlds an die Testsubstanz identifiziert; (b) 
die Bindungsstelle der Testsubstanz und gegebenenfalls des Nukleins§uremolekDls 
Oder des (Poly)peptids durch molekulares Modellieren modifiziert; und (c) die 
Testsubstanz dergestalt modifiziert, daB ihre Bindungsspezifitat oder Bindungsaffinitat 
Oder Bindungsaviditat fOr das NukleinsSuremolekQI oder das (Poly)peptid erhSht wird. 

Dieses Verfahren wie auch die nachstehend beschrlebenen Verfahren zur Modifikation 
(Verbesserung der phamfiakologlschen Eigenschaften etc.) der Substanzen umfassen 
bevorzugt auch die Schritte zur Identiflzierung der Substanzen, wie vorstehend 
dargestellt. 

Alle im erfindungsgemaUen Verfahren verwendeten Methoden sind herkommlicher Art 
Oder kSnnen vom Fachmann problemlos von herkdmmlichen Methoden abgeleitet 
warden. So kOnnen beispielsweise auf der hier beschrlebenen Beschaffenheit der 
(Poly)peptide basierende biologische Nachweise zur Bestlmmung der Spezlfizitat oder 
Potenz der Arzneimlttel venwendet werden. wobel eine Zunahme eIner oder mehrerer 
Aktivitaten der (Poly)peptide zum Monitoring der Spezlfizitat oder Potenz dienen kann. 
Schritte (a) und (b) konnen gemaB herkommlichen Protokollen ausgefOhrt werden. Ein 
Protokoll zur Bindungsstellen-spezifischen Mutagenese ist beschrieben In Ling MM, 
Robinson BH. (1997) Anal. Biochem. 254: 157-178. Die Venwendung von Homologie- 
Modellieren In Verbindung mit Bindungsstellen-spezlfischer Mutagenese zur Analyse 
von Struktur-Funktions-Verhaitnissen wird In Szklarz and Halpert (1997) Life Sci. 
61:2507-2520 untersucht. Chimare Proteine entstehen durch Ligation der 
entsprechenden DNA-Fragmente Qbereine einzige Restriktionsstelle unter Venwendung 
hertc6mmlicher Kloniemnethoden, wie sie in Sambrook, Fritsch. Maniatis "Molecular 
ri«ninn a laKnratnru manual" MQRfl^ Hnlfl Sniino Harbor Laboratory Press beschrieben 
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slnd. Eine Fusion zweier DNA-Fragmente, aus der ein ein chimSres Protein 
kodierendes chimares DNA-Fragment entsteht, kann auch mit <lem Gateway-System 
(life technologies), einem System, das auf DNA-Fuslon durch Rekombinatlon baslert, 
erzeugt werden. Ein vorteilhaftes Beisplel des molekularen Modeilierens 1st das 
Struktur-basierte Design von Zusammensetzungen, die an die HIV reverse 
Transcriptase binden; dieses ist beschrieben In Mao, Sudbeck. Venkatachalam and 
Uckun (2000). Biochem. Phannacol. 60: 1251-1265. 

Die Identifizierung der Bindungsstelie des Arzneimlttels mittels Bindungs-spezifischer 
Mutagenese und die Analyse chimarer Proteine kann belspielsweise durcli 
Modlflkationen In der primSren (Poly)peptldsequenz, die die Affinltat des Afzneimittels 
beelnflussen, erfolgen; dies emidglrcht QbllchenAreise eine genaue Kartierung der 
Bindungstasche fQr den Inhibltor/Aktivator bzw. das daraus konstltuierte Arznelmlttel. 

BezQglich Schritt (b) kSnnen die foigenden Protokolle herangezogen werden: Sobald 
die Effektorstelle fQr die Testsubstanz kartiert worden ist, konnen die genauen Reste, 
die mit verschiedenen Tellen der Testsubstanz interagleren, identifiziert werden mittels 
einer Kombinatlon aus der aus den Mutagenese-Untersuchungen und 

« 

Computersimulatlonen der Struktur der Bindungsstelie erhaltenen Infonnationen, 
vorausgesetzt, dad die genaue drei-dlmensionale Struktur der Testsubstanz / des 
Arzneimlttels bekannt ist <ist dies nicht der Fail, kann diese durcli rechnerische 
Simulation kalkullert werden). Wenn die Testsubstanz selbst ein Peptid ist, kann es 
auch mutiert werden, urn zu bestimnien, wetohe Reste mit anderen Reste 
belspielsweise in dem gewQnschten Polypeptid Interagleren. 

SchlieUIich kann In Schritt (c) die Testsubstanz zur Erh6hung seiner Bindungsaffinltat 
Oder seiner Potenz und Spezifizitat modifiziert werden. Wenn belspielsweise 
elektrostatische Wechselwlrkungen zwischen einem bestimmten Rest des gewQnschten 
Polypeptlds und einem Bereich der Testsubstanz / des ArzneimittelmolekQIs bestehen, 
kann die Gesamtladung In diesem Bererch modifiziert werden, wodurch sich diese 
spezlelle Wectiselwirkung erhdht. 
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Computerprogramme konnen bei der Identifizierung von Bindungsstellen hilfreich sein. 
So kfinnen geeignete Computerprogramme zur identifizierung von interaktiven Stellen 
einer vermeintlichen Testsubstanz und dem Polypeptid durch Computer-gestQtztes 
Suchen nach Komplementdrstruktumnotiven venvendet werden (Fassina, 
Immunomethods 5 (1994), 114-120). We'rtere geeignete Computersysteme fOr das 
Computer-gestQtzte Design von Proteinen und Peptiden sind im Stand der Technik 
beschrieben, z.B. in Berry. Biociiem. Soc. Trans. 22 (1994), 1033-1036; Wodak, Ann. 
N. Y. Acad. Sci. 501 (1987), 1-13; Pabo, Biocliemistry 25 (1986), 5987-5991. 
Modifizierungen des (Poly)peptlds kdnnen z.6. durch Peptidomimetics liergestellt 
vt^erden. Andere Testsubstanzen kdnnen auch mitteis Synthese von kombinatorischen 
Peptldomimetic-Bibliotheken durcli sukzessive cliemische Modifizierung und Testen der 
erhaltenen Zusammensetzungen identifiziert werden. Verfaliren zur Herstellung und 
Verwendung von kombinatorischen Peptidomimetic-Bibliotheken sind im Stand der 
Technik beschrieben. z.B. in Ostresh, Methods in Enzymology 267 (1996), 220-234 and 
Dorner. Bioorg. Med. Chem. 4 (1996), 709-715. DarQber hinaus kann die 
dreidimensionale und/oder kristallographische Struktur der Aktivatoren der Expression 
des erfindungsgemaBen (Poly)peptids fur das Design von peptidomlnnetischen 
Aktivatoren verwendet werden, z.B. in Verblndung mit dem ^rfindungsgemSG 
identifizierten (Poly)peptid (Rose, Biochemistry 36 (1996). 12933-12944; Rutenber, 
Bioorg. Med. Chem. 4 (1S96), 1545-1568). 

in einer bevorzugten AusfOhrungsform des erfindungsgemaBen Verfahrens werden die 
Bindungsstellen in Schritt (a) durch Stelien-spezifische Mutagenese emnittelt. 

Auch betrifft die voriiegende Erfindung ein Verfahren zur Verbesserung der 
phannakologischen Eigenschaften einer Testsubstanz, die nach dem 
erfindungsgemSBen Verfahren identifiziert Oder verbessert wurde, v\fobei die 
Testsubstanz als Leitstruktur welter modifiziert wird, um ein modifiziertes aktives 
Zentrum, ein modifiziertes AktivitStsspel^rum, eine modifizierte Oiganspezifizitat, eine 
verbesserte Aktivitat, eine venninderte Toxizitat (einen verbesserten therapeutischen 
Index), verminderte IMebenwirkungen, einen zeitlich versetzten Beginn der 
theraneijtischen Wirksamkeit Oder der Ldnae der therapeutischen Wirksamkeit. 
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verSnderte pharmakokinetische Parameter (Resorption, Distribution, Metabolismus Oder 
Exkretion), modifizierte physikochemische Parameter (Loslichkeit. hygroskopische 
Eigenschaften, Farbe, Geschmack, Geruch, Stabilitat, Zustandsform), verbesserte 
generelle Spezifizitat, Organ-ZGewebespezifizitat, und/oder eine optimierte 
Verabreichungsform und -route aufvveist, was durch die Veresterung von 
Carboxylgruppen, Hydoxylgruppen mit Carbons§uren, Hydroxylgruppen zu 
beispielweise Phosphaten, Pyrophosphaten, Sulfaten, „Hemisukzinaten" Oder die 
Bildung von pharmazeutisch vertraglichen Salzen, pharmazeutisch vertrSglichen 
Komplexen oder die Syntliese von pharmakologisch aktiven Polymeren oder die 
EinfQhrung von hydropliilen Gruppen, die EinfDIirung bzw. den Austausch von 
Substituenten in Aromaten oder Seitenketten, die Veranderung des 
Substituentenmusters oder der l\/lodifikation durch die EinfQIirung von isosterischen 
Oder bioisosterisclien Gruppen oder die Synthese von homologen Verbindungen, bzw. 
der EinfQhfung von verzweigten Seitenketten, der Konversion von Alkylsubstituenten zu 
zyklischen Analogen, der Derivatisierung von Hydroxylgruppen zu Ketaten oder 
Acetalen, der N-Acetylierung zu Amiden, Plienylcarbamaten, der Syntliese von 
Mannich-Basen bzw. Iminen oder durch die Umwandlung von Ketonen, Aldehyden in 
Schiffe-Basen, Oxime. Acetale, Ketale. Enolester, Oxaholidine, Thiozolidine oder deren 
Kombinationen erreteht wird. 

Die verschiedenen vorstehend dargestellten Schritte sind allgemein bekannt. Sie 
beziehen ein oder beruhen auf quantitativen Analysen von Struktur-Aktions- 
Beziehungen (QSAR); vgl. Kubinyi, „Hausch-Analysis and Related Approaches", VCH 
Verlag, Weinheim 1992, sowie kombinatorischer (Bio)chemie, klassischer Chemie und 
anderen AnsStzen; vgl. z.B. Holzgrabe und Bechtold, Deutsche Apotheker Zeltung 
140(8) (2000), 813-823. 

In einer bevorzugten AusfQhrungsfomn des erfindungsgemSBen Verfahrens wird die 
identifizierte, verbesserte oder modifizierte Testsubstanz durch Peptidomimetics 
phamiakologisch welter verbessert. 
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Auf Peptidomimetics beruhende AnsStze sind im Stand der Technik bekannt und 
beispielsweise in Rose, Biochemistry 35 (1996), 12933-12944 oder Rutenber, Bioorg. 
Med. Chem. 4 (1 996), 1 545-1 668 beschrieben worden. 



Die Erfindung betrifft weiterhin ein Verfaliren zur Herstellung eines Arzneimittels Oder 
Medizinpraparates, wobei man das erfindungsgemaUe Nukleins§uremolekQI, den 
erfindungsgemaiSen Vektor, den erfindungsgemaBen Wirt, Extrakte des 
erfmdungsgemaUen Wirtes, das erfmdungsgemaSe (Poly)peptid, den 
erfindungsgemaSen Rezeptor oder/und den nacli dem erfindungsgemaiSen Verfaliren 
erhaltenen Inhibitor oder Aktivator mit einem phamnazeutisch vertraglichen Trager oder 
Verdunnungsmittel fomriuliert. 

Die zuvor beschriebenen Nukleinsauren, Vektoren, Zellen und Polypeptkle etc. kdnnen 
zur Herstellung eines therapeutischen Mittels eingesetzt werden, insbesondere eines 
Mittels zur Therapie oder Praventlon von Apoptose-assoziierten Erkrankungen. 
Apoptose-assoziierte Erkrankungen konnen sich einerseits durch eine abnomri 
verringerte Apoptose und somit durch eine Hyperproliferation auszeichnen, 
beispielsweise Tumorerkrankungen, Autoimmunerkrankungen und viraie Infektionen 

e 

(Thompson, Science 267 (1995), 1456-1462). Andererse'rts konnen Apoptose- 
assoziierte Erkrankungen sich auch durch eine abnorm erhdhte Apoptose und somit 
durch degenerative Erscheinungen auszeichnen, wie etwa die Alzheimer Krankheit, 
Huntington's Disease, Parkinsons Krankheit, Reperfusions-Schaden, Schlaganfali und 
Alkohol-Schadigungen der Leber (Thompson (1995), supra). 

Die therapeutische Oder praventive Anwendung umfasst die Verabreichung eines 
Wirkstoffs an sinen erkrankten Organismus in einer ausretehenden Dosierung, um die 
Apoptose-assoziierte Erkrankung zu lindem oder zu heilen bzw. um den Ausbruch einer 
Apoptose-assoziierten Krankheit zu verhindern. In einer AusfQhrungsfonm der Erfindung 
wird dabei eine Apoptose-assoziierte Nukleinsaure auf einem gentherapeutischen 
Vektor, z.B. einem Adenovirus, einem Retrovirus, einem Adeno-assozlierten Virus etc., 
verabreicht, um in ^iner erkrankten Zielzelle erne erhohte Expression der Apoptose- 
assoziierten Nukleinsaure zu bewirken. Altemativ kann auch eine Antisense- 

Miii/ioineSiira t R aiif oinom nenthpranPiitisrhAn Vektnr nrler flUCh direkt. verabreicht 
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werden, sofern eine Verringerung der Expression der Apoptose-assoziierten 
NukleinsSure angestrebt wird. In einer weiteren AusfOhrungsform der Erfindung kdnnen 
Apoptose-assoziierte Polypeptide Oder Modulatoren der Aktivitat sotoher Apoptose- 
assoziierter Polypeptide, z.B. Aktivatoren Oder InhibitOFen, verabreicht werden. Die 
Verabreichung der WIrkstoffe erfolgt nach bekannten Methoden wie beispietsweise In 
der Gentherapie (Anderson, Nature 392 (1998), 25-30) oder der Proteintheraple 
(Schwarze et a!.. Science 285 (1999), 1569-1572) beschrieben. 

Beispiele fQr geeignete phannazeutisch vertr3gik:he Trdger und/oder 
VerdQnnungsmlttel sind dem Fachmann bekannt und umfassen z.B. Phosphat- 
gepufferte Kochsaizldsungen, Wasser, Emulsionen, wie z.B. Ol/Wasser-Emulsionen, 
verschiedene Arten von Netzmittel Oder Detergenzien, sterile Ldsungen, etc. 
Arzneimittel, die solche Trager umfassen, kSnnen mittels bekannter konventioneller 
Methoden formuliert werden. Diese Arzneimittel konnen einem Individuum in einer 
geeigneten Dosis verabrercht werden. Die Verabreichung kann oral oder parenteral 
erfolgen, z.B. intravends, intraperitoneal, subcutan, intramuskuldr, k)kal, intranasal, 
intrabronchlal, oral oder intradennal, oder Qber einen Katheter an einer Stelle in einer 
Arterie. Praparate fQr eine parenteral Verabreichung umfassen sterile wdKrIge oder 
nicht-waHrige L5sungen, Suspensionen und Emulsionen. Beispiele fQr nicht-w§&rige 
Losungsmittel sind Propylenglykol, Polyethylenglykol, pflanzliche Ole wie z.B. Olivenol, 
und organische Esterverbindungen wie z.B. Ethyloleat, die fQr Injektionen geeignet sind. 
WSQrige TrSger umfassen Wasser, alkoholisch-wa&rige Ldsungen, Emulsionen, 
Suspensionen, Salzldsungen und gepuflerte Medlen. Parenterale Trager umfassen 
Natriumchlorid-Ldsungen, Ringer-Dextrose, Dextrose und Natriumchlorid, Ringer-Laktat 
und gebundene Ole. IntravenSse Trager umfassen z.B. FIQssigkeits-, Nahrstoff- und 
Elektrolyt-ErgMnzungsmlttel (wie z.B. solche, die auf Ringer-Dextrose basieren. Das 
Arzneimittel kann auBerdem Konserviefungsmittel und andere ZusStze umfassen, wie 
Z.B. antimikrobielle Verbindungen, Antioxklantien, Komplexbiidner und inerte Gase. Des 
weiteren kdnnen, abhSngig von der beabsk:htigten spezifischen Venvendung, andere 
Wirkstoffe wie z.B. Interlelikine, Wachstumsfaktoren, Differenzierungsfaktoren, 
Interferone, chemotaktische Proteine oder ein unspezifisches immunmodulatorlsches 
Agens enthalten -sein. 



wo (>3/0SK02l 



BEST AVAILABLE Coft 



PCT/EP«3/(M»27« 



27 



Die Art der Dosierung wird vom behandelnden Arzt entsprechend den klinischen 
Faktoren bestimmt. Es ist dem Fachmann bekannt, da(i die Art der Dosierung von 
verschiedenen Faktoren abhangig ist, wie z.B. der K6rpergr6Be bzw. dem Gewicht, der 
Kdrperoberfiache, dem Alter, dem Geschleclit Oder der allgemeinen Gesundheit des 
Patienten, aber auch von dem speziell zu verabreichenden Mittel, der Dduer und Art 
der Verabreichung, und von anderen Medikamenten, die mOglicherweise parallel 
verabreicht warden. Eine typische Dosis kann z.B. in einem Bereich zwischen 0,001 
und 1000 pg liegen, wobei Dosen unterhalb Oder oberhaib dieses beispielhaften 
Bereiches, vor allem unter BerQcksichtigung der oben erwahnten Faktoren, vorstellbar 
sind. Im allgemeinen soilte sich bei regelmSfiiger Verabrek:hung der 
erfindungsgemSKen Zusammensetzung die Dosis in einem Bereich zwischen 1 pg- und 
10 mg-Einheiten pro Tag befinden. Dbiichenveise werden die Wirkstoffe in diesen 
Zubereitungen in einer Konzentration von grdfier als 10 pg/ml eines physiologischen 
Puffers vorliegen. Sie kSnnen aber auch in fester Fonn in einer Konzentration von 0,1 
bis 99,5 Gew.% der Gesamtmischung vorhanden sein. im allgemeinen hat es sich als 
vorteilhaft enn/iesen, den oder die Wirkstoffe in Gesamtmengen von^twa 0,001 bis 100 
mg/kg, bevorzugt in Gesamtmengen von etwa 0,01 bis 10 mg/kg Korpergewicht je 24 
Stunden, gegebenenfails als Dauerinfusion oder in Form von mehreren Einzelgaben, 
zur Erzielung des gewQnschten Ergebnisses zu verabreichen. Wird die 
Zusammensetzung intravends verabreicht, solite sich die Dosis in einem Bereich 
zwischen 1 yg- und 10 mg-Einheiten pro Kilogramm Korpergewicht pro Tag befinden. 
Das Arzneimittel kann topisch, lokal oder systemisch verabreicht werden. 

Weiterhin betrifft die vorliegende Erfindung die Verwendung des erfindungsgemdlien 
NukleinsSuremolekQis, eines dieses NukleinsSuremolekQI enthaltenden Vektors oder 
Wirts, des erfindungsgemaBen (Poly)peptids oder eines nach dem erflndungsgem§Ben 
Verfahren identifizierten oder verbesserten Aktivators dieser NukieinsSure oder dieses 
(Poly)peptids oder eines nach dem erfmdungsgemaBen Verfahren identifizierten 
Inhibitors des des erfindungsgema&en NukleinsauremolekQis oder des 
erfindungsgem3&en (Poly)peptkls oder eines Antisense-Konstruktes zum 
erfindungsgemaHen NukleinsSuremolekQI oder eines dieses (Poly)peptid spezifisch 
bInderKien Rezeptors zur Herstellung eines Arzneimittel oder Medizinproduldss zur 
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Vorsorge oder Behandlung einer Tumorerkrankung, einer Autoimmunerkrankung Oder 
einer und viralen Erkrankung. . 

In einer bevorzugten AusfUhrungsfonn der erfindungsgemaHen Verwendung ist die 
Tumorerkrankung Leukdmie, ein Carcinom oder ein Sarkom. 

In einer weiteren bevorzugten AusfQhrungsfomn der erfindungsgemallen Verwendung 
ist die Autoimmunerkrankung Multiple Sklerose, Rheumatoide Arthritis, Diabetes oder 
Lupus. 

In einer anderen bevorzugten AusfQhrungsfomn der erfindungsgemSlten Verwendung 
beruht die virale Erkrankung auf einer Infektion mit Hepatits- Oder Influenzaviren. 

Weiterhin betrifft die voriiegende Erfindung eine Verwendung des erfindungsgem§Ben 
NukleinsauremolekQIs, eines dieses Nukleinsauremolekul enthaltenden Vektors oder 
Wirts, des erflndungsgemaBen <Poly)peptids oder eines nach dem erfindungsgemaSen 
Verfahren identifizierten oder verbesserten Aktivators dieser Nukleinsdure oder dieses 
(Poly)peptlds oder eines nach dem erfindungsgemSllen Verfahren identifizierten 
Inhibitors des erfindungsgemdSen NukleinsauremolekQIs oder des erfindungsgemS&en 
(Poly)peptids oder eines Antlsense-Konstruktes zum erfindungsgemaSen 
Nukleinsauremolekul oder eines dieses (Poly)peptid spezifisch bindenden Rezeptors 
zur Herstellung eines Arzneimittels oder Medizinproduktes zur Vorsorge; oder 
Behandlung von degenerativen Erkrankungen. 

In einer bevorzugten AusfQhrungsfbnn der erfihdungsgemd&en Venwendung schliefien 
die degenerativen Erkrankungen Alzheimersche Krankheit, Huntington's Krankheit, 
Parkinsonsche Krankheit, Reperfusionsschaden, Schlaganfall und Alkohol- 
Schadigungen der Leber ein. 

Femer betrifft die voriiegende Erfindung eine Zusammensetzung enthaltend eines oder 
mehrere der eifindungsgemSfien NukleinsauremolekQIe, einen oder mehrere 
erfindungsgemSBe Vektoren, einen oder mehrere eifindungsgemafie Wirte, eines oder 
mehrere erfindungsgemSEe (Poly)peptkie, oder einen oder nnehrere der Inhibitoren 
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Oder Aktivatoren, die nach dem erfindungsgemSSen Verfahren Identifiziert oder 
verbessert wurden. 

In einer bevorzugten AusfQhrungsform der erfindungsgemaBen Zusammensetzung ist 
diese eine pharmazeutische Zusammensetzung. 

In dieser Ausfiihrungsfonn enthSIt die Zusammensetzung einen wie vorstehend 
beschriebenen phannazeutisch vertraglichen TrSger oder ein pharmazeutlsch 
vertrSgliches VerdQnnungsmittel. 

In einer welteren AusfQhrungsform der erfindungsgemaUen Zusammensetzung ist diese 
eine diagnostische Zusammensetzung. 

Die einzelnen Komponenten der diagnostischen Zusammensetzung sind vorzugsweise 
in einem oder mehreren Containern verpackt. Diese konnen wiederum in einer fur den 
Verkauf gedachten Verpackung, versehen mit einer entsprechenden Anteitung zur 
Benutzung der diagnostischen Zusammensetzung (des diagnostischen Kits) verpackt 
sein. 

Die diagnostische Anwendung, zu der die diagnostische Zusammensetzung eingesetzt 
werden kann, umfasst vorzugsweise einen qualitativen oder/und quantitativen Nachwels 
der Apoptose-assoziierten Nukleinsaure, z.B. in Fonn eines Transkripts, oder des 
davon codierten Polypeptids in einer Probe, insbesondere einer Probe, die einem 
erkrankten Organismus, beispielsweise einem Patlenten, entnommen wurde. Der 
Nachweis kann auf Qbllche Art und Weise, z.B, durch Nukleinsaufe-Hybridisierung oder 
-Amplifikationsreaktionen wie etwa PGR oder durch Proteinnachwels Qber Antikarper, 
erfolgen. Dem Fachmann sind hierzu zahlreiche Techniken bekannt. Der Nachwels 
kann auch durch die Venwendung der isolierten Gene auf einem DNA-Chip erfolgen. 
Dadurch konnen mehrere, z.B. alle Gene oder aussagekraftige Fragnnente davon 
glelchzeitig in einem Experiment untersucht werden. 

In einer bevorzugten AusfQhrungsfomi der ^rfindungsgemaBen Zusammensetzung ist 
diese ein Kit 

Schllefilich betrifft die Effindung ein Diagnoseverfahren umfassend «inen qualitativen 

««^~.r..^^ ^..»»Vrf'«»h>an Klor^hiiuaie rier AnnntncP-assnTURrtAn NuklemsaUFe. Z.B. In FonTI 
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eines Transkripts, Oder des davon codierten Polypeptids in einer Probe, insbesondere 
einer Probe, die einem erl<rankten Organismus, beispielsweise einem Patienten, 
entnommen wurde. Der Nachweis kann auf Qbiiche Art und Weise, z.B. durch 
NukleinsSure-Hybridisierung Oder -Amplifikationsreaktionen wie etwa PCR oder durch 
Proteinnachweis Qber Antikdrper, erfolgen. Dem Fachmann sind hierzu zahlreiche 
Tecliniken bekannt. Der Nachweis kann auch durch die Venwendung der isolierten 
Gene auf einem DMA-Chip erfolgen. Dadurch kennen mehrere, z.B. alle Gene 
gleichzeitig in einenn Experiment untersucht werden. 



Somit betrifft die Erfindung ein Verfahren zur Diagnose einer Tumorerkrankung, einer 
Autoimmunericranicung, einer viraien Erkrankung Oder einer degenerativen Erkrankung, 
wobei man die erfindungsgema&e NukleinsSure Oder das erfindungsgemS&e 
(Poly)peptid qualitativ oder quantitativ nachweist und mit einem nomnalisierten Wert aus 
einem gesunden Gewebe vergieicht. 

Der Vergleich mit dem gesunden Gewebe, in dem die Nukleinsdure oder das 
(Poly)peptid entsprechend qualitativ oder quantitativ emnitteK wurde, kann direkt in den 
Test eingehen und ais Kontrolle m'rtgefQhrt werden oder kann anhand von in Silico 
verfugbaren Daten in den Test eingebracht werden. Abweichungen, z.B. erhohte Werte 
der Expressibnsprodukte konnen auf die Induktion von Apoptose mit entsprechenden 
Krankheitsbildern hinweisen. Die vorgenannten Krankheiten sind in der Anmekiung an 
welter vorstehenden Stelien naher aufgeschlUsselt. 

Die Figurenzeigen: 

Figur l: NukleinsSuresequenzen SEQ ID NO: 1-119, Die Sequenzen SEQ ID No 1 - 
84 enthalten am 5' Ende noch drei Nukleotide „AGG" der Vektorsequenz, die 
nicht zur erfindungsgemal^en Sequenz gehoren. Die Sequenzen SEO ID 110 
und SEQ ID 114 enthalten am 5' Ende noch drei Nukleotide .MG" der 
Vektorsequenz, die nicht zur erfindungsgema&en Sequenz gehdren. Die 
Sequenzen SEQ ID No 85 ~ 88, SEQ ID 90 - 95 enthalten am 5' Ende noch 
vier Nukleotide „GAGG" der Vektorsequenz, die nicht zurerfindungsgemaiSen 
Sequenz gehoren. Die Sequenzen SEQ ID No 96 - 109, SEQ ID 111 - 113, 
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SEQ ID 115 - 117, enthalten am 5' Ende noch vier Nukleotide ^AAAG" der 
Vektorsequenz, die nicht zur erfindungsgemaBen Sequenz gehdren. Die 
Sequenzen SEQ ID No 89 enthSIt am 5" Ende noch fllnf Nukleotide 
„GAGCG"der Vektorsequenz, die nicht zur erfindungsgemSBen Sequenz 
gehdren. Im Sequenzprotokoll sind jeweils nur die erfindungsgemaSen 
Sequenzen ohne Vektorsequenzen angegeben. 

Figur 2: AminosSuresequenzen SEQ ID NO: 120-208 

Figur 3: weltere Beschreibung der Klone (Homologievergleiche): SEQ ID NO: 1-119 

Figur 4: weltere Nukleinsduresequenzen SEQ ID NO: 209-213 

Figur 5: weitere Beschreibung der Klone (Homologievergleich): SEQ ID NO: 214-398 

Die Beispiele erISutern die Erfindung. 

Beispiel 1: Isolation von Apoptose-lnduzierenden Genen 

1 . Allgemeines 

Die Apoptose-induzierenden Gene wurden durch einen genetischen Screen In der 
humanen Zellinie HEK 293T gefunden (Grimm und Leder (1997), supra), der auf der 
iterativen Transfektion kleiner Expressionsplasmid-Pools aus einer nomrialisierten 
Genbibliothek beruht und der anschlieBenden Bestimmung des programmierten 
Zelltodes durch CPRG- und CDD+-Assay. Die Transfektion von einzelnen Klonen aus 
einem positiven Plasmid-Pool emnoglichte, das Apoptose-lnduzierende Gen zu 
bestimmen. 

Dieses Screening wurde in einem 96-Well Fomnat durchgefQhrt. Des \weiteren wurde 
eine besonders effektive Art, die Plasmid-DNA zu reinigen, venwendet (Neudecker und 
dnmm Rintenhnioues 28 r2000V 107-1 09V 
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2. Experimentelle Protokolle 

2.1 Klonsammlungen und Erzeugung einer normalisierten Bibliothek und cDNA 
Screening 

Die Apoptose-induzierenden Sequenzen wurden aus einer humanen embryonalen 
cDNA-Bibliothel< gewonnen (SEQ ID 001 - SEQ ID 095, SEQ ID 214-338). Die humane 
embryonale cDNA-Bibliothek wurde von der Firma Scinet, Braunschweig in Aniehnung 
an die in der US 5702898 dargestellten Methode erstellt. 

Ausgangsmaterial fOr diese cDNA-Bibliothek war mRNA aus «mbryonalen/fetalem 
Gewebe (Embryos 9, 12 und 18 Wochen alt). Der Primartiter derersten cDNA Bank 
betrug 3 x 10^ cfu/pg DMA und die durchschnittliche InsertgrSSe 1,0 kb. Diese 
Bibliothek wurde nachtraglich mit einer zweiten embryonalen/fetalen cDNA Bibliothek 
gemischt, bei der nur cDNA Fragmente grbSer 1,5 kB zur Ligation eingesetzt wurden. 
Der Primartiter der zweiten Bibliothek betrug 04, x 10® cfu/pg DNA und die 
durchschniitlliche InsertgrSBe 1,8 kB. AnschlieSend wurde eine mehrfache 
Normalisierung durchgefOhrt, so daB 200.000 Einzelklone die normalisierte cDNA- 
Bibliothek darstellten. ' 

Die Sequenzen SEQ ID 096 - SEQ ID 119, SEQ ID NO: 209-213 und SEQ ID 339-344 
wurden aus einer Leber cDNA-Bibliothek gewonnen. Die Nomialisierung und 
Konstruktion einer Leber cDNA Bibliothek wurde wie von Grimm und Leder (J. Exp. 
Meth. 185 (1997), 1137-1142) und Sasaki et al. (Nucleic Acids Res. 22 (1994), 987- 
992) beschrieben durchgefUhrt. 

Herstellung einer Leber cDNA-Bibliothek: mRNA aus der Leber von 10 Wochen alten 
BalbC Mausen wurde durch Assozlation abundanter mRNA Spezles mit kovalent an 
Latexbeads gekoppelten Antisense-cDNA-MolekQIen und anschlieSende Abtrennung 
durch Zentrifugation normalisiert. Nach zwei Hybridisierungsrunden wurden 1.5 [ig (von 
ufsprQnglich 4 pg) mRNA erhalten und zur Herstellung einer cDNA Bibliothek unter 
Venwendung eines cDNA Synthesekits (Gibco BRL, Gaithersburg, MD) verwendet. 
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Nach Ligation eines BstXI Adaptors (Invitrogen, San Diego, CA) und einer Spaltung mit 
Not! wurden die cDNA MolekUle in einen modifizierten pcDNA3-Vel(tor (Invitrogen) 
unter Kontrolie des Cytomegalovirus (CMV) Promotors inseriert, in dem das 
Neomycinresistenzgen deletlert worden war. Die DNA wurde durch Elektroporation in 
E.coli SURE-Zeilen (Stratagene, Corp. La Jolla, CA) eingefUhrt, die anschliel^nd sofort 
eingefroren wurden. 

Durch Ausplattieren von Aliquots des Transfomnationsansatzes auf Agar wurde 
gefunden, dass die Bibliothek etwa 4x106 Klone enthieit Einzelklone wurden mit Hllfe 
eines Roboters in Ldchem von 96-Loch-Bldcken (Qiagen, Hilden, Deutschland) in LB- 
Medium inokuiiert und fur 30 h unter ScllQtteIn bei 300 Upm kuKiviert. Nach 
Identifizierung eines positiven Klons im CPRG Assay wurde die DNA zur BestStigung 
des Ergebnisses erneut transfiziert. Die verbleibende DNA wurde zur Transfomnation 
von Bakterien (E.coli SURE-Zellen) fur eine Piasnnidisolierung im gro&en MaQstab und 
zur Sequenzierung der insertierten DNA venA/endet. Anhand der DNA-Sequenz wurde 
mit Hilfe des Computerprogramms "Blast" ein Sequenzvergleich mit kommerzieilen 
Sequenzdatenbanken durchgefOhrt. 

Die Sequenzen SEQ ID 345-383 wurden aus einer MGC Klonkollektion (IRAK- 
Kollektion („Mammalian Gene' Collection"; RZPD, Berlin) gewonnen. Diese Kollektion 
umfasst humane cDNA-Kione aus humanen Zelllinien und Geweben und ist in 
Strausberg RL, Feingold EA, Klausner RD, Collins FS. The Mammalian Gene 
Collection. Science. 1999. 286. 455-457 beschrieben. 

Die Sequenzen SEQ ID 384-398 wurden aus einer Klonsammlung (Human Full Length 
Clone Collection) der Fimna Origene Technologies Inc., Rockville USA gewonnen. 

2.2 Plasmidisoiierung 

96-Loch-Bldcke mit Bakterien wurden fur 5 min bei 3000 g (Sigma Zentrifugen, 
Osterx)de am Harz, Deutschland) zentrifugiert. Der Oberstand wurde dekantiert und die 
BI6ck€ fQr 2 b\s 3 min umgedreht. Dann wurden 170 pi Puffer PI (50 mM Tris- 
Hr.l/inmM FHTA nH ziiaAOP.hRn iind die Bakterienoellets dUFCh vollstandioe 
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Vortexbehandlung fur 10 bis 20 min resuspendiert. Nach Zugabe von 170 |jl Puffer P2 
(200 mM NaOH, 1% SDS) wurde der Block mit Folie abgedichtet, durch Invertleren 
gemischt und fQr 5 min bei Raumtemperatur inkublert. Die Lyse wurde durch Zugabe 
von 170 Ml von 4''C kaltem Puffer P3 (3 M Kaliumacetat pH 5,5) beendet. Dann wurden 
10 pi RNaseA Lfisung (1,7 mg/ml) zugegeben, fQr 5 min bei Raumtemperatur und 
anschlieUend bei -20''C inkublert und emeut fOr 10 min bei 6000 Upm zentrlfugiert. Der 
Dberstand wurde in neue Blocke dekantiert und 100 pi Puffer PA (2,5% SDS in 
Isopropanol) zugegeben. Der Block wurde einer Vortexbehandlung fQr 6 min 
unterzogen und zuerst fQr 15 min bei 4*C und dann fQr 15 min bei -20°C inkubiert. 

Der Oberstand wurde nach Zentrifugation fQr 10 min bei 6000 Upm In 96-Loch- 
Polyoxymethylen-MlkrotiterblOcke QberfQhrt. 150 pi Siliclumoxidsuspension wurden 
zugegeben und fur 20 min bei Raumtemperatur inkubiert. Die Platten wurden fur 5 min 
bei 6000 Upm zentrlfugiert. Der Oberstand wurde sorgfaltig dekantiert und 400 pi 
Aceton (-20''C) zugegeben. Die Platten wurden emeut einer Vortexbehandlung (30 sec) 
unterzogen und fQr 3 min bei 6000 Upm zentrlfugiert. Dieser Acetonwaschvorgang 
wurde einmal wiederholt. Die Platten wurden zuerst bei Raumtemperatur fQr 5 min und 
dann fur 5 min In einer Vakuumkammer getrocknet. Die Pellets wurden In 75 {i\ Wasser 
(60°C) resuspendiert und bei 6000 Upm und 4°C 10 min zentrlfugiert. Der Oberstand 
wurde in einer 96-Loch-Mikrotiterplatte bei -20°C aufbewahrt. 

2.3 Zellkultur und Transfektionen 

Humane MEK 293T-Zellen wurden in DMEM ergSnzt m'it.5 % fStalem KSIberserum 
(Sigma, Delsenhofen, Deutschland) in einer befeuchteten 6 % C02-Atmosphape 
kultiviert. Fur Transfektionen wurden die Zellen in 96-Loch-Platten Qberfuhrt und mit 2 
pg Plasmid DNA nach der Calciumphosphat-Coprazipitationsmethode, wie von Roussel 
et at. (Mol. Cell. Biol. 4 (1984), 1999-2009) beschrieben, transfiziert. HierfQr wurden 25 
pi DNA LCsung mit 25 pi 2 x HBS-Puffer pH 6,9 (274 mM NaCI, 10 mM KCI, 40 mM 
Hepes, 1,4 mM Na2HP04) bei 4"C In einer 96-Loch-Platte mit einem 12-Kanal- 
Plpettierautomaten (Eppendorf, Hamburg, Deutschland) vermlscht. Nach Zugabe von 
20 pi einer 0,25 M CaCI2 L5sung (4'*C) und Mischen wurden 9 pi des 
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Transfektionsansatzes nach Inkubation fUr 25 min bei Raumtemperatur auf die Zellen 
gegeben. 

2.4 Bestimmung derApoptose-induzierenden Nukleinsduren 

Die Bestimmung der der Apoptose-induzierende AktivitSt der transfizierten 
Nuklelnsauren erfolgte photometrisch mittels CDD+ Assay sowie CPRG-Assay. 

a) Bestimmung der Apoptose-induzierenden Aktlvitat Im CPRG-Assay 

Als Parameter der Apoptoseinduktion wurde der Verlust der Membranlntegritat im 
CPRG-Assay bestimmt. Bei apoptotisclien HEK 293 Zellen wird die Zellmehnbran fOr 
CPRG durchiassig und CPRG wird anschlieUend im Cytoplasma durch B-Galaktosidase 
umgesetzt. Als Produkt dieser enzymatischen Reaktion entsteht ein roter Farbstoff, der 
photometrisch bei 570 nm vermessen werden kann. 

HEK 293 Zellen wurden mit jeweils 1 ,5 pg der folgenden cDNAs: Kontrollvektor pcDNA 
(Leervektor ohne erfindungsgem3(^e Nukleins3ure), erfindungsgemdBe Nukleinsaure 
und Nedd-2-cDNA - und 0,5 pg B-Galaktosidase Reporter-Plasmid co-transfiziert und 
die Apoptose 24 nach Transfektion im CPRG-Assay bestimmt. Hierzu wurden dem 
KulturUberstand 30 pi einer 3 mM CPRG-Losung zugegeben, die Zellen fUr 2 h bei 37°C 
und 5 % C02 inkubiert und anschlie&end die pptische DIchte bei 570 nm gemessen. 
Als negative Kontrolle wurde der leere Vektor pcDNA verwendet, als positive Kontrolle • 
diente die Apoptose-induzierende cDNA von Nedd-2. 

b) Bestimmung der Apoptose-induzierende Aktivitat im CDD+-Assay 

Als Parameter der Induktion von Apoptose wurde die DNA-Fragmentierung im CDD-t-- 
Assay (Cell Death Detection ELISAPLUS, Roche Diagnostics GmbH. Mannheim, 
Deutschland) bestimmt. HEK 293 Zellen wuiden mit jeweils 2,0 pg der folgenden 
cDNAs - Kontrollvektor pcDNA, erfindungsgemaBe Nukleinsaure, Nedd-2-cDNA - 
transfiziert und die DNA-Fragmentierung 24 h nach Transfektion mittels CDD+-Assay 
nanh Ann»hpn dfiR H(ar«;tellefs ohotometrisch bestimmt. Als negative Kontrolle wurde 
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der leere DNA-Vektor verwendet, ais positive Kontroile diente die Apoptose- 
induzierende cDNA von Nedd-2. 

c) weitere Assays zur Bestimmung der Apoptose-induzierenden Aktivitdt 

EIne weitere Bestimmung der Apoptose-induzierenden Eigenschaften von 
Nul<leinsauren kann durcti quantitative Fragmentierung (Nicoletti et al.; Journal of 
Immunological Methods, 139 (1991) 271-279). Caspase-Aktivierung (CaspaTag 
CaspaseS (DEVD) Activity Kit (Intergen), Bestimmung des Mitochondrienpotentials 
(Ushmorov et a!., Blood, 93/7 (1999) 2342-2352, Cytochrom C-Freisetzung (Ushmorov 
et al. Blood, 93/7 (1999) 2342-2352), rh Annexin / FITC Kit (Bender Medsystems) oder 
Lamin-Spaltung Qber cleaved Lamin A-Antik6rper (Cell Signaling) erfolgen. 



3. Ergebnisse 

Die durch den genetischen Screen identiflzierten Apoptose-induzierenden Gene sind in 
Fig. 1 und Fig. 4 sowie in den Sequenzprotokollen aufgelistet. Sofern eine Identitat bzw. 
Homologie zu bekannten Genen Dbereinen Sequenzvergleich emiittelt werden konnte, 
ist diese angegeben (Fig. 3 und Fig 5). 
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PatentansprQche 

1 . NuklelnsauremolekQI kodierend ein (Poly)peptid, das Apoptose-assoziiert ist und 

(a) das ein NukleinsauremolekQI mit einer der NukleotidsSuresequenzen der 
SEQ ID NO: 1-119 und SEQ ID NO: 209-398 ist; 

(b) ein Nukleins§uremolekOI ist, das ein (Poly)peptid mit einer der 
AminosSuresequenzen der SEQ ID NO: 120-208 und SEQ ID NO: 399- 
579 kodiert; 

(c) ein NukleinsSuremolekQI ist, das das NukleinsauremolekQI gemaB (a) oder 
(b) umfaBt; 

(d) ein NukleinsSuremolekQI ist, bei dem im Vergleich zu dem 
NuklelnsauremolekQI gemais (a), (b) oder (c) mindestens ein Nukleotid 
substituiert, deletiert oder insertiert ist; 

(e) ein NukleinsauremolekQI ist, das unter stringenten Bedingungen an den 
komplementaren Strang des NukleinsauremolekQIs gemaB (a), (b), (c), 
Oder (d) hybridisiert; 

(f) ein NukleinsSureraolekUl ist, das mindestens 80% identiscli zu dem 
Nukleinsauremolekul gemaU (a), (b), (c), (d), oder<e) ist; 

(g) ein NukleinsauremolekQI ist, das ein (Poly)peptid kodiert, das zu 
mindestens 80% identisch zu dem (Poly)peptid ist, das von dem 
Nukleinsauremolekul gemSB (b), (c), (d), -(e) oder (f) kodiert wird; oder 

(h) ein NukleinsauremolekOI Ist, das von dem NuklelnsauremolekQI gemaS 
(a), (b), (c). (d), (e), (f), oder (g) transkribiert wird. 

.2. NukleinsauremolekQI nach Anspruch 1 , das DNA ist. 

3. NukleinsauremolekQI nach Anspruch 1 oder 2, das -ein Gen ist. 

4. NukleinsauremolekQI nach Anspruch 1 , das RNA ist 

5. NukleinsauremolekQI nach einem der AnsprOche 1 bis 4, wobei-das (Poly)peptid 

Anrtntnco inrllirip.rt. 
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6. Nukleinsauremolekul nach einem der Anspruche 1 bis 5, wobei das Polypeptid 
ein Fusionsprotein ist. 

7. NukleinsduremolekQI mit mindestens 15 Nukleotiden, das spezifisch an das 
NukleinsduremolekOI nach einem der AnsprQche 1 bis 6 hybridisiert. 

8. Vektor umfassend das NukleinsauremoiekOI nach einem der AnsprQche 1 bis 7. 

9. Wirt, in den das Nukleinsduremolekul nach einem der AnsprQche 1 bis 7 oder der 
Vektor nach Anspruch 8 eingefQhrt wurde. 

10. Nukleins3uremolekQI, das von dem NukleinsSuremolekQi nach einem der 
AnsprQche 1 bis 7 abgeleitet ist und sich durch l\/lutation davon unterscheidet. 

11. NukleinsSuremolekul nach Anspruch. 10, das ein Poiypeptkl kodiert, das nrcht 
mehr Apoptose-assoziert ist. 

12. Vektor umfassend das NukleinsSuremolekQI nach Anspruch 10 oder 1 1 . 

13. Wirt, der keine funktionelle Kopie des Nukleinsauremolekuls nach einem der 
AnsprQche 1 bis 5 aufweist. 

14. Wirt nach Anspruch 9 oder 13, der ein transgener nicht-menschlfcher SSuger ist. 

15. Wirt nach Anspmch 14, der (i) das Gen einer Nukleins§ure nach einem der 
Anspruche 1 bis 5 konstitutiv oder induzierbar Qberexprimiert, (ii) das endogene 
Gen einer Nukleinsaure nach einem der AnsprQche 1 bis 5 in inaktivierter Forni 
enthalt, (iii) das endogene Gen einer Nukleinsdure nach einem der Anspruche 1 
bis 5 vollstSndig oder teilweise durch ein mutiertes Gen einer NukleinsSure nach 
\einem der AnsprQche 1 bis 5 ersetzt .^nthSIt, (iv) eine konditionale und 
gewebsspezifische Oberexpression oder Unterexpression des Gens ^iner 
Nukleinsaure nach einem der AnsprQche 1 bis 5 aufweist oder (v) einen 
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konditionalen und gewebsspezifischen Knock-out des Gens einer NukleinsSure 
nach einem der AnsprUche 1 bis 5 aufweist. 

1 6. Wirt nach Ansprucli 14 Oder 1 5, der eine transgene Maus, ein transgenes Schaf, 
eine transgene Ratte, eine transgene Kuh, ein transgenes Kaninchen, eine 
transgene Ziege oder ein transgenes Schwein ist. 

17. Verfahren zur Herstellung eines (Poly)peptids, das vom Nukleinsauremolekul 
nach einem der AnsprUche 1 bis 6 kodiert wird, umfassend die ZOchtung des 
Wirts nach einem der Anspruche 9 oder 13 bis 16 und Isolierung des 
exprimierten (Poly)peptids. 

18. Verfahren nach Anspruch 17, wobei das (Poly)peptid aus dem Kulturuberstand 
isoliert wird. 

19. Verfahren nach Anspruch 17, wobei das <Poly)peptid aus einer KdrperflUssigkeit 
isoliert wird. 

20. Verfahren nach Anspruch 1 9, wobei die Korperfiussigkeit Milch oder Serum ist. 

21 . (Poly)peptid. kodiert von dem NukleinsauremolekQI nach einem der Anspruche 1 
bis 6 Oder hergestellt nach dem Verfahren nach einem der Anspriiche 17 bis 20. 

22. Rezeptor, der spezifisch an das NukleinsauremolekQI nach einem der AnsprOche 
1 bis 6 und 1 1 oder 12 oder das (Poly)peptid nach Anspruch 21 bindet. 

23. Rezeptor nach Anspruch 22, der ein Antikorper oder ein Fragment oder Deriyat 
davon Oder ein Aptamer ist. 

24. Rezeptor nach Anspruch 23, der ein monoklonaler AntikSrper ist. 



25. Trager, der eines oder mehr^re der Nukleinsauremolekule nach einem der 
A„««rn,.^o -1 Kic *5 ^^ nHor 19 pinen r>dfir mehrere Vektoren nach Anspruch 8 
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Oder 12, einen Oder mehrere Wirte nach Anspruch 9 oder 13, eines Oder mehrere 
(Poly)peptide nach Anspruch 21 oder einen oder mehrere Rezeptoren nach 
einem der Anspriiche 22 bis 24 trdgt. 

26. Trdger nach Anspruch 25, der ein fester Trdger ist. 

27. Trager nach Anspruch 26, der eine Membran, ein Chip, eine Glasoberflache, ein 
Siliziumtrdger oder eine Mitrotiterplatte ist. 

28. Verfahren zur identifizierung eines Inhibitors des (Poly)pepticis nach Anspruch 21 
umfassend die Schritte 

(a) Inkontalctbringen des (Poly)peptids mit einer oder mehreren 
Testsubstanzen unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) 
an das (Poly)peptid eriauben; und 

(b) Nachweis, ob die Testsubstanz(en) die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften des <Poly)peptids einschrdnken oder unterbinden. 

29. Verfahren zur Identifizierung eines Aktivators des (Poly)peptids nach Anspruch 
21 umfassend die Schritte 

(a) Inkontaktbringen des (Poly)peptlds mit einer oder mehreren 
Testsubstanzen unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) 
an das (Poly)peptid eriauben; und 

(b) Nachweis, ob die Testsubstanz(en) die Apoptcse-assoziierten 
Eigenschaften des (Poly)peptids verstarken. 

30. Verfahren zur Identifizierung eines Inhibitors des NukleinsauremolekQIs nach 
einem der Anspriiche 1 bis 6 umfassend die Schritte 

(a) Inkontaktbringen des Nukleinsduremolektils mit einer oder mehreren 
Testsubstanzen unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstan2(en) 
an das Nukleins3uremolekQI eriauben; und 

(b) Nachweis, ob die Testsubstanz<«n) die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften der Nukleinsaure oder des davon kodierten XPoly)peptids 
einschrSnken oder unterbinden. 
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31. Verfahren zur Identifizierung eines Aktivators des NukieinsSuremolektils nach 
einem der AnsprOche 1 bis 6 umfassend die Schritte 

(a) Inkontaktbringen des NukleinsduremolekUis mit einer Oder mehreren 
Testsubstanzen unter Bedingungen, die die Bindung der Testsubstanz(en) 
an das NukieinsSuremolekQI eriauben; und 

(b) Nachweis, ob die Testsubstanz(en) die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften des NukleinsauremolekQIs Oder des davon kodierten 
(Poly)peptids verstSrken. 

32. Verfaliren zur Identifizierung eines Inliibitors der biologischen Funktion des 
Nukleins£iuremolekuls nacli einem der AnsprQctie 1 bis 6 Oder des Polypeptids 
nach Ansprucli 21 umfassend die Scliritte 

a) inkontalctbringen der NukleinsSure nach einem der AnsprOche 1 bis 6 Oder 
des Polypeptids nach Anspruch 21 mit einer oder mehrerer 
Testsubstanzen; 

b) Nachweis, ob die Testsubstanzen die biologische Funktion oder die 
Apoptose-assoziierten Eigenschaften des Nukieinsauremolekuls oder 
Polypeptids einschrSnken oder unterbinden. 

33. Vertehren zur Identifizierung eines Aktivators der biologischen Funktion des 
Nukieinsauremolekuls nach einem der AnsprOche 1 bis 6 oder des PoiypeptkJs 
nach Anspruch 21 umfassend die Schritte 

a) inkontaktbringen der Nukleinsdure nach einem der AnsprOche 1 bis 6 oder 
des Polypeptids nach Anspruch 21 mit einer oder mehrerer 
Testsubstanzen 

b) Nachweis, ob die Testsubstanzen die biologische Funi^ion oder die 
Apoptose-assoziierten Eigenschaften des .NukleinsSuremolekQIs oder 
Polypeptids verstarken. 

34. Verfahren nach Anspruch 32 oder 33, wobei eine Zelle oder ein Zellsystem mit 
der NukleinsSure transfiziert wurde. 
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35. Verfahren nach einem der Anspriiche 28 bis 34, wobei man, sofern mehrere 
Testsubstanzen eingesetzt werden, folgende Schritte durchfUhrt: 

(a) Testung verschiedener Testsubstanzen in verschiedenen 
Realctionsgefdiien, wobei diejenigen Testsubstanzen, welche die 
Apoptose-assoziierten Eigenschaften der NukleinsSuren oder der davon 
kodierten (Poly)peptide bzw. die sie enthaltenden ReaktionsgefSBe niclit 
beeinflussen, im weiteren Testverfahren nicht mehr berucksichtigt werden; 

(b) Testsubstanzen in ReaktionsgefaBen, welche die Apoptose-assoziierten 
Eigenschaften der Nukieinsduren oder der davon kodierten Nukleinsauren 
beeinflussen, auf neue ReaktionsgefS&e verteilt werden und der Test 
wiederhoit wird; und 

<c) Schritt (b) sooft wiederhoit wird, bis eine einzelne Testsubstanz identiflziert 
ist, der die Veranderung der Apoptose-assozierten Eigenschaften 
zugeordnet werden kann. 

36. Verfahren nach einenfi der Anspriiche 28 bis 35, wobei die NukteinsSuren oder 
die (Poly)peptide an ein Reporter-System gekoppelt sind oder wobei dem 
Testansatz ein Reporter-System zugesetzt ist und wobei das Reporter-System 
nach Bindung der Testsubstanz(en) an das (Poly)peptid ein nachweisbares 
Signal liefert. 

37. Verfahren nach einem der Anspriiche 28 bis 36, wobei die Testsubstanzen 
niedermolekulare Substanzen, Peptide, Aptamere, AntikSrper oder Fragmente 
Oder Derivate davon sind. 

38. Verfahren nach einem der Anspruche 28 bis 37, das in dem Wirt nach einem der 
AnsprQche 9 oder 13 bis 16 durchgefUhrt wird. 

39. Verfahren nach einem der AnsprQche 28 bis 38, das ein Hochdurchsatzverfahren 
ist. 

40. Verfahren nach Anspruch 39. das Computer-assistiert ist. 
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41. Verfahren zur Verbesserung der pharmakologischen Eigenschaften der nach 
dem Verfahren nach einem der AnsprOche 28 bis 40 identifizierten 
Testsubstanzen, wobei man 

(a) die Bindungsstelle der Testsubstanz an das Nuldeinsdurennolel<UI Oder das 
(Poly)peptid und gegebenenfalls die Bindungsstelle des 
NukleinsSuremolekQIs Oder des (Poly)peptids an die Testsubstanz 
Identifiziert; 

(b) die Bindungsstelle der Testsubstanz und des NukleinsduremolekQIs oder 
des (Poly)peptids durch molekulares Modellieren modifiziert; und 

(c) die Testsubstanz dergestalt modifiziert, da& ihre BindungsspezifitSt oder 
BindungsafFinitSt oder BindungsaviditSt fOr das NukleinsSuremolekUl oder 
das (Poly)peptid erhdht wird. 

42. Verfahren nach Anspruch 41, wobei die Bindungsstelien in Schritt (a) durch 
Stellen-spezifische Mutagenese ennlttelt werden. 

43. Verfahren zur Verbesserung der phannakologischen Eigenschaften des nach 
dem Verfahren nach einem der Anspruche 28 bis 40 identifizierten Inhibitors oder 
des nach dem Verfahren nach Anspruch 41 oder 42 verbesserten Inhibitors 
wobei das (P6ly)peptid als Leitstruktur welter modifiziert wird, um 

(i) ein modifiziertes aktives Zentrum, ein modifiziertes AktivitStsspektrum, 
eine modlfizierte Organspezifizit3t und/oder 

(ii) eine verbesserte AktivitSt und/oder 

(iii) eine verminderte Toxizltdt (ein verbesserter therapeutische Index) 
und/oder 

(iv) verminderte Nebenwirkungen und/oder 

(v) ein zeitlicher versetzter Beginn der therapeutischen Wirksamkeit, der 
Lange der therapeutischen Wirksamkeit und/oder 

(vi) veranderte phamiakokinetische Parameter (Resorption, Distribution, 
Metabolismus oder E)d(retion) und/oder 

(vii) modifizierte physikochemische Parameter (Loslichkeit, hygroskoplsche 
Eigenschaften, Farbe, Geschmack, Geruch, Stabiiitdt, Zustandsfomn) 

iinrl/nHer 
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<viii) verbesserte generelle Spezifitdt, Organ-/Ge>A/ebespezifitSt, und/oder 

(ix) optimierte Verabreichungsform und- route 

durch 

(i) Veresterung von Carboxylgmppen Oder 

(ji) Veresterung von Hydroxylgruppen mit CarbonsSuren Oder 

(iii) Veresterung von Hydroxylgruppen zu beispielsweise Phosphaten, . 
Pyrophosphaten oder Sulfaten oder "Hemisukzinaten" Oder 

(iv) Bildung von phamiazeutisch vertr§glichen Salzen oder 

(v) Bildung von phamriazeutlsch vertraglichen Komplexen oder 

(vi) Synthese von phamriakologisch aktiven Polymeren oder 
(vll) EinfUhrung von hydrophilen Gruppen oder 

(viil) EInfQhrung/Austausch von Substituenten In Aromaten oder Seitenketten, 
VerSnderung des Substituentenmusters Oder 

(ix) Modifikatlon durch EinfQhrung von isosterischen oder bioisosterischen 
Gruppen oder 

(x) Synthese von homologen Verblndungen oder 

(xi) EinfQhrung von verzweigten Seitenketten Oder 

(xii) Konversion von Alkylsubstituenten zu zyklischen Analogen oder 

(xiii) Derivatisierung von Hydroxylgruppen zu Ketalen oder Acetalen oder 
<xiv) "N-Acetylierung zu Amiden, Phenylcarbamaten Oder 

(xv) Synthese von Mannich-Basen, Iminen oder 

(xvi) Umw^andlung von Ketonen oder Aldehyden in Schiffe-Basen, Oxime, 
Acetale, Ketaie, Enolester, Oxazolidine, Thiozolidine 

Oder Kombinationen davon zu errelchen. 

44. Verfahren nach einem der AnsprUche 28 bis 43, wobei die identifizierte, 
verbesserte oder modifizierte Testsubstanz durch Peptidomimettes 
phannakologisch weiter verbessert wird. 

45. Verfahren zur Herstellung eines Arznelnriittels oder Medizinpraparates, wobei 
man das NukleinsauremolekQI nach einem der AnsprOche 1 bis €, 11 oder 12, 
den Vektor nach Anspruch 8 oder 12, den Wirt nach Anspruch 9 oder 13, 
Extrakte des Wirtes nach Anspruch 14 bis 16, das (Poly)peptki nach Anspruch 
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21 , den Rezeptor nach einem der Anspruche 22 bis 24 oder/und den nach dem 
Verfahren nach einem der AnsprQche 28 bis 44 erhaltenen Inhibitor oder 
Aktivator mit einem phannazeutisch vertrdglichen TrSger oder VerdQnnungsmittel 
formuliert. 

46. Verwendung des Nukleinsauremolekuls nach einem der AnsprQche 1 bis 6, eines 
dieses NukleinsauremolekQi enthaltenden Vektors oder Wirts, des (Poly)peptids 
nach Anspruch 21 oder eines nach dem Verfahren nach einem der vorstehenden 
AnsprQche identifizierten oder verbesserten Aktivators dieser NukleinsSure oder 
dieses (Poly)peptids oder eines nach dem Verfahren nach einem der 
vorstehenden AnsprQche identifizierten Inhibitors des NukleinsSuremolekOls nach 
einem der AnsprQche 1 bis 6 oder eines' Antisense-Konstruktes zum 
NukleinsauremolekQi nach einem der Anspruche 1 bis 6 oder eines dieses 
(Poly)peptid spezifisch bindenden Rezeptors zur Herstellung eines Arzneimrttel 
Oder Medizinproduktes zur Vorsorge oder Behandlung einer Tumorerkrankung, 
einer Autoimmunerkrankung oder einer und viralen Erkrankung. 

47. Verwendung nach Anspruch 46, wobei die Tumorerkrankung LeukSmie, ein 
Carcinom oder ein Sarkom ist. 

48. Verwendung nach Anspruch 46, wobei die Autoimmunerkrankung Multiple 
Sklerose, Rheumatoide Arthritis, Diabetes oder Lupus ist. 

49. VenA/endung nach Anspruch 46, wobei die virale Erkrankung auf einer Infektion 
mit Hepatits- oder Influenzaviren beruht. 

50. Venivendung des NukleinsSuremolekQIs nach einem der AnsprQche 1 bis 6, eines 
dieses NukleinsauremolekQi enthaltenden Vektors oder Wirts, des (Poly)peptkjls 
nach Anspruch 21 oder eines nach dem Verfahren nach einem der vorstehenden 
AnsprQche identifizierten oder verbesserten Aktivators dieser NuklelnsSupe oder 
dieses (Po!y)peptids oder eines nach dem Verfahren nach einem -der 
vorstehenden AnsprQche identifizierten Inhibitors des NukleinsauremolekQIs nach 

oinam rior AncnKir^he ^ hie r»rl*ar oin^c AntkRHSA-KonAtn iktAft 71 im 
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Nukleins§uremolekljl nach einem der AnsprQche 1 bis 6 Oder eines dieses 
(Poly)peptid spezifisch bindenden Rezeptors zur Herstellung eines Arzneimlttel 
Oder Medizinproduktes zur Vorsorge oder Behandlung von degenerativen 
Erkrankungen. 

51. Verwendung hach Anspruch 50, wobei die degenerativen Erkrankungen 
Alzheimer Krankheit, Huntington's Krankheit, Parkinsonsche Krankheit, 
Reperfusionsschaden, Schlaganfall und Alkohol-Schadigungen der Leber 
einschliefien. 

52. Zusammensetzung enthaltend eines oder mehrere der Nukleinsauremoiekiile 
nach einem der AnsprOche 1 bis 6, 1 1 oder 12, einen oder mehrere Vektoren 
nach Anspmch 8 oder 12, einen oder mehrere Wirte nach Anspruch 9 oder 13, 
eines oder mehrere (Poly)peptide nach Anspruch 21 , oder einen oder mehrere 
der Inhibitoren oder Aktivatoren, die nach dem Verfahren nach einem der 
AnsprQche 28 bis 44 identtfiziert oder verbessert wurden. 

53. Zusammensetzung nach Anspruch 52, die eine phanmazeutische 
Zusammensetzung ist. 

54. Zusammensetzung nach Anspruch 52, die eine diagnostische 
Zusammensetzung ist. 

55. Zusammensetzung nach Anspruch 54, die ein Kit 1st. 

56. Verfahren zur Diagnose einer Tumorerkrankung, einer Autoimmunerkrankung, 
einer viralen Erkrankung oder einer degenerativen Erkrankung, wobei man die 
Nukleinsaure nach einem der AnsprQche 1 bis 6 oder das Polypeptid nach 
Anspruch 21 qualitativ oder quantitativ nachweist und mit einem nonnaiisieiten 
Wert aus einem gesunden Gewebe vergleicht. 
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Fig. 1 

SEQ ID NO 1 
>AHE0001 

AGGCAGGACCCGTCGCCATGGGCCGTGTGATCCGTGGACAGAGGAAGGGCGCCGGGTCTGTGTTCCGCGCGCACGTG 

AAGCACCGTAAAGGCGCTGCGCGCCTGCGCGCCGTGGATTTCGCTGAGCGGCACGGCTACATCmGGGCATCGT 

GGACATCATCCACGACCCGGGCCGCGGCGCGCCCCTCGCCAAGGTGGTCTTCCGGGATCCGTATCGGTTTAAGAAGC 

GGACGGAGCTGTTCTVTTGCCGCCGAGGGCATTCACACGGGCCAGTTTGTGTATTGCGGCAA^ 

ATTGGCAATGTGCTCCCTGTGGGCACCATGCCTGAGGGTACAATCGTGTGCTGCCTGGAGGAGAAGCCTGG 

TGGCAAGCTGGCCCGGGCATCAGGGAACTATGCCACCGTTATCTCCCACAACCCTGAGACCAAGAAGACCCGTGTGA 

AGCTGCCCTCCGGCTCCAAGAAGGTTATCTCCTCAGCCAACAGAGCTGTGGTTGGTGTGGTGGCTGGAGGTGGCCGA 

ATTGACAAACCCATCTTGAAGGCTGGCCGGGCGTACCACAAATATAAGGCAAAGAGGAACTGCTGGCCACGAGTACG 

GGGTGTGGCCATGAATCCTGTGGAGCATCCTTTTGGAGGTGGCAACCACCAGCACATCGGCAAGCC 

GCAGAGATGCCCCTGCTGGCCGCAAAGTGGGTCTCATTGCTGCCCGCCGGACTGGACGTCTCCGGGGAAC^ 

GTGCAGGAGAAAGAGiAACTAGTGCTGAGGGCCTCAATAAAGTTTGTGTTTATGCCAAAAAAAATVAAAAAA;^^ 

AAAAAAAA 

SEQ ID NO 2 
>AHE0002 

AGGGTCTGAAGATAGATCGCCATCATGAACGACACCGTAACTATCCGCACTAGAAAGTTCAT^ 

TCAGAGGAAACAAATGGTCATTGATGTCCTTCACCCCGGGAAGGCGACAGTGCCTAAGACAGAAATTCGGGA^^ 

TAGCCAAAATGTACAAGACCACACCGGATGTCATCTTTGTATTTGGATTCAGAACTCATTTTGGTC 

ACTGGCTTTGGCATGATTTATGATTCCCTGGATTATG(::AAAGAAAAATGAACCCAAA(mTAGAC^ 

CCTGTATGAGAAGAAAAAGACCTCAAGAAAGCT^CGAAAGGAACGCAAGAACAGAATC^ 

CAAAGGCCAATGTTGGTGCTGGCAAAAAGTGAGCTGGAGATTGGATCACAGCCGAAGGAGTAAAGGTGCTGCAATGA 

TGTTAGCTGTGGCCACTGTGGATTTTTCGCAAGAACATTAATAAACTAAAAACTTCATGTGAAAAAZ^^ 

AAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 3 
>AHE0005 

AGGAGACATCAATACAAAATGGGOWSCCACACGATGGGCCAAGAAGATTG^^ 

CAGATTTTGATCGTTTTAAAGTTATGAAGGCAAAGAAAATGAGGAACAGAATAATCAAGA^ 

CAAAAGGCAGCTCTCCTGAAAGCTTCTCCCAAAAAAGCACCTGGTACTAAGGGTACT<3CTGCTGCTGCTGCTGCT^ 

TGCTGCTGCTGCTGCTGCTGCTGCTAAAGTTCCAGCAAAAAAGATCACCGCCGCGAGTAAAAAGGCTCCAGCCC^^ 

AGGTTCCTGCCCAGAAAGCCACAGGCCAGAAAGCAGCGCCTGCTCCAAAAGCT^^ 

CAGAAAGCACCTGCTCCAAAGGCATCTGGCAAGAAAGCATAAGTGGCAATCAT^^ 

ACCTGTTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 4 
>AHE0006 

AGGGCCACTTTGCTGGAGCATTCACTAGGCGAGGCGCTCCATCGGACTCACTAGCTGCACTCATG^ 

CTGCAGGATCACTTTCTGGAAATAGACAAGAAGAACTGCTGTGTGTTCCGAGATGACTTCATTGCC^ 

GCCGGTGTTGGGGCTGGAGTTTATCTTTGGGCTTCTGGGCAATGGCCTTGCCCTGTGGATTTTCTGTTTCCACCTC^ 

AGTCCTGGAAATCCAGCCGGATTTTCCTGTTCAACCT<3GCAt3TAGCT<^^ 

GTGATGGACTACTATGTGCGGCGTTCAGACT<3GAAGTTTGGGGACATCCC^^ 

catgaaccgccagggcagcatcatcttcctcacggtg^ 

cacgccctgaacaagatctccaattggacagcagccatcatc 

agtccacctcctgaagaagaagttgctgatccagaatggcgctgcaaatgtgtgc^ 

CCTTCCGGTGGCACGAAAGCTATGTTCCTCCTGGAGTTCCTGCTGCCCCTGGGCAT^ 

aattatctggagcctgcggcagagacaaatggaccggcatgccaagatcaagagagc^ 

tggccatcgtctttgtcatctgcttccttcccagcgtggttc 

ggcacgcagaattgtgaagtgtaccgctcggtggacctggcgttctttatcactctcagct 

catgctggaccccgtggtgtactacttctccaqcccatcctttcx:caactt^ 

ta::agaggaagatgacaggtgagccagataataa^ 

agaggcgctccagaggcgttaatggccaactccggtgmccatggagcccctctt^^ 

cc».ttcc:aagaagggacattgtcaccaagaacc^^ 

actggactcggcctaaggtttcctggaacttccagattcagfli^ 

gagactggttgcaaggtctgaccgcaggaatcctggaggaacagagagtaaagcttc 

ca!k:tctgacgctcgcaggactgaagatgggcaaattgtaggcgtttctc^ 
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CTTGTGAGCTCTAGCAGGGATAAGGAGAGCTGAGATTGGAGGGAATTGTGTTGCTCCTGGAGGGAGCCCAGGCATCA 
TTAAACAAGCCAGTAGGTCACCTGGCTTCCGTGGACCAATTCATCTTTCAGACAATCTTTAGCAGAAATGGACTCAG 
GGAAGAGACTCACATGCTTTGGTTAGTATCTGTGTTTCCGGTGGGTGTAATAGGGGATTAGCCCCAGAAGGGACTGA 
GCTAAACAGTGTTATTATGGGAAAGGAAATGGCATTGCTGCTTTCAACCAGCGACTAATGCAATCCATTCCTCTCTT 
GTTTATAGTAATCTAAGGGTTGAGCAGTTAAAACGGCTTCAGGATAGAAAGCTGTTTCCCACCTGTTTGCTTTTACC 
ATTAAAAGGGAAATGTGCCTCTGCCCCACAGTTAGAGGGGTGCACGTTCCTCCTGGTTCCTTCGCTTGTGTTTCTGT 
ACTTACCAAAAATCTACCACTTCAATAAATTTTGATAGGAGACAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 5 
>AHE0008 

AGGCGCGGGCATTTCTTCCACTGCCCGTCTGAGGGAACGCTAAGTAGTGTGTCCGGCGCCGTGTTCCAGCTCCGCGT 
TGTTCCGCGAGAAAGCGAGAGGCCGAGCCCGGGCTGGTGCGAT«3CCGCGGTGGTGGCCAAGCGG6AAGGGCCGCCG 
TTCATCAGCGAGGCGGCCGTGCGGGGCAACGCCGCCGTCCTGGATTATTGCCGGACCTCGGTGTCAGCGCTGTCGGG 
GGCCACGGCCGGCATCCTCGGCCTCACCGGCCTCTACGGCTTCATCTTCTACCTGCTCGCCTCCGTCCTGCTCTCCC 
TGCTCCTCATTCTCAAGGCGGGAAGGAGGTGGAACAAATATTTCAAATCACGGAGACCTCTCTTTACAGGAGGCCTC 
ATCGGGGGCCTCTTCACCTACGTCCTGTTCTGGACGTTCCTCTACGGCATGGTGCACGTCTACTGAAATGGGGGCCC 
GGGGGACTTTTTTAAAAAACCAGATCGGGAGGACTGTGGCCAGCAATTAACACCATGTAGACTTCCTTAGTTCTTAA 
GTGGTTGAATTCGCTGCTTGTTCTGTAACGTTATAAATAATTTATATCTGAAGfiCGGAGAGCCTGTAATATTCTTCA 
6ATTAAATGAAGCGTGAGACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 6 
>AHE0009 

AGGGTCGGTAGTCGTCGCCCCAGCCCGCCGGGGGCGCftSCGCCCGAGCCGCGGCCCTCGAGfiCGGGACCGAGAGCAT 

CATGGGCAGCACTGTCCCGCGCTCCGCCTCCGTGCTGCTTCTGCTGCTGCTCCTGCGCCGGGGCGAGCAGCCCTGCG 

GTGCCGAGCTCACCTTCGAGCTGCCGGACAACGCCAAGCAGTGCTTCCACGAGGAGGTGGAGCAGGGCGTGAAGTTC 

TCCCTGGATTACCAGGTCATCACTGGAGGCaVCTACGATGTTGACTGCTATGTAGAGGACCCCCAGGG^ 

CTACAGAGAAACGAAGAAGCAGTACGACAGCTTCACGTACCGGGCTGAAGTCAAGGGCGTTTATCAGTTTTGCTTCA 

GTAATGAGTTTTCCACCTTCTCTCACAAGACOSTCTACTTTGACTTTCAAGTGGGCGATGAGCCTCa^-TTCTCCC^ 

GACATGGGGAACAGGGTCACAGCTCTCACCCAGATGGAGTCCGCCTGCGTGACCATCCATGAGGCTCTGAAAACGGT 

GATTGACTCCCAGACGCATTACCGGCTGCGGGAGGCCCAGGACCGGGCCCGAGCGGAAGACCTTAATAGCCGAGTCT 

CTTACTGGTCTGTTGGCGAGACGATTGCCCTGTTa3TGGTa\GCTTCAGTa«3GT^^ 

ACAGAAAAACGACCCATCAGCAGGGCAGTCCACTCCTAGCCCCGGCATCCTGCTCTAGGGCCCCTCATGCCCCAGGC 

TGGAGCAGCTCTCCTAGGTCACAGCCTGCTGGGCTGGGTCGCGTAGCCCAGGGTGGAGGCAGAACGATGCTGCTC 

GTAGCCCTTTGCCTTTCATGCCCATGCTTGATTCTTGCACCTOMSCAGCTGAAGGTCTCAGAGA 

GGCATCCGACTGCATTAAGTGTGCAGCGCTGARAAGACATTTACAACTAGGCCAGGGATTAGCCACTGTGGGAGGGT 

GGACAGGCAATGGTTCAGTGGCCTGGCfGTTGGCAGGAACTCCAAGTGCCCiAGGCCTCTTGGGCAGC^^^ 

GCCTCTGTTTCATGATGCATGGGTCATTTGTCTTGGGTGTCCTATCCCATATGGAGAAGAAAGGGGCTCTAAGTTCT 

GGCTCTTCTTTCTTTGGGGTTCTCTGTACCTGAGGAAACCAGGCCCTGGGTGACTTTGO^TCTGCTCACCCTCGG 

TGAGCAACAGTGTCAGCCATGCAAGCAGGACAGAATGGTGACTGGGTGCCCTTGGTGAGCTGTGTA^^ 

GTAGAAAACTGTGGGAAACTGTGGCTAATAAAAACTAMTGTGZ«K:GTaWiAAAAAAAAAAAAaAA 

SEQ ID NO 7 
>AHE0010 

AGGCTTGCAACATCTCCCACCTCAGCAGCCTGATCGCTCAGCTAGAAGAGAAGCAGCAGCAGGCCACCAGGGM 

CTGCAGGACATTGGGGACACATTGAGO^GGGCTGAAAGAATCAGGATTCCTGAACCTTGGATCACACCTC 

GCAAGAGAAAATCCACATTTTTGCCCAAAAATGTCTGTTCTTGAeGGAGAGTCTAAAGaMSTTCfiOMa^^ 

AGTCAGATATGGAGAAAATCCAAGAATTAAGAGAGGCTCAGTTATACTCAGTGGAOSTGftCTCTGGACCCAGACACG 

GCCTACCCCAGCCTGATCCTCTCTGATAATCTGCGGCAAGTGCGGTACAGTTACCTCCAACAGGACCT^ 

CCCCGAGAGGTTCAATCTGTTTCCCTGTGTCTTGGGCTCTCCATGCTTCATCGCCGGGAGACATTATTGGGAGGTAG 

AGGTGGGAGATAAAGCCAAGTGGACCATAGGTCTCTGTGAAGACTCAGTGTGCafiAAAAGGTGGAGTAA^ 

CCCCAGAATGGATTCTGGGCAGTGTCTTTGTGGTATGGGAAAGAATATTGGGCTCTTACCTCCCCAATGACTGCCCT 

ACCX:CTGCGGACCCCGCTCaM3CGGGrGGGGATTTTCTTGGACTATGATGCTGGTGAGGTCTCCTTCTAC^^ 

OffiAGRGGTCTCACaVCCTTCACTTTCTCTCATGCTACCTTTTGTGGGCCTGTCCGGC^ 

TCGGGAGGGAAAAGTGCAGCTCCTCTGATCATCTGCCCCATGAGTGGGATAGATGGGTTTTCTGGCC^ 

TCATGGTCATTCCATGGAGACCTCCCCTTGAGGAGGTGaATTCAGGCCAAAAGGGCTGTTGGCTGTAA^ 

AGGCACAfifiGOlTCTTGTTGGCTTGCCAOSTCCTGTCACAGCT^ 

GGAGACAGGATGTCCATGTTCTCTACCATCCTTTTGCTTCCCATCCftGATTGTGAAATGTA^ 
TATCCTA6AAATAAAAACCAGATGTCCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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>AHE0011 



AGGGGGGGGTAAGTAAGGAGGTCTCTGTACCATGGCTCGTACAAAGCAGACTGCCCGCAAATCGACCGGTGGTAAAG 

CACCCAGGAAGCAACTGGCTACAAAAGCCGCTCGCAAGAGTGCGCCCTCTACTGGAGGGGTGA^ 

TACAGGCCTGGTACTGTGGCGCTCCGTGAAATTAGACGTTATCAGAAGTCCACTGAACTTCTGATTCG 

CTTCCAGCGTCTGGTGCGAGAAATTGCTCAGGACTTTT^AAACAGATCTGCGCTTCCAGAGCGCAGCTATCGGTGCTT 

TGCAGGAGGCAAGTGAGGCCTATCTGGTTGGCCTTTTTGAAGACACCAACCTGTGTGCTATCCATC^ 

AO^TTATGCCAAAAGACATCCAGCTAGCACGCCGCATACGTGGAGAACGTGCTTAAG/^^ 

CATTTCATTCTCAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 9 
>AHE0012 

AGGCAAAGTGGGAGCCAGCGAAGCCACGCTGCTGAACATGCTCAACATCTCCCCCTTTCTCCTTTGGGCTGG^^ 
CAGCAGGTGTTCGACAATGGCAGCATCTACAACCCTGAAGTGCTTGATATGACAGAGGAAACTCTGCATTCTC^^ 
CCTGGAGGGTGTCCGCAATGTTGCCAGTGTCTGTCTGCAGATTGGCTACCCAACTGTTGCATCAGTACCCCATTCTA 
TCATCAACGGGTACAAACGAGTCCTGGCCTTGTCTGTGGAGACGGATTACACCTTCCC^^ 

GCCTTCTTGGCTGATCCATCTGCCTTTGTGGCTGCTGCCCCTGTGGCTGCTGCCACCACAGCTGCTCCTGCTGCTGC 

TGCAGCCCCAGCTAAGGTTGAAGCCAAGGAAGAGTCGGAGGAGTCGGACGAGGATATGO 

AATCACCAAAAAGCAACCAACTTAGCCAGTTTTATTTGCAA^ 

AAAAAAAA 

SEQ ID NO 10 
>AHE0014 

AGGTGCGGGTCACGGCGCCCCGAACCCTCCTCCTGCTGCTCTGGGGGGCAGTGGCCCTGACCGAGACCTGGGCCGGC 
TCCCACTCCATGAGGTATTTCTACACCGCCATGTCCCGGCCG<3GCCGCGGGGAGCCCCGCTTCATCACCGTGGGCTA 
CGTGGACGACACCCAGTTCGTGAGGTTCGACAGCGACGCCACGAGTCCGNAGGATGGCGCCCCGGGCGCCATGGATA 
GAGCAGGAGGGGCCGGAGTATTGGGACCGGGAGACACAGATCTCCAAGACCAACAC^^ 

GCX3CACCGCGCTCCGCTACTACAACCAGAGCGAGGCCGGGTCTCACACTTGGCAGACGATGTATGGCTGCGACCTGG 

GGCCGGACGGGCGCCTCCTCCGCGGGCATAACCAGTTAGCCTACGACGGCAAGGATTACATa^ 

CTGAGCTCCTGGACCGa3GCGGACACCGCGGCTCAGATCACCCAGCTCAAGTGGGAGGC€GCCCGTGTGGCGGM 

GCTGAGA13CCTACCTGGAGGGCGAGTGCGTGGAGTGGCTCCGCAGATACCTGGAGAACGGGAAGGAGACGCT^ 

GCGCGGACCCCCCA2^GACACACGTGACCCACCACCCCATCTCTGACCAT<3AGGCC^ 

GGCTTCTACCCTGCGGAGATCACACTGACCTGGCAGCGGGATGGCGAGGACCAAACTCAGGACACTGAGCTTGTGGA 
GACCAGACCAGCAGGAGATAGAACCTTCCAGAAGTGGGCAGCTGTG^ 

CATGCCATGTACAGCATGAGGGGCTGCCGAAGCCCCTCACCCTGAGATGGGAGCCATCTTCC^ 

ATC<3TGGGCATTGTTGCTGGCCTGGCTGTCCTAGCAGTTGTGGTCATCGGAGCTGTGGrc 

GAGGAAGAGCTCAGGTGGAA?VAGGAGGGAGCTACTCT 

CTCTCACAGCTTGAAAAGCCTGAGACAGCTGTCTTGTGAGGGACCGAGATGCAGGATTTC 

TGACTTCAAGAGCCTCTGGCATCTCTTTCTGCTiAAGGCACCTGAATGTGTCTGTGTCCCTG 

AGGTGGAGAGACAGCCCAACTGTGTGTCCACTGTGACCCCTGTTCCCATGCTGATCTGTGTTTCCTCCCCAGTC^ 

TTTCTTGTTCCAGAGAGGTGGGGCTGGATGTCTCCATCTCTGTCTCAACTTTATGTGCACTGAGCTGCAACTTCTTA 

CTTCCCTACTGAAAATAAGAATCTGAATATAAATTTGTTTTCTCAAATATTTGCTATGAGAGGTTGATC 

AAATAAGTCAATTCCTGGAATTTCAGAGAGCAAATAAAGACCTC^^ 

A 

SEQ ID NO 11 
>AHE0017 

AGGGGCGGCGGGGGCGA(aVGGACCGAGGGGCCTTAGTTGGTGGGCAAGTCGGGGATCCCAGAAAGA(^^ 

CGGAAGCGGAAACGGGTGTCCGTCCCAGCTCOSGCCTGCCAGTCAGCT^^ 

CCGGAAGACGCCAGAGGAGCTACTGOBGCAGAACCAGAGGGCCCTC^^ 

GACAGAAACTAGAGACCCAGGAGAAGAAAATCATTGCAGACATTAAGAAGATGGCCAAG^ 

GTTCGCATCATGGCAAAAGACTTGGTGCGCACCCGGC<3CTATGTGCGCAA^ 

GGCTGTGTCCCTCAAGATCCAGACACTCAAGTCCAACAACT^ 

TGGGCACCATGAACAGACAGCTGAAGTTGCCCCAGATOIAGA^ 

ATGGATATGAAGGAGGAGATGATGAATGATGCCATTGATGATGCCATGGGTG^ 

TGCTGTGGTGTCCCAGGTTCTGGATGAGCTGGGACTTAGCCTAACJ^ 

gctcgcttagtgt<kk:tgctggtgggaaaaaagcagaggc^ 

GAGGAftCGGCTTAAGAACCTGGGGA<3GGACTGAGTGC^^ 

TTACCACAACCCCTCTGTAATAAAAGAGATTTGACACTAAAAAAAAAAAAAAA ^ # 
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>AHE0018 

AGGGTTTGGACGGAACAGATCCGGGGACTCTCTTCCAGCCTCCGACCGCCCTCCGATTTCCTCTCCGCTTGCAACCT 

CCGGGACCATCTTCTCGGCCATCTCCTGCTTCTGGGACCTGCCAGCACCGTTTTTGTGGTTAGCTCCTTCTTGCCAA 

CCAACCATGAGCTCCCAGATTCGTCAGAATTATTCCACCGACGTGGAGGCAGCCGTCAflCAGCCTGGTCAATTT^ 

CCTGCAGGCCTCCTACACCTACCTCTCTCTGGGCTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCC 

ACTTCTTCCGCGAACTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAGCGTGGCGGC 

CGCGCTCTCTTCCAGGACATCAAGAAGCCAGCTGAAGATGAGTGGGGTAAAACCCCAGACGCCATGAAAGCTGCCAT 

GGCCCTGGAGAAAAAGCTGAACCAGGCCCTTTTGGATCTTCATGCCCTGGGTTCTGCCCGCACGGACCCCCATCTCT 

GTGACTTCCTGGAGACTCACTTCCTAGATGAGGAAGTGAAGCTTATCAAGAAGATGGGTGACCACCTGACCAACCTC 

CACAGGCTGGGTGGCCCGGAGGCTGGGCTGGGCGAGTATCTCTTCGAAAGGCTCACTCTCAAGCACGACTAAGAGCC 

TTCTGAGCCCAGCGACTTCTGAAGGGCCCCTTGCAAAGTAATAGGGCTTCTGCCTAAGCCTCTCCCTCCAGCCAATA 

GGCAGCTTTCTTAACTATCCTAAO^GCCTTGGACCAAATGGAAATAAAGCTTTTTGATGCAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 13 
>AHE0019 

AGGCGGGCGGAGGATCCCCAGCCGGGTCCCAAGCCTGTGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCCGAGCC 

GGGAGCCGGTCGCGGGGGCTCCGGGCTGTGGGACCGCTGGGCCCCCAGCGATCGCGACCCTGTGGGGAGGCCTTCTT 

CGGCTTGGCTCCTTGCTCAGCCTGTCGTGCCTGGCGCTTTCCGTGCTGCTGCTGGCGCAGCTGTCAGACGCCGCC^ 

GAATTTCGAGGATGTCAGATGTAAATGTATCTGCCCTCCCTATAAAGAAAATTCTGGGCATATTTATAATAAGAACA 

TATCTCAGAAAGATTGTGATTGCCTTCATGTCGTGGAGCCCATGCCTGTGCGGGGGCCTGATGTAGAAGCATACTGT 

CTACGCTGTGAATGCAAATATGAAGAAAGAAGCTCTGTCACAATCAAGGTTACCATTATAATTTATCTCTCCATTTT 

GGGCCTTCTACTTCTGTACATGGTATATCTTACTCTGGTTGAGCCCATACTGAAGAGGCGCCTCTTTGGACATGCAC 

AGTTGATACAGAGTGATGATGATATTGGGGATCACCAGCCTTTTGCAAATGCACACGATGTGCTAGCCCGCTCCCGC 

AGTCGAGCCAACGTGCTGAACAAGGTAGAATATGCACAGCAGCGCTGGAAGCTTCAAGGTCCAAGAAGCAGCGGAAA 

GTCTGTCTTTGACCGGCATGTTGTCCTCAGCTAATTGGGAAATTGAATTCAAGGTGACTAGAAAGAACCAGGCAGAC 

AACTGGAAAGAACTGACTGGGTTTTGCTGGGTTTOiTTTTAATACCTTGTTCATTTCACCAACTC^ 

TCAAAACTGGAAGCAAARACTTGCTTGATTTTTTTTTCTTGTTAACGTAATAATAGAGACATTTTTAAAAGCACNCA 

GCTCAAAGTCAGCCy^ATAAGTCTTTTCCTATTTGTGACTTTTACTAATARAAATAAATCTGCCTGTAAATTATCTTC 

AAGTCCTTTACCTGGAACAAfiOVCTCTCTTTTTCACCACATAGTTTTAACTTGACTTTCAAGATAATTTTCA^ 

TTTGTTGTTGTTGTTTTTTGTTTGTTTGTTTTGGTGGGAGAGGGGAGGGATGCCTGGGAAGTGGTTAACAACTTTTT 

TCAftGTCACTTTACTAAACAAACTTTTGTAAATAGACCTTACCTTCTATTTTCGAGTTTCA 

TAGCCAGCCTCATCAAAGAGCTGACTTACTCATTTGACTTTTGCACTGACTGTGTTATCTGGGTATCTGCTGTGTCT 

GCACTTCATGGTAAACGGGATCTAAAATGCCTGGTGGCTTTTCACAAAAAGOVGATTTTCTTCATG 

CTGATGCAATGCATCCTAGAACAAACTGGCaVTTlXKJTAGTTTACTCrAAAGACTAAACATAGTC 

GTCTTACTCATCTTCTMTACCTTTAAGGACAAATCCTAAGGACTTGGAOW^ 

AAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 14 
>AHE0022 

AGGCGGGCGGAGGATCCCCAGCCGGGTCCCAAGCCTGTGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCTGAGCCCGAGCC 

■GGGAGCCGGTCGCGGGGGCTCCGGGCTGTGGGACG<3CTGGGCCCCCAGCGATGGC<3ACCCTGTGGGGAGGCCTTCT 

CGGCTTGGCTCCTTGCTCAGCCTGTGGTGCCTGGCGCTTTCOSTGCTGCTGCTGGCGCAGCTC 

GAATTTCGAGGATGTCAGATGTAAATGTATCTGCCCTCCCTATAAAGAAAATTCTGGGCATATTTATAATAAGAACA 

TATCTCAGAAAGATTGTGATTGCCTTOITGTCGTGGAGCCCATGCCTGTGCGGGGGCCTGATGTAGAAGCAT^^ 

CTACGCTGTGAATGCAftATATGAAGAAAGAA(3CTCTGTCACAATa^AGGTTA^ 

GGGCCTTCTACTTCTGTACATCGTATATCTTACTCTGGTTGAGCCCATACTGAAGASGCGCCTCTTTCGACATGCAC 

AGTTGATACAGAGTGATGATGATATTGGGGATCACaVGCCTTTTGC^ 

AGTOaGCCAACGTGCTGAAaWiGGTAGAATATGCftCAGCA^ 

GTCTGTCTTTGACCGGCATGTTGTCCTCAGCTAATTGGGAATTGAATTCAAGGTGaCTAGaW^ 
ACTGGAAAGAACTGACTGGGTTTGCTGGGTTTCATTTTAATACCTTGTTGATTTaVCa««^ 

AAAACTGGAAGCAAAAACTTGCTTGATTTTTTTTTCTTGTTAACGTAATAATAGAGACATTTTTAAAAGCACACAGC 

TCAAASTCAGCCAATAAGTCTTTTCCTATTTGTGACTTTTACTAATAAAAATAAATCTGCCTGTAAATT^^ 

GTCCTTTACCTGGAACAAGCACTCTCTTTTTCRCCACAmGTTTTAftCTTG^ 

TGTTGTTGTTGTTTTTTGTTTGTTTGTTTTGGTGGGAGA3GGGAGGGATGCCTGGGAAGTGGTTAACAACTTTTTTC 

AAGTCACTTTACTAAACatf^TTTTGTAAATAGACCTTACCTTCTATTTTCGAGTTTCAT^ 

GCCAGCCTCATCAAAGAGCTGACTTACTOW'TTGACTTTT^ 

ACTTCATGGTAAAOSGGATCTAAAATGCCTGGTGGCTTTTCACAAAAAGaVGATTTTCTT^ 

GATGCAATGC^TCCTAGAACa^AACTGGCCATTTGCTAGTTTACTCTAAAGACT^ 

CTm:TCflTCTTCTAGTACCTTTAAGGACAAATCCTAftGGACTTGGiOVCTT<^^ 




i 
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SEQ ID NO 15 
>AHE0024 

AGGCACAGACTCAGAGAGAACCCACCATGGTGCTGTCTCCTGCCGACAAGACCAACGTCAAGGCCGCCTGGGGT^ 

GTCGGCGCGCACGCTGGCGAGTATGGTGCGGAGGCCCTGGAGAGGATGTTCCTGTCCTTCCCCACCACCAAGACCm 

CTTCCCGCACTTCGACCTGAGCCACGGCTCTGCCCAGGTTAAGGGCCACGGCAAGAAGGTGGCCGACGCGCTGACCA 

ACGCCGTGGCGCACGTGGACGACATGCCCAACGCGCTGTCCGCCCTGAGCGACCTGCACGCGCACAAGCTTCGGGTG 

GACCCGGTCAACTTCAAGCTCCTAAGCCACTGCCTGCTGGTGACCCTGGCCGCCCACCTCCCCGCC^^ 

TGCGGTGCACGCCTCCCTGGACAAGTTCCTGGCTTCTGTGAGCACCGTGCTGACCTCCAAATACCGTTAAGCTGGAG 

CCTCGGTAGCCGTTCCTCCTGCCCGCTGGGCCTCCCAACGGGCCCTCCTCCCCTCCTTGCACCGGCCCTTCCTGGTC 

TTTGAATAAAGTCTGAGTGGGCGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 16 
>AHE0027 

AGGAGCCTTTCTATTAGCTCTTAGTAAGATTACACATGCAAGCATCCCCGTTCCAGTGAGTTCACCCTCTA^ 
CACGATCAAAAGGGACAAGCATCAAGCACGCAGCAATGCAGCTCAAAACGCTT^^ 

ACAGCAGTGATTAACCTTTAGCAATAAACGAAAGTTTAACTAAGCTATACTAACCCCAGGGTTGGTCAATTTCGTGC 

CAGCCACCGCGGTCACACGATTAACCCAAGTCAATAGAAGCCGGCGTAAAGAGTGTTTTATATCACCCCCTCC^^ 

TAAAGCTAAAACTOVCCTGAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 17 

>AHE0028 

aggctccatcatggcgcaggatcaaggtgaaaaggagaaccccatgcgggaacttcgcatccgcaaactctgtctc^ 

acatctgtgttggggagagtggagacagactgacgcgagcagccaaggtgttggagcagctcacagggcagacc 

gtgttttccaaagctagatacactgtcagatcctttggcatccggagaaatgaaaagattgctgtccactgcacagt 

tcgaggggccaaggcagaagaaatcttggagaagggtctaaaggtgc<;ggagtatgagttaagaaaaaacj^^ 

cagatactgaaactttggttttgggatccaggaacacatcgatctgggtatcaaatatga 

acggcctggacttctatgtggtgctgggtaggccaggtttcagcatcgcagacaagaagcgcaggacaggctgcat 

ggggccaaacacagaatcagcaaagaggaggccatgcgctggttccagcagaagtatgatg^^ 

CAAATAAATTCCCGTTTCTATCCAAAAGAGCAATAAAAAGTTTTCAGTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAZ^^ 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 18 
>AHE0029 

AGGCAGACTCAGAGAGAACCCACCATGGTGCTGTCTCCTGCCGAC^^ 

CGGCGCGCACGCTGGCGAGTATGGTGCGGAGGCCCTGGAGAGGATGTTCCTGTCCTTCCCCACCA^^ 

TCCCGCACTTCGACCTGAGCCACGGCTCTGCCCAGGTTAAGGGCCACGGCAAGAAGGTGGCCGACGCGCT^ 

GCCGTGGCGCACGTGGACGACATGCCCAACGC<3CTCTCCGCCCTGAGCGACCTGCACGCGCAC^ 

CCCGGTCAACTTCAAGCTCCTAAGCCACTGCCTGCTGGTGACCCTGGCCGCCC^^ 

CGGTGCACGCCTCCCTGGACAAGTTCCTGGCTTCTGTGAGCACCGTGCTGACCTCCAAAT^ 

TCGGTAGCCGTTCCTCCTGCCCGCTGGGCCTCCCAACGGGCCCTCCTCCCCTCCTTGCACCGGCCCTTCCTGGTC^ 

TGAATAAAGTCTGAGTGGGCGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 19 
>AHE0032 

AGGAGAGCTCAGAGCCCCCACAGCCGCAGCCATGCTGTGCCTCCTGCTCA^ 

TCCCGGCCATGGACATCCCCCAGACCAAGCAGGACCTGGAGCTCCCAAAGTTGGCAGGGACCTC 

ATGGCGACCAACAACATCTCCCTCATGGCGACACTGAAGGCCCCTCTGAGGGTCC^ 

CCCCGAGGACAACCTGGAGATCGTTCTGCACAGATGGGAGAACAACJ^ 

AGACTGAGAATCCAAAGAAGTTCAAGATCAACTATACGGTGGCGAACGA^ 

AATTTCCTGTTTCTCTGCCTACAGGACACCACCACCCCCATC 

GGTGGAGGACGATGAGATCATGCAGGGATTCATCAAGGGCTTTTCAGGCCCCCTGCCC^^ 

CTGGACTTGAAACAGATGGAAGAGCCGTGCCGGTTTCTAGCTCACCTCCGCCTCCAGG^ 

TCCACACCTCCAGAGCAGTGGGACTTCCTTCCTGCCCTTTCAAAG^^^ 

cattctgtgtogccatccxcttcctgctgcacyvcctgcacc^^ 

tctggcagaggttattaataaac<:cttggagcattaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 



SEQ ID NO 20 
>AIffi0033 
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AGGATGCGTTGCCTGCCCTTCCTCCATTGTTGCCCTGGAATGTACGGGACCCAGGGGCAGCAGCAGTCCAGGTGCCA 
CAGGCAGCCCTGGGACATAGGAAGCTGGGAGCAAGGAAAGGGTCTTAGTCACTGCCTCCCGAAGTTGCTTGAAAGCA 
CTCGGAGAATTGTGCAGGTGTCATTTATCTATGACCAATAGGAAGAGCAACCAGTTACTATGAGTGAAAGGGAGCCA 
GAAGACTGATTGGAGGGCCCTATCTTGTGAGTGGGGCATCTGTTGGACTTTCCACCTGGTCATATACTCTGCAGCTG 
TTAGAATGTGCAAGCACTTGGGGACAGCATGAGCTTGCTGTTGTACACAGGGTATTTCTAGAAGCAGAAATAGACTG 
GGAAGATGCACAACCAAGGGGTTACAGGCATCGCCCATGCTCCTCACCTGTATTTTGTAATCAGAAATAAATTGCTT 

TTAAAGAAATW^AAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 21 
>AHE0034 

AGGGTAGGCTTCGATCCTGAGAACCTTGCTGTTGCTCTGAGGAGATATAATTCTGGGAGAAAGAATCTTTTATAAGA 

ACAGTACAGATTGTTCTCAAGAGGGCCATCAGAAGGAAGCCAAAGAGTT(mCAGCCTCAGCACCAACAACTCAA^^ 

GGTCATCATGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGTACTCCCTTCCATACCTGTGACTGGGCAGTGCTTTTCTC 

TCTCCCATGTCTAGCCTCCAAAAGTTAAGTGAAAATTAGTCAACTGCACGTGGAAGACCCCACCACTTTGGGGATCT 

CTTTATTTCTTTTCAGCCAGGGACCTGTCCACTCCCTTTGAATTAATATGGGAAGAAATTAATACAGGATGAACTGG 

AGAGAAGGGTTGAGTGTGGCATACTTTCTGAAACCTGGAGCTGGGAATTGCGGAGAAGGGAAGGTCTAGACTAGTTA 

CATCACATAGGGATTACTGTAAATCAAGTCATCTO^GTCTAGTGAAGACAGCCAACAGAAACAAAACCTM 

GGATAGAAAATACC^lTGCACGTGTGCAGCCCCACCTAATTCCTGCATCCAAGGaVGGTGTTGTO 

ACTTAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 22 

>AHE0036 

AGGCTCTCTCCTCCCGCCGCCCAAGATGCCGAGAAGAAGGCTGCTGGCAAAGGGGACGTCCCAACGAAGAGACCACC 

TGTCCTTCGAGCAiSGMTTAACACCGTCACCACCTTGGTGGAGAACAAGAAAGCTCAGCTGGTGGTGATTGC^ 

ACGTGGATCCCATCGAGCTGGTTGTCTTCTTGCCTGCCCTGTGTCGTAAAATGGGGGTCCCTTACTGCATTATCAAG 

GGAAAGGCAAGACTGGGACGTCTAGTCCACAGGAAGACCTGCACCACTGTCGCCTTCaiCACAGGTGAACTCGGAnGA 

CAAAGGCGCTTTGGCTAAGCTGGTGGAAGCTATCAGGACCAATTACAATGACAGATACGATGAGATCCGCCGTCACT 

GGGGTGGCAATGTCCTGGGTCCTAAGTCTGTGGCTCGTATCGCCAAGCTCGAAAAGGCAAAGGCTAAAGAACTTGCC 

ACTAAACTGGGTTAAATGTACACTGTTGAGTTTTCTGTACATAAAAATAATTGftAATAATACRAATTTTCCTTCA^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 23 

>AHE0038 

AGGCTCTTCGGATCCACAGTCAACCGCCCTGAACACATCCTGCAAAAftGCCCAGAGAAAGCACTTATGATTGAATTA 

GAAGGAAGTCTGTAAAATTTGGCTGTGATCATAGGGTAAGATGTTATCTAACAGAAGCCAGAAACCCAATGTCTCC 

GCTGAGATGCTTGAGTGCCTGTCAGGATCTAAAAATTTTCCTCAAGAATTACTGTATCT^ 

TTGAGTGGCTTCCAGGAGCCAGACAGAGGGAGCGCCATGGATTACTACAGAAAATATGCAGCTATCTTTCTGGTC^^ 

ATTGTCGGTGTTTCTGCATGTTCTCCATTCCGCTCCTGATGTGCAGGATTGCCCAGAATGCAOSCTA^ 

CATTCTTCTCCCAGCCGGGTGCCCCAATACTTCAGTGO^imSCTGCTGCTTCTCTAGAGCATATCCCA^ 

AGGTCCARfiAAGACGATGTTGGTCCAARAGAACGTCACCTOWSAGTCCACTTGCTGTGTAGCT^ 

GGTCACAGTAATGGGGGGTTTCAAAGTGGAGAACCACACGGCGTGCCACTGOiGTACTTCTTATTATCAC^ 

AAATGTTTTACCAAGTGCTGTCTTGATGACTGCTGATTTTCTGGAATGGAAAATTAAGTTGTTTAGTGTTTATGGC 

TTGTGAGATAAAACTCTCCTTTTCCTTACCATACCACTTTGACACGCTTCAAGGATATACTGCAGCTTTACTGC^ 

CCTCCTTATCCTACAGTACAATCAGCAGTCTAGTTCTTTTCATTTGGRATGAATACAGCATTAAGCT 

CAAATAAAGCCTTTTAAATCATCAAAAAAAAAAAAARAA 

SEQ ID NO 24 
>AHE0039 

AGGCTGGCGGCAGCCATCAGGTAAGCCAAGATGGGTGCATACAAGTACATCCAGGAGCTATGGAGAAAfiAftGCAG 

TGATGTCATGCGCTTTCTTCTGAGGGTCCGCTGCTGGCAGTACCGCCAGCTCTCTGCTCTCCACAGGGCTCCCC^ 

CCACCCGGCCTGATAAAGCGCGCCGACTGGGCTACAAGGCCAAGCAAGGTTACGTTATATATAGGA^ 

CGTGGTGGCCGAAAACGCCCAGTTCCTAAGGGTGCAACTTACGGOUMSCCTGTCC^^ 

GTTTGCTCGAAGCCTTCyVGTCCGTTGCAGAGGAGCGAGCT<K3ACGGCACTGTGGGGCTCTGAG^^ 

ACTGGGTTGGTGAAGATTCCACATACAAATTTTTT<aGGTTATCCTCATTGATCCATTC 

AATCCTGACACCCAGTGGATCACCAAACCAGTC<yiayV^ 
GAGCCGTGGCCTTQGAAAGGGCCACAAGTTCCACCAaVCTATrGGTGGCTC^ 
AH«:TCTCCAGCTCCACCGTTA0CGCTAATATAAGTAAAGTTTGT3W»ATTC^ 
TCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 



ori/^ XT^ \Tr\ 
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>AHE0043 

AGGCTTTATGTGAAAAATCTTGATGATGGTATTGATGATGAACGTCTCCGGAAAGAGTTTTCTCCATTTGGT^ 

CACTAGTGCAAAGGTTATGATGGAGGGTGGTCGCAGCAAAGGGTTTGGTTTTGTATGTTTCTCCTCCCCAGAAGAAG 

CCACTAAAGCAGTTACAGAAATGAACGGTAGAATTGTGGCCACAAAGCCATTGTATGTAGCTTTAGCTCAGCGCAAA 

GAAGAGCGCCAGGCTCACCTCACTAACCAGTATATGCAGAGAATGGCAAGTGTACGAGCTGTTCCCAAC 

CAACCCCTACCAGCCAGCACCTCCTTCAGGTTACTTCATGGCAGCTATCCCACAGACTCAGAA^^^ 

ATCCTCCTAGCCAAATTGCTCAACTAAGACCAAGTCCTCGCTGGACTGCTCAGGGTGCCAGACCTCATCCATTCC^ 

AATATGCCCGGTGCTATCCGCCC7VGCTGCTCCTAGACCACCATTTAGTACTATGAGACCAGCTTCTTCACAG 

ACGAGTCATGTCAACACAGCGTGTTGCTAACACATCAACACAGACAATGGGTCCACGTCCTG^^ 

CAGCTACTCCTGCTGTCCGCACCGTTCCACAGTATAAATATGCTGCAGGAGTTCGCAATCCTCAGC^ 

GCACAGCCACAAGTTACAATGCAACAGCCTGCTGTTCATGTACAAGGTCAGGAACCTTTGACTGCTTCCATGTTGGC 

ATCTGCCCCTCCTCAAGAGCAAAAGCAAATGTTGGGTGAACGGCTGTTTCCTCTTATTCAAG^ 

ttgctggtaaaatcactggcatgttgttggagattgataattcagaacttcttcatatgctcgagtctccaga 

ctccgttctaaggttgatgaagctgtagctgtactacaagcccaccaagctaaagaggctgcccagaaagcagttaa 

cagtgccaccggtgttccaactgtttaaaattgatctvgggaccatgaaaagaaacttgtgcttcaccgaagaaa;^ 

atctaaacatcgaaaaacttaaatattatgg7\aaaaaaacattgcaaaatataaaataaataaaaaaagg 

ACTTTGAACCTTATGTACCGAGCAAATGCCAGGTCTAGCAAACATAATGCTAGTCCTAGATTACTT^^ 

aacaaaaaaacacaaaaaaatagtaaaatataaaaacaaattaatgttttatagaccctgggaaa^ 
caaagtacaaaaatttaaagcattcctttctttaattttgtaattctttactgtggaatagctcagaatgtcagttc 

TGTTTTAAGTAACAGAATTGATAACTGAGCAAGGAAACGTAATTTGGATTATAAAATTCTTGCTTTA^ 

ctttaacagttaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 26 
>AHE0045 

AGGCAGACTCAGAGAGAACCCACCATGGTGCTGTCTCCTGCCGACAAGACCAACGTCAAGGCCGCCTGGGGTAAGGT 

CGGCGCGCACGCTGGCGAGTATGGTGCGGAGGCCCTGGAGAGGATGTTCCTGTCCTTCCCCACCACCAA^ 

TCCCGCACTTCGACCTGAGCCACGGCTCTGCCCAGGTTAAGGGCCACGGCAAGAAGGTGGCCGACGCGCTGACCAAC 

GCCGTGGCGCACGTGGACGACATGCCCAACGCGCTGTCCGCCCTGAGCGACCTGCACGCGCACAAGCTTCC^ 

CCCGGTCAACTTCAAGCTCCTAAGCCACTGCCTGCTGGTGACCCTGGCCGCCCACCTCCCCGCCGAGTTCACCCCTG 

CGGTGCACGCCTCCCTGGACAAGTTCCTGGCTTCTGTGAGCACCGTGCT<3ACCTCCAAATACCGTTAAGCTGGAGCC 

TC<3GTGGCCATGCTTCTTGCCCCTTGGGCCTCCCCCCAGCCCCTCCTCCCCTTCCTGCACCCGTM 

TTGAATAAMTCTGAGTGGGCGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAWVAAAAAJ^^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 27 

>AHE0047 *" ' . 

AGGCTTCACTGACCATGGATCTACTGGAATACTGGTTTTTCCCAATGAAGATCTTCATGTAAAGGACCTGAATGM 

CCATCCATTACATGTACAAACAC?\AAATGTACCGAAAGATGGTGTTCTACATTGAAGCCTGTGAGrc 

ATGAACCACCTGCCGGATAACATCAATGTTTATGCAACTACTGCTGCCAACCCC^^ 

CTATGATGAGAAGAGGTCCACGTACCTGGGGGACTGGTACAGCGTCAACTGGATGGAAGACTGGG^ 

TGACTAAAGAGACCCTGCACAAGCAGTACCACCTGGTAAAATCGCACACCAACACCAGCC^ 

AACAAAACAATCTCCACCATGAAAGTGATGCAGTTTCaG^ 

TCOf^GTCACACACCTTGACCTCACCCCCAGCCCTGATGTGCCTCTCAC 

ATGATCTCGAGGAGTCCAGGCAGCTCACGGAGGAGATCCAGCGGGCATCTGGATC^ 

AGTGCGTAAGATCGTCTCCTTGCTGGCAGCGTCCGAGGCTGAGGTGGAGCAGCTCCTGTC 

CGGGGCACAGCTGCTACCCAGAGGCCTTGCTCCACTTC<3GGACCCACTGCTTCAACTGGCACTC 

GTATGCGTTGAGACATTTGTACGTGCTGGTC?^CCTTTGTGAGAM 

TGGACCACGTGTGCCTTGGTCACTACTGAAGAGCTGCCTCCTGGAAGCTTTTCC^ 

TGTGCTGATCAGAGACTGGAGAGGTGGAGTGAGAAGTCT(XGCTGCTCGGGC€CTCCTGGG 

GCTCGCTCCAGGACCTTCTTCACAAGATGACTTGCTCGCTGTTACCTGCTTCCCCAGTCTTTTCTGAAAAACT^ 

ATTAGGGTGGGAAAAGCTCTGTATTGAGAAGGGTCATATTTGCTTTCTAGGAGGTTTGTTGT 

TGAGGAGCAGGAAGCTCATGGGGGCTTCTGTAGCCCCTCTCAAAAGGAGTCTTTATTCTGAGi^ 

CCTCTTTAAATCTTCAGAATGATTTTATTGAAGAGGGCCGC^^AGCCC^ 

TGATTTTTGATTGCTTTTGTATTTAATTCTGCAGGTGTTCAAGTCTTAZ^AAA^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 28 
>AHE0048 

AGGCGCCTCCGCCTGTGGATGCTGCGCCTCTCCKaAACGCAACATGAAGG^^^ 
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TGTATTTTGACCTACGAATTGGAGATGAAGATGTAGGCCGGGTGATCTTTGGTCTCTTCGGAAAGACTGTTCCA^ 

ACAGTGGATAATTTTGTGGCCTTAGCTACAGGAGAGAAAGGATTTGGCTACAAAAACAGCAAATTCCATCGTGTAA 

CAAGGACTTCATGATCCAGGGCGGAGACTTCACCAGGGGAGATGGCACAGGAGGAAAGAGCATCTACGGTGAGCGCT 

TCCCCGATGAGAACTTCAAACTGAAGCACTACGGGCCTGGCTGGGTGAGCATGGCCAACGCAGGCAAAGA^^ 

GGCTCCCAGTTCTTCATCACGACAGTCAAGACAGCCTGGCTAGATGGCAAGCATGTGGTGTTTGG<^^ 

GGGCATGGAGGTGGTGCGGAAGGTGGAGAGCACCAAGACAGACAGCCGGGATAAACCCCTGAAGGATGTGATCATCG 

CAGACTGCGGCAAGATCGAGGTGGAGAAGCCCTTTGCCATCGCCAAGGAGTAGGGCACAGGGACATCTTTCTTTGAG 

TGACCGTCTGTGCAGGCCCTGTAGTCCGCCACAGGGCTCTGAGCTGCACTGGCCCCGGTGCTGGCA^ 

GGACCCACTCCCCTCACATTCCACAGGCCCATGGACTCACTTTTGTAACA?^ 

AAAAATGTGGGTTTTTTTTTTTTTAATAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 29 

>AHE004 9 

AGGGCCGGAACCTCTATGCTGGGGACTATTACCGTGTGCAGGGCCGGGCAGTGCTGCCCATCCGCTGGATGGCCTGG 

GAGTGCATCCTCATGGGGAAGTTCACGACTGCGAGTGACGTGTGGGCCTTTGGTGTGACCCTGTGGGAGGTGCTGAT 

GCTCTGTAGGGCCCAGCCCTTTGGGCAGCTCACCGACGAGCAGGTCATCGAGAACGCGGGGGAGTTC 

AGGGCCGGCAGGTGTACCTGTCCCGGCCGCCTGCCTGCCCGCAGGGCCTATATGAGCTGATGCTTOjGTGCTGGAGC 

CGGGAGTCTGAGCAGCGACCACCCTTTTCCCAGCTGCATCGGTTCCTGGCAGAGGATGCL^ICTC^ 

CACA(mTCCAGCTGCCCCTCCCTCAGGGAGCGATCCAGGGGAAGCCAGTGACACTAAAAC^ 

CCTCTGCCCTTCCCCTCCCGACAGCCCATCTVCCTCTAATAGAGGCAGTGAGACTGCAGGTGGGCTGGGCCC^^ 

GGAGCTGATGCCCCTTCTCCCCTTCCTGGACACACTCTCATGTCCCCTTCCTGTTCTTCCTTCCTAGAAGCCCCTGT 

CGCCCACCCAGCTGGTCCTGTGGATGGGATCCTCTCCACCCTCCTCTAGCCATCCCTTGGGGAAGGGTGGGGAGAAA 

TATAGGATAGACACTGGACATGGCCCATTGGAGCACCTGGGCCCCACTGGACAACACTGATTCCTC^ 

GCGCCCCCAGCTTCTCTCTCCCTGTCACACACTGGACCCCACTGGCTGAGAATCTGGGGGTGAGGAGGACAAG 

AGAGGAAAATGTTTCCTTGTGCCTGCTCCTGTACTTGTCCTCAGCTTGGGCTTCTTCCTCCTCCATCACCTGAAACA 

CTGGACCTGGGGGTAGCCCCGCCCCAGCCCTCJVGTCACCCCCACTTCCCACTTGCM 

TAAGCCTATACGTTTCTGTGGAGTAAATATTGGGATTGGGGGGAAAGAGGGAGCAACGGCCCATAGCCTTGGGGTTG 
GACATCTCTAGTGTAGCTGCCACATTGATTTTTCTATAATCACTTGGGGTTTGTACATTTTTGGGGGGAGAGAC^^ 
GATTTTTACACTAATATATGGACCTAGCTTGAGGCAATTTTAATCCCCTGCACTAGGCAGGTAATA^ 
GTTTTCCACAAAZWW\AAAZ\AAA 

SEQ ID NO 30 
>AHE0050 

AGGCTCCCCATTTGAGGCCATATAAAGTCACCTGAGGCCCTCTCCACCA^^ 

CTGCTTGCCCTGTTGATGGCAGGCTTGGCCCTGCAGCCAGGCACTGCCCTGCTGTGCTACTCCTGC^ 
GAGCAACGAGGACTGCCTGCAGGTGGAGAACTGCACCCA^ 

TTGGCCTCCTGACCGTCATCAGCAAAGGCTGCAGCTTGAACTGCGTGGATGACTC^ 
AAGAACATCACGTGCTGTGACACCGACTTGTGCAADGCCAG^ 

TGCGCTGCTCCCTGCACTCGGCCTGCTGCTCTGGGGACCCGGCCAGCTATAGGCTCTGGGGGGCCCX: 
ACACTGGGTGTGGTGCCCCAGGCCTCTGTGCCACTCCTCACAGACCTGGCCCAGTGGGAGCCTGTCCTGGTTC 
GGCACATCCTAACGCAAGTCTGACCATGTATGTCTGCACCCCTGTCCCCC^ 
GGACTCCCACCCGGCAGATCAGCTCTAGTGACACAGATCCGCCTGC^^ 

TTCCATGGCCCAGCATTCTCCACCCTTAACCCTGTGCTCAGGCAGCTCTTCCCCCAGGAAGCCTTC^ 

cyVTCTATGACTTGAGCCAGGTCTGGTCCGTGGTGTCCCCCGCACCCAGC^ 

AAAGGCTGAGATGAAGTGGACTGAGTAGAACTGGAGGACAAGAGTCGACGTGM 

GGCCTGGAGGCCTGGAGGAAGGGGCCAGGCCTCACATTCGTGGGGCTCCCT^^ 

CCCTTAATAAACACCTGTTGGATAAGCAAAAAAAAAAAAAAZVAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 31 
>AHE0054 

AGGGAATGACGTTATGGGCACATGCCTTTTAAAAGTTCTTTAAGCAACACAGAGCT^ 

TGGATTTAGTGTTTCATCAGCTGTTTTTAGTTATAAACATTTTGTTAAAATAGATATTGGTTTA 

TTmGGTATGATTTAAGACTATGATTTACCTATACATTATATAmTTTTATAAA^^ 

CTCTGCCAGAGTAGTGAAGCTAATTAAACACGTTTGGTTTCTGAATAAATTGAACTAAATCCAAACTATTTC^ 

ATCACAGGACATTAAGGACCAATAGCATCTGTGCCAGAGATGT^ 

AAATAAOf^TCTGAGACTCCTCATACCTCAGTGGTTAGAAGCATC^ 

TGTTGTGTAGTCAAGTCACCTITGCTGAATGTACACTGATTCCTTTATGAT^^ 

CAGAGAGGCTTTCCAATGTAGCTCAGTAATTCCTGTTACTTTACAGACAG^^ 

CTCTGAAAGAa:TATGAGCAAATGGTGCT<SAATACTTTTTTOT 
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ATTATTAAGTGATTATTTAAAATTCGTTTTTTTAAATTAGCAACTTCAAGTATAACAACTTTGAAACTGGAATAAGT 
GTTTATTTTCTATTAATAAAAATGAATTGTGACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 32 
>AHE0055 

AGGGTCGGGCAGCGGGACAAAAAACTTGGACTTTCGCCGAAAGTGGGACAAAGAT 

AGAGGCTCACGGAAGAGAGAGAAAAGAAAGATGGAAAACCAGTGCAGCCTGTCAAGCGAGAGCTTTTACGGCATA^ 

GACTACAAGGTGGACTTGGAATCCAAGCTTGGGAAGACAATTGTCATTACCAAGACAACCCCTCAA 

AGGATATTACTGCAATGTCTGTGACTGTGTGGTGAAGGACTCCATCAACTTTCTGGATCACATTAATGGAAAG^^ 

ATCAGAGAAACCTGGGCATGTCTATGCGTGTGGAACGTTCCACCCTGGATCAGGTG^GAAACGTTTTGAGGTCAAC 

AAGAAGAAGATGGAAGAGAAGCAGAAGGATTATGATTTTGAGGAAAGGATGTUVGGAGCTCAGAGAAGAGGAGGAAA^ 

GGCCAAAGCGTACAAGAAAGAGAAACAGAAGGAGAAGAAAAGGAGGGCTGAGGAGGACTTGACATTTGAGGAG^^ 

ATGAGATGGCAGCTGTGATGGGCTTCTCTGGCTTTGGTTCCACCAAGAAGAGTTACTGAGGCTTTC 

TGACTTTGGCCTATGCTGGACCTAACTTTGCGTGTGTGTGTGTGTAGTAGGGGGTCATTTCTTTTTGGGTAATGGGA 

AAGTTCTTAAGAGTGTCAATGGGGAGGGATAGAGGGTGGGGGCTCATGGTTTCCCTCTACTTTGGGAGAGGGCACAG 

ATTGCAGAGGTAATGCTGTGGCATATTGCTTCTGCCTCAGTGTATCACTGGAGTCACAGGACCCTGCCCACCT^^ 

TCCCAATAT^GAAAAACCTCCCCTTCTGAGGCTGCTTTCCCAAAACTCCCCCTGCATCTTTATC 

CACCTCTTGTCTGAACATCCCACCTTTATCCTGTGTTCTGCCTTTGTTTTAATTTTAACTCATGTTCATCCTGC^ 

AGAAGCATTCTCTAGGTCCCAGTTTCCAGTTGATTGCATATCCTTGATCAGCCCTTTTTCCCATCCTGCCCTATGGT 

TCTCTAGCCACCTGTGCATGCATGTGTATTTCTGCCTCGTTCTATGGTGTGTGGATGTGTGTGCATGAATCTGTCAT 

ATAGAGGGGGTCCGAGCTGGAATCCTAGAGCATTGCTGCCCTGGGGCCTGATGTTCTTGGCTTCCTCAGAGC^ 

ACAGGAAATTAAATGGGATGAGTGTTTGGTGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 33 
>AHE0057 

AGGAGCCTGCCGAGCCGCAGTTTCCGTGGTGTGAGTGAGTCCGGGCCCGTCTCCCCTCTCCCGCCGCCGCCATGGGC 
TGCACGTTGAGCGCCGAAGACAAGGCGGCAGTGGAGCGAAGCAAGATGATCGACCGCAACTTACGGGAGGACGGGGA 
AAAAGCGGCCAAAGAAGTGAAGCTGCTGCTACTCGGTGCTGGAGAATCTGGTAAAAGCACCATTGTG 
AAATCATTCATGAGGATGGCTATTCAGAGGATGAATGTAAACAATATAAAGTAG^ 

TCCATCATTGCAATCATAAGAGCCATGGGACGGCTAAAGATTGACTTTGGGGAAGCTGCCAGGGCAGAT^ 

GCAATTATTTGTTTTAGCTGGCAGTGCTGAAGAAGGAGTCATGACTCCAGAACTAGCAGGAGT^^ 

GGCGAGATGGTGGGGTACAAGCTTGCTTCAGCAGATCCAGGGAATATCAGCTCAATGATT^ 

AATGATCTGGATAGAATATCCCAGTCTAACTACATTCCAACTCAGCAAGATGTTCTTCGGAO^ 

AGGCATTGTAGAAACACATTTCACCTTCAAAGACCTATACTTCAAGATGTTTGATGTAGGTGGCCAAAGATCAGAAC 

GAAAAAAGTGGATTCACTGTTTTGAGGGAGTGACAGCAATTATCTTCTGTGTGGCCCTCAGTGATTATGACC 

CTGGCTGACkaACGAGGAGATGAACCGAATGCATGAAAGCA 

TACAGAAACTTCAATCATTCTCTTCCTTAACAAGAAAGACCTTTTTGAGGAAAAAATAAAGAGGAGTCCGTTAAC^ 

TCTGTTATCCAGAATACACAGGTTCCAATACATATGAAGAGGCAGCTGCCTATATTCAATGCC^^ 

AACAGAAGAAAAGATACCAAGGAGATCTATACTCACTTCACCTCTGCCACAGACAC^^ 

TGATGCTGTTACAGATGTCATCATTAAAAACAACTTAAAGGAATGTGGACTTTATT^ 

AAGTTACTACAGTGTGGAGTGTTGAGACCAGACACCTTTTGCTGTCTCATGGGGCA^ 

AGGGAATGGCAGCAGCATGCAGAATCTTAGCACTCTTTAGCACAATATTTTGT^^ 

AGATGCTAAAGTCAGACATTGGAATTGGAAGAACTATAAAGTGTGATTCGAT 

AATCTTAAATGCTTATGGAAGATGTGAAGTTGAGGTGCTGCATTCTAGAACTTCAATATGTAGCTTACT^ 

CCCCCCTTCTTAAACCACCAGTGGTTCATTTTTAAGGTTTTTTCATCAAGAGAAGAATAA^ 

TCTTTATTTGCAAAAGAATCTTTATTAAAACAAACAATCTTAACTAT^^ 

SEQ ID NO 34 
>AHE0059 

AGGATAAAGTAAGTGCTGTTTGGGCTAACAGGATCTGCTCTTGCAGTCTGCAGCCC^ 

CCTTACCGCGCAGCCCGAAGATTCACTATGGTGAAAATCGCCTTCAATACC^^ 

GCGGGAAGACXSTGGAGGCCCTCCTGAGCCGCACGGTCAGAACTCAGATACT^^ 

CCCAGGAAAAAGAGGGCTCCTCTGGGAGATGTATGCTTACTCTCTTAGGCCTTTCATTCATCTTGGC 

GTTGGTGGAGCCTGCATTTACAMTACTT<a\TGCCC7l^^ 

TGAGGATCXTGCAAATTCCCTTOSTGGAGGAGAGCCTAACTTCCTGCCTGTG^ 

ATGACAACATTGCAATCATTGATGTGCCTGTCCCCAGTTTCTCT^ 

GAAAAGGGAATGACTGCTTACCTGGACTTGTTGCTGGGGAACTGCTATCTGATGG^^ 

GCCTCCAAAAAATCIGGTAGAGCTCTTTGGCAAACTGGCGAGTGGCAGATAT^^ 

AAGACCTAGTTGCTGTGGAGGAAATTCGTGATGTTAGTAACCTTGGCATCTTTATT^^ 
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ACACTTCCCCAACGT^ATTTATTGTTGAGACCAAGATCTGTCAAGAGTAAGAGGCJ^ 

TAAGAAGTCAGAGATTTACAATATGACTTTAACATTAAGGTTTATGGGATACTCAAGATATTTACTCATG^ 
TCTATTGCTTATGCTTTAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 35 
>AHE0060 

AGGCGGGTCACGGCCTCCTCCTGGCTCCCAGGACCCCACCATAGGCAGAGGCAGGCCTTCCTACACCCTACTCCCTG 

TGCCTCCAGGCTCGACTAGTCCCTAGCACTCGACGACTGAGTCTCTGAGATCACTTCACOSTGGTCTCCGCCTC^ 

CTTGGCGCTGGACCAGTGAGAGGAGAGGGGTGGGGCGCTCCGCTGAGCCACTCCTGCGCCCCCCTGGCCTTGTCTAC 

CTCTTGCCCCCCGAAGGGTTAGTGTCGAGCTCACCCCAGCATCCTAa\ACCTCCTGGTGGCCTTGCCG^ 

CCCCGAGGTATAAAGCCAGGTACACGAGGCAGGGGACGCACCAAGGATGGAGATGTTCCAGGGG 

TGCTGCTGAGCATGGGCGGGACATGGGCATCCAAGGAGCCGCTTCGGCCACGGTGCCGCCCCATCAATGCCACCCTG 

GCTGTGGAGAAGGAGGGCTGCCCCGTGTGCATCACCGTCAACACCACCATCTGTGCCGGCTACTGCCCCACCATGAC 

CCGCGTGCTGCAGGGGGTCCTGCCGGCCCTGCCTCJ^GTGGTGTGCAACTACCGCGATGTGCGCTTC^^ 

GGCTCCCTGGCTGCCCGCGCGGCGTGAACCCCGTGGTCTCCTACGCCGTGGCTCTCAGCTGTCAATGTGCACTCTGC 

CGCCGCAGCACCACTGACTGCGGGGGTCCCAAGGACCACCCCTTGACCTGTGATGACCCCCGCTTCCAGGACTCCTC 

TTCCTCAAAGGCCCCTCCCCCCAGCCTTCCAAGTCCATCCCGACTCCCGGGGCCCTCGGACACCCCGATCCTCGCAC 

AATAAAGGCTTCTCAATCCGCAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 36 
>AHE0061 

AGGCGGGTCACGGCCTCCTCCTGGCTCCCAGGACCCCACCATAGGCAGAGGCAGGCCTTCCTACACCCTACTCCCTG 
TGCCTCCAGGCTCGACTAGTCCCTAGCACTCGACGACTGAGTCTCTGAGATCACTTCACCGTGGTCTCCGCCTCACC 
CTTGGCGCTGGACCAGTGAGAGGAGAGGGCTGGGGCGCTCCGCTGAGCCACTCCTGCGCCCCCCTGGCCTTGTCTAC 
CTCTTGCCCCCCGAAGGGTTAGTGTCGAGCTCACCCCAGCATCCTACAACCTCCTGGTGGCCTTGCCGCCCCCACAA 
CCCCGAGGTATAAAGCCAGGTACACGAGGCAGGGGACGCACCAAGGATGGAGATGTTCCAGGGGCTGCTGCTGTTGC 
TGCTGCTGAGCATGGGCGGGACATGGGCATCCAAGGAGCCGCTTCGGCCACGGTGCCGCCCCATCAATGCCACCCTG 
GCTGTGGAGAAGGAGGGCTGCCCCGTGTGCATCACCGTCAACACCACCATCTGTGCCGGCTACTGCCCCACCATGAC 
CCGCGTGCTGCAGGGGGTCCTGCCGGCCCTGCCTCAGGTGGTGTGCAACTACCGCGATGTGCGCTTCGAGTCCATCC 
GGCTCCCTGGCTGCCCGCGCGGCGTGAACCCCGTGGTCTCCTACGCCGTGGCTCTCAGCTGTCAATGTGCACTCTGC 

cgccgcagcaccactgactgcgggggtcccaaggaccaccccttgacctgtgatgacccccgcttccaggactcctc 

ttcctcaaaggcccctccccccagccttccaagtccatcccgactcccggggccctcggacaccccgatcctc 

aataaaggcttctcaatccgcaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 37 
*>AHE0062 

AGGCGGGTCACGGCCTCCTCCTGGCTCCCAGGACCCCACCATAGGCAGAGG 
TGCCTCCAGGCTTGACTAGTCCCTAGCACTCGACGACTGAGTCTCTGAGGTCACTT 

CTTGGCGCTGGACCAGTGAGAGGAGAGGGCTGGGGCGCTCCGCTGAGCCACTCCTGCGCCCCCCTGGCCTTGTCTAC 

CTCTTGCCCCCCGAAGGGTTAGTGTaSAGCTCACTCCAGCATCCTACAACCTCC^ 

CCCCGAGGTTTAAAGCCAGGTACACGAGGCAGGGGACACACCAAGGATGGAGATGTTCCAGG^^ 

TGCTGCTGAGCATGGGCGGGACATGGGCATCCAAGGAGCCGCTTCGGCCACGGTGCCGCCGCATCAATGCCACCCTG 

GCTGTGGAGAAGGAGGGCTGCCCCGTGTGCATCACCGTCAACACCACCATCTGTGCCGGCTACTGCCCCACCATGAC 

CCCGCGTGCTGCAGGGGGTCCTGCCGGCCCTGCCTCAGGTGGTGTGCAACTACCGC 

cggctccctggctgcccgcgcggcgtgaaccccgtggtctcctacgccgtggctctcagctct 
ccgccgcagcaccactgactgcgggggtcccaaggaccaccccttgacctgtgatgacccccgcttccaggactc 
cttcctcaaaggcccctcccc€cagccttccaagtccatccx:gactcc^ 
caataaaggcttctcaatccgcaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 38 
>AHE0063 

AGGGGCGTGCACATGCTCGCCCAGCCACCCCCAGGACGCCTTCTGCAACTCCGA^ 

TGGGGAAGAAGCTGGTAAAGGAGGGGCCCTTCGGCACGCTGGTCTACACCATCAAGCAGATGAAGATGTA^ 

TTCACCAAGATGCCCCATGTGCAGTACATCCATAC^ 

CAAGTACCAGTACCTGCTGACAGGTCGCGTCTATGAT<3GCAAGATGT^^ 

GGGACCAGCTCACCCTCTCCCAGCGCAAGGGGCTGAACTATaSGTAT^ 

TGCTACTACCTGCCTTGCTTTGTGACTTCCAAGAACGAGTGTCTCTGGACC^^ 

TGGCTACCAfiTCCAAACACTACGCCTGCATCC<MCAG2\AG^^ 

CCGGATAAAAGCATCATCAATGCCACAGACCCCTGAGCGCC^^ 
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GGAACATTTAAAGAAAGGTCTATGCTGTCATATGGGGTTTATTGGGAACTATCCTCCTGGCCCCACCCTGCCCCTTC 

TTTTTGGTTTTGACATCATTCATTTCCACCTGGGAATTTCTGGTGCCATGCCAGAAAGAATGAGGAACCTGTATTCC 

TCTTCTTCGTGATAATATAATCTCTATTTTTTTAGGAAAACAAAAATGAAAAACTACTCCATTTGAGGATTGTAATT 

CCCACCCCTCTTGCTTCTTCCCCACCTCACCATCTCCCAGACCCTCTTCCCTTTGCCCTTCTCCTCCAATACATAAA 

GGACACAGACAAGGAACTTGCTGAAAGGCCAACCATTTCAGGATCAGTCAAAGGCAGCAAGCAGATAGACT^ 

GTGTGAAAGATGTTATACACCAGGAGCTGCCACTGCATGTCCCAACCAGACTGTGTCTG^^ 

AGTGGGAGGGAAGGAAGGAACTACAAGAGAGTCGGAGATGATGCAGCACACACACAATTCCCC^^ 

TGTGTTGACCAGATGTTCCTGAGTCTGGAGCAAGCACCCAGGCCAGAATAACAGAGCTTTCTTAGTTGGTGAAGACT 

TAAACATCTGCCTGAGGTCAGGAGGC7\ATTTGCCTGCCTTGTACAAAAGCTCAGGTGAAAGACTG^^ 

TTCCTCTCCCTGCCTCCCACCAGACTTCCTCCTGGAAAACGCTTTGGTAGATTTGGCCAGGAGCTTTCTTTTATGTA 

AATTGGATAAATACACACACCT^TACACTATCCACAGATATAGCCAAGTAGATTTGGGTAGAGGATACT^^ 

ATAGTGTTTAGCTCACCTAGGGGGATATGTTTGTATACACATTTGCATATACCCACATGGGGACATAAGCTAATTTT 

TTTACAGGAGACAGAATTCTGTTCAATGCTGTTAAATATGCCAAT^ 

TGTTTGAAGAAAATCATGACATTCCAAGTTGACATTTTTTTTTCATTTTAATTAAAATTTGAAATTCTG^ 
AAAAAAAA 

SEQ ID NO 39 
>AHE0065 

AGGGAAATAGAAACCGTCTGAACTATCCTGCCCGCCATCATCCTAGTCCTCATCGCCCTCCCAT 

TTACATAACAGACGAGGTCAACGATCCCTCCCTTACCATCAAATCAATTGGCCACCAATGGTACTG^ 

ACACCGACTACGGCGGACTAATCTTCAACTCCTACATACTTCCCCCATTATTCCTAGAACCAGGCGACCTGCGACTC 

CTTGACGTTGACAATCGAGTAGTACTCCCGATTGAAGCCCCCATTCGTATAATAATTACATCACAAGACGTCTTGCA 

CTCATGAGCTGTCCCCACATTAGGCTTAAAAACAGATGCAATTCCCGGACGTCTAAACCAAACCACTTTCAC^^ 

CACGACCGGGGGTATACTACGGTCAATGCTCTGAAATCTGTGGAGCAAACCACAGTTTCATGCCCATCGTCCT 

TTAATTCCCCTAAAAATCTTTGAAATAGGGCCCGTATTTACCCTATAGCACCCCCTCTACCCCCTCTAGAGCCAAAA 

AA?W^AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 40 
>AH£0066 

AGGCCTGGAAGCCGGCGGGTGCCGCTGTGTAGGAAAGAAGCTAAAGCACTTCCAGAGCCTGTCCGGAGCTCAGAGGT 

TCGGAAGACTTATCGACCATGGAGCGCGCGTCCTGCTTGTTGCTGCTGCTGCTGCCGCTGGTGCACGTCTCTGG^^ 

CACGCCAG2\ACCTTGTGAGCTGGACGATGAAGATTTCCGCTGCGTCTGCAACTTCTCCGAACCT(^ 

CCGAAGCCTTCCAGTGTGTGTCTGCAGTAGAGGTGGAGATCCATGCCGGGGGTCTCAACCTAGAGCGGTTTCTAAA^ 

CGCGTCGATGCGGACGCCGACCCGCGGCAGTATGCTGACACGGTCAAGGCTCTCCGCGTGCGGCGGCTCACAGTG^ 

agccgcacaggttcctgctcagctactggtaggcgccctgcgtgtgctagcgtactcccgcctcaaggaact<5^^ 

tcgaggacctaaagataaccggcaccatgcctcc<k:tgcctc 

ctacgcaac<3tgtcgtgggcgacagggcgttcttggctcgccgagctgcagcagtggct^^ 

ACTGAGCATTGCCCAAGCACACTCGCCTGCCTTTTCCTGCGAACAGGTTC<3CGCCTTTCCGGCCCTTACCA^^ 

ACCTGTCTGACAATCCTGGACTGGGCGAACGCGGACTGATGGCGGCTCTCTGTCCCCACAAGTTCCCGGCCATOCAG 

AATCTAGCGCTGCGCAACACAGGAATGGAGACGCCCACAGGC^ 

ccactigcctagacctcagccacaactggctgcgcgccaccgtaaaccctagcgctccgag^ 

ccctgaactccctcaatctgtcgttcgctgggctggaacaggtgcctaaaggactgccaggccaagc 

cgatctcagctgcaacagactgaacagggcgccgc^ 

ggaatcccttcctggtccctggaactgccctcccccacgagggctcaatgaactccggggtggtcccagcctgtgca 
cgttcgaccctgtcggtgggggtgtcggg2\accctggtgctcctccaaggggcccggggctttgcctaagatc 
acagaataatgaatggactcaaactgccttggcttcaggggagtcccgtcagga^ 
caaccctttgccccacctttattaaaatcttaaacaacgaaaaaaaaaaaaj^^ 

SEQ ID NO 41 
>AHE0068 

aggggaagatctaaagacccaggaaggtctctgggtgggataaagccaa^^ 

CTATTTGGGGCAGTTTCTGCTCTTCATCTAAGGTCTGAGACTTCCACCTTTGAGACCCCTTTC 

GCCTGAGGATGAGGAGACACCAGAGCAGGAGATGGAGGAGACCCCTTGCA^ 

GCTCTGGAAGTGAAGATGCCTCCAAGAAAGATGGGGCTGTTGM 

CTTACGTGTCCTGAGGAAGAGGACACAGTAAAAGTGGTGGGCATCCCTGGGTGCCAGACCTGC^ 

<5AGAAGTCTTCAGACGTTTAGTCAftGCTTGGTTTACTTGCGGGAGGTGCTAC^^ 

ACTTCAATATTAATTATCGAATCCAGTGTTCTGTCAGCGCGCTCAACCAtSGGTCAAGTCTC 

ACAGGCTCGGGTCGCTGCAGACGCTTTCAGTGGGTTGACGGCAGCC^ 

«:CCTGGTCCCGCGGTGGTCACTGCGTGGCCCTGTGTACCCGAGGflGGCT^ 
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CCTCCTCTGCTTGCCATCCCTCCCTCCACCTCCCTGCAATAAAATGGGTTTTTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 42 
>AHE0069 

AGGGGAGCATCCACAGAAGGCACTGCGCTCTCCTGGCCCCTCGCCTCCCTCTGCGACCTCGTCCTCACCCTCTGTAC 

CTGCTCACTCATCCTTTTTATTCCCCTTCCTTTAGCCCTCAGTGAAGGGCCTGTTTCAGAGCAGGGGCTCAG^ 

AGGGCTGGGGCCACCAAAGACCTCCATGGGCACCCTAAGACAGAGACCAAGAGGGGTATGGCCATGTGAC^^ 

CCCAGGTTACCCTGTCTGGGTCTCACCTTCCTATCTGCAAGCTGGGAATATCCAGCCTCCAGTCCAGGAAT^^ 

CACGTCCCCATCTGCCCCAGTGCACGTGACCACAGGGCTCTAGGGTGCCAGATCTCCCGACAGCAGGCAGTTG^ 

GTCAGCATCACCCACCCTGCCATTCTCTCACCCATTTCTCATGCAGGGCCCCTGGAGGAGGCAGAGGAGGCCCCCCA 

GCTGATGCGGACCAAGAGCGACGCCAGTTGCATGAGCCAGAGGAGGCCCAAGTGCCGCGCCCCCGGTGAGGCCCAGC 

GCATCCGGCGACACCGGTTCTCTATCAACGGCCACTTCTACAATCATAAGACCTCCGTGTTTACTCCAGCCTATGGA 

TCCGTGACCAATGTGAGGGTCAACAGCACCATGACAACCCTGCAGGTGCTCACCCTGCTGCTGAACAAAT^ 

GGAAGATGGCCCCAGTGAGTTCGCACTCTACATCGTTCACGAGTCTGGGGAGCGGACAAAATTAAAAGACTGCGAGT 

ACCCGCTGATTTCCAGAATCCTGCATGGGCCATGTGAGAAGATCGCCAGGATCTTCCTGATCGAAGCTGACTTGGGC 

GTGGAAGTCCCCCATGAAGTCGCTCAGTACATTAAGTTTGAAATGCCGGTGCTGGACAGTTTTGTTGAAAAATT 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 43 
>AHE0075 

AGGACCTATCGACCGCCCTTCAACCGCCACATAGTCACATTGTCAAATAGCGTATTCACCTTCTCTTATAAGAAGGC 

TCAGCGAGATCTGGCGTATAAGCCACTCTACAGCTGGGAGGAAGCCAAGCAGAAAACGGTG 

TTGTGGACCGGCACAAGGAGACCCTGAAGTCCAAGACTCAGTGATTTAAGGATGACAGAGATG^ 

GTTAGGAGATGTCATCAAGCTCCACCCTCCTGGCCTCATACAGAAAGTGACAAGGGCACAAGCTCAGGTCC 

CTCCCTTTCATACAATGGCCAACTTATTGTATTCCTCATGTCATCAAAACCTGCGCAGTCATTGGCCC^ 

GTTTCTGTCCTAATCATATACCAGAGGAAAGACCATGTGGTTTGCTGTTACCAAATCTCAGTAGCTGATTCTGAACA 

ATTTAGGGACTCTTTTAACTTGAGGGTCGTTTTGACTACTAGAGCTCCATTTCTACTCTTAAATGAGAAAGGATTTC 

CTTTCTTTTTAATCTTCCATTCCTTCACATAGTTTGATAAAAAGATCAATAZ^TGTTTGAATGTT 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 44 
>AHEO076 

AGGTGCCAGCCTGTTCATGATGAAGCCACACCAAGCCAGACCACGGTCCTTGTTGTCATCTGTGGAT^^ 

TGAGGGGAACAAACAACGGGACTTCAACCAGAACTTCATCCTGACCGCCCAGGCCTCACCCAGC^^ 

AGATCGCAAGTGACTGCTTCCGCTTCCAGGACTGGGCCAGCTAGTGGG^ 

CCCTAGCTCTGTAGAGAAATGCAAACCTCGACTCTCAAGGATGTGAGGAACACAAGTTCATTTCTGTTGTTC^ 
ACACTGCAGACTCCACTGTGCCGAGGTTGAACTCTTTTTTGTTGCT<mGTTCTAGGAGTCCCT,TTCCT^ 
ACTTGTTTGTCATAGTTTCCTTTTCAAAGTAGTAAACTTTTCTATTTTTCTACTTGCCCAGTAGAGACTCTGATTCT 
GGAAATTCTGACAAATAATTTAATAATACACATGTTGCTTCTTTCCCTGAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 45 
>AHE0077 

AGGCGGGTCACGGCCTCCTCCTGGCTCCCAGGACCCCACCATAGGCAGAGGCAGGCCTTCCTAC^^ 

TGCCTCCAGGCTCGACTAGTCCCTAGCACTCGACGACTGAGTCTCTGAGGTCACTTC^^ 

CTTGGCGCTGGACCAGTGAGAGGAGAGGGCTGGGGCGCTGCGCTGAGCCACTC^ 

CTCTTGCCCCCCGAAGGGTTAGTGTCGAGCTCACCCCAGCATCCTACAACCTC^ 

CCCCGAGGTATAAAGCCAGGTACACCAGGCAGGGGACGCACC^^ 

TGCTGCTGAGCATGGGCGGGACATGGGCATCCAAGGAGCCACTTCGGCCACGGTGCCGCX:CCATC^ 

gctgtggagaaggi^gctgccccgtgtgcatcaccgtcaacaccaccatctgtgccggct^^ 
ccgcgtgctgctubggggtcctgcxggccctgcctcaggtggtgtgca^ 

ggctccctggctgcccgcgcggcgtgaaccccgtggtctcctacgccgtggctctcagctgtcaatgtgcactc 
cgcx:gcagcaccactgactgcgggggtcccaaggaccac^ 
ttcctcaaaggcccctccccccagccttccaagtcc^^ 
aataaaggcttctcaatccgcaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaz^^ 

SEQ ID NO 46 
>A}ffi0080 

agggtcctctagccacccctagcagcgtcggctctccctggacgtgcggc<^ 
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TCATCCTCAACAACGTGGCGGCCTTCACCTCCAACTGGGTGTGCCAGACGCTGGAGGATGGGCGCAGGCGCAGCGTG 

GGGCTGTGGAGGTCCTGCTGGCTGGTGGACAGGACCCGGGGAGGGCCGAGCCCTGGGGCCAGAGCCGGCCAGGTGGA 

CGCACATGACTGTGAGGCGCTGGGCTGGGGCTCCGAGGCAGCCGGCTTCCAGGAGTCCCGAGGCACCGTCAAACTGC 

AGTTCGACATGATGCGCGCCTGCAACCTGGTGGCCACGGCCGCGCTCACCGCAGGCCAGCTCACCTTC^ 

CTGGTGGGCCTGCCCCTGCTGTCACCCGACGCCCCGTGCTGGGAGGAGGCCATGGCCGCTGCATTCCAACTGGCGAG 

TTTTGTCCTGGTCATCGGGCTCGTGACTTTCTACAGAATTGGCCCATACACCAACCTGTCCTGGTCCTGCTACCTGA 

ACATTGGCGCCTGCCTTCTGGCCACGCTGGCGGCAGCCATGCTCATCTGGAACATTCTCCACAAGAGG 

ATGGCCCCCCGGGTGATTGTCATCAGCCGCTCCCTGACAGCGCGCTTTCGTCGTGGGCTGCACAATGACTA^ 

GTCACCATGCTGAGTCGCCCTTCTCAGCGCTCCATCAACGCACACCTGCAAATAAAGCCTTTTTACA^^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 47 
>AHE0081 

AGGGTGTGGGTACCTGTGTTCCCAGTTACTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGATCACTTGATCCAGGAGTTGGAGACCA^ 
GCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACCAAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGGTGTG^ 
TCCCAGTTACTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATCTTTTGAACCCAGGAGTTCAGGGTCATAG^^ 
CCTACGAATAGCCACTGCATACCAACCTGGGCAATATAGCAAGATCCCATCTTTTTAAAAAA^ 

SEQ ID NO 48 
>AHE0082 

AGGGGCGCTTCGGGAGCCGCGGCTTATGGTGOWSACATGGCCAAGTCCAAGAACCACACCACACAC^ 

AAAATGGCACAGAAATGGTATC7\AGAAACCCCGATCACAAAGATACGAATCTCTTAAGGGGGTGGACCCCAAGTTCC 

TGAGGAACATGCGCTTTGCCAAGAAGCACAACAAAAAGGGCCTAAAGAAGATGCAGGCCA^^ 

AGTGCACGTGCCGAGGCTATCAAGGCCCTCGTAAAGCCCAAGGAGGTTAAGCCCAAGATCCCAA^ 

CAAGCTCGATCGACTTGCCTACATTGCCCACCCCAAGCTTGGGAAGCGTGCTCGTCCCCGTATTGCCAAGGGGCTCA 

GGCTGTGCCGGCCAAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGATCAAAC 

GCTTC7VGTTCCAGCTCAGGCTCCCA7\ACGTA(XCAGGCCCCTACAAAGGCTTCAGAG^^ 

AGGACAGAAGGACTGGTGCGACCCCCCACCCCCGCCCCTGGGCTACCATCTGCATGGGGCTGGGGTCCTCCTC 

ATTTGTACAAATAAACCTGAGGCAGGAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 49 
>AHE0084 

AGGAATGGCTTTTTCCATTAAAGAATAAAATATTTTGGACAATGCCGATAAATGTATGAAGTTAGTATCCAC^ 
AAATTCAGAGTGATGTTTAGCAGTAAATCAATATTTTGAAGTGATACACAGATC 
TAAACAAAAAACAAGACCTCTTTTCTTTAGATGGTGCCACCTATGCCCACCAi^ 
GGCTCAGTGAGAACTCmTTTCCTGCCCAATATTTGTCTTTGGGCTGTC 

TGGTTATACAGTTCAAGGCTTTCTATGTTGTTAATGAACCTCAAAATAGCCGTTAAGACATGAAATACA^ 
TTACCAATGCGAACAGGTAGTTCGCATTTATGTAAAACATTCAGAAAATGAAGTTTTGAAT^^^ 
AGGACTTGAGAGCATTTTATTGTAACTTAAAAAAATAAATACAACTGTCACTAAAAAAZVAAAAAAAAAAAAAA^^ 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA2\AAA 

SEQ ID NO 50 
>AHE0086 

AGGCTGCGATGACCCTGTCGCCACTTCTGCTGTTCCTGCCACCGCTGCTGCTGCTCCTGGACGTCCCC^^ 

GTGCAGGCGTC<X:CTCTGCAAGCGTTAGACTTCTTTGGGAATGGGCCACC^ 

CCTGCGGGGGCCCCTGAAGAAGTCCAATGCACCGCTTGTCAATGT^ 

GCCAAGCCTTCCTGATCCGGGAGCTCTTCCCAACATGGCTGTTGGTCATGGAX^ 

TACGGAAACGCACAGGAACAAAATGTCAGTGGCAGGTGGGAGTTCAAGT^^ 

CAACAAGGTGGAGGCCTGCGTGTTGGATGAACTTGACATGGA^ 

TTGAGGACATGGAGAGAAGTCTGCCACTATGCCTGCAGCTCTACGCCCCA^ 

TGTGCAATGGGGGAGCGCGGCATGCAGCTCATGCACXSCCAA^ 

GTATGTGCCCTGGGTCACCGTCAATGGGAAACCCTTGGAAGATCAGACCCA^ 

ACCAGGGCAAGAAGCCGGATGTCTGCCCTTCCTCAAGCAGCTCCXTC^^ 

AGCTGCGGAGAGCTCTITGGAAGGCGAGTGGGAACCCGGCTGCCTGCCTTTTTTTCTGAT^ 

CTACTTACCAACTGGAAAATTTTATGCATCCCATGAAGCCCAGATACAC^^ 

GCTCCACTAAGAATGGTGCTAAAGTAAAACTAGTTTAATAAGCAAAAAAAAAAAAAAAA 



SEQ ID NO 51 
>AHE0089 
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AGGGGCGCTTCGGGAGCCGCGGCTTATGGTGCAGACPVTGGCCAAGTCCAAGAACCACACCAC^ 

AAAATGGCACAGAAATGGTATCAAGAAACCCCGATCACAAAGATACGAATCTCTTAAGGGGGTGGACC^ 

TGAGGAACATGCGCTTTGCCAAGAAGCACAACJ^AAAAGGGCCTAAAGT^AG^^ 

AGTGCACGTGCCGAGGCTATCAAGGCCCTCGTAAAGCCCAAGGAGGTTAAGCCCAAGATCCC;^ 

CAAGCTCGATCGACTTGCCTACATTGCCCACCCCAAGCTTGGGAAGCGTGCTCGTGCCCGTATTGCCAAGGGGCTCA 

GGCTGTGCCGGCCAAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGCCAAGGATCAAA^ 

GCTTCAGTTCCAGCTCAGGCTCCCAAACGTACCCAGGCCCCTACAAAGGCTTCAGAGTAGATATCTCTGCC^ 

AGGACAGAAGGACTGGTGCGACCCCCCACCCCCGCCCCTGGGCTACCATCTGCATGGGGCTGGGGTCCTCCTGTGCT 

ATTTGTACAAATAAACCTGAGGCAGGAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 52 
>AHE0091 

AGGCAAGAAGAATGTTTATGTCTTCAAGTGACCTGTACTGCTTGGGGACTATTGGAGAAAATAAGGTGGAGTCCTAC 
TTGTTTAAAAAATATGTATCTAAGAATGTTCTAGGGCACTCTGGGAACCTATAAAGGCAGGTATTTCGGGCCCTCCT 

cttcaggaatcttcctgaagacatggcccagtcgaaggcccaggatggcttttgctgc<;gccccgtggggtaggaag 

GACAGAGAGACAGGGAGAGTCAGCCTCCACATTCAGAGGCATCACAAGTAATGGCACAATTCTTCGGATGACTG^ 

AAAATAGTGTTTTGTAGTTCAACAACTCAAGACGAAGCTTATTTCTGAGGATA2\GCTCTTTAAAG 

TTTCATCTCTCATCTTTTGTCCTCCTTAGCACAATGTAAAAAAGAATAGTAATATCAGAACAGGAAGGAG 

TTGCTGGGGAGCCCATCCAGGACACTGGGAGCACATAGAGATTCACCCATGTTTGTTGAACTTAGAGTC^ 

GCTTTTCTTTATAATTCy^CACATATATGCAGAGAAGATATGTTCTTGTTAACATTGTATAC^^ 

TAGTAAGATCTATACTAGATAATCCTAGATGAAATGTTAGAGATGCTATATGATACAACTGTGGCCATC^ 

AAGGAGCTC?^CGCCCAGAGACTGGGCTGCTCTCCCGGAGGCCAAACCCAAGAAGGTCTGGCAAAGTCAGGCTCA 

agactctgccctgctgcagacctcggtgtggacacacgctgcatagagctctccttgaaaacagaggggtctcaaga 

CATTCTGCCTACCTATTAGCTTTTCTTTATTTTTTTAACTTTTTGGGGGGAAAAGTATTTTTGAGAAGTTTGTCTTG 

caatgtatttataaatagtaaataaagtttttaccattaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 53 
>AHE0092 

aggaacacactaaccatataccaatgatggcgcgatgtaacacgagaaagcacatacc^^ 

tgtccaaaaaagccttcgatacgggataatcctatttattacctcagaagtttttttcttcgcaggatttttctgag 

ccttttaccactccagcctagcccctaccccccaattaggagggcactggcccccaa^^ 

CCCCTAGAAGTCCCACTCCTAAACACATCCGTATTACTC^CATCi^ 

AATAGAAAACAACCGAAACCAAATAATTCAAGCACTGCTTATTACAATTTTACTGGGTCTCTAT^^ 
AAGCCTCAGAGTACTTCGAGTCTCCCTTCACCATTTCCGACGGCATCTACGGCTCAACATTTTTTGTAGCCAC^ 
TTCCACGGACTTCACGTCATTATTGGCTCAACTTTCCTCACTATCTGCTTCATCCGCC^^ 
ATCCAAACAT€ACTTTGGCTTCGAAGCCGCC(k:CTGATAC 

TCTCCATCTATTGATGAGGGTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA?^^ 
A 

SEQ ID NO 54 
>AHE0094 

AGGGGCCCGTGGCGCCGACAGGATGGGCAAGTGTCGTGGACTTCGTACTGCTAGGAAGCTCe<3TAGTCACC^ 
ACCAGAAGTGGCATGATAAACAGTATAAGAAAGCTCATTTGGGCACAGCCCTAAAGC^ 
TCTCATGCAAAAGGAATCGTGCTGGAAAAAGTAGGAGTTGAAGCCAAAC^^ 
AAGGGTCCAGCTGATCAAGAATGGCAAGAAAATCACAGCCTTTGTACCC^ 

AAAATGATGAAGTTCTGGTTGCTGGATTTGGTCGCAAAGGTCATGCTGTTGGTGATATTCCTGGAGTCCGCTTT^ 

GTTGTCAAAGTAGCCAACGTTTCTCTTTTGGCCCTATACAAAGGCAAGAA^ 

GGTGAAAACAGTGTAGTAATAAATTTTCATATGCCAAAAAAAAAAAAAAAAAA^ 

SEQ ID NO 55 ' 
>AHE0096 

AGGTGCACCATGAAGCTTTGAGTGAAGCTCTTCCTGGGGACAATGTGGGCTTCmTGTCA^ 
GATGTTCGTG<3TGGCAACGTTGCTGGTGACAGCAAAAATGAC(X:AC(^ 

gattatcctgaaccatccaggccaaataagcgccggctatgcccx:tgtattggattg^ 

gcaagtttgctgagctgaaggaaaagattgatcgccgttctggtaaaaagctggaagatc^ 

tctggtgatgctgccattgttgatatggttcctggcaagcccatc^ 

gggtcgctttgctgttcgtgatatgagacagacagttgcggtgggtgi^^ 

^gctggcaaggtcaccaagtctgcccagaaagct^ 

ctcttaatcagtggtggaagaacggtctcai^^ 
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GCGTGTGGCAGTTTTAAGTTATTAGTTTTTAAAATCAGTACTTTTTAATGGAAACAACTTGACCAA7VAATTTGTCAC 
AGAATTTTGAGACCCATTAAAAAAGTTAAATGAGAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 56 
>AHE0104 

AGGGGCAGGAGAATTGCTGGAACTTGGGAGGCGGAGGTTTCAGTGAGCCGAGATGGTGCCATTGCACTCCAGCGGGG 

GGCAGCAGAGCAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAft^^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 57 
>AHE0106 

AGGCAGCCTTGGGACCGTGCCCACGAGGGTCTCCCCTCCTGCACACAGGGCAGTCCTTACTCCCCCACCACTCAGGC 

CACAGTGGGGCTGCAGGCAGGCGGCTCCTCCTCACCCACCTCTGGGTCCTTGGCTCCCGGGGGCCCCACCTCGGCAC 

ACACTGTGCCCCACAAAACTTCAGTGTGGTACAAGGTGGAGAAAGCATATCCCACCAACCTCCAGTGTC^ 

GGAGAGCCTGGGGGTGGGGGGACTGCCTTGTCTCTAGTAGTGTGGCCTGTGCCAGCACCACi^CCGGTCAGAGGAGC 

GCAGGCAGCGCAGGGCTGGCACGTGACAGGCTCGTCAGCCACCTGGGAACACAGTTCTGGGCAJ^^ 

TTGAGAGGAAGGAGGGTCCCGGTGTATCCTGGCCCTGGGGGTCTGGGCGTCCAGCTCAGCCCTGGCCTGGCTGGGTG 

GTATTCTGGTAGGGATATGGCAGGACTCCTGGCAGGGCa\CCTGCAGGACCCTGTCCTGCAGTCCCACACTGTG(^ 

ACCCAGTCCCACACTGTGGCCAGGCCTTACATCTGGCTGGAAAGCAGAGCCTCCTGGGAACACATCTGGCTGCACAG 

GCTGAAATATCCACCCAGCAGGCAGAGTGGCGTGGCCTCCCCATGGGCACAGTGGTGACCCCCTTGATTCCC^ 

ACAACCCCCTCCACCCCCCACTCAGTGCCTCCACATGCTGCCTGGCACAGACCAG 

ATGGATGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 58 

>AHE0107 

AGGTCCTAAACTACCAAACCTGCATTAAAAATTTCGGTTGGGGCGACCTCGGAGCAGAACCCAACCTCCGAGCAGTA 

CATGCTAAGACTTCACCAGTCAAAGCGAACTACTATACTCAATTGATCCAATAACTTGACCAACGGAAl^^ 

CTAGGGATAACAGCGCAATCCTATTCTAGAGTCCATATCAACAATAGGGTTTACGACCTCGATGTTGGATCA^ 

TCCCGATGGTGCAGCCGCTATTAAAGGTTCGTTTGTTCAACGATTAAAGTCCTACGTGATCTGAGTTCAGACCGGAG 

TAATCCAGGTCGGTTTCTATCTACTTCAAATTCCTCCCTGTACGAAAGGACAAGAGAAATAAG^ 

GCGCCTTCCCCCGTAAATGATATCATCTCAACTTAGTATTATACCCACACCCACCCAAGAACAGG 

AAAAAA7VAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 59 
>AHE0112 

AGGTGTGTATCGGCGGTCCCGCAGGTCCCGGATGTTGCGGACAGTATGA 

GCTGTCGCCGCCGCTCTCAGGGTGAAGAGGGAACAGAAATCTTTGCCCCCTGACTTTGGAAATCTC<3TTTAACCTTC 

AAACTGGCGATGTCAAGGGTTCCAAGTCCTCCACCTCCGGCAGAAATGTCGAGTGGCCCCGTAGCTGAGAGTTGGT^ 

CTACACACAGATCAAGGTAGTGAAATTCTCCTACATGTGGACCATCAATAACTTTAGCTTTTGCCOT 

GTGAAGTCATTAAAAGTTCTACATTTTCATCAGGAGCAAATGATAAACTGAAATGGTGTTTGCGAGTA^^ 

GGGTTAGATGAAGAAAGCAAAGATTACCTGTCACTTTACCTGTTACTGGTCAGCTGTCCAAAGAGTGAAGTTO^ 

AAAATTCAAATTCTCCATCCTGAATGCCAAGGGAGAAGAAACCAAAGCTATGGAGAGTCAACGGGCAT^^ 

TGCAAGGCAAAGACTGGGGATTCAAGAAATTCATCCGTA<^^ 

GATGACAAGCTTACCCTCTTCTGCGAGGTGAGTGTTGTGCAAGATTCTGTCAACATTTCTGGCCAGAATAC^ 

CATGGTAAAGGTTCX:TGAGTGCCGGCTGGCAGATGAGTTAGGAGGACTGTGGGAGAATrc 

GCTTGTGTGTTGCCGGCCmGGAATTCCAGGCTCma^AGGCTM 

TTTGAACATGAAATGGAGGAGAGCAAAAAGAATCGAGTTGAAATCAATGATGTGGAGCCT<^^ 

GATGTGCTTCATTTACACGGGGAAGGCTCCAAACCTCGACAAAAT<3GCTGATGATTTGCTGG^ 

ATGCCCTGGAGCGCTTAAAGGTCATGTGTGAGGATGCCCTCTGCAGTAACCTGTCC^ 

CTCATCCTGGCCGACCTCCACAGTGCAGATCAGTTGAAAACTCAGGC^^ 

TGTCTTGGAGACCTCTGGGTGGAAGTCAATGGTGGTGTCACATCCCC^^ 

CTTCAGCACAGTGCCCTTTTCTGGGACCCCCAGGCAAACQCCTGAAGCAATCC 

CCGTTTAATTTCCAGAAGC^VGCAGCCACTGTTGCTGCC^^ 

ACTCTGTTCTGAGGGGAAGAGACTGCATTGTGGCCGCAGACTTTTAAAAC^ 

GGGAGGGAAAATGAAATGAAAACCCTGTTGCTGCGTCACTGTGTTCCCTTTGGCCTGGCTGAGTTT^ 

GATTCAGTTTAGGCGCTGGCCCGAGGATATCCCAGCGGTGGTACTTCGGft^ 

AACAAATCGTCAGGTGCCTGGAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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AGGCAGTTATTTAATCGAAGTAATTCCTTTTAATAGAAAGAGTCAGTTAAAATTCAGCAT 

GAACGAAAAAGGGTAAGTATAAGAAAATATTGCAAACACATTAAAACAGTTGTATGGTGCAGGAAAAGA^ 

AAAAGACCAAAACACACTTCTCCAGCAACACTCCATCAGCTTTTTAAAATTTAGAGCTATCTGCT^ 

CTTCCTTCTCAATAAATGAAACAAACACTGGGCAGCTGCAGGTTTCTCCCAATCATGTCTCTTTATGTAAAGACAGT 

AACATGCAAACACTTTTAGTTTACATCCCTCATTCACAGTGTAAAGCAGGAAATGGTGTC^ 

CTGAGGTCAGCGATAGCCCAAAGGCTCTGCAGTATTCCCTCCAATGGCCAAGGATTCCGTGTGTCATCTGC^^ 

GAGTAGGCCTGCTGTATTTCTTGTAACTGCTGGGTGTTACAAAATAAGTTACAATGTTTTACACTTTAAAAAAAAAA 

CAGAAGGAACATTTGCTTTATTGGTTACTTACTAGTTTAGCCTCTAGGTTATGGCACAGCATGCTAAAAAATC^^ 

GTTTAAAAGTAAATGGTGGTAAAATGCTGGCATCTGGTCCTATTGTGTTGATGCATTTTCACTTCTGTGGTCA^^^ 

AAATGGACTGGTCTAAAGAGAGTGAGGCACAACACAAGCAGGGCATTAGTTTGAATAGGAAGTCAATCTIT^^ 

TTTATGGCCTGGTGTATTTTGGGTTTAAGATAAAATAGGGAAAAATGTCAGAAATGATCCCTATGCATTTATTTTCA 

TGGATACCCTTAATTTCATGGGCATGCCTAATAATGATCTATGTTCTAACTGGAGCTTAGGGCTTATTTTA^ 

GGAGTGTAGCTTTATTACAGATGGATTTTATCTTTCAACATTGCATTTTGATCAACTTTGTATATTCACGTG 

AAATATTGTGCACTAAATGTTTTGCCCTTGTTTGCTATTATATGGTCAAGGCATTTATCAGCACTATTGTAATGAAC 

TCATGTAAGTGGCATGGGTCAGGGAAAATTATTTCCTACTTTTCTGCCTAATTAAATTTCTGTTTTCCAGTATTACA 

TTAATTTATTTTTGGCTTCCATTTCTGTATAACCTW^TAGTTACTGTATTTGTGTGGCATTCCTAT 

CTAAAAATATTGTAGTTTTTATTTAAAATAATCTGTACCTTAATTTTTTAAAATGTAACCAATTCAAGCACTTTAA 

CAATAATGTCAATCTTGTGAAATTTTAATCAGTTTAACACCCTGCCTCTAAAATTGTTTGCAAAAAATAAATAAATG 

AATAAAATGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 61 
>AHE0117 

AGGGCTGGTGAGAAGACAGCGAAATGGCGCCTCCGGCCCCCGGCCCGGCCTCCGGCGGCTCCGGGGAGGTAGACGAG 

CTGTTCGACGTAAAGAACGCCTTCTACATCGGCAGCTACCAGCAGTGCATAAACGAGGCGCAGCGGGTGAAGCTGTC 

AAGCCCAGAGAGAGACGTGGAGAGGGACGTCTTCCTGTATAGAGCGTACCTGGCGCAGAGGAAGTTCGGTGTGGTCC 

TGGATGAGATC?\AGCCCTCCTCGGCCCCTGAGCTCCAGGCCGTGCGCATGTTTGCTGACTACCTCGCCC^^ 

CGGAGCATCGTGGCCGAGCTGGACCGAGAGATGAGCAGGAGCGTGGACGTGACCAACACCA^ 

CGCCTCCATCTATCTCCACGACCAGAACCCGGATGCCGCCCTGCGTGGGCTGCACCAGGGGGACAGCCT^ 

CAGCCATGACAGTGCAGATCCTGCTGAAGCTGGACCGCCTGGACCTCGCCCGGAAGGAGCTGAAGAGA^ 

CTGGACGAGGATGCCACCCTCACCCAGCTCGCCACTGCCTGGGTCAGCCTGGCCACGGGTGGTGAG^ 

TGCCTACTACATCTTCCAGGAGATGGCTGACAAGTGCTCGCCCACCCTGCTGCTGCT^ 

ACATGGCCCAGGGCCGCTGGGAGGCCGCTGAGGGCCTGCTGCAGGAGGCGCTAGACAAGGATAGTGGCTACCCGGAG 

ACGCTGGTCAACCTCATCGTCCTGTCCCAGCACCTGGGCAAGCGCCCTGAGGTGACAAACCGATACCTGTC^^ 

GAAGGATGCCCACAGGTCCCATCCCTTCATCAAGGAGTACCAGGCCAAGGAGAACGACTTTGACAGGCTGG 

AGTACGCTCCCAGCGCCTGAGGCTGGCCCAGAGCTGTGAGGAGCATGAAGCCAGGACAGAGGCCAGGAGCCAGCCC 

GCAGCCCTCCCCACCCGGCATCCACCTGCATCCCCTCKGGGGCAGGAGCCCACCCCCAGCACCCCCATC^^ 

AAATATCTCAACTCCAGGGTGTTCCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 62 
>AHE0118 

AGGCAGACTTGCTGGAGAGGATGTTCCTGTCCTTCCCCACCACCAAGACCTACTTCCCGCACTTCGACCTGAG^^ 
GGCTCTGCCCAGGTTAAGGGCCACGGCAAGAAGGTGGCCGACGCGCTGACCAAC 

GCCCAACGCGCTGTCCGCCCTGAGCGACCTGCACGOSCACAAGCTTCGGGTGGACCCGGTCAACTTCAAGCTC 

GCCACTGCCTGCTGGTGACCGTGGCCGCCCACCTCCCaBCCGAGTTCACCCCTGCGGTGCACGCCTGGCT 

TTCCTGGCTTCTGTGAGCACCGTGCTGACCTCCAAATACCGTTAAGCTGGAGCCTCGGTGGCCATC^ 

TTGGGCCTCCCCCCAGCGCCTCCTCCCCTTCCTGCACCCGTAGCCCCGTGGTCTTTGAATAAAGTCT^ 

CAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 63 . . 

>AHE0119 

AGGGAGACAGACAGTTGCGGTGGGTGTCATCAAAGCAGTGGACAAGAAGGCTGCT<3GAG^ 

CTGCCCAGAAAGCTCAGAAGGCTAAATGAATATTATCCCTAATACCTGCCACCCCACTCTTAATCAG^^^ 

ACGGTCTCAGAACTGTTTGTTTCAATTGGCCATTTAAGTTTAGTAGTAAAAGACTGGTTi^ 

TAAAACGTTCAGAAGGAAAGGAGAATGTTTTGTGGACCACTTTGGTTTTCTTTTTTGCG 

TTAGTTTTTAAAATCAGTAGTTTTTAATGGAAACAACTTGAGCAAAAATTTGTCACAGAATTTTG^^ 

AAftGTTAAATGAGAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO €4 
>AHE0120 
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AGGCTCAGCACTAAGGGAGCCAGCGCACAGCACAGCCAGGAAGGCGAGCGAGCCCAGCC^^ 

AGCCCGGAGGTCATTTGATTGCCCGCCTCAGAACGATGGATCTGCATCTCTTCGACTACTCAGAGCCAGGGAACTTC 

TCGGACATCAGCTGGCCATGCAACAGCAGCGACTGCATCGTGGTGGACACGGTGATGTGTCCCAAC^^ 

AAGCGTCCTGCTCTACACGCTCTCCTTCATTTACATTTTCATCTTCGTCATCGGCATGATTGCCAACTCCGTGGTGG 

TCTGGGTGAATATCCAGGCCAAGACCACAGGCTATGACACGCACTGCTACATCTTGAACCTGGCCATTGCCGACCTG 

TGGGTTGTCCTCACCATCCCAGTCTGGGTGGTCAGTCTCGTGCAGCACAACCAGTGGCCCATGGGCGAGCTCACG^ 

CAAAGTCACACACCTCATCTTCTCCATCAACCTCTTCGGCAGCATTTTCTTCCTCACGTGCATGAGCGTGGACCGCT 

ACCTCTTCATCACCTACTTCACCAACACCCCCAGCAGCAGGAAGAAGATGGTACGCCGTGTCGTCTGCATCCTGGTG 

TGGCTGCTGGCCTTCTGCGTGTCTCTGCCTGACACCTACTACCTGAAGACCGTCACGTCTGCGTCCAACAATGAGAC 

CTACTGCCGGTCCTTCTACCCCGAGCACAGCATCAAGGAGTGGCTGATCGGCATGGAGCTGGTCTCCGTTGTCTTGG 

GCTTTGCCGTTCCTTCTCCATTATCGCTGTCTTCTACTTCCTGCTGGCCAGAGCCATCTCGGCGTCCAGTGACCAGG 

AGAAGCACAGCAGCCGGAAGATCATGTTCTCCTACGTGGTGGTCTTCCTTGTCTGCTGGCTGCCCTACCACGTGACG 

GTGCTGCTGGACATCTTCTCCATCCTGCACTACATCCCTTTCACCTGCCGGCTGGAGCACGCCCTCTTCACGGCCCT 

GCATGTCACACAGTGCCTGTCGCTGGTGCACTGCTGCGTCAACCCTGTCCTCTACAGCTTCATCAATCGCAACTA 

GGTACGAGCTGATGAAGGCCTTCATCTTCAAGTACTCGGCCAAAACAGGGCTCACCAAGCTCATCGATGCCTCCAGA 

GTCTCAGAGACGGAGTACTCTGCCTTGGAGCAGAGCACCAAATGATCTGCCCTGGAGAGGCTCTGGGAGGGGTTTAC 

TTGTTTTTGAACAGGGTGATGGGCCCTATGGTTTTCTAGAGCAAAGCAAAGTAGCTTCGGGTCTTGATGCTTGAGTA 

GAGTGAAGAGGGGAGCACGTGCCCCCCTGCATCCATTCTCTCTTTCTCTTGATGACGCAGCTGTCATTTGGCTGTGC 

GTGCTGACAGTTTTGCAACAGGCAGAGCTGTGTCGCACAGCAGTGCTGTGCGTCAGAGCCT^ 

CCTGGACTTCTGTAAGATAGGATTTTCTGTGTTTCCTGAATTTTTTATATGGTGATTTGTATTTAAATTTTAAGACT 
TTATTTTCTCACTATTGGTGTACCTTATAAATGTATTTGAAAGTTAAATATATTTTAAATATTGTTTGGGAGGCATA 
GTGCTGACATATATTCAGAGTGTTGTAGTTTTAAGGTTAGCGTGACTTCAGTTTTGACTAAGGATGACACTAATTGT 
TAGCTGTTTTGAAATTATATATATATAAATATATATAAATATATAAATATATGCCAGTCTTGGCTGAAATGTTTTAT 
TTACCATAGTTTTATATCTGTGTGGTGTTTTGTACCGGCACGGGATATGGAACGAAAACTGCTTTGTAATGCAGTTT 
GTGACATTAATAGTATTGTAAAGTTACATTTTAAAATAAACAAAAAACTGTTCTCGACTGCAAATCTGCA(^ 

cgaacagttgcatttctigagagttctctcaatttgtaagttatttttttttaat;^^ 
aaaaaaaaa 

SEQ ID NO 65 

>AHE0121 

aggcacatgcctatcatatagtaaaacccagcccatgacccctaacaggggccctctcagccctcctaatgacctcc 

ggcctagccatgtgatttcacttccactccataaggctcctcatactaggcctactaaccj^acactaag^ 

ccaatgatggcgcgatgtaacacgagaaagcacataccaaggccaccaca^ 

acgggataatcctatttattacctcagaagtttttttcttcgcaggatttttctgagccttttaccactccagcct^ 
gcccctaccccccaattaggagggcactggcccccaacaggcatcaccccgctaaatcccctagaagtccc^ 

AAACACATCCGTATTACTCGCATCA<3GAGTATCAATCACCTGAGCTCACCATAGTCTAATA<SAAi^^ 

AAATAATTCAAGCACTGCTTATTACAATTTTACTGGGTCTCTATTTTACCCTCCTACAAGCCT^^ 

TCTCCCTTCACCATTTCCGACGGCATCTACGGCTCAACATTTTTTGTAGCCACAGGCTTCCAC^ 

TATTGGCTCAACTTTCCTCACTATCTGCTTCATCC<3CCAACTAATATTTCACTTTACATCCAAACATCACTTT^ 

TCGAAGCCGCCGCCTGATACTGGCATTtTGTAGATGTGGTTTGACTATTTCTGTATGTCTCaiTCTA^ 

TCTTA7W\AAAAAAAAAAAACCZy\AAAAAAAAAAAAAA7\AAAAAAAA^ 

SEQ ID NO 66 
>AHE0124 

AGGCGGCGGGCAAGACAGCTGGGTGTACAGCGTCCTCGAAACC^^ 

GACTCCAGCCCATGCCATGGCGGATTCTGAGCGCCTCTCGGCTCCTGGCTGCTGGGCCGCCTGCACCAACTTCTC^ 

GCT^CTCGAAAGGGAATCCTCCTGTTTGCTGAGATTATATTATGCCTGGTGATCCTGATCTGCTT 

CCAGGCTACTCCTCCCTGTCGGTGATTGAGATGATCCTTGCTGCTATTTTCTTTGT 

CACCAAGATACCATTCATCAACTGGCCCTGGAGTGATTTCTTCCGAACCCTCATAGCGGCAATC 

CCTCCATTGTTGTCCTTGTTGAGAGAGGAAACCACTCCAAAATCGTCGCAGGGGTACTGGGCCTAA 

CTCTTTGGCTATGATGCCTATGTCACCTTCCCCGTTCGGCAGCCAAGACATACAGCJ^ 

TGGCCCGGTGTAGGCGAACTTCCCTCATTTCTCTCTGCAATCTGCAAATAACTC^ 

CACCCCAACAACAACATTCCCAGCAGACG\ACTCCCACCCCCTCTTTGA.GGTAAAAGTTC 

TGTCTTCCAGCCTGCCAATCAACCCTCCTGGGTGTGGCCACCATATGTGTGTGCCTAGGTrc 

CAATAGGAGACACCAGTTCTGACTGAACCATGCCCCCACCTAAGTCACAAAAa^ 

AGAGTCCAGGCCCTAGGTTGGGACXICa^TGCAAAT^ 

AATAATAAACATTGTTAAAATATAAAAAAAAAAAAAAAA 
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AGGAAAAACATCACCTCTAGCATOVCCAGTATTAGAGGCACCGCCTGCCCAGTGACACATGT 

CCCTAACCGTGCAAAGGTAGCATAATCACTTGTTCCTTAATTAGGGACCTGTATGAATGGCTCCACGAGGGTTCA^ 

TGTCTCTTACTTTTAACCAGTGAAATTGACCTGCCCGTGAAGAGGCGGGCATAACACAGCAAGACGAGAAGACCCTA 

TGGAGCTTTAATTTATTAATGCAAACAGTACCTAACAAACCCACAGGTCCTAAACTACCAAACCTGCATTA 

TCGGTTGGGGCGACCTCGGAGCAGAACCCAACCTCCGAGCAGTACATGCTAAGACTTCACCAGTCAAA 

TATACTCAATTGATCCAATAACTTGACCAACGGAACAAGTTACCCTAGGGATAACAGCGCAATCCTATTCTA 

CATATCAACAATAGGGTTTACGACCTCGATGTTGGATCAGGACATCCCAATGGTGC^ 

TGTTCAACGATTAAAGTCCTACGTGATCTGAGTTCAGACCGGAGTAATCCAGGTCGGTTTCTATCTACTTCAAATTC 
CTCCCTGTACGAAAAAAAAAAA?WVA 

SEQ ID NO 68 
>AHE0136 

AGGGTAGATTGAAGAACGTTAAATCCAAACACTGGAAGTCTTTTAGCCTTTTTAAGCAAGGATTTTGCTTCTCTTTA 

AAAAATGAATTTAGTGTTTGACACACAGAGGTCAAAAGAGACCTGAGGAATCAAAGTTTAAGGAAACA^^ 

ACCCCAGAAGAGTTTGTGGCAGCTGGAGATCACCTAGTCCACCACTGTCCAACATGGCAATGGGCTACAGGGGAAG^ 

ATTGAAAGTGAAGGCATACCTACCAACAGGCAAACAATTTTTGGTAACCAAAAATGTGCCGTGCTATAAGCGGTC^ 

AACAGATGGAATATTCAGATGAATTGGAAGCTATCATTGAAGAAGATGATGGTGATGGCGGATGGGTA^ 

CACAACACAGGTATTACAGGAATAACGGAAGCCGTTAAAGAGATCACACTGGAAAATA^ 

AGATTGCTCAGCACTATGTGAAGAGGAAGAAGATGAAGATGAAGGAGAAGCTGCAGATATGGAAGA^^ 

GTGGATTGTTGGAAACAGATGAGGCTACCCTAGATACAAGGAAAATAGTAGAAGCTTGTAAAGCCAAAACTGATGCT 

GGCGGTGAAGATGCTATTTTGCAAACCAGAACTTATGACCTTTACATCT^CTTATGATAAATATTACCAGA 

ATTATGGTTGTTTGGCTATGATGAGCAACGGCAGCCTTTAACAGTTGAGCACATGTATGAAGACATCAGTCAGG 

ATGTGAAGAAAACAGTGACCATTGAAAATCACCCTCATCTGCCACCACCTCCCATGTGTTCAGTTCACCCATGCAGG 

CATGCTGAGGTGATGAAGAAftATCATTGAGACTGTTGCAGAAGGAGGGGGAGAACTTCGAGTTCT^TATGTATCTTC 

TATTTTCTTGAAATTTGTACAAGCTGTCATTCCAACAATAGAATATGACTACA^ 

GAGAGCATAAAATCTATCCTAATTATTGGTTCTGATTTTTAAAGAATTAACCCATAGATGTGACCATTGACC^ 

CATCAATATATACAGTTTCTCTAATAAGGGACTTATATGTTTATGCATTAAATA/XAAATATGTTCCACT^^ 

TACTTGTTTAATAAAAATCAGTGCAAAGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 69 
>AHE0137 

AGGTCAGGTGATCTGTGAAAATGGTTCGCTATTCACTTGACCCGGAGAACCCCACGAAATCATGC^^ 
TCCAATCTTCGTGTTCACTTTAAGAACACTCGTGAAACTGCTCAGGCCATCAAGGG^^^ 
GAAGTATCTGAAAGATGTCACTTTACAGAAACAGTGTGTACCATTCCGACGTTACAA^^^ 
CGCAGGCCAAGCAATGGGGCTGGACACAAGGTCGGTGGCaZAAAAAGAGTGCTGAATTTTT^ 

AACGCAGAGAGTAATGCTGAACTTAAGGGTTTAGATGTAGATTCTCI^^ ' 

ACCTAAGATGCGCCGCGGGACCTACAGAGCTCATGGTCGGATTAACCCATACM'GAGCTCTGCCTGC^ 

TGATCCTTACGGAAAAGGAACAGATTGTTCCTAAACCAGAAGAGGAGGTTGCCCAGAAGAAAAAGATATCCCAGAAG 

AAACTGAAGAAACAAAAACTTATGGCACGGGAGTAAATTCAGCATTAAAATAAATGTAATTAAAAGGAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 70 
>AHE0138 

aggtcctggctgaggaaacaattctgagctggttcagccaaagagatacaactgaca 
aatcaacagctgcagaggttcatccagtggctaaaagaggcagaaga^ 
tgcctgctccttt<;ggtgtgattgagtgccctcctggctcctgggctgggacaagtgagga^ 
tgagtgaccaccatccaggctgagactgaaaggagcagaggctggaacta^ 

TGTGCCTCCCATCCTGACTGTGGAGTTGGGATGTGGAMTCGGGCTGGAACAAAGCOT^ 
GCAGGCCCGGCAGTTGGAGGAAGGCCAGAGGAACAGCTTTGTGCTCCGGCTTTCCCTCAGGGAACAGC^ 
TTGGCTCTTTCTGCTGCTTGTATATGTTAATATTAAAAGAGAGTGGTGTAA?\AAAAAAAAAAAAAZ^^ 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA?yyi!\AAAAA2\AAAA 

SEQ ID NO 71 
>AHE0139 

AGGTAAAATCCCTCTTCGGATCCACAGTCAACCGCCCTCAACACATCCTGCAA 

<3GATTACTACAGAAAATATGCAGCTATCTTTCTGGTCACATTGT^ 

ATGTGCAGGATTGCCCAGAATGCAC<3CTACAGGAAAACCCATTCTTCTCCCAGGC^ 

atgggctgctgcttctctagagcatatcccactccactaaggtcc:^^ 
ctcagagtccacttgctgtgtagctaaatcatataacagggt^^ 
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TTCTGGAATGGAAAATTi^GTTGTTTAGTGTTTATGGCTTTGTGAGATAAAACTCTCCTTTTCCTTACCATACCACT 
TTGACACGCTTCT^GGATATACTGCAGCTTTACTGCCTTCCTCCTTATCCTACAGTACAATC^ 
TT(^TTTGGAATGAATA(:yVGCATTTAGCTTGTTCCyCTGCAAATAAAGCCTTTTAAATCATCATTC^^ 
AAAAA 

SEQ ID NO 72 
>AHE014 6 

AGGACCTCCTCCCGCCAGGCGCTTTCTCGGACGCCTTGCCCAGCGGGCCGCCCGACCCCCTGCACCATGGACCCCGC 

TCGCCCCCTGGGGCTGTCGATTCTGCTGCTTTTCCTGACGGAGGCTGCACTGGGCGATGCTGCTCAGGAGCCAACAG 

GAAATAACGCGGAGATCTGTCTCCTGCCCCTAGACTACGGACCCTGCCGGGCCCTACTTCTCCGTTACTACTACGAC 

AGGTACACGCAGAGCTGCCGCGAGTTCCTGTACGGGGGCTGCGAGGGCAACGCCAACAATTTCTACACCTGG 

TTGCGACGATGCTTGCTGGAGGATAGAAAAAGTTCCCAAAGTTTGCCGGCTGCAAGTGAGTGTGGACGACCAGTC 

AGGGGTCCACAGAAAAGTATTTCTTTAATCTAAGTTCCATGACATGTGAAAAATTCTTTTCCGGTGGGTGTCACCGG 

AACCGGATTGAGAACAGGTTTCCAGATGAAGCTACTTGTATGGGCTTCTGCGCACCAAAGAA7\ATTCCATCATTTTG 

CTACAGTCCAAAAGATGAGGGACTGTGCTCTGCCAATGTGACTCGCTATTATTTTAATCCAAGATACAGAA^^ 

ATGCTTTCACCTATACTGGCTGTGGAGGGAATGACAATAACTTTGTTAGCAGGGAGGATTGCAAACGTGCATC 

AAAGCTTTGAAAAAGAAAAAGAAGATGCCAAAGCTTCGCTTTGCCAGTAGAATCCGGAAAATTCGGAAGAAGC^ 

TTAAACATTCTTAATATGTCATCTTGTTTGTCTTTATGGCTTATTTGCCTTTATGGTTGTATCTGAAGAATAATATG 

CCAGCATGAGGAAACAAATCATTGGTGATTTATTCCCCAGTTTTTATTAATACAA^ 

TTTTTTTATATATAACTAGCTGCTATTCAAATGTGAGTCTACCATTTTTAATTTAGTGGTTCAACTGTTTGTGAGAC 

TGAATTCTTGCAATGCATAAGATATAZ\AAGCAAAAAAAA2yW^AAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AA 

SEQ ID NO 73 
>AHE014 8 

AGGGCTTTGGCTAACCTGCTTCAGATTCAGCGTCATGATGATTACCTGGTAATGCTTAAGGCAATTCGGATTTTGGT 

TCAGGAGCGCCTGACACAGGATGCAGTTGCTAAGGCAAATCAAACAAAAGAGGGCTTACCTGTT^ 

ATATTCTTGGTTTTGACACAGGAGATGCAGTTCTTAATGAAGCTGCTCAAATTCTGCGATTGCTGCACATAGAGGAG 

CTCAGAGAGCTACAGACAAAAATCAACGAAGCCATAGTAGCTGTTCAGGCAATTATTGCTGATCCAA^^ 

CAGACTGGGAAAAGTTGGAAGATGAACACTTGAGGACTTCAGCTTCTCACCTA^ 

CTTCTGGCATGTTTGGAAATCAAAATGT(mCATTCTCGGGGGAGGAAGCCCAGAAAATTGGGTATC 

TACCACCATTGCTTATTGCTTTTTTCTTTAATAAAGTTTAGGAAAGTAGAATTTTTATTAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 74 
>AHE0151 

AGGTCTTGACGAGGCTGCGGTGTCTGCTGCTATTCTCCG^ 

GGACUjCTGGAAAGTCGGCCAAGAAAGACAAAGACCCAGTGAACAAATCCGGGGGCAAGGCC^^ 

ccaaaggcaaagttcgggacaagctcaataacttagtcttgtttgac^^ 

gttcccaactataaacttataaccccagctgtggtctctgagagactgaagattcgaggctccc 

CCTTCAGGAGCTCCTTAGTAAAGGACTTATCAAACTGGTTTCAAAGCACAGAGCTCAAGTAATTTAC^^ 

CCAAGGGTGGAGATGCTCCAGCTGCTGGTGAAGATGCATGAATAGGTCO^ 

CTTTATTAAATCAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 75 
>AHE0152 

agggacatagacgagatgtcccggcggagacccgagatcct<agcttcttctcgacc^^ 

ctcggccgaggagtgttgccgcaacctcgccttcagcctggccctgcgctgcatgc^^ 
ccgctttcctgcccacgttcatgtactgcctgggcagccaggactttgaggt^ 

CCTGAGTACGCTCTCCTGTGCCAAGAGC7\CGCGGCTGTGCTGCTC<^ 
toATGGACCCCAGCGCGCAGATCTCCGAGGCCCTGAGGATCCTGCATATGGAGGCCGTGAT^ 
GACCCCCCTCCAAGCCCCGGCCCGTCCCGTCCCCGGGGATCCTC^GGCAAAGCCCAGGAA^ 
TCTGTCCGAGGAGGTGAGGGCGCCGAGCCCTGAGGCCAGGCAGGCCCAGGAGCAATACTC 

ccgggccggccgctggcatcaggggccgtccagcaagccctcattcaccttc 
gcggatccgcccgggcatggcctgggctggttttgaatgaaftcgacctgaactc 

SEQ ID NO 76 
>AHE0155 

agggtttatgtttgtggttttgggaaaaattatttgtgttgggggaaatcttgtgggggt<^^ 
attttctaattttttttgtacatttggaacagtgacaataaatgagacccct^ 
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SEQ ID NO 77 
>AHE0156 

AGGAAAATATCAAATATAACTCTTAGAGAAATGTACATAAAAGAATGCTTCGTAATTTTGGAGTAGGAGGTTCCCTC 

CTCAATTTTGTATTTTTAAAAAGTACATGGTAAAAAAAAAAATTCACAACAGTATATAAGGCTGTAAAATGAGAATT 

CTGCCCCCTCACCTCTTACCCCAGTACTATTCTCCAGAGGTAATCTATTAACAATTTCTTATGTAATTTTCAGAAAA 

TTTGTATGCGTATATAAGCAAATATGTAATCTTTATTTTTTAAATAAATGGGATCATATTATATATTCTAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 78 ■ 
>AHE0157 

AGGCTCATAAGACGAAGCTAAAATCCCTCTTCGGATCCACAGTCAACCGCCCTGAACACATCCTGCAAAAAGCCCAG 

AGAAAGGAGCGCCATGGATTACTACAGAAAATATGCAGCTATCTTTCTGGTCACATTGTCGGTGTTTCTGCATGTTC 

TCCATTCCGCTCCTGATGTGCAGGATTGCCCAGAATGCACGCTACAGGAAAACCCATTCTTCTCCCAGCCGGGTGCC 

CCAATACTTCAGTGCATGGGCTGCTGCTTCTCTAGAGCATATCCCACTCCACTAAGGTCCAAGAAGACGATGTTGGT 

CCAAAAGAACGTCACCTCAGAGTCCACTTGCTGTGTAGCTAAATCATATAACAGGGTCACAGTAATGGGGGGTTTCA 

AAGTGGAGAACCACACGGCGTGCCACTGCAGTACTTGTTATTATCACAAATCTTAAATGTTTTACCAAGTGCTGTCT 

TGATGACTGCTGATTTTCTGGAATGGAAAATTAAGTTGTTTAGTGTTTATGGCTTTGTGAGATAAAACTCTCCTTTT 

CCTTACCATACCACTTTGACACGCTTCAAGGATATACTGCAGCTTTACTGCCTTCCTCCTTATCCTACAGTACAATC 

AGOVGTCTAGTTCTTTTCATTTGGAATGAATACAGCATTAAGCTTGTTCCACTGCAAATAAAGCCTTTTAAATCATC 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 79 
>AHE0158 

AGGCATCGCTATCCCCACCGGCGTCAAAGTATTTAGCTGACTCGCCACACTCCAGGGAAGCAATATGAAATGATCTG 
CTGCAGTGCTCTGAGCCCTAGGATTCATCTTTCTTTTCACCGTAGGTGGCCTGACTGGCATTGTATTAGCAAACTCA 
TCACTAGACATCGTACTACACGACACGTACTACGTTGTAGCTCACTTCCACTATGTCCTATCAATAGGAGCTGTATT 
TGCCATCATAGGAGGCTTCATTCACTGATTTCCCCTATTCTCAGGCTACACCCTAGACCAAACCTAGGCCAAAATCC 

atttcactatcatattcatcggcgtaaatctaactttcttcccacaacactttx:tcggcctatccggaatgccccga 
cgttactcggactaccccgatgcatacaccacatgt^^acaitcctatcatctgtaggctcattcatttct^ 

AGTAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 80 
>AHE0160 

aggcaccagccgtgtgcagcctatcaagctggccagggtcaccaaggtcctgggcaggaccggttctcagggacagt 
gcacgcaggtgcgcgtggaattcatggacgacacgagccgatccatcatccgc^ 

GGCGACGTGCTCyvCCCTTTTGGAGTCaGAGCGAGAAGCrcGGAGGTTGCGCTGAGCTTGGCTGCTCGCTGGGTCTO^ 
GATGTCGGGTTCGACCACTTGGCCGATGGGAATGGTCTGTCACAGTCTGCTCCTTTTTTTTGTCCGCCACACGTAAC 
TGAGATGCTCCTTTAAATAAAGCGTTTGTGTTTCAAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 81 
>AHE0164 

AGGGCGAGATGACGAAGGGAACGTCATCGTTTGGAAAGCGTCGCAATAAGACGCACACGTTGTGCCGCCGCTGTGGC 

TCTAAGGCCTACCACCTTCAGAAGTCGACCTGTGGCAAATGTGGCTACCCTGCCAAGCGCAAGAGAAAGTATAACTG 

GAGTGCCAAGGCTAAAAGACGAAATftCCACGGGAACTGGTCGAATGflGGCACCTAAAAATTGTATACC<3CAGATl^ 

GGCATGGATTCCGTGAAGGAACAAC^CCTAAACCCaAGAGGGCAGCTGTTGCAGCATCCAGTTC^ 

CAACGATTAGTCATGCAATAAATGTTCTGGTTTTAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 82 
>AHE0165 

AGGCGGCAGGCATGCGGTTGCTCAGGATGGAAAGTGAAGAGTTGGCAGACi^GGTTCTGGATGTGGTGGA^^ 

CTCaGCAACTACCCCTTTGACTTOIAGGGTGCCAGGATa^TTACTGGCCAfiGAGGAA^ 

TATCAACnVTCTGCTGGGOW^ATTCAGTCaGAAAACAAGGTGGT 

AAACCTTTGGAGCTTTGGACCTTGGGGGAGCCTCTACACAAGTCACTTTTGTACCCCAAAACCAGACTATCGAGTCC 

CCAGATAATGCTCTGCAATTTCGCCTCTATGGOlRGGACrACAATGTCTACACACAT^ 

GGATCAGGCftCTCTGGCAGAAACTGGCCAAGGACATTCAGGTTXSCAflGTAAT^^ 

ATCCTGGATATAAGAAGGTAGT<3AACGTAAGTGACCTTTACftAGACCCCCTGCACCAAGAGATTTGAGATG^^ 
CCATTCCAGCAGTTTGAAATCCAGGGTATTGGAAACTATCAACAATGCCATCAAAGCATCCTGGAGCTCTTC^^ 
CAGTTACT<K:CCTTACTCCCAGTGTGCCTTCAATGGGATTTTCTTGCCaCCACTCCAGGGGGATTTT^ 
CAGCTTTT.TACTTTGTGATGAAGTTTTTAAACTTCWrATrAGnGnAARTrTrTrAGf;Ananfif;Tr:ar>pr:7» 
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aaaaagttctgtgctcagccttgggaggagataaaaacatcttacgctggagtaaaggagaagtacctgagtgaata 
ctgcttttctggtacctacattctctccctccttctgcaaggctatcatttcacagctgattcctgggagc^^ 
atttcattggcaagatccagggcagcgacgccggctggactttgggctacatgctg;\acctgaccaacat 
gctgagcaaccattgtccacacctctctcccactccacctatgtcttcctcatggttct^^ 

CACAGTGGCCATCATAGGCTTGCTTATCTTTCACAAGCCTTCATATTTCTGGAAAGATATGGTA^ 

tgaaatatgctggctggagtgaggaaaaaaatcgtccagggagcattttcctccatcgcagtgttcaaggccatcct 
tccctgtctgccagggccagtcttgacgagtgtgaagcttccttggcttttactgaagcctttcttttggaggtatt 
caatatcctttgcctcaaggacttcggcagatactgtctctttcatgagtttttcccagctaca^ 

TACTTTGTGCTTGTATAGGTTTTAAAGACCTGACACCTTTCATAATCTTTGCTTTATAAAAGAACAATATTGA^ 
GTCTAGAAJ\AAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 83 
>AHE0170 

AGGGGATCATGTCTGCGAGCCRGGATTCCCGATCCAGAGACAATGGCCCCGATGGGATGGAGCCCGAAGGCGTCAT 
GAGAGTAACTGGAATGAGATTGTTGACAGCTTTGATGACATGAACCTCTCGGAGTCCCTTCTCCGTGGCATCTACGC 
CTATGGTTTTGAGAAGCCCTCTGCCATCCAGCAGCGAGCCATTCTACCTTGTATCAAGGGTTATGATGTGATTGCTC 
AAGCCCAATCTGGGACTGGGAAAACGGCCACATTTGCCATATCGATTCTGCAGCAGATTGAATTAGATCTAAAAGCC 
ACCCAGGCCTTGGTCCTAGCACCC7\CTCGAGAATTGGCTCAGCAGATACAGAAGGTGGTCATGGCA^ 
CATGGGCGCCTCCTGTCACGCCTGTATCGGGGGCACCAACGTGCGTGCTGAGGTGCAGAAACTGC^ 
CCCACATCATCGTGGGTACCCCTGGCCGTGTGTTTGATATGCTTAACCGGAGATACCTGTCCCCCAAA 
ATGTTTGTACTGGATGAAGCTGACGAAATGTTAAGCCGTGGATTCAAGGACCAGATCTATGACATATTCCAAAAGCT 
CAACAGCAACACCCAGGTAGTTTTGCTGTCAGCCACAATGCCTTCTGATGTGCTTGAGGTGACC^ 
GGGACCCCATTCGGGATTCTTGTCAAGAAGGAAGAGTTGACCCTGGAGGGGATTCCGCCAGTTCTACATCAAC^ 
AACGAGAGGAGTGAAAGCTGGACACACTATGTGACTTGTATGAAACCCTTGACCATCACCCAGG^^ 
CAACACCCGGAGGAAGGTGGACTGGCTCACCGAGAAGATGCATGCTCGAGATTTCACTGTATCCGCCATGCATGGAG 
ATATGGACCAAAAGGAACGAGACGTGATTATGAGGGAGTTTCGTTCTGGCTCTAGCAGAGTTTTGATTACCACT^^ 
CTGCTGGCCAGAGGCATTGATGTGCAGCAGGTTTCTTTAGTCTVTCi^ 

TATCCACAGAATCGGTCGAGGTGGACGGTTTGGCCGTAAAGGTGTGGCTATTAACATGGTGACAGAAGAAGACAAGA ^ 
GGACTCTTCGAGACATTGAGACCTTCTACAACACCTCCATTGAGGAAATGCCCCTCAATGTTGCT<i^ 
GGGGCTGTCCTGCCACCCAGCCCCAGCCAGGGCTCAATCTCTGGGGGCTGAGGAGCAGCAGGAGGGGG^ 
GAGCCAAGGGATGGACATCTTGTCATTTTTTTTCTTT<mATAAATGTC^^ 
ACATTTTAGACACCCTTTTCTTTGGGGTAGGCTCTTGCCCCAGGCGCCGGCTCTTCTCCC^^ 



SEQ ID NO 84 
>AHE0172 

AGGATGATGCA(XAG?lCACACAATTCCG€^i3CC^ 

CACCCAGGCCAGAATAACAGAGCTTTCTTAGTTGGTGAAGACTTAAACATCTGCCTGAGGTCAGGA^ 

TGCCTTGTACAAAAGCTCAGGTGAAAGACTGAGATGAATGTCTTTCCTCTCCCTGCCTCC 

GAAAACGCTTTGGTAGATTTGGCCAGGAGCTTTCTTTTATGTAAATTGGATAAATACACACACCATACACT^^ 

AGATATAGCCAAGTAGATTTGGGTAGAGGATACTATTTCCAGAATAGTGTTTAGCTCACCTAGGGGGATATGTTTG^ 

ATACACATTTGCATATACCCACATGGGGACATAAGCTAATTTTTTTACAGGAO^CAGAATTC^^ 

AATATGCCAATAGTTTAATCTCTTCTATTTTGTTGTCGTTGCTTGTTTGAAGAAAATCATGACAT^^ 

TTTTTTTTTCATTTTAATTAAAATTTGAAATTCTGAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 85 
>AHE0174 

GAGGGGAAGGACT^GCACAGCTGACAGCCGTACTCAGGAAGCTTCTGGATCCT^ 
CACAAGCAGCAGAGACGATGGGGCCCCTCTCAGCCCCTCCCTGCACACACCT^^ 
AGAGCATCACTTTTAAACTTCTGGAATCCGCCCACAACTGCCCAAGT^^ 
TGAGGGGAAGGATGTTCTTCTACTTGTCCACAATTTGCCCC^^ 

TGACATACCTCTACCATTACATTACATCATATGTAGTAGACGGTCAAAGAATTATATA^^ 

agagaaagagtatattccaatgcatccctgctgatg<:7^^^ 

catcataaagcgacgcgatgggactggaggagtaactggacatttci^ 

cctccyvtctccagcagcaacttaaatcccagggaggcc^ 

gccto\agctaccagtggtggatgaatggt€agagcctccctatgactc^ 

gaccctctttatattt<3gtgtcacaaagtatattgcaggaccctat^^ 

gccgcagtgacccagtcaccctgaatctcctccc^^ 

agagagaataaggatgtcttaaccttcacctgtgaacctaagagtgagaactacagctacatttc^ 
tc:agagcctccctgtcagtccc:agggtaaagg<3acccattg^^ 
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CTCTATGGTCCAGACCTCCCCAGCATTTACCCTTCATTCACCTATTACCGTTCAGGAGAAAACCTCTACTTGTCCTG 
CTTCGCCGAGTCTAACCCACGGGCACAATATTCTTGGACAATTAATGGGAAGTTTCAGCTATCAGGAC 
CTATCCCCCAAATAACTACAAAGCATAGTGGGCTCTATGCTTGCTCTGTTCGTAACTCAGCCACTGG(^^ 
TCCAAATCCJ^TOVCAGTCAAAGTCTCTGACTGGATATTACCCTGAATTCTACTAGT 

CATGGAATCACGAAGAGCAAGACCCACTCTGTTCCAGAAGCCCTATAAGCTGGAGGTGGACAACTCGATGTAAATTT 

CATGGGAAAACCCTTGTACCTGACATGTGAGCCACTCAGAACTCACCAAAATGTTCGACACCATAACA^ 

CAAACTGTAAACCAGGATAACAAGTTGATGACTTCACACTGTGGACAGTTTTTCCAA^ 

CCATCATGATAAGGCTCCCACCCCTCTTAACTGTCCTTGCTCATGCCTGCCTCTTTCACTTGGCAGGATAATGCAGT 

CATTAGAATTTCACATGTAGTAGCTTCTGAGGGTAACAACAGAGTGTCAGATATGTCATCTCAACCTC^^ 

CGTAACATCTCAGGGGAAATGTGGCTCTCTCCATCTTGCATACAGGGCTCCCAATAGAAATG^ 

CCTGTGTGTTTGCAGAGAAGATGGTTTCTATAAAGAGTAGGAAAGCTGAAATTACAGTAGAGTCTCCTTTAAATGCA 

CATTGTGTGGATGGCTCTCACCATTTCCTAAGAGATACAGTGTAAAACGTGACAGTAATACTGATTCTAGC^ 

AAACATGTACCACATTTGCTAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 86 

>AHE0178 

GAGGTGTAAACTATGTATAAGCTTTATATATTCTGTTGAGATCTCAATACAGTTGTGATTTTGTGTTCTTGTTTTTC 
TAA7\AATTG?^TATTTAACATAAAAATGAATTAATGAGGCATAA^ 

TATTACCTATTTTGAGAATAGAACATTATTGATACTACTGAGGCTACTTTTGTGCTTGTTTTATATTATCGGTCCCA 

TTCCCTGCCTTCCCACTTAGAGGTAACCACAATCTTTAATTTTGTGTGTATCATTTTTATGGTTTTTGTGTTTAGTG 

CCTTAACATTTATTATTATTATTTTTTGGTGCTTTAGCTGACTTATGTTTTATTGGACATTGTGATACTVGGAACT^ 

TTCCAGAGCTCAATAAGGTAACTGAAAAGCAGTAATTTTATTCATGATTTTCTTAATGGTATGCTGACATTTATTTT 

AATTAGGGACATAAATGTAAGAAAACCCTTGTCTCTGTTCTCTGTGGTTCTTTAAAAT^TTAACCTCAGCAAATTGC 

CTTTTGTATTTTCTTTATTAAACATGCCCAAACAATTCTGGGGGACAGCTATTGAATAGCTTCTGCTTTGACTTCAT 

CCCTTTTTAATTACAAGCAGATAGGGACCCTATATAGTCTTTCCAGGGGAAGAAGTGAGTCTAAG 

AATAGGCCAAGCTCAGTGTTATCGTCTGCTICCATTGTATGCTCTGTAAGTCAGAAACTAGAGT^^ 

TTTTATGTAAACCCAAGCACAAAATGAACTAAAATTAGAGCATGGTCATATTATTAC 

TTGAGTTTTGAGCAAAGGTTTAAGTCATTATTTTCTGTCTTATTTTTTGACTAATCCTTTTGGTTGGATGAAACAAC 

TGTTGTTCAGTGCTCTGGTATTGAAATGAAGTGTGACTTTTGTAGAGTAGAGGA^ 

ATTATAAACTTTCAAGTTGACTGGGCACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACCTTGGGAGGCC^ 

ATCACGAGGTCAGGGGATCAAGACTATCCTAGCTCACAOBGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATA^ 

CTCGGTTTGGTGGCAAGTGCCTGTAATCCCACCTACTCGGGAGGCTGACACAGGAGAATGGCTTAAACCTGGGAGGA 

GGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATGCCATTAGACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGA 

AAAAATTTTCAAGTTATTGTGATATTAAGTGCATATTAAAACAGAGTGGCAGTTACAGACTTTGTATCTTTA^ 

CATGGGAATC^ACAACAGGA?yVCCTTTAGC 

TCTCATATCTACi^CATAGAfATTTCTCACTCCATM 

GTTAGAATTTTAATACACTAGAGCTGTTAGGCAATTTACAAATGAACCTGTGTCTTC 

TTTTTACTTTAGGTACAAAAGGAAGTTACCTCTGTGACmTCTTGGATGTAAACACTTGGATTTGGTATAGAAT^ 

CATTGAAATTTCTGCTGTGCXSAGGGTGGTAGAAATTTACTTTTTTGGGTATATTCTTAT^^ 

TGTCTGAAATTTTAGTTATTTTTTGTTTTTAATAAAGACTAACACAAACTTAATGATTAAA^ 

SEQ ID NO 87 
>AHE0180 

GAGGGAAATCGCTTGGACTTCGGGGCGGCCTCGGACGGCCATGGCCTTTAGCCTGTACTCACTGCTGCA^ 
TGCTCTGCGTCAACGCCATCGCAGTGCTGCACGAGGAGCGATTCCTC^^ 

ATTGGTGGATTTGGAGAAGAGCCGGGAATTA2^TCACAGCTAATGAACCTTATTCGATCTGTAAGAACC<3T^ 
AGTGCCATTGATAATAGTAAACTCAATTGCAATTGTGTTACTTTTATTATTTGGATGAATATCAGTGGAGAAA^ 
AGACTCAGAAGAGGACATCCCAGTAGAAGTTATTACTTTGGTCATT^ 
TTGCACTTGTCAAAAATCTAAAGCTGAAAATAAAACCAGGGTTTCTATTTAAAAA^ 

SEQ ID NO 88 
>AHE0184 

GAGGCTCCTATCTCTCCCAGTCCTAGCTGCTGGCATCACTATACTACTAACAGACCGC^^ 

TCGACCCCGCCGGAGGftGGAGACCCCATTCTATACCAACACCTATAA^^ 

AAAAAAAAA 

SEQ ID NO 89 
>AHE018€ 

G^WXIGGACCTCCAO^CCACTGCCTCCCCCGAATG^^ 
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cggtccccacagactgccccagccaacgagattgctgga7\accaagtcaggcc:aggtgggc^ 

tgcggcctggggggaacggatgctccgaggactggactgtttttttcacacatcgttgccgcagcggtgggaifvggaa 

aggcagatgtaaatgatgtgttggtttacagggtatatttttgataccttcaatgaattaattcagat^ 

aaggaaggacttacccagtattactgctgctgtgcttttgatctctgcttaccgttcaagaggcgtgtgcaggccga 

cagtcggtgaccccatcactcgcaggaccaagggggcggggactgctggctcacgccccgctgtgtcctcc^ 

cccttccttgggcagaatgaattcgatgcgtattctgtggccgccatctgcgcagggtggtggtattctgtcattta 

cacacgtcgttctaattaaaaagcgaattatactccaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 90 
>AHE0191 

GAGGGGAACGTCTGAGGTTATCAATAAGCTCCTAGTCCAGACGCCATGGGTCATTTCACAGAGGAGGACAA^^ 

TATCACAAGCCTGTGGGGCAAGGTGAATGTGGAAGATGCTGGAGGAGAAACCCTGGGAAGGCTCCTGGTTGTCTA^ 

CATGGACCCAGAGGTTCTTTGACAGCTTTGGCAACCTGTCCTCTGCCTCTGCCATCATGGGCAACCCCAA^ 

GCACATGGCAAGAAGGTGCTGACTTCCTTGGGAGATGCCATAAAGCACCTGGATGATCTCAAGGGCACCTTTGCCCA 

GCTGAGTGAACTGCACTGTGACAAGCTGCATGTGGATCCTGAGAACTTCAAGCTCCTGGGAAATGTGCTGGTGACCG 

TTTTGGCAATCCATTTCGGCAAAGAATTCACTCCTGAGGTGCAGGCTTCCTGGCAGAAGATGGTG^^ 

AGTGCCCTGTCCTCCAGATACCACTGAGCCTCTTGCCCATGATTCAGAGCTTTCAAGGATAGGCTTTATTCTG^^ 

CAATCAAATAATAAATCTATTCTGCTGAGAGATCAAAAAAAT^AAAAAAA 

. SEQ ID NO 91 
>AHE0193 

GAGGAATAAATCCCTAATAGGTAACAAGTAAAATACAAATTCTTGTCTACTTTCATGTGGTTTTAAATGGCAGGGAC 
TTCGCTGAGTCAGTAAGTATAATCACTCTAGTTTATTCAAGGATGTGTGGCAACTTTCAACTTCC^^ 
GTATGTATGGAAGGCCATGTCAATACTAGTATCATTGGATATAACTTTGATTCTTAATCAGAGGGC^^ 
AGAAGAATCTTTAGTAGATACACAGACTAATATTTGTGTGGAGGTTCTTTTGACCAATTTTATTCCTAAGAAT 
AAACCCCTACAGTTAAAATGCAAAGATGCCTGTCATCTAAGTATTGAAAGAATTTTTGCCTTTCAAGAGTTG 
TAAAAATTTAATAAATTCATAAAAAAGACTCATATCTTTGCAAACAA?\AGAAGGGCAGATACTGGGCTTCTA 
TATCCTTAAGAGCTTCTCCCCCTC?^CCCATTCCTAGTGCTCTTGGTATACACTTGGGAAAATAATGTCCTCC^^ 
AAAGTGTTAGAGGGAACTAACATTTTAGGAATGCTTATTCAGAAAAAAATCCTAGAGTTGATTCATTGTTT^^ 
ATCCTGCAAAAGAAGATCGCTTTGTTAAGCAGCTCACTTGGAAATATGATTCTTGGAGTCAATGATCTCTAAACAAA 
CTGGATTATCAACTATTTACAACGTCTATACAGTATAAACTACCTCACTTGCCTTTCTTGGGAAA^^ 
GGACTTTAACAATTGTTGTTACAAACTGTGCCTGAATCTTATTATTTAAATCACTTCAGTT^^ 
. TTAATAATATACATTTAATGATGAAAAATATTTTCAGCAAAGCTTTAAAACCAGA^ 
TGTGGTATACTCTimGAGAATTCTGTGTCCTGCTCATTGTCTTGAGTTTCTAACCATGTGCAGATGCl^^ 
GAGTAGGAATTAATGTCCATCTTTTCTTTCAGGCATTTTCATCTCCTGTCCACGTATTTCACTTGACT^^ 
TATGAGTTAAAATGTCCCTTCTTCCTAGCGAGCATATTTC^^ 

TTTATGTTAAAGGATTAAATAGTTTCTCTGACAGGCAGTTTTTAACTGTTTTCCACAAATAAW^ 

GGATTAAAATGTTTGGTTTTCAAGCATTTTTAACAGTTTTACACACTTACATACACCTTAATTAAAAATTTTTTTTC 

TGTCAGACATTTACCATTTTCTAAAACTAATTTGACAAATCATGACACTAC^^ 

CCATCTCAAAZWSCTAATATTGATTCTTCTGTCCCATCAGCTTTCATTGTTAAGTA^ 

CCATAAGAAATAAAGAGAAAAAAA£TAAAAAAAAAAAZ\AAA 

SEQ ID NO 92 
>AHE0195 

gaggagagaacccaccatggtgctgtctcctgcx:gacaagacc^^ 

acgctggcgagtatggtgcggaggccctggagaggatgttcctgtccttcccgacc^ 

ttggacctgagcx:acggctctgcccaggttaagggccacgg(:mgaaggtggcc<3a 

GCACGTGGACGACATGCCCAACGCGCTGTCCGCCCTCAGCGACCTG^^ 

ACTTCAAGCTCCTAAGCCACTGCCTGCTGGTGACCCTGGCCGCCCACCTCCCGGCCG^ 

GCCTCCCTGGACAAGTTCCTGGCTTCTGTGAGCACCGTCCTGACCTCCAAATACGGTTAAGCTGGAGCCTTO^ 

CGTTCCTCCTGCCCGCTGGGCCTCCCAACGGGCCCTCCTCC^ 

GTCTGAGTGGGCGGCAAAIVAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAZ^^^ 

SEQ ID NO 93 
>AHE0198 • 

<3aSGTTCCAGGGGCTGCTGCTGTTGCTGCTGCTGAGCAT6GGCGGGACATG^ 
GGTGCCGCCCCATCAATGCCACCCTGGCTGTGGAGAAGGAGGGCTGCCCCGTC 
TGTGCCGGCTACTGC€CCACCATGACa:GGGTGCTGCAGGGGGTC^ 
COKIGATGTGCXKITTCGAGTCCATCCGGCTCCCTGGCTGCC^^ 
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GATGACCCCCGCTTCCAGGACTCCTCTTCCTCAAAGGCCCCTCCCCCGAGCCTTCCAAGTCCATCCCGACTCCCGGG 

GCCCTCGGACACCCCGATCCTCCCACAATAAAGGCTTCTCAATCCGa\AAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 94 
>AHE0199 

GAGGGTCATCTTCCAACCACTVCAGAGGACGTTTTGGCTATGATCATCTGATGGCAAGTGAAGGAGAAAT^^ 
GGGCTTTGCGTTTTCATCCAGATGCTGTGGCCCTGTGTTTCACAGCATTAAGAGCCATAATTTCCAACCTGCA(^ 
TCCTGAACAACAAATGAATAACGATGAATGTCTTTTTGGTTGTAATTTAACAAGTCAAATAAAATi^ 
GCACAATCAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 95 
>AHE0202 

GAGGCTCTCCGCGCCCGTTCTCCGGCTGTCCTCCCGTTCCGCTGCCCGCCCTGCCACCATGACGGAACAGGCCATCT 

CCTTCGCCAAAGACTTCTTGGCCGGAGGCATCGCCGCCGCCATCTCCAAGACGGCCGTGGCTCCGATCGAGCGGGT^ 

AAGCTGCTGCTGCAGGTCCAGCACGCCAGCAAGCAGATCGCCGCCGACAAGCAGTACAAGGGCATCGTGGACTGCAT 

TGTCCGCATCCCCAAGGAGCAGGGCGTGCTGTCCTTCTGGAGGGGCAACCTTGCCAACGTCATTCGCTACTTCCCCA 

CTCAAGCCCTCAACTTCGCCTTCAAGGATAAGTACAAGCAGATCTTCCTGGGGGGCGTGGACAAGCACACGCAGTTC 

TGGAGGTACTTTGCGGGCAACCTGGCCTCCGGCGGTGCGGCCGGCGCGACCTCCCTCTGCTTCGTGTACCCGCTGGA 

TTTCGCCAGAACCCGCCTGGCAGCGGACGTGGGAAAGTGAGGCACAGAGCGCGAGTTCCGAGGCCTGGGAGACTGCC 

TGGTGAAGATCACCAAGTCCGACGGCATCCGGGGCCTGTACCAGGGCTTCAGTGTCTCCGTGCAGGGCA^^ 

TACCGGGCGGCCTACTTCGGCGTGTACGATACGGCCAAGGGCATGCTCCCCGACCCCAAGAACACGCACATCGTGGT 

GAGCTGGATGATCGCGCAGACCGTGACGGCCGTGGCCGGCGTGGTGTCCTACCCCTTCGACACGGTGCGGCGGCGCA 

TGATGATGCAGTCCGGGCGCAAAGGAGCTGACATCATGTACACGGGCACCGTCGACTG 

GATGAGGGGGGCAAGGCCTTCTTCAAGGGTGCGTGGTCCAACGTCCTGCGGGGCATGGGGGGCGCCTTCGTGCTGGT 

CCTGTACGACGAGCTCAAGAAGGTGATCTAAGGGCCGCGGCCTCCTCCACACACACACACACACC^^ 

AGAACCACGTAGAATCCTCAACCGTGCGGACCATCAACCTTCGAGAAATTCCAGTTGTCTTTTTCCCAGCCGCA^^ 

TGCCTGTAGATGGCCGGGGAAGGCTCTAGAAAAGGGGCGCATTGCGATCCAACCATCGGCAGCCGATTCCG^ 

GATCACGGGGTGGGAGGGAA(XGTGGCX3TCCCTGCGTGGGGCCCATGGGTGAGACACTCCA 

TCCAGATGCTTGTAGGAGCCAAGTCGTGTTCTAAGTATTTATTTAAAACAAAAGAATC^ 

AAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 96 
>AML0001 

AAAGATGAGGCTCTTCATCGCTCTTCCTGTCCTGATTGTGGTCGTAGGCATGACCTTGGAAGGCCCAGCCCC^ 
AGGCGGCCCCGGATTTGTGCGGAACATTGGAGAGCATACCGC^^ 

AAGGCCCGGGCAGCCATTGAACATATCAAACAGAAGGAAATTTT<3ACCAAGACCCGGGCC 

TGGCAAAGTGAAGGAGAAGTTGAAGACCACGTTCTCCTGAGCACCTGGCGGGCCACCTCGAAGCATCAAGGACATCC 

ACGTAATGTGCCAGGTCCCTCTTCATCACAGACCAATAAAAAACGTGTAGAAGGCAAAAAAAAAAA?^^ 

AAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 97 
>AML0002 

aaagcgggaaggactgcagcacagaatcgcactgttcctaggc<::atagtctgccatcatg 
cgcactgctggtcaccatctgtagcctggaaggagctttggttaagagacaggcagacggaccg^^ 

TGTTCACTCAATACTTTCAGAGCATGACTGATTATGGCAAftGATTTGA 

AGCCA<3GCCAAGGCATACTTTGAGAAGACACACGAGCAGCTGA(m^ 

GAACTTCTTCAGCAGTTTAATGAACCTTGAGGAGAAACCGGCTCCTGCGGCTAAGT^ 

TCCCACCCCAGCTGCTCCACTGGCCACCGCTAGAt3CCCCTCTCCCTACCTTCTGCCTGTTTT€TCC^ 

AAGGAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAi^^AAAAAA 

SEQ ID NO 98 
>AML0003 

AAAGCAAAACTCATGGAftGTCAGTGCAGACAAAACTAAAATTAGA 

GGATGAGTATAAGAATGATGTAAAAAACJ^TCTGTTTATATTAAAOSTTTCCCAACTG 

TAAAAGAATGGCTAGACXaATAAAGGCCAAATACTGAATATTCAAATC^^ 

TCAATATTTGCTGTGTTTGATAGTATTCAGTCTGCAAAGAAGTTTC 

TAACCTGCTAATACTCTTTAAGGAAGATTACTTTGCAAAAAAAAATGAAGAAAGAAAGCA^ 

AATTAAAAGCTAAACAAGAGCATCAAGGAAGAGACaAGCCAGGAAGTA 
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TGGTGAAATAAAATGGGTCGACTTTGCCAGAGGAGCAAAAGAGGGAATAATTCTCTTCAAAGAAAAGGCT^ 
CACTTGAGAAAGCCAGAAATGCAAATi^TGGTAACCTACTGTTAAGGAACAAAAAGGTGACTTGGA^ 
GGACATGCGGAAAAAGAAGCATTGAAAAAAATCACAGATGATCAGCAAGAATCCCTAAACAAATGGAAGTC^^ 
AGGGCATGCAGGTGGAAGATTTAAAGGAAGCCATGTTTTTACAGCAGCCCGCAGATTAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 99 
>AML0005 

AAAGGTGGGACAGAGTCCTTAAGCTCAACAATGAGATTTGCTCTCCTGCTCTTGATGAAGCACACACAC^^ 

TAAAGTC(mGGAAGAGATTGACAATGTGATTGGGAGACACCGCAGCCCCTGTATGCAGGACAGGAACC^ 

ACACAAATGCCATGGTGCATGAGGTCCAACGATATGTTGACCTTGGCCCAATTAGTTTGGTGCATGAAGTAACCTGT 

GACACTAAGTTCAGAAACTACTTCATCCCCAAGGGAACACAGGTAATGACATCACTGACATCAGTGC 

CACGGAGTTCCCCAACCCAGAGGTGTTTGACCCTGGCCACTTTCTAGATGACAATGGAAACTTTAAGAAAAGTGACT 

ACTTCGTGCCTTTCTCAGCAGGAAAACGGATTTGTGTGGGAGAGAGCCTTGCCCGCATGGAGCTGTTTCTATTCCTG 

ACCACCATTTTACAGT^TTTCAAGCTGAAACCTCTGGTTGATCCAAAGGACATCGACATGACCCCCAAACATTCTGG 

ATTTTCTAAAATTCCTCCCAATTTCCAGATGTGCTTTATCCCTGTGGAATGAAGATGATAAAATAGAAGTGAAGATG 

AGGAAAGATTCTGCTATGCTGTTTTTCTCT^ATCACCCACGGAAGCCCTCATTTAACACAGTCCCA^ 

ATATTCCTTCTTATCCCAGCTTCTGTTCTCTAATTGCCCAAGGCTAACAGTTCTCTATTATATAGTTTCTGAAGTCA 

ATGTAAAAGATCCTGAAGGATAAAGTCATTGCAAATTAAAGGGTTCAACTATGAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^ 

SEQ ID NO 100 
>AML0006 

AAAGAGCGTGTGATGGCGCCCATGCCCTCGTTATCTGCACTGAGTGGGACATGTTTAAGGAACTGGATTACGAACGG 
ATTCATAAAAAAATGCTGAAGCCTVGCCTTTATCTTTGATGGTCGGCGTGTCCTGGATGGGCTCO^CAGTGAGCTACA 
GACCATTGGCTTCCAGATTGAAACAATTGGCAAAAAGGTGTCTTCCAAGAGAATTCCGTACACTCCTGGTGAGAT 
CGAAGTTTAGTCTTCAGGACCCACCTAACAAGAAACCCAAAGTCTAGACATTGCCCTCTTACCTG^ 

acttcagggtagccagtgtctgtctgatactaaatggtaaatgaactacatgtttttaaggaaacaaaaat^^ 
gtaatcatcaaatttatactagctatatgggtattagcatatccagt;^ 

TTTTATATTATTGTCCTCTCAGTTACTGAATGAATGGAAAACAATCATGTTGTTTTAAATGTCAGTTTTTGTAAAAT 

AAAAATGAAACCTAGACATTTTCAGCATTACAAATTGTCTACAGACTGCACTTTAATAATAC^ 

TGGTTCTCATATGTGTTGTCTGCTTATCATTCAATQGGACTTTGAAGCCATGAAATC^ 

ttaaagttcgctggccttttgttttaatgggattatgtcattagaggttttaattgtttttttgtttttcccaagag 

CTCACTCTGCATTTCCTTCCCTGCCTAACTTGAACAGTGCTCTCTTTTTTTAAAAAAATATAACCTGAGAAGAAZ^ 

tcaacagtatggtctatttcattttgtttcttagcttctgtagctgcttgttacatttgcatctgtgagtcaagaaa 

TGTTTGTTATCTTTGATTTTTTATTTCTATTACAATTAAATTGTTTTTCCTTTAAGCAAACAAATAAAATCC 

gtagaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 101 
>AML0007 

AAAGGGCGACGGCGACAGGATGCCGCCAGGAGGGCTGCGGGGAAAC7\GCTGCTGGACAGATGAGG 

TTCTTGTTGGGGTCAGGCAGAGAGGCAGGGTGTGGGCGGATCCCAGGCCCCACGGTGCTGGGTCTCC^^ 

GCGCTCGAGCCACCAGATTCAGGTGGCTCCCCTGATTTCCTTTCTGGGTGGGAGAAAGGTCCTGGAAAGTAAGTTC 

GCTAGAGCAAGGTAAACTGTTCTGTTTTTTATCTCTCTGCCTGGTTCGGATGT^^ 

TCATTAAAAC7^GGAAAGATTCAAAGGACAGAAAAGAGTCCTGGCTAAGAAACT<^ 

AAGAAAGGATCAGAAATTTAAGACGGACTGAAGGGAGAATTGGCCCGGTAGAAAAGTC 

AAAGCAGAGCTGTGGCTTCTGCGTGTTGGCZ\AGTTGGAAGTGGAGAAGCG(^^ 

GTCCTTCTGAAGGTCAGTGGTCCAGCAAAGAGCTGTCCACTGCOI^ 

CAGTGAGAACAGTTTGTTCCTTGCRAGGGAAGTGGAGGGGTGGGGTGGAGCGCCAt^CAGCC^ 

AGCCTCCTGACGATCTGGGACGTCCAATTTGCCCTTTTCXAGGCTCAGTA^ 

AAAGCTTGGTACCTGGO^CGCAGTAGATGCTCAACAGAAGGGCT^ 

AGTTAGGAACGACCTGGAAGGAATTAGGCTGTGTCCAAAGTGACCTAAAATGAAAACTTTAAAAAGTGTGTATGTG^ 

gtgggactagggagatcgcgaaacgggcaaagccttgcaggcgtgaggacagga2mttc 
aaaaaggccgttcttgccggggagtctgtaactccagtccatggagtgggggcaagc^ 
gacttgctggccaaccaccttaaaccagataggtgagctgcaggctc^ 

AA 

SEQ ID NO 102 
>AML0009 

AAAGGAAGTCTTCTCTGTCAACTTTGCAGAGTa^^ 
CCCAAGGAAAGATAGTTGAGGCTGTGAAAAAACTAGAACAAGAC^^ 
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GAAGGTGCCCATGATGACCCTCTCGGGCATGCTTGACGTGCACCATTGCAGCACGCTCTCCAGCTG^ 

TGGATTACGCGGGCAACGCCACTGCTGTCTTCCTCCTGCCCGATGATGGGAAGATGCAGCATCTGGAGC^^ 

AACAAGGAGCTCATCTCTAAGTTCCTGCTAAACAGGCGCAGAAGGTTAGCCCAGATCCATATCCCCAGACTGTC^^ 

CTCTGGAAACTATAACTTGGAGACACTCATGAGTCCACTGGGCATCACCCGGATCTTCAACAGTGGGGCTGACCTCT 

CCGGAATCACAGAGGAGAATGCTCCCCTGAAGCTCAGCCAGGCTGTGCATAAGGCCG 

GGAACAGAAGCTGCAGCAGCTACAGTCTTACAAGGCGGTTTTTTGTCTATGCCCCCTATCTTGCACTTC^ 

TTTCCTTTTCATAATATTTGAAGAACACTCTCAGAGCCCCCTCTTTGTGGGAAAAGTGGTAGATCCCACAC^^ 

GACCACCCTAAGAAGTCATCCTTCCTTCTGAATTGGGTTCCTTTCCATTAAACACGGGCTGGCCTGGCTCATGCCTG 
ATGCTACAGAAAAAAAAW^AAAA 

SEQ ID NO 103 
>AML0011 

AAAGATTCGATCCTGAGAACTVCTGAGGAAGCTGAGTTCCATGTGGACGAGTCCACCACAGTGAAGGTGCCC^^ 

ACCCTCTCGGGCATGCTTGATGTGCATCATTGCAGCATGCTGTCCAGCTGGGTGCTGCTGATGGATTACGCAGGC^ 

CACCACTGCTGTCTTCCTCCTGCCCGATGATGGGAAGATGCAGCATCTGGAGCAAACTCTCAACAAGGAG^ 

CTCAGTTCCTGCTAAACAGGCGCAGAAGCGATGCTCAGATCCATATCCCCAGACTGTCCATCTCTGGAAACTATA^^ 

TTGAAGACACTCATGAGTCCACTGGGCATCACCCGGATCTTCAACAATGGGGCTGACCTCTCCGGA^ 

GAATGCTCCCCTGAAGCTCAGCAAGGCTGTGCATAAGGCTGTGCTGACCATCGATGAGACAGGAACAGAAGCTGC^^ 

CAGCTACAGTCTTACAAGTCGCTACTTATTCTATGCCCCCTATCGTGCGCTTCGACCACCCTTTCCTTTTCTVTAA^^ 

TTTGAAGAACACACTCAGAGCCCCATCTTTGTGGGAAAAGTGGTAGATCCCACACATAAAT^ 

CATCCTTCCTTCTGAATTGGGTTCCCTTCATTAAACACAGGCTAGCCTGGCTCGTGCCTGATGCTACTGCAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 104 

>AML0103 

AAAGAGTTGACCAGTCTGTTGTGAACAGTGGAAATCTGCTAAATGACATGACTCCTCCTGTiUy\CCCTTCACG 

ATTGAAGACCCAGAAGACCGGAAGCCTGAAGATTGGGATGAAAGGCCCAAAATAGCAGATCCAGATGCTGTCAAGCC 

AGATGACTGGGATGAAGACGCCCCTTCTAAGATCCCAGATGAAGAGGCCACCAAGCCTGAAGGCTGGCTAGACGACG 

AACCTGAGTATATTCCAGACCCTGATGCAGAGAAGCCAGAGGATTGGGATGAGGATATGGACGGAGAATGGGAG^^ 

CCTCAGATTGCCAACCCCAAGTGTGAGTCAGCCCCTGGGTGTGGTGTCTGGCAGCGACCTATGATTGAC^ 

TTATAAGGGCAAATGGAAGCCTCCAATGATTGACAACCCTAACTACCAGGGAATCTGGJ^ 

ATCCAGATTTCTTTCAAGACCTAGAACCTTTTAAGATGACTCCTTTCAGTGCTATTGGTTTGGA^ 

ACATOCGACATCTTTTTTGACAACTTTATCATTAGTGGTGACCGAAGAGTAGTTGATGATTGGGC(^ 

<3GGCCTGAAGAAAGCTGCTGATGGGGCTGCTGAGCCAGGTGTAGTGCTGCA<jATGCTGGAGGCAGCT^^ 

CATGGCTTTGGGTGGTCTACATTTTGACTGTAGCTTTGCCAGTGTTCCTTGTGATCCTCTTCT^^ 

AAACAGTCCAATGCTATGGAGTACAAGAAGACGGA^ 

AAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 105 
>AML0104 

AAAGGGAGGACAAGGAGAACTAACTCTAATTTGTCCCGGCTTCGGAGGTGGAAAAGCCCCCACTGGTCGG^ 
AGCTGAGGGTTCAAGGAAGGTGTGCAAGGCAGGTATAGCTGTCTCTCCTGGATGCCAAGATTTGA^ 

tcccatggttccttatcacatccgacatstaccaggacagcgaccataaaagagtc^ 

tggaggagtacattccctctacctttcggcacatgcttatgctgcgccgaaccctcctgctcttacttcg 

cttgccct<3gtcctggtgtctggctcctggatcctggctgttatttgcatcttctttc^ 

ccttgccagacagccctggaaggaatatgtggccaaatgtttgcagacagacatggt 

tgaatgtacatggcgcctgcttctgggtggctgagtctggggggcaggtggtgggcatagt^ 

aaggatcctccactagggaggaagcagct^kiagctctttascctgtctg 

agcgaaagcgctgaccagaactgtcctccagtttgcaafiggaccagagttacagtg^^ 

ccttggagcaaggtgctgtgactctctacctgggcatgggcttcaagaaggcaggccagtactt^ 

tggaggttagcaggtatttgtacaattcaattaaagtactccttcccttctgcctagga^ 

TGCrcCTGTGCAGCAAGCACACTTCTCTOIACTCrcCTAC^^ 
AATAAAAGTTTGTTGGTGCACACCAGAAAAAAAAAAAAAA 

•SEQ ID NO 1-06 
>AML0105 

AAftGACCAGCCAGGGCTTCAAGCTGGTCTCX^GGI^ 

TGAGCGTGGCGGGTGCCCGGa3TTTGGGGTCCGGGGTGTGTGTGGTTGTCTAGCCTG(^ 
CTCGCGTCCTCCGCCGCTGGCCAGAAGAGACGOK^CCCAGCCCTGCGG 
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TGTACTGGAAGCCTACGAGAGCAATCCCGCCGAGTGGGCTTTGTATGCCAAATTCGATCAATACAGGTATACTCGAA 

ATCTTGTGGATCT^GGAAATGGGAAGTTTAATCTGATGATTCTGTGCTGGGGTGAAGGGCACGGCAGCAGTATTC^ 

GATCACACGGACTCCCACTGCTTTCTGAAGCTGCTGCAAGGAAATCTAAAGGAGACATTGTTTGACTGGCCTGACAA 

AAAATCCAACGAGATGATCAAGAAGTCTGAAAGAACCCTGAGGGAAAACCAGTGTGCCTACATTAATGATTCCATTG 

GCTTACACCGAGTAGAGAACGTCAGCCACACAGAGCCTGCCGTGAGCCTCCACTTGTACAGTCCACCCTTCGA 

TGCCACGCCTTTGACCAGAGAACAGGGCATAAAAACAAAGTCACCATGACATTCCACAGCAM 

TCCATTTACT^ICTTCAGGGTCACTGGAGAACAACTAGGGCCCACCAAGCCCTT^^ 

GAATGTTTTCCCTTGGACAGAGAGGCCACCCACCATTTGCTGTCCAGTTACACAGTTAAACAAAGGCTATGCTCAGT 
TCTACTGCAAAGGGTGTGTCCTAAGGAAGCAAACAATACCCTGAGCTATGCAGGTGGAAAATCCTACTAAAGAAAAA 
GTCACTTGATTTTTTTAAATTAGGTATTTACTTCATTTACATTTCAAATGCTATCCTGAAAAGTTTAAGTTTTTAAG 
GACCAGGTTCTTTTGTCCTCTAACTCTATTGGGGGTGGGGGAGAGGTTGTCCATGGAAACTCTACTTGGGCTTCTGG 
TGGGTTTTTTTCAGCCTTAGGAAACACTCTGGTCTCTGAACTCTAATAATCAATAAGTAAAAATAAGAAACCTCAAA 
CTATCACGTGTCTGTTTTCATACCTGGAAGTCTCAATGTGGAAATCCTTAATATACTTTGTATGTTCTTAATATTTG 
ACAAGAATTTTTTTTTTCAACCCTATTTGACAAATTCCTATGCTGTGGAGACTAGGGACGCATAGAGCAGTTTGGTG 
CTTGGTAGTGACCAGCAGGGGGTTAGAGATGTGCGTGAACCCAGACCTCCCGCAAACAAAAACTGAGACTCGTGTGT 

aatgtgtgccccccccttgagctgcccccaaaattgccgaacaactttaataaaactggatttg;^^ 
aaaaaz\aaaaaaaaaaaaaaz^aaaa 

SEQ ID NO 107 
>AML0107 

aaagccggatcttcaacaatggggctgacctctccggaatcacagaggagaatgctcccctg 

GTGCATAAGGCTGTGCTGACCATGGATGAGACAGGAACAGAAGCTGCAGCAGCTACAGTCTTACTAGC(^ 
TTCTATGCCCCCTATCGTGCGCTTCGATCACCCTTTCCTTTTCATAATATTTGAAGAACACACTCAGAGCCCCCTCT 
TTGTGGGAAAAGTGGTAGATCCCACACATAAATGACCACCCTAAGATGTCATCCTTCCTTCTGAATTGGGTTCCTTC 
CATTAAACACAGGCTGGCCTGGCTCGTGCCTGATGCTACAGCAAAAAAAAAAAT^AA/^^ 

SEQ ID NO 108 
>SMK0001 

AAAGCTCATGTTGGACAGTCGTGTGAGGAGCTATGGAGCACAGCAGTAATCGCCCAGAGGACTTC^ 
TTCTCTGTCACTCCGTACACACCCAGTACCGCCGACATCCAGGTGTCCGACGACGACAAGGCAGGGGCCACTTTGCT 
TTTCTCAGGCATCTTTCTAGGACTGGTGGGGATCACTTTCACTGTCATGGGCTGGATCAAATACCAAGGTGTCTCCC 
ACTTTGAATGGACCCAGCTCCTCGGACCCATCCTTCTGTCGGTC<3GAfiTGACATTC^ 

TTCAAAATGCTATCCTGCCAGTTGTCCTCAGATAACGAGGAGAGGGTCCCGGACTCGGACCAGACTTCeGGAGGAC^ 
GTCGTTCGTTTTCACTGGCATCAATCAGCCCATCACCTTCCACGGGGCCACCGTGGTGCAGTATATCCCTCCTCCTT 
ACGGTTCTCAGGAGCCCCTGGGAATGAACGCCACCTACCTGCAACCCATGATGAATCCTTGCGG^^ 
AGTGGAGCAGCGGCTGCCGCACCAAGTC 

GAGTGAGGGCTTCTCTCCTTTCGTGGGCACTGGATATGACAGGCCCGACTCTGATGCTGACCAGCTAGAA<3^^ 
AGTTGGAAGAGGAGGACTGCGTATGTTTCTCTCCTCCACCGTATGAGGAGATATACGCTCTACCTCGCTAGAGACTG 
CAATGCTAAGGGGACGGACATTTAAGCCCTGTGATGTGATACTTGGAGAGTTTATCGCTGTGTTCTTCAGAAG^ 
GTGTCAAAGCAGCTCAGGAGATCTTACAGATGTCATTCAAG^ 

TGCCCTGGTTAAATTCCCCTCTGCTCTGGTTTTGAATTCTCTCAGCTAAGAAACCCTCTGCAtSCTGGA^ 

TGTGATAGAGTGATTTTGGAGCCCACGCAGTGCCTTGGGTTTGATCTCTAGAGCCAGAAGAAAACAAAAAj^^ 

AAAAACAAAAACAAAACAAGACCTCTCTACATAAAGTGCAGGAGGAAAATTCACCCATTTCC 

TATCCATTTGAAGGATATCTTAGTTTTGAAAGATTGTCTTAGTTTTAAATCCGGCAGCCATGGCAC^ 

ATGAAAGGGAGGCTGGCAAGC?\AGCAGGGAAGAGAGCAGGCTCAGGTAGA 

CGCAGCAGAGTGACTTATCTTAGACAACTTGGGCTGTTATCTGGTCTCCCTCGAAGCCTTTG^ 

GTTAAAGAAATAAAATCCT^TTAAGAAATAAATGAATAAGTAGAtSTGGGATGAAACAGTGCCCCATGT 

TT<3GGTGGCCGATCCTACTGT<3GACGAGGTAACAGGAGGATAATGAATGTCACC^^ 

TGACCCCTGCTCCTGATGGTTTTCCTTTGCAAGGCTGAAGTTCAAGGCGTAATGTACATGGGTGAGCGGCTGCTCC^ 

TCTGCCCACCCCCAGGCTGTGATTCCCAGGCACGAACTAGCTCAGCCGAGTGGCTTACAGAA^ 

GTGGCTTATGGAACACAGGTATGCCTCTGATCTGTTCa\CAC^^ 

ATGGAGATGATCAGTCATCCCGTCTGCCCCACCCCCCiSCCCCCGGGCGTAGCTCTCACCTTCATTT^^ 

AGCTGGTAGCCTTCAGCTTCCTAAGTCTGAACGGTGTCACCAACCACAGCGCAAAGCTGCA^ 

CAAAGAATTAGAAAGAAAACAGTTTTACAAAGATCAAAGGCCACTCAAGGTAAA 

CAGGAATTGTCAGGTCTTGAAGGTTTTCGTACTGTGCTTATATGTGGG^ 

AGGTTTTTCAAGGATATCAGCAAAACa^TCTTGGTTTATTATTGl^^ 

GGATGATAACTAGTAATAAAAAACTAGACATGTCT^^ 

SEQ ID NO 109 



wo 03/058021 



28/80 



PCT/EP03/00270 



AAAGCGAGTTTGCAGACTTCTTGTGCGCAGCTAGCCGCCTCAGGTGTTTGAACCATGAATCTTTTACTCCTTTTGGC 

TGTCCTCTGCTTGGGAACAGCCTTAGCTACTCCAAAATTTGATCAAACCTTTAGTGC7VGAGTGGCACCM 

CCACGCACAGAAGACTGTATGGCACGAATGAGGAAGAGTGGAGGAGAGCGATATGGGAGAAGAACATGA^^ 

CAGCTACACAACGGGGAATACAGCAACGGGCAGCACGGCTTTTCCATGGAGATGAACGCCTTTGGTGACATGACCAA 

TGAGGAATTCAGGCAGGTGGTGAATGGCTATCGCCACCAGAAGCACAAGAAGGGGAGGCTTTTTC^ 

TGCTTAAGATCCCCAAGTCTGTGGACTGGAGAGAAAAGGGTTGTGTGACTCCTGTGAAGAACCAGGGCCAGTGC^^ 

TCTTGTTGGGCGTTTAGCGCATCGGGTTGCCTAGAAGGACAGATGTTCCTTAAGACCGGCAAACTGATCTCACTGAG 

TGAACAGAACCTTGTGGACTGTTCTCACGCTCAAGGCAATCAGGGCTGTAACGGAGGCCTGATGGATTTTGCTTTCC 

AGTACATTAAGGAAAATGGAGGTCTGGACTCGGAGGAGTCTTACCCCTATGAAGCAAAGGACGGATCTTGTA 

AGAGCCGAGTTCGCTGTGGCTAATGACACAGGGTTCGTGGATATCCCTCAGCAAGAGAAAGCCCTCATGAAGGCTGT 

GGCGACTGTGGGGCCTATTTCTGTTGCTATGGACGCAAGCCATCCGTCTCTCCAGTTCTATAGTTCAGGCATCTACT 

ATGAACCCAACTGTAGCAGCAAGAACCTCGACCATGGGGTTCTGTTGGTGGGCTATGGCTATGAAGGAAC^ 

AATAAGAATAAATATTGGCTTGTCAAGAACAGCTGGGGAAGTGAATGGGGTATGGAAGGCTACATCAAAATAGCC^ 

AGACCGGGACAACCACTGTGGACTTGCCACCGCGGCCAGCTATCCTGTCGTGAATTGATGGGTAGCGGTAATGAGGA 

CTTATGGACACTATGTCCAAAGGAATTCAGCTTAAAACTGACCAAACCCTTATTGAGTCAAACCATGG^^ 

CATTGAGGATCCAAGTCATGATTTGAATTCTGTTGCCATTTTTACATCGGTTAAATGTTACCACTA^ 

TGTTATAAACAGCTTTATAATATTGAAAACTTAGTGCTTAATTCTGAGTCTGGAATATTTGTTTTATATAAAGGTTG 

TATAAAACTTTCTTTACCTCTTAAAAATAAATTTTAGCTCy^TGTGTGTGTAAAAAAAAAAAAAAAAA 



SEQ ID NO 110 

>SMK0014 

AAGCAAGGACCCTGAAAATAAACAGCCGCTGCTTTGCGAGTGGCCTTCTTGGTTCTTCGTCCGAGTCTCCTCC 
TGGGCAGCTCAGACGCCGAAGCTCTAACTGCAGCTATGAGCAGCAACGAATGCTTCAAGTGTG^ 

TGGGCCAGGGAGTGCCCTACTGGTGGAGGTCGGGGTCGTGGAATGAGAAGCCGCGGCAGAGGGTTCCAGTTTGTTTC 
CTCGTCTCTCCCTGACATCTGCTACCGCTGTGGTGAGTCTGGTCATCTTGCCAAGGATTGTGATCTGCAGGAGGATG 
CCTGCTATAACTGCGGTAGAGGTGGCCACATTGCCmGGACTGCAAGGAGCCCAAGAGAGAGCGAGAGC^ 
TACAATTGTGGCAAGCCAGGCCATCTGGCTCGTGACTGTGACCACGCGGAT^^ 

ATTTGGACATATTCAAAAAGACTGCA(XAAGGTGAAGTGCTATAGGTGTGGTGAAJ^ —4 
GCAGCAAGACAAGTGAAGTCAACTGTTACCGCTGTGGCGAGTCAGGGCATCTTGCACGGGAATGCACi^ 
ACAGCCTAATTATTTTCCTTTGTCGCCCCTCCTTTTTCTGATTGATGGTTGTATTATTTTCTCTGAATCCTCTTCAC 
TGGCCAAAGGTTGGCAGATAGAGGCTGTTCCCAGGCCAGTGAGCTTTACTTC 

AAAAAACCGAATTTCTGCATTTAACTACAAAAAAAGTTTATGTTTAGTTTGGTAGAGGTGTTATGTATAATGCTT^ 
TTAAAGAACCCCCTTTCCGTGCCACTGGTGAATAGGGATTAATGAATGGGAAGAGTTCAGTCAGACCA 
TCTGGGTTTGAGTGTGTTCCCATGTAGGAGGTAAAACCAATTCTGGAAGCATCTAAGCTTCC^ 
TCTTAGCATAATGACGGCCTTGGATTGTCTGACCTCAGTAGCTATTAAATAACATC^^ . . 

CTCAGAATATACAGTTGAGTTGGGAGTAAACTGAAAAGACAAATGTGTTC^ EZI 
AGCCTAACACAGAAGCAGCTTCATCCCAGTGACGATGCTGGACGTACAGATGGTGATGGCA^ 
TTTTTCAAAGACTAAATCTAAAACCCAGAGTAAACATCCGATGCTCAGAG 
TTGCAGAGAAATGCATTTTCACAGAAATCAAGATGTTATTTTTGTATACTATATCACTTAGA(^ 
TGCTGTAATCAGTTTTTAAAAGTCAGATGGAAAAAGCAACTGAAGTCCTAGAAAATAGAAAATCTA^ 
TTCCAATAAAGCTGGAGGAGGAAGGGGAGTTTTGACTAAAGTTCCTTTTGTTTGTTTTAA^ 
TAGAACAAAATACCATATTAAAGAGGGGAATGTGGAGGACTGAAAAAAAAAAAAAAA 



o 



SEQ ID NO 111 
>SMC0025 

AAAGGGCGCCAGCT<3^GACGeGGGACTTAAAGCGCGTAGCCAGAAGCC^^ 

TCATCTGAAAAACTGCCACAGGAATTGCTTCTCTGCTCCAGGCTGGTCACTGAAC^ 

ATGGGGGCAGGCTGTGTC?\AAGTCACCAAGTATTTCCTCTTC^ 

•GA!rcCTGGGCTTC<KK3GTGTGGATTCTTCCAGACAAGA 

TCCAGGTGGGGGCTTACGTCTTCATCGGTCTGGGOSCCATCACC^ 

GTCAATGAGGTCCGCTGCTTGCTGGGTCTGTACTTTGTCTTCCTTCTGCTGATCCTCATCGC^^ 

GGTCCTCTTCTACTTCAACGCTGACAAGCTGAAGAAGGAGATGGGGAAC^^ 

CTGCCAAT<3CCaCC»GTAGCCGCGAGGAGGCCTGG^^ 

CACTACAACTGGACAGAGAACGAGGAGCTCATGGGCTTTAO^ 

GGAAGAGGACAACGAGCTCATTCTCAAGAAAGGATTC 

AGGATTGGCCTGTGAACACIKaAGGGCTGCAl^^ 

ggcgtgtgtgctggtgttgct<5tcattgagct<k:tggggttgttcctgt^ 
tgaagactacagcaaggtccccmgtactgaggctgctgatctcc^ 

AGGGGGCCTCTCTAGCTTTTTCTCACATGGGCCCTGCTCCATCC^^ 
TGr.ATTf;f^AArTTTCTGGGCTTCGGCCCTTCTCCCTGTCCTTCTGCC:J^ 
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CCTTTCTTCCTACTGCCTGGGATATTTTAACAGCTCGAAATGGCTCCCAGTATTACTGTACACAGGATAGCTGGGTC 

tccaccctgaagtcatattgtattgtattaaaaaccagggagggtgggtgtagcacccgtagctgcccaggga;^ 

ccacaggaaaggttggtggggttttccccactgtcacactttcttcataggttttccatgtttctgtgggaga^^ 

gtaggc;\attcttccacacacttggaacactccccccccccaagctcagttcagcagggaactgaactgaggggcct 

cctgggggactggcccaggtagcctctggtgcgctcctcttggtgagggacctgacaacttaggggtgtgggtccct 

caggtctggcacaagaccctggatgagaggaggatctggactggtgtttcttggcagctgtcccctgtcctctgcgc 

taagggtgggtgaggctgtgccttgcagggtgggggaggggttccatacactcatctctggaatcaattattaaagg 

agggtttataatgaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 112 
>SMK0035 

aaagcctccacttgcctacttggggcgcgaggaggttggagagtttttttctgggacccaagcaaaggcatccacgc 

tgctgctaagctgaaattgaagctcacacatcctggaaaatgctagcacccataccagaacccaagcctggagac^ 

gattgagattttccgccctatgtacagacactgggccatctatgttggtgatggatacgtgatccacctggctcctc 

caagtgaaatcgcaggagctggggcagccagcatcatgtctgctttgactgacaaggccatagtgaagaaagaactg 

ctgtgccatgtggccgggaaggacaagtaccaggtcaataactu^atgacgaggagtacaccc^^ 

caagatcatccagcgggctgagagactggtggggcaggaggtgctctacaggctgaccagcgagaactgtgagcact 

ttgtgaatgaactacgctatggagttcctcggagtgatcaggtcagagatgcggtcaaggcggtaggc^^ 

gtgggcttggcggccttgggcctcgttggagtcatgctctcgagaaacaagaaacagaagcaat^^ 

gcccagtttttgggctcttcttttgctagagggtttggagtttgatttatagattctattgctttataattaggttt 

attttcacaacatacaataaaccacaagaaaggaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 113 
>SMK0086 

aaagatgaattcaaagagtgcccagggtctggctggtcttcgaaaccttgggaacacgtgcttcatgaactcaattc 
ttcagtgcctgagcaacacccgagagctgagagattactgcctccagaggctgtacatgcgggacctcggccacacc 
agcagcgctcacacggccctcatggaagagtttgcaaaactaatccagaccatatggacgtcgtcctcc^ 
ggtgagcccatctgagttcaagacccagatccagagatatgcgcc^ 

aggaattccttcgtttccttctggatggtctccacaatgaggtgaaccgggtggcagcaaggcctaaggccagccct 

gagacccttgatcatctccctgatgaagaaaaggggcgacagatgtggaggaagtatctggaaagggaagagagtcg 

gattggggatctcttcgttgggcagctgaagagctccctcacatgcaccgattgtggctactgctctaca^ 

atcccttctgggatctctcgttgcccatcgcaaagagaggttaccctgaggtgacgttaatggattgtatg^ 

ttcaccaaagaggacatattggatggtgatgagaagccaacttgctgccgctgccgagccagazia^ 

aaagttctctgtccagaggttcccaaagatcttggtgctccacctgaagcgattctcagaatccaggata^ 

gcz\agctcacaacatttgtgaatttcccactaagagacctggactt^ 

gctgtttacaacctgtatgctgtgtc€aatcactccggi^ccaccatgg(^^ 

tccggttacaggcgaatggcacactttcaatgattccagtgtcacacccatgtcctccagccaagtgggc^ 

acgcctatttgctcttctatgaactggccagtccaccctcccgtatgtagcattgaggagctggggcccttccctct 

tccctgtggtggccccacgtcctaagttttttttaaaaaattcagaaaaaaaaaaaaa 

SEQ ID NO 114 
>SMK0096 

aagtgtggccctgcctcgctggggcctgtcctggcctcccaacctggagtccagaaggtcgct 

ggaggaaggacgtgttctgcgacggactctaggcaggcaggggagctgagctgc^ctggccctgggca 

ctgttgctattgatggactccgcagatgtggactcagctgtggagggtgtcgtggatgccgtctggtc^^ 

cctgggggggctcaggctgctcatccaggaatctgtatgggatgaagctatgaggosactc 

agatacggagtgggagaggactggatggggctgtggacatgggggctggaggagctgctgcccgagac^ 

agctttgtggatgaggcccaaagccaagggggacaggtattccaagctggtgatgtgccctccagtagcc^^ 

CTCTCCAGCCTTGGTTTCTGGTCTGCCTCCAGCAGCCCCATGTGCCCAGGCCGA<K3TACCGTGGCC 

CTTCTCCTTTCCGCACAGTCAAGGAGGCACTAGCCCTGGCCAATGGAACACCCCGGGGA^ 

AGTCAAAGGCTAGGGCAAGCCCTGGAGCTGGGCTATGGGCTCCAGGI^^ 

CCGAGACCCTGCGGTGCCGACAGGGGGCTGCAAGGAGAGTGGGTCTTCCTGGCACGGAGGC 

AGTACCTGCAGCCCTTGGGGACACCTTCCCAGGAGTCCTTCCTTTGTGAGAATATC?^ 

GCTGCGTCCTCCATTCTGCOSTCAGGGCXAGAAACAGGGCCTAGC^ 

CCGTTTCCAGTCTCCTGGGACCCAGAGCTCCAGGCCCATCC^^^ 

AGGGTGGAGCCAAGGATATCCGAGGTGCTGTAGAGGCTGCTCATCAGGCTGCCC^ 

AGAGCCCGAGCAGGCCTGCTGTGGGCCCTGGCGGCTGCTCTGGAGCGC^^ 

AAGGCACGGAGCAGCGCCTACAGTTGGCAAGATTGAAGTAGAACTGAGTGT^ 

GGGTTCAGGACCmAGGCGAGACACTACAGGTAACAGGATTGAGAGGrc^ 
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GGCAATGCCGTGGTCTTAGTACCCAGTGGGGCATGTCCTCTGCTGGCCTTGGAGGTCTGCCAGGATATAGCTCCTCT 
GTTTCCTGCTGGCCTGGTGAGTGTAGTGACAGGGGATCGCGACCACCTGACCCGCTGTCTGGCCTTACATCAGGATG 
TCCAAGCCCTGTGGTACTTCGGCTCGGCCCAGGGCTCCCAGTTTGTGGAATGGGCCTCTGCAGGAAACCTCAAGTCT 
GTGTGGGTAAACAGGGGCTTCCCAAGGGCCTGGGATGTGGAGGTCCAGGGGGCAGGACAGGAGCTGAGTCTTCACGC 
AGCACGAACAAAGGCCCTGTGGCTGCCAATGGGGGACTGATGCCGAAGGCCACCCACTCCATCTTTGATGCTCAGGA 
GCACCAAGTGCTTGGAACGTTTCTCTCAGATTTCCCATGGCTTCTAATAAACTGAGTGCCTTTAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAA 

SEQ ID NO 115 
^SMBCO 100 

AAAGCTAGATCTTTAGCTTCAACTCCTACTGCTCCTTCTAACCCAGCAGCCCCGGATAATGCAGCCCAGGAGGAGCT 
CATGATCACCCTGATCACAGGATTGGCGTCCCTCACGTCGAGflACCTCCATGGGCATCATCGTTGTTGGGGGCGTGA 
TTTGGAAAACAGTGGGCTGGAAACTAATCTCTGTCACCTTAAGTATGTACGGAGCTCTGTACCTTTATGAGAGGCTG 
ACGTGGACGACCCGTGCGAAAGAGAGAGCGTTTAAGCAGCftGTTTGTAAACTATGCAACTGAGAAGCTGCAGATGAT 
TGTGAGCTTCACCAGTGCAAACTGCAGCCACCAAGTACAGCAAGAARTGGCCACTACTTTTGCTCGACTGTGCCRAC 
AAGTTGATGTTACTCAGAAACATCTGGAAGAGGAAATTGCAAGATTATCCAAAGAGATAGACCAACTGGAGAAAATA 
CAGAACAACTCAAAGCTCTTAAGAAATAAAGCTATTCAACTTGAAAGTGAGCTGGAGAATTTTTCGAAGCAGTTTCT 
ACACCCGAGCAGTGGAGAATCCTAACGGCAGAGGCACTGTAGGAGGAAGC<3GACTTGGAAGATGGGAAATGTTACTT 
TATGAAATGACCTCAGTACAAATTACTAACTCTTAGTATCGATGCCTTGCGGAGATTGTGGTAATGACCTGTCTCAG 
GGGTTGCACCTTTGGAAGTGTTGTGATTGGCCTTGTCTTAGCATTAGTTTGGAGTAAAGACTGAATTGTTARGGTTA 
AATGATGAATTCCTTTAGAAACAGTGGAACCGGCTGTGCGGCCCCTGAGGGTGGGTCCTGCAGCTCCTCACCAGGCT 
GGCTGTCTGCGGCTCTCAGAAGCTGCTTCCTGGCATCCAGGAGTTAGAGACCTTTTCATCCTTTCTCAGTGCTAGTT 
CTTGATGCTTCTTTAATGGGAATAGTGAACTTGTTTATAAGCCGATTTGCTCAAACGAGGGGTGTGGGCTGCTCCTG 
GGGGGGTCCTGCAATCACTCTGTCCTCACAGCAAGGATGTAACCACTACTAAACAGTTTTTACTTTCTTTTATTCCC 

ATTAAAGCTGATGTGAAATAGTAAAAARAAAAAAAAAAAAA 
SEQ ID NO 116 

a^gcaLtgggcaactctgcctttgtggagcgagtgcggaascggggcttcgaggtggtgtatatgactgagcct 

ATTGACGMTACTGCGTGCAGCAGCTCAAGGAGTTTGATCGGAfflSAGCCTGGTCTC^GTGACTAAGGAGGGCCTG^ 

GCTACCAGftGGACGAGGAAGAGAAGAAGARAATGGPCGAGAGCRAGGCAARGTTTGAGAATCTCTGCyWVGCTC^ 

AGGAGATCTTGGACAAfSAAGGTTGAAAAGGTGACAATCTCCAATAGGCTTGTGTCTTCACCCTGCTG 

AGCACCTATGGCTGGACAGCCmACATGGAACGGATCATGAAGGCaiAGGCACTGCGAGACAACTCTAC^ 

CATGATGGCCAAAAAAC^CCTGGAGATCAACCCTGACCACCCCATCGTCGfiGACCCTGC<3GC»GAAGG^^ 

ACAAAAACGACAAAGCTGTCAAGGACCTGGTGGTGCTGCTGTTTGAAACTGCTCTGCTCTCCTCT^ 

-GAGGATCCCCy^AACCCACTCCAfidCGCATCTACCGCATG^^ 
TG(:y^GGAGCCCA6TGCTGCTGTTCCTGATGRGAT<XCCCCTCTGGAA<3GC<3^^ 

AGGTGGATTAAAGCCTCCTGGAAGARGCCCTGCCCTCTGTATAGTATCCCCGTGGCTCCCCCAGCAGCCCTGACCCA 
CCTGGCTCTCTGCTCATGTCTACAA<3AATCTTCTATCCTGTCCTGTGCCTTAAGGCAGGAAGATCCCCTCCCAC^ 
ATAGCAGGGTTGGGTGTTATGTATTCTGGTTTTTTGTTTGTTTTATTTTGTTCTAARATTAAAAGTATGCAAftATAA 

j^RAAAftftRARAARAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAftAAA^ 
SEQ ID NO 117 

A^GGcLcAGAGGTAGTTATGGAGGTGGT<3ATGGTGGATATAATGGATTTGGAGGTG^ 
<3TGGTCCTGGTTACAGCAGTAGAGGAGGTTATGGAGGTGGTGGACCAGGATATGGAAACCA<3GGTGGTGG^^^ 
GGTGGRGGAGGAGGCTATGATGGTTACAATGAfiGGAGGAAATTTTGGTGGAGGTAACTATGGTGGTGGTGGAA^^ 
TftATGACTTTGGAAATTATAGTGGACftGCmCAATCAAATTATGGACCCATGAAGGGG^ 

GCTCAGGCAGTCCCTATGGT<3GTGGCTATGGATCTGGAGGTGGAftGTGGTGGATATGGTAGCAGA2VGGTTTTARAAT 

AAAACflGAAACGGCTACAGTTCTTAGCAGGAGAGAGAGCGAGGAGTTGTCAGGAftAGCTGCftGGTTACTTT^^ 

GTCGTGCCAAATGCa.TTAGAGGAACTGTAAAAATCTGCCAa«3AAGGAACGATGATCCATAGTCAGAAAAGOT^ 

CAGCTTAAACAGGAAACCCTTCTTGTTCAGGflCTGTCATAGCCACAGTTTGCAAAAftGTGC^ 

AATGTAGTGTCAATTAGMGTACATTCCTGAGGTCTTTTATCTGTTGTAGCTTTGTCTTTTTCTTTTTC^ 

ACATCAGGmTATTGCCCTGTAAATTGTGGTAGTGGTACCfliSGRATAAAARATTAAGGAATTTTT^ 

ARftAAARftAftAAAflAAAAAAftAAftARAAAAAAAAAAAAAAAflAAAAAAAAAAAW 



SEQ ID NO 118 
>SMK013€ 
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iUUVGCAAGGACCCTGAAAATJy^CAGCCGCTGCTTTGCGAGTCGCCTTCTTGGTTCTTCGTCCGAGTCTCC 
GTGGGCAGCTCAGACGCCGAAGCTCTi^CTGCAGCTATGAGCAGCAACGAATGCTTCAAG 

CTGGGCCAGGGAGTGCCCTACTGGTGGAGGTCGGGGTCGTGGAATGAGAAGCCGCGGCAGAGGGTTCCAGTTTGTTT 

CCTCGTCTCTCCCTGACATCTGCTACCGCTGTGGTGAGTCTGGTCATCTTGCCAAGGATTGTGATCTGCAGGA 

GCCTGCTATAACTGCGGTAGAGGTGGCCACATTGCCAAGGACTGCAAGGAGCCCAAG^^ 

CTACAATTGTGGCAAGCCAGGCCATCTGGCTCGTGACTGTGACCACGCGGATGAGCAGAAGTGCTATTCTTGTGGTG 

AATTTGGACATATTCAAAAAGACTGCACCAAGGTGAAGTGCTATAGGTGTGGTGT^AACTGGTCATC 

TGCAGCAAGACAAGTGAAGTCAACTGTTACCGCTGTGGCGAGTCAGGGCATCTTGC^ 

TACAGCCTAATTATTTTCCTTTGTCGCCCCTCCTTTTTCTGATTGATGGTTGTATTATTTTCTCTGAATCCTCTTCA 

CTGGCCAAAGGTTGGCAGATAGAGGCTGTTCCCAGGCCAGTGAGCTTTACTTGCAGTGTAAAAGGAGGAAAGGGGTG 

GAAAAAACCGAATTTCTGCATTTAACTACAAAAA2\AGTTTATGTTTAGTTTGGTAGAGGTGTTATGTATAATGCTTT 

GTTAAAGAACCCCCTTTCCGTGCCACTGGTGAATAGGGATTAATGAATGGGAAGAGTTCAGTCAGACCAGTAAGCCC 

TTCTGGGTTTGAGTGTGTTCCCATGTAGGAGGTAAAACCAATTCTGGAAGCATCTAAGCTTCCATAAATAACTTTAA 

TTCTTAGCATAATGACGGCCTTGGATTGTCTGACCTCAGTAGCTATTAAATAACATCGAGGTAACATCTGCATCAGG 

CCCTCAGAATATACAGTTGAGTTGGGAGTAAACTGAAAAGACAAATGTGTTGAAGGCTATGCC^^ 

AAAGCCTAACACAGAAGCAGCTTCATCCCAGTGACGATGCTGGACGTACAGATGGTGATGGCAJ^^ 

ATTTTTTCAAAGACTAAATCTAAAACCCAGAGTAAACATCCGATGCTCAGAGTTAGCATAATTTGGAGCTATTCAGG 

AATTGCAGAGAAATGCATTTTCACAGAAATCAAGATGTTATTTTTGTATACTATATCACTTAGACAACTGT^ 

TTTGCTGTAATCAGTTTTTAAAAGTCAGATGGAAAAAGCAACTGAAGTCCTAGtf\^^ 

TATTCCAATAAAGCTGGAGGAGGAAGGGGAGTTTTGACTAAAGTTCCTTTTGTTTGTTTTAAATTTTCATC^ 
TATAGAACAAAATACCATATTAAAGAGGGGAATGTGGAGGACTGAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 119 
>SMK0143 

GCCTCGCCCAGCGGAGGCTGCGGGAGACAGAGGAGAGAGAGTGATGGGTCGCGGAGCTGGACGCACGTTCCGCGGGG 

ACTCATGCCACGCGTGTCTCAGCCGGACGCCCAATTAGCAGCCGCCTCTGCAACCAGCCGCCACCT^ 

TCCCAGGCTGCCGGGGCGAAGAGCTCCAGCCGTTGTCTTGCTCCGGCTGC<3CGCATTGTCCTCAGG 

GGGCTGCTGCGGGGCCCGGGACCCGCGCCCTAGGGACGCGCCCCCGCTGCCGGTCGGCCTGGCGCGGGGCTCTGCTA 

GTCTGTTGGCGAGCCCGTGCTACCGGGCTAGTCTCGCCGGGGTTTTTCCTGCGAAGTTGAGGAAGGGGAGAAGTCC^ 

CCCGTCCGCCCAGCCCAGCCTTCCCCGGCGCGCAGCCCGGACGGGGCCGCGGC^^ 

GCCATGAGAGAGTACAAAGTGGTGGTACTGGGCTCGGGCGGCGTGGGCAAGTCCGCGCTCACeGTGCAGTTCG 
AGGTTCCTTCATCGAGCAAGTACGACCCGACCATC<5AGGACTTTTACCGC^^ 

TCGGTGCTGGAGATCTTGGACACCGCGGGCACGGAGCAGTTCGCCTCAATGCGGGACCTGTACATCAAGAAT 
GGGCTTGATTCTCGTCTACAGCCTGGTCAACCAGCAGAGCTTCCAGGACATCAAGCCCATC 
GCGTGAAGCGGTACGAGCGC<3TACCCATGATCCTGGTAGGCAACAAGGTGGACTTGGA^ 
TATGGCGAGGGTAAGGCCCTGGCCGAGGAGTGG^ 

GGATGAGCTATTCGCAGAGATCGTGAGGCAGATGAACTACGCGGCACAGC(XAACGGCGACGA^ 
CCTGCGTGATCCTGTGAGGCGCCGTCTGCCGCCGGGCGCTGGCCACGCTCTGTGCACAAA 

CTCTTAATGTGATTGTCTTCTTGCTTTGAGATTGGAGACGACTTTGTTGTCTTGGCTGGGATGTCCGAGGAACCTGG 
CTGACTTGTGTAGCCAGCATCCCCAGCGTTCAGCCAGGGTCTGAGAGGGTGTACGTTGC^^ 
GTGGAAAAATGGCTCTATAGAGCGTGTACGTTCCTCGTTGATTTTGGTTCATGCATATTTCCCCGTTTA^ 
TTAAGGCTCTGTATTGGCTGCTTGACACCGGCAAGCAAAAGTTTCAAACCTGAAAAAAAAAAAAAAA 
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SEQ ID NO 120 
>AHE0001 

MGRVIRGQRKGAGSVFRAHVKHRKGAARLRAVDFAERHGYIKGIVKDIIHDPGRGAPLAK 

WFRDPYRFIOCRTELFIAAEGIHTGQFVYCGKKAQLNIGNVLPVGTMPEGTIVCCLEEKP 

GDRGKIARASGNYATVISHNPETKKTRVKLPSGSKKVISSANRAWGVVAGGGRIDKPIL 

KAGRAYHKYKAKRNCWPRVRGVAMNPVEHPFGGGNHQHIGKPSTIRRimPAGRKVGLIA^ 
RRTGRLRGTKTVQEKEN* 

SEQ ID NO 121 
>AHE0002 

MNDTVTI RTRKFMTNRLLQRKQMVI DVLHPGKATVPKTEIREKLAKMYKTTPDVI FVFGF 

RTHFGGGKTTGFGMIYDSLDYAKKNEPKHRIARHGLYEKKKTSRKQRKERKNRMKK^ 
AKANVGAGKK* 

SEQ ID NO 122 
>AHE0005 

MTDFDRFKVMKAKKMRNRI IKNEVKKLQKAALLKASPKKAPGTKGTAAAAAAAAAA^ 
AKVTAKKITAASKKAPAQKVPAQKATGQKAAPAPKAQKGQKAPAQKAPAPKASGK^ 

SEQ ID NO 123 
>AHE0008 

I^WAKREGPPFISEAAVRGNAAVLDYCRTSVSALSGATAGILGLTGLYGFIFYLLASV 
LLSLLLILKAGRRWNKYFKSRRPLFTGGLIGGLFTYVLFWTFLYGMVHVY* 

SEQ ID NO 124 
>AHE0009 

MGSTVPRSASVLLLLLLLRRAEQPCGAELTFELPDNAKQCFHEEVEQGVKFSLDYQVITG 
GHYDVDCYVEDPQGNTIYRETKKQYDSFTYRAEVKGVYQFCFSNEFSTFSHKTVYFDFQV 
GDEPPILPDMGNRVTALTQMESACVTIHEALKTVIDSQTHYRLREAQDRARAEDLNSRVS 
YWSVGETIALFWSFSQVLLLKSFFTEKRPI SRAVHS* 

SEQ ID ^O 125- 
>AHE0010 

MQSDMEKIQELREAQLYSVDVTLDPDTAYPSLILSDNLRQVRYSYLQQDLPDNPERFNLF 
PCVLGSPCFIAGRHYWEVEVGDKAKWTIGVCEDSVCRKGGVTSAPQNGFWAVSLWYGKEY 
WALTSPMTALPLRTPLQRVGIFLDYDAGEVSFYNVTERCHTFTFSHATFCGPVRPYFSLS 
YSGGKSAAPLIICPMSGIDGFSGHVGNHGHSMETSP* 

SEQ ID NO 126 
>AHE0011 

MARTKQTARKSTGGKAPRKQLATKAARKSAPSTGGVKKPHRYRPGTVALREIR^^ 

LLIRBCLPFQRLVREIAQDFKTDLRFQSAAIGALQEASEAYLVGLFEDTNLCAIHAK^^ 
MPKDIQLARRIRGERA* 

SEQ ID NO 127 
>Aiffi0012 

MAASTTLKCLISQRKLCILASWRVSAMLPVSVCRIATQLLHQYPILSSTGTNESWPCL^ 

RITPSHLLKRSRPSWLIHLPLWLLPLWLLPPQLLLLLLQPQLRLKPRKSRRSRTRIWDLV 
SLTNHQBCATNLASFICKTRK* 

SEQ ID NO 128 
>AHE0017 

MDLLEX3RRKT PEELLRQNQRALNRAMRELI^RQKLET^E^ lADIKKMAKQGQMDAVR 
IMAKDLVRTRRYVRKFVLt^ANIQAVSLKIQTLKSNNSMAQAMK^ 
QI^KIMMEFERQAEIMDMKEEl^DAIDDAMGDEEDEEESDAWSQVLDELGLSLT^^ 
NLPSTGGSLSVAAGGKKAEAAASAIJUmDADLEERLK^ 
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SEQ ID NO 129 

>AHE0018 

MSSQIRQNYSTDVEAAVNSLVNLYLQASYTYLSLGFYFDRDDVALEGVSHFFRELAEEKR 
EGYERLLKMQNQRGGRALFQDIKKPAEDEWGKTPDAMKAAMALEKKLNQALLDLHALGSA 
RTDPHIXZDFLETHFLDEEVKLIECKMGDHLTNLHRLGGPEAGLGEYLFERLTLKHD* 

SEQ ID NO 130 
>AHE0019 

MATLWGGLLRLGSLLSLSCLALSVLLLAQLSDAAKNFEDVRCKCIC PPYKENSGHI YNKN 
ISQKDCDCLHWEPMPVRGPDVEAYCLRCECKYEERSSVTIKVTIIIYLSILGLLLLYMV 
YLTLVEPILKRRLFGHAQLIQSDDDIGDHQPFJ^AHDVLARSRSRANVLNKVEYAQQRWK 
LQGPRSSGKSVFDRHWLS * 

SEQ ID NO 131 
>AHE0022 

MATLWGGLLRLGSLLSLSCLALSVLLLAQLSDAAKNFEDVRCKCICPPYKENSGHIYNKN 
I SQKDCDCLHVVEPMPVRGPDVEAYCLRCECKYEERSSVTIKVTI 1 1 YLSILGLLLLYMV 
YLTLVE P I LKRRLFGHAQLIQSDDDI GDHQPFANAHDVLARSRSRANVLNKVEYAQQRWK 
LQGPRSSGKSVFDRHWLS* 

SEQ ID NO 132 
>AHE0024 

MVLSPADKTNVE0\AWGKVGAHAGEYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSJ«2VKGH 

KKVADALTNAVAHVDDMPNALSMjSDLHAHKLRVDPVNFKLLSHCLLWLAAHLPA^ 

AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR* 

SEQ ID NO 133 
>AHE0028 

MAQDQGEKENPMRELRI RKLCLNICVGE SGDRLTRAAKVLEQLTGQTPVFSKARYTVRS F 
GIRRNEKIAVHCTVRGAKAEEILEKGLKVREYELRKNNFSDTETLVLGSRNTSIWVSNMT 
QALVSTAWTSMWCWGQVSASQTRSAGQAALGPNTESAKRRPCAGSSRSMMGSSF 
PFLSKRAIKSFQ* 

SEQ ID NO 134 
>AHE0029 

MVLSPADKTNVKAAWGKVGAHAGEYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGHG 

KKVADALTNAVAHVDDMPNALSALSDLHAHKLRVDPVNFKLLSHC^ 

AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR* 

SEQ ID NO 135 
>AHE0038 

MDYYRKYAAI FLVTLSVFLHVLHSAPDVQDCPECTLQENPFFSQPGAPI LQCMGCCFSRA 
YPTPLRSKKTMLVQKNVTSESTCCVAKSYNRVTVMGGFK^ 

SEQ ID NO 136 • 
>AHE0039 

MGAYECYIQELWRKKQSDVMRFLLRVRCWQYRQLSALHRAPRPTRPDKARRLGYKAKQGYV 
IYRIRVRRGGRKRPVPKGATYGKPVHHGVNQLKFARSLQSVAEERAGRHCGALRVLNSYW 
VGEDSTYKFFEVILIDPFHKAIRRNPDTQWITKPVHKHREMRGLTSAGRKSRGLGKGHKF 
HHTIGGSRRAAWRRRNTLQLHRYR* 

SEQ ID NO 137 
>AHE0043 

mmeggrskgfgfvcfsspeeatkavtei^grivatkplyvaiaqrkeerqahltnq™ 

masvravpnpvxnpyqpappsgyemampqtqnkaayyppsqiaqlrpsprwtaqgarph 

pfqnmpgmrpaaprppfstmrpassqvprvmstqrvlotstqmgp 

rtvpqykyaagvrnpqqhlnaqpqvtmqqpavhv^jgqepl 

lfpliqamhptlagkira^leidnsellhmlespeslrskvdeav^^ 
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SEQ ID NO 138 
>AHE0045 

MVLSPADKTNVKRAWGKVGAHAGEYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGHG 

KKVADALTNAVAHVDDMPNM.SALSDIJaHKLRVDPVNFKLLSHCLLVTIJVAHLPAEFTP 
AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR* 

SEQ ID NO 139 
>AHE0048 

MLRLSERNMKVLLAAALIAGSVFFLLLPGPSAADEKKKGPKVTVKVYFDLRIGDEDVGRV 
I FGLFGKTVPKTVDNFVALATGEKGFGYKNSKFHRVIKDFMIQGGDFTRGDGTGGKSI YG 
ERFPDENFKLKHYGPGWSMANMKDTNGSQFFITTVKTAWLDGKHWFGKVLEGMEVVR 
KVESTKTDSRDKPLKDVIIADCGKIEVEKPFAIAKE* 

SEQ ID NO 140 

>AHE0057 

MGCTLSAEDKAAVERSKMIDRNLREDGEKAAKEVKLLLLGAGESGKSTIVKQMKIIHEDG 
YSEDECKQYKVWYSNTIQSIIAIIRAMGRLKIDFGEAARADnARQLFVLAGSMIEGVMT 
PELAGVIKRLWRDGGVQACFSRSREYQLNDSASYYLNDLDRISQSNYIPTQQDVLRTRVK 
TTGIVETHFTFFOJLYFraiFDVGGQRSERKKWIHCFEGWMIFCVALSDYDLVLAEDEEM 
NRMHESMKLFDSICNNKWFTETSIILFLNKKDLFEEKIKRSPLTICYPEYTGSNTYEEAA 
AYIQCQFEDLNRRKDTKEIYTHFTCATDTEOtJVQFVFDAVTDVIIKNNLKECGLY* 

SEQ ID NO 141 
>AHE0059 

MVKIAFNTPTAVQKEEARQDVEALLSRTVRTQILTGKELRVATQEKEGSSGRCaJOiTLLGL 
SFILAGLIVGGACIYKYFMPKSTIYRGEMCFFDSEDPANSLRGGEPNFLPVTEEADIRED 

DNIAIIDVPVPSFSDSDPAAIIHDFEKGMTAYLDLLLGNCYDMPLNTSIVMPPKNLYELF -w. 

GKLASGRYLPQTYVVREDLVAVEEIRDVSNLGIFIYQLCmrRKSFRLRRRDLLLGFNKRA ^ 
IDKCWKIRHFPNEFIVETKIGQE* 



SEQ ID NO 142 
>AHE0060 

MEMFQGLIiLLXJjSMGGTWASKEPLRPRCRPINATLAVEKEGCPVCITVNTTICAGYCPT 
MTRVXQG^PALPQWCNYRDVRFESIRLPGCPRGWPWSYAVALSCQCaLCRRSTTDC 
GGPKDHPLTCDDPRFQDSSSSKAPPPSLPSPSRLPGPSDTPILPQ* 
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SEQ ID NO 143 Q 
>AHE0061 O 

MEMFQGLLLLLLLSMGGTWASBCEPLRPRCRPINATLAVEKEGCPVCITVNTTICAGYCPT ^2 
MTRVLQGVLPALPQWCNYRDVRFESIRLPGCPRGVNPWSYAVaLSCQCALCRRSTTDC ^ 
GGPKDHPLTCDDPRFQDSSSSKAPPPSLPSPSRLPGPSDTPILPQ* 

SEQ ID NO 144 
>AHE0062 

MEMFQGLLLLLLLSMGGTWASKEPLRPRCRPINATLAVEKEGCPVCITVNTTK7VGYCPT 
MTPRAAGGPAGPASGGVQLPRCALRVHPAPWLPARREPRGLLRRGSQLSMCTLPPQHH* 

SEQ ID NO 145 
>AHE0063 

MKMYRGFTKMPHVQYI HTEASESLCGLKLEVNKYQYLLTGRVYDGKMYTGLCNFVERWDQ 

LTLSQRKGLNYRYHLGCNCKIKSCYYLPCFVTSKNECLWTDMLSNEXSYPGYQSKHYACIR 
<a(GGYCSWYRGWAPPG* 

SEQ ID NO 146 
>AHE0066 

MERASCLLLLLLPLVHVSATTPEPCELDDEDFRCVCNFSEPQPDWSEAFQCVSAVEVEIH 

AGGLNI£PFLBaiVDADADPRQYADTVKAUWRRLWGAAQVPAQLLVGALRV^ 

LTI£DIJCITGTMPPLPI£ATGLZ«.SSLRI*NVSWATGRSWLAELQQWLKPGM^ 
HSEAFSCF.nVPaFPnT.'PfiT.nT.flmpCTriWOriTJumnT fTtmrvnn 
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CAAIJ\AAGVQPHSLDLSHNSLRATVNPSAPRCMWSSALNSLNLSFAGLEQVPKGLPGQAQ 
SARSQLQQTEQGA7\A* 

SEQ ID NO 147 
>AHE0068 

MKLPLLLALLFGAVSAIiHLRSETSTFETPLGAKTLPEDEETPEQEMEETPCRELEEE 
GSGSEDASKKI>3AVES I SVPDMVDKNLTC PEEEDTVKVVG I PGCQTCRY LLVRSLQTFSQ 
AWFTCRRCYRGNLVSIHNFNINYRIQCSVSALNQGQVWIGGRITGSGRCRRFQWDGSRW 
NFAYWAAHQPWSRGGHCVALCTRGGYWRRAHCLRRLPFICSY* 

SEQ ID NO 148 

>AHE0075 

MTEMCMWVLLGDVIKLHPPGLIQKVTRAQAQVLLPPFHTMANLLYSSCHQNLRSHWPNKK 
VSVLI I YQRKDHWCCYQI SVADSEQFRDSFNLRWLTTRAPFLLLNEKGFPFFLI FHS F 
T* 

SEQ ID NO 149 
>AHE0076 

MQTSTLKDVRNTSSFLLLRRHCRLHCAEVELFFVAQVLGVPFLNIYLFVIVSFSK* 

SEQ ID NO 150 
>AHE0077 

MEMFQGLLLLLLLSMGGTWASKEPLRPRCRPINATLAVEKEGCPVCITVNTTICAGYCPT 
MTRVLQGVLPALPQWCNYRDVRFESIRLPGCPRGVNPWSYAVALSCQCALCRRSTTDC 
GGPKDHPLTCDDPRFQDSSSSKAPPPSLPSPSRLPGPSDTPILPQ* 

SEQ ID NO 151 

>AHE0080 

MTVQRLVAAAVLVALVSLILNNVAAFTSNWCQTLEDGRRRSVGLWRSCWLVDRTRG^ 
PGARAGQVDAHDCEALGWGSEAAGFQESRGTVKLQFDMMRACNLVATAALTAGQLTFLLG 
LVGLPLLSPDAPCViTEEAMAAAFQLASFVIiVIGLVTFYRIGPYTNLSWSCYLNIGACLLAT 
LAAAMLI WNI LHKREDCMAPRVIVI SRSLTARreRGLHNDYVESPC * 

SEQ ID NO 152 

>AHE0082 ... 
l^SKraTTHNQSRKWHRNGI KKPRSQRYESLKG^ 

NAKAMSARAEAIKALVKPKEVKPKI PKGVSRKLDRLAYIAHPKLGKRARARI AKGLRLCR 
PKAKAKAKAKAKDQTKAQAAAPASVPAQAPKRTQAPTKASE * 

SEQ ID NO 153 
>AH£0084 

MSFLPTNFFKQKTRPLFEHWCHLCPPQQRFYMETGLSEN* 

SEQ ID NO 154 
>AHE0086 

MTLSPLLLFLPPLLLLLDVPTAAVQASPLQALDFFGNGPPVNYKTGNLYLRGPLKKSNAP 

LVNVTLYYEALCGGCQAFLIRELFPTWLLVMEILNVTLVPYGNAQEQNVSGRWEFKCQHG 

EEECKFNKVEACVXDELDMELAFLTIVClffiEFEDMERSLPLCLQLYA 

GDRGMQLMHANAQRTDAICPPHEYVPWVTVNGKPM 

TSSLRSVCFK* 

SEQ ID NO 155 
>AHE0089 

MAKSKNHTTHNQSRKWHRNGIKKPRSQRYESLKGVDPKFLRl^ 

NAKAMSARAEAIKALVKPKEVKPKI PKGVSRKLDRLAYIAHPKLGKRARARIARGIMiCR 
PKZ^KZ^CAKAKAKDQTKAQAAAPASVPAQAPKRTQAPTKASE* 

SEQ ID NO 15€ 
>AHE0091 
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NRGVSRHSAYLIAFLYFFNFLGGKVFLRSLSCNVFINSK* 

SEQ ID NO 157 
>AHE0092 

MMARCNTRKHI PRPPHTTCPKKPSIRDNPI YYLRSFFLRRI FLSLLPLQPSPYPPIRRAL 
APNRHHPAKSPRSPTPKHIRITRIRSINHLSSP* 

SEQ ID NO 158 
>AHE0094 

MGKCRGLRTARKLRSHRRDQKWHDKQYKKRHLGTALKANPE^GASHAKGIVLEKVGVEAK 

QPNSAIRKCVRVQLIKNGKKITAFVPNDGCLNFIEENDEVLVAGTORKGHAVGDIPGVRF 
KWKVANVSLLALYKGKKERPRS* 

SEQ ID NO 159 
>flHE0096 

MEAAGFTAQVIILNHPGQISAGYAPVLDCHTAHIACKFAELKEKIDRRSGKKLEDGPKFL 
^SGDAAIVDMVPGKPMCVESFSDYPPIXSRFAVRDMRQI^ 

SEQ ID NO 160 
>AHE0106 

MflGLLAGPPAGPCPAVPHCADPVPHCGQALHLAGKQSLLGTHLAftQAElSTQQAEWRGLP 
MGTWTPLI PTVQ PPPPPTQCLHMLPGTDQAFDK* 

SEQ ID NO 161 
>AHE0112 

MSRVPSPPPPAEMSSGPVAESWCYTQIKWKFSYMWTINNFSFCREEMGEVIKSSTFSSG 
ANDKLKWCLRVNPKGLDEESKDYLSLYLLLVSCPKSEVRAKFKFSI LNAKGEETKRMESQ 
RflYRFVQGKDWGFKKFIRRDFLLDEANGLLPDDKLTLEX:EVSWQDSVNISGQNTMNMVK 
VPECRIJ^ELGGLWENSRFTDCCLCVAGQEFQAHKAILAARSPVFSAMFEHEMEESKKNR 
VEINDVEPEVFKEMMCFIYTGKAPNLDKMaDDLLAAADKYALERLKVMCEDALCSNLSVE 

NAAEILILADLHSADQLKTQAVDFINYHASDVLETSGWKSMVVSHPHLVMIAYRSLASAQ 
C PFLGPPRKRLKQS * 

SEQ ID NO 162 
>AHE0ii7 

MAPPAPGPASGGSGEVDELFDVKNAFYIGSYQQCINEAQRVKLSSPERDVERDVFLYRAY 

LAQRKPGWLDEIKPSSAPELQAVRMFADYLAHESRSIVAELDREMSRSVDVTNTTFLLM 

AASIYLHDQNPDAALRALHQGDSLECTAMTVQILLKLDRLDLARKELKRMQDLDEDATLT 

QLATAWSLATGGEKLQDAYYIFQEMaDKCSPTLLLLNGQAACHMAQGRWEAAEGLLQEA 

LDKDSGYPETLVNLIVLSQHLGKPPEVTNRYLSQLKDAHRSHPFIKEYQAKENDFDRLVL 
QYAPSA* 

SEQ ID NO 163 
>flHE0118 

MFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGHGFa<VADALTNAVaHVTDDMPNRLSALSDLHAHKL 
RVDPVNFKLLSHCLLVTLAAHLPAEFTPAVHASLDKFIASVSTVLTSKYR* 

SEQ ID NO 164 
>AHE0120 

MDLHLFDYSEPGNFSDISWPCNSSDCIWDTVMCPNMPNKSVLLYTLSFI YI FI FVK3MI 

ANSVVVWVNIQAKTTGYDTHCYILNIAIADLWVVLTIPVWWSLVQHNQWPMGELTCKVT 

HLIFSINLFGSIFFLTCMSVDRYLFITYFTNTPSSRfaCMVRRVVCILWLLAEX:VSLPDT 

YYIJCTVTSASNNETYCRSFYPEHSIKEWLIGMELVSVVLGFAVPSPLSLSSTSCWPEPSR 
RPVTRRSTAAGRSSSPTWWSSLSAGCPTT* 

SEQ ID NO 165 
>AHE0121 

MTPNRGPLSPPNDIAPSIIVISLPIJniRPHTRPTNQHTNHIEMMARCNTRKHIPRPPHTTC 
PKRPSIRDNPIYYIilSFFLRRIFLSLLPLQPSPYPPIRRAI.APNRHHPa»fSPPC!PTPKWT 
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RITRIRSINHLSSP* 

SEQ ID NO 166 
>AHE0124 

MADSERLSAPGCWAACTNFSRTRKGILLFAEIILCLVILICFSASTPGYSSLSVIEMILA 
AI FFVVYMCDLHTKI PFINWPWSDFFRTLIAAI L YLI TSI VVLVERGNHSKI V2\GV^ 
ATCLFGYDAYVTFPVRQPRHTAAPTDPADGPV* 

SEQ ID NO 167 
>AHE0136 

MEYSDELEAIIEEDDGDGGWVDTYHNTGITGITEAVKEITLENKDNIRLQDCSALCEEEE 
DEDEGEAADMEEYEESGLLETDEATLDTRKIVEACKAKTDAGGEDAILQTRTYDLYITYD 
KYYQTPRLWLFGYDEQRQPLTVEHMYEDI SQDHVKKTVTI ENHPHLPPPPMCSVHPCRHA 
EVMKKI I ETVAEGGGELGVHMYLLI FLKFVQAVI PTI EYDYTRHFTM* 

SEQ ID NO 168 
>AHE0137 

MVRYSLDPENPTKSCKSRG SNLRVHFKNTRETAQAI KGMHI RKATKYLKDVTLQKQCVPF 
RRYNGGVGRCAQAKQWGWTQGRWPKKSAEFLLHMLKNAESNAELKGLDVDSLVIEHIQVN 
KAPKMRRRTYRAHGRINPYMSSPCHIEMILTEKEQIVPKPEEEVAQKKKISQKKLKKQKL 
MARE* 

SEQ ID NO 169 
>AHE0139 

MDYYRKYAAIFLVTLSVFLHVLHSAPDVQDCPECTLQENPFFSQPGAPILQCMGCCFSRA 
YPTPLRSKKTMLVQKNVTSESTCCW^SYNRVTVMGGFKN^ 

SEQ ID NO 170 
>AHE014 6 

MDPARPLGLSILLLFLTEAALGDAAQEPTGNimEICLLPLDYGPCRALLLRYYYDRYTQS 
CRQFLYGGCEGNANNFYTWEACDDACWRIEKVPKVCRLQVSVDDQCEGSTEKYFFNLSSM 
TCEKFFSGGCHRNRIENRFPDEATCMGFCAPKKIPSFCYSPKDEGLCSANVTRYYFNPRY 
RTCDAFTYTGCGGNDNNFVSREDCKRACAKALKKECECKMPKLRF 

SEQ ID NO 171 
>AHE0148 

MLKAIRILVQERLTQDAVAKANQTKEGLPVALDKHILGFDTGDAVLNEAA^ 
LRELQTKINEAIVAVQAIIADPKTDHRLGKVGR* 

SEQ ID NO 172 
>AHE0151 

MPPKDDKKKKDAGKSAKKDKDPVNKSGGKAKKKKWSK^ 

EVPNYKLITPAWSERLKIRGSLARAALQELLSKGLIKLVSKHRAQVIYTRNTKGGDAPA 
AGEDA* 

SEQ ID NO 173 
>AHE0152 

MSRRRPEILSFFSTNLQRLMSSAEECCRNLAFSLALRSMQNSPSIAAAFLPTFMYCM 
DFEWQTALRNLPEYALLCQEHAAVLLHRAFLVGMYGQMDPSAQISEALRILHMEA^^ 

SEQ ID NO 174 
>AHE0155 

MFWLGKIICVGGNWGVGLSWGYFLIFFVHLEQ* 

SEQ ID NO 175 
>AHE0157 

MDYYRKYAAIFLWL-SVFLHVLHSAPDVQDCPECTLQENPFFSQPGAPILQC^ 
YPTPIilSKKTMLVQKNVTSESTCCVAKSYNRVT^ 
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>AHE0160 

MDDTSRSI IRNVKGPVREGDVLTLLESEREARRLR* 

SEQ ID NO 177 
>AHE0164 

MTKGTSSFGKRRNKTHTLCRRCGSKAYHLQKSTCGKCGYPAKRKRKYNWSAKAK^ 
TGRMRHLKIVYRRFRHGFREGTTPKPKRAAVAASSSS* 

SEQ ID NO 178 ■ 
>AHE0165 

MRLLRMESEELADRVLDVVERSLSNYPFDFQGARIITGQEEGAYGWITINYLIX3KFSQKT 

RWFSIVPYETNNQETFGALDLGGASTQVTFVPQNQTIESPDNALQFRLYGKDYNVYTHSF 

LCYGKDQALWQKLAKDIQVASNEILRDPCFHPGYKKVVNVSDLYKTPCTKRFEl^ 

FEIQGIGNYQQCHQSILELFNTSYCPYSQCAFNGIFLPPLQGDFGAFSAFYFVMKFLNLT 

SEKVSQEKVTEMMKKFCAQPWEEIKTSYAGVKEKYLSEYCFSGTYILSLLLQGYHFTADS 

WEHIHFIGKIQGSDAGWTLGYMLNLTNMIPAEQPLSTPLSHSTYVFLM\^FSLVLFTVAI 

IGLLI FHKPS YFWKDMV* 

SEQ ID NO 179 
>AHE0170 

MSASQDSRSRDNGPDGMEPEGVIESNWNEIVDSFDDMNLSESLLRGIYAYGFEKPSAIQQ 

RAI LPCI KGYDVI AQAQSGTGKTAT FAI S I LQQI ELDLKATQALVLAPTRELAQQI QKW 

MAE^DYMGASCHACIGGTNVRAEVQKLQtffilAPHIIVGTPGRVFDMLNRRYLSP^ 

LDEADEMLSRGFKDQIYDIFQKLNSNTQVVLLSATMPSDVMTVTKKBTJ^ 

VDPGGDSASSTSTWNERSESWTHYVTCMKPLTITQAVIFINTRRKVDWLTEKMHARDFTV 

SAlfflGDMDQKERDVIMREFRSGSSRVLITTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPTNRENYIHR 

IGRGGRFGRKGVAINMVTEEDKRTLRDIETFYNTSIEEMPLNVADLI* 

SEQ ID NO 180 

>AHE0174 

MGPLSAPPCTHLITWKGVLLTASLLNFWNPPTTAQVTIEAQPPKVSEGKDVLLLVHNLPQ 
NIAGYIWYKGQMTYLYHYITSYVVDGQRIIYGPAYSGRERVYSNASLLIQNVTQEDAGSY 
TLHI IKRRDGTGGVTGHFTFTLHLETPKPSI SSSNLNPREAMEAVILTCDPATPAASYQW 
WMNGQSLPMTHRLQLSKTNRTLFI FGWKYI AGPYECEI RNPVSASRSDPWLNLLPK^ 
KPYI TINNLNPRENKDVLT FTCEPKSENYTYI WWI^QSLPVS PRVKRPI ENRILI L^^ 
TRNETRPY<3C"EIRDRYGGI RSDPVTLNVLYGPDLPSI YPSFTY YRSGENLYLSCFAESN 
RAQYSWTINGKFQLSGQKLSIPQITTKHSGLYACSVRNSATGKESSKSITVKVSDWILP* 

SEQ ID NO 181 
>AHE0180 

MZ^LYSLLQAALLCVmiAVLHEERFLKNIGWGTDQGIGGroEEPGIKSQL^ 
TVMRVPLIIVNSIAIVLLLLFG* 

SEQ ID NO 182 
>AHE0186 

MMCWFTGYIFDTFNELIQMFYARKDLPSITAAVLLISAYRSRGVCRPTVGDPITRRTK^ 
GTAGSRPAVSSLPPFLGQNEFDAYSVAAICAGWWYSVIYTRRSN* 

SEQ ID NO 183 
>AHE0191 

MGHFTEEDKATITSLWGKVNVEDAGGETLGRLLVVYPWTQRFroSFCaJLSSASMMGNP 
VKAHGKKVLTSLGDAI KHLDDLKGTFAQLSELHCDKLHVDPENEIO^LGNVLVTVIM 
KEFTPEVQASWQKMVTAVASALSSRYH* 

SEQ ID NO 184 
>AHE019S 

MVLSPADKTNVBCAAWGKVGAHAGEYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGH 

KKVADALTNAVAHVDDMPNALSALSDLHAHBO^RTO 

AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR* 
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SEQ ID NO 185 
>AHE0198 

MGGTWASKEPLRPRCRPINATLAVEKEGCPVCITWTTICAGYCPTMTRVLQGVLPALPQ 
WCNYRDVRFESIRLPGCPRGVNPWSYAVALSCQCALCRRSTTDCGGPKDHPLTCDDPR 
FQDSSSSKAPPPSLPSPSRLPGPSDTPILPQ* 

SEQ ID NO 186 
>AHE0199 

MASEGEMSDRALRFHPnAVALCFTALRAIISNLHRS* 

SEQ ID NO 187 
>AHE0202 

MTEQAISFAKDFIAGGIAAMSKTAVAPIERVKLLLQVQHASKQIAADKQYKGIV^ 
I PKEQGVLS FWRGNLANVI RYFPTQALNFAFKDKYKQI FLGGVDKHTQFWRYFAGNLASG 
GAAGATSLCFVYPLDFARTRLAADVGKSGTEREFRGLGDCLVKITKSDGIRGLYQGFSVS 
VQGIIIYRAAYFGVYDTAKGl^PDPKNTHIWSWMIAQTVTAVAGWSYPFDTVRRRMM^ 
QSGRKGADIMYTGTVDCWRKI FRDEGGKAFFKGAWSNVLRGMGGAFVLVLYDELKKVI * 

SEQ ID NO 188 
>AML0001 

MRLFIALPVLIVVVAMTLEGPAPAQAAPDLSGTLESIPDKLKEFGNTLEDKARAAIEHIK 
QKEILTKTRAWFSEAFGKVKEKLKTTFS* 

SEQ ID NO 189 

>AML0002 

MKLLAMVALLWICSLEGALVKRQADGPDMQSLFTQYFQSMTDYGKDL^^ 
AKAYFEKTHEQLTPLVRSAGTSLVNFFSSLMNLEEKPAPAAK* 

SEQ ID NO 190 
>AML0005 

MRFALLLLMKHTHI TAKVQEEI DNVI GRHRS PCMQDRNHMPYTNAMVHEVQRYVDLGPI S 
LVHEVTCDTKFRNYFI PKGTQVMTSLTSVLHDSTE FPNPE VFDPGH FLDDNGNFKKSDYF 
VPFSAGKRICVGESLARMELFLFLTTILQNFKLKPLVDPKDIDMTPKHSGFSiaPPNFQM 
CFIPVE* 

SEQ ID' NO 19i 
>AML0009 

MMTLSGMLDVHHCSTLSSWVLIJJIDYAGNATAVFLLPDDGKMQHLEQTL^ 
RRRLAQIHIPRLSISGNYNLETmSPLGITRIFNSGADLSGITEENAPLKLSQAVHKAVL 
TIDETGTEAZ^TVLQGGFLSMPPILHFNRPFLFI I FEEHSQSPLFVGKVVDPTHK* 

SEQ ID NO 192 
>AML0011 

l^LSGMLDVHHCSl^SSWVLLMDYAGNTTAVFLLPDDGKMQHLEQTL^^ 

RRSDAQIHIPRLSISGNYNLKTLMSPLGITRIFNNGADLSGITEENAPLKLSKAVHKAV^ 

TIDETGTEAAAATVLQVATYSMPPIVRroHPFLFIIFEEHTQSPIFVGKVVDPT^^ 

SEQ ID NO 193 
>AML0104 

MPRFETQKSPMVPYHIRQYQDSDHKRVVDVFTKGMEEYIPSTFRIMLMLPRTLLLLLG^ 
LALVLVSGSWILAVICI FFLLLLLRLLARQPWKE YVAKCLQTDMVDITKSYLNVHGACEW 
VAESGGQWGIVAAQPVKDPPLGRKQLQLFRLSVSSQHRGQGIAKALTRTVLQF^ 
SDVVLETSALQQGAOTLYLGMGFKKAGQYFMSIFWRLAGICTI^ 

SEQ ID NO 194 
>AML0105 

MERTEXJiKPRTLADLIRILHELFAGDEVNVEEVQAVLEAYESNPAEWALYAKFTO 
NLVDQGNGKFNia^LCWGEGHGSSIHDHTDSHCFLKLL^ 

SERTLRENQCAYINDSIGLHRVENVSHTEPAVSLHLYSPPFDTCHAFDQRTGHKl^^ 
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SEQ ID NO 195 
>AML0107 

MDETGTEAAAATVLLAVPy SMPPI VRFDHPFLFI I FEEHTQSPLFVGKWDPTHK* 

SEQ ID NO 196 

>SMK0001 

MEHSSNRPEDFPLNVFSVTPYTPSTADIQVSDDDKAGATLLFSGIFLGLVGITFTVMGWI 

KYQGVSHFEWTQLLGPILLSVGVTFILIAVCKFKMLSCQLCSDNEERVPDSDQTSGGQSF 

VFTGINQPITFHGATWQY I PPPYGSQEPLGMNATYLQPMMNPCGLI PPSGAAAAAPS PP 

QYYTIYPQDNAAFVESEGFSPFVGTGYDRPDSDADQLEGTELEEEDCVCFSPPPYEEIYA 
LPR* 

SEQ ID NO 197 

>SMK0007 

MEAVIJiaELVSVEDLKNFERKFQSEQAAGSVSKSTQFEYAWCLVRSKYNEDIRRGIVLLEE 
LLPKGSKEEQRDYVFYLAVGNYRLKEYEKALKYVRGLLQTEPQNNQAKEI£RLIDKA1^ 
DGLVGMAIVGGMALGVAGLAGLIGLAVSKSKS* 

SEQ ID NO 198 
>SMK0011 

MNLLLLLAVLCLGTAIATPKFDQTFSAEWHQWKSTHRRLYGTNEEEWRRAIWEKNMRMIQ 
LHNGE YSNGQHGFSMEMNAFGDMTNEE FRQWNG YRHQKHKKGRLFQEPLMLKI PKSVDW 
REKGCVTPVKNQGQCGSCWAFSASGCLEGQMFLKTGKLISLSEQNLVDCSHAQGNQ^^ 
GLMDFAFQYI KENGGLDSEESYPYEAKDGSCKYRAEFAVANDTGFVDI PQQEKALMKAVA 
TVGPISVAMDASHPSLQFYSSGIYYEPNCSSKNLDHGVLLVGYGYEGTDSNKNKYWLVKN 
SWGSEWGMEGYIKIAKDRDNHCGLATAASYPWN* 

SEQ ID NO 199 

>SMK0014 CO 
MSSNECFKCGRSGHWARECPTGGGRGRGMRSRGRGFQFVSSSLPDICYRCGESGHLAKDC 

DLQEDAC YNCGRGGHI AKDCKE PKREREQCC YNCGKPGHLARDCDHADEQKCYSCGEFGH ^ 
IQKDCTKVKCYRCGETGHVAINCSKTSEVNCYRCGESGHLARECTIEATA* <^ 



SEQ ID NO 201 
>SMK0035 

KMLAPIPEPKPGDLIEIFRPMYRHWMYVGDGYVIHLAPPSEIAGAGAASIMS^^ 
VKKELLCHVAGKDKYQVNNKHDEEYTPLPLSKI IQRAERLVGQEVLYRLTSENCEHFVNE 
LRYGVPRSDQVRDAVKAVGIAGVGLAALGLVGVMLSRNKKQKQ* 

SEQ ID NO 202 
>SMK0086 

MNSKSAQGIAGLRNLGNTCFMNSILQCLSNTRELRDYCLQRLYlfilDLGHTSSAHTAmEE 

FAKLIQTIWTSSPNDWSPSEFKTQIQRYAPREiyiGYNQQDAQEFmFLLDGLHNEVNR^ 

ARPKASPETLDHLPDEEKGR®^^mKYLEREDSRIGDLFVGQLKSSLTC 

FWDLSLPIAKRGYPEVTLMDCMRLFTKEDILrXSDEKPT^^ 

LVLHXJOIFSESRIRTSKLTTFWFPLRDLDLREFASENTNHAVYNLYAVSNHSG 

YTAYCRSPVTGEWHTFNDSSVTPMSSSQVRTSnAyLLFYELASPPSJ^!* 

SEQ ID NO 203 
>SMK0096 

MDSADVDSAVEGVVI]AWSDRSLGGLRLLIOESWDEAMRRTOARMAnTRR^^ 



03 



i 



SEQ ID NO 200 
>SMK0025 " * 

MGAGCVKVTKYFLFLFNLLFFILGAVILGFGWILADKNSFISVLQTS^^ 
GVGAITIVJ^FLGCIGAWEVRCLLGLYFVFLLLILIAQVWGVLFYFNADK^^ 
Vl^IIRNYTANATSSREEAWDYVQAQVKCCGWSHYNWTENEELMGFTCTTYPCSCEK^ ITI 
EEDNQLIVKKGFCEADNSTVSENNPEDWPVNTEGCMEKAQAWLQENEGILL^^ 

ELLGLFLSICLCRYIHSEDYSKVPKY* \) 



o 
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MGARG7WVRDLAQSFVDEAQSQGGQVFQAGDVPSSSPFFSPALVSGLPPAAPCAQAEVPW 

PVVMASPFRTVKEAWUjANGTPRGGSASWSERLGQALELGYGL^ 

VPTGGCKESGSSWHGGPDGLYEYLQPLGTPSQESFLCENINYDTFGLAASSILPSGPETG 

PSPAPPYGLFVGGRFQSPGTQSSRPIQDSSGKVSSYVAEGGAKDIRGAVEAAHQAAPGWG 

AQSPRARAGLLWMAAA1£RRKPVLTSQLERHGAAPTVAKIEVELSVRRLQTWGTRVQW 

GQTLQVTGLRGPVLRLREPLGVLARGVPRMSGPCWLLCHYWPLHWPMAMPWS* 

SEQ ID NO 204 
>SMK0100 

MITLITGIASLTSRTSMGIIWGGVIWKTVGWKLISVTLSMYGALYLYERLTWTTRAKER 
AFKQQFVNYATEKLQMIVSFTSANCSHQVQQEMATTFARLCQQVDVTQKHLEEEIARLSK 
EIDQLEKIQNNSKLLRNKAIQLESELENFSKQFLHPSSGES* 

SEQ ID NO 205 
>SMK0102 

MNRFFGKAKPKAPPPSLTDCI GTVDSRAESI DKKI SRLDAELVKYKDQI KKMREGPAKNM 
VKQKALRVLKQKRJ^EQQRDNIAQQSFNl^QANYTIQSLKDTKTTVDAMK^ 
KEVKIDQIEDLQDQLEDMMEDANEIQEALGRSYGTPELDEDDLEAELDALGDELLADEDS 
S YLDEAASAPAI PEGVPTDTKNKDGVLVDEFGLPQI PAS* 

SEQ ID NO 206 

>SMK0126 

MTEPIDEYCVQQLKEFDGKSLVSVTKEGLELPEDEEEKKKMEESKAKFENLCBOiMKEI 
KKVEKVTISNRLVSSPCCIVTSTYGWTANMERIMKAQALRDNSTMGYMMAm 
PIVETLRQKAEADKNDKAVKDLWLLFETALLSSGFSLEDPQTHSNRIYRMIKLGLGIDE 
DEVTAEE PSAAVPDE I PPLEGDEDASRMEEVD* 

SEQ ID NO 207 
>SMK0131 

MEVVMVDIMDLEVMVATMVVVLVTAV^ 
VEVTMWVETIMTLEI IVDSNNQIMDP* 

SEQ ID NO 208 
>SMK0136 

MSSNECFKCGRSGHWARECPTGGGRGRGimSRGRGFQFVSSSLPDICYRCGESGHLA^ 
DLQEDACYNC<5RGGHIi^bckE'PKF^REQCCY^ 

I QKDCTKVKC YRCGETGHVAINCSKTSEVNC YRCGESGHLARECTI EATA* 
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SEQ ID NO 1 

AHEOOOl zeigt auf einer LSnge von 822bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintr^gen: gi| 174 66857|ref |XM_035337.3| (Homo sapiens 
similar to ribosomal protein L8; 60S ribosomal protein LB (H. sapiens) 
(LOC137590), mRNA) 

und gil 15431304 I ref |NM_000973. 21 (Homo sapiens ribosomal protein L8 (RPL8), 
transcript variant 1, mRNA) 

SEQ ID NO 2 

AHE0002 zeigt auf einer Lange von 520bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden DatenbankeintrSgen: gi 1 15299342 |ref|XM_039576. 2 1 (Homo sapiens 
ribosomal protein S24 (RPS24), mRNA) und auf einer LSnge von 520bp eine 
Homologie von 100.00% zu gi| 14916500|ref |NM_033022.1| (Homo sapiens 
ribosomal protein 824 (RPS24), transcript variant 1, mRNA) 

SEQ ID NO 3 

AHE0005 zeigt auf einer LSnge von 214bp eine Homologie von 100.00% zu. 
folgendem Datenbankeintrag gi| 16753224 I ref|NM__003973,2| (Homo sapiens 
ribosOTial protein L14 (RPL14)/ mRNA) 

SEQ ID NO 4 

AHE0006 zeigt auf einer LSnge von 2042bp eine Homologie von 99.76% zu 
folgenden DatenbankeintrSgen: gi 1 14760439 1 ref I XM_015921 . 2 1 (Homo sapiens 
putative chemokine receptor; GTP-binding protein (HM74)^ mRNA) und 
auf einer LSnge von 44 4bp eine Homologie von 85.36% zu 

gi 1 135076391 ref I NM_03O701. II (Mus musculus interferon-garoma inducible gene, 
Puma-g (Pumag-pending) mRNA) 

SEQ ID No 5 

AHE0008 zeigt auf einer LSnge von 633bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi 1 14774366 |ref I XM__040662.1I (Homo sapiens 
.hypothetical protein. MGC2 963. (MGC2 9.63) , mRNA) und . . 
auf einer LSnge von 66bp eine Homologie von 100.00% zu 

gi|7239175|gb|AF168787.1|AF168787 (Homo sapiens vanilloid receptor gene, 
partial sequence; CARKL and CTNS genes, complete cds; TIPl gene, partial cds; 
P2X5b and P2X5a genes, complete cds; and HUMINAE gene, partial cds) 

SEQ ID NO 6 

AHE0009 zeigt auf einer LSnge von 1356bp eine Homologie von 99.93% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|17028371|gb|BC017495.11BC017495 {Homo sapiens, 
integral type I protein, clone MGC:17995 IMAGE: 3921858 ^ mRNA, conplete cds) 

SEQ ID NO 7 

AHEOOlO zeigt auf einer L^nge von 1102bp eine . Homologie von 99.91% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|l'6174482|raf |XM_057701.1| (Homo sapiens ret 
finger protein (RFP), mRNA) 

SEQ ID NO 8 

AHEOOll zeigt auf einer LSnge von 465bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Dater^Dankeintrag gi|17445144|ref |XM_059169.1| (Homo sapiens H3 
histone, family 3A (H3F3A), mRNA)gb|AC018890-12| {Homo sapiens BAG clone 
^P11-493G24 frcxa 2, complete sequence) 



SEQ ID NO 9 
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AHE0012 zeigt auf einer Lange von 146bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 14768039 Iref I XM_045800. II (Homo sapiens 
ribosomal protein, large, PO (RPLPO), itiRNA) 

SEQ ID NO 10 

AHE0014 zeigt auf einer LSnge von 151 6bp eine Homologie von 97.30% zu 
folgenden Datenbankeintraigen : gi|576470|gb|M28205.1|HUMMHB51 (Homo sapiens 
MHC class I HIA-B51 mRNA, complete cds, haplotype A2, B27/B51,Cw2/Cw3)und 
auf einer Lcinge von 1497bp eine Homologie von 97.13% zu 

gi|576474|gb|M28203.1|HUMMHBW62 (Homo sapiens (clone p^FlB) MHC class I HLA- 
Bw62 mRNA, 3' end, haplotype Al/A2,B8/Bw62,Cw3/Cw7) 

SEQ ID NO 11 

AHE0017 zeigt auf einer Lange von 539bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi 1 147556161 ref I XM_009366. 4 1 (Homo sapiens 
putative breast adenocarcinoma marker (32kD) (BC-2), mRNA)und 
auf einer LSnge von 539bp eine Homologie von 99.81% zu 

gi|282814 6|gb|AF042384.1|AF042384 (Homo sapiens BC-2 protein mRNA, complete 
cds) 

SEQ ID NO 12 

AHE0018 zeigt auf einer Lange von 828bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 14250068|gb|BC008439.1|BC008439 (Hoifto sapiens, 
clone MGC: 14642 IMAGE: 4 0934 82, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 13 

AHE0019 zeigt auf einer Lange von 991bp eine Homologie von 99.29% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13632560 1 ref I XM_011973 . 2 1 {Homo sapiens 
chromosome 11 open reading frame 15 (Cllorfl5), mRNA) 

SEQ ID NO 14 

AHE0022 zeigt auf einer Lange von 990bp eine Homologie von 99.39% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13632560 1 ref 1 XM_011973 . 2 1 (Homo sapiens 
chromosome 11 open reading frame 15 (CllorflS), mRNA) 

SEQ ID NO 15 

AHE0024 zeigt auf einer Lange von 561bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gill3648242|ref |XM_015667.1| (Homo sapiens similar 
to hemoglobin, alpha 2 (LOC82126), mRNA) 

SEQ ID NO 16 

AHE0027 zeigt auf einer Lange von 328bp eirie Homologie von 99.70% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|1944€28|gb|J01415.1|HUMMTCG {Human 
mitochondrion, complete genome) 

SEQ ID NO 17 

AHE0028 zeigt auf einer Lange von 58€bp eine Homologie von 99.83% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 161654751 ref 1XM_054 368.21 (Homo sapiens 
ribosomal protein Lll (RPLll), mRNA) 

SEQ ID NO 18 

AHE0029 zeigt auf einer LSnge von 559bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 1 3 64 8 2 4 2 1 r ef | XM_01S 667 .11 < Homo sapiens similar 
to hemoglobin, alpha 2 {LOC82126), mElNA) 

SEQ ID NO 19 

AHE0032 zeigt auf einer Lange von 802bp eine Homologie von 99.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 14735820 1 ref | XM_029964 . 1 1 (Homo sapiens 
progestagen-associated endometrial protein (placental protein 14, pregnancy- 
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SEQ ID NO 20 

AHE0033 zeigt auf einer LSnge von 4 65bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|15302570|ref |XM_027885.2| (Homo sapiens 
ribosomal protein L13a (RPL13A), mRNA) 

SEQ ID NO 21 

;Uffi0034 zeigt auf einer LSnge von 617bp eine Homologie von 99.84% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 170662931 erab|AJ420429.1|HSA420429 (Homo sapiens 
mRNA full length insert cDNA clone EUROIMAGE 1654781) 

SEQ ID NO 22 

AHE0036 zeigt auf einer LSnge von 509bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 147350361 ref I XM_035105.1| (Homo sapiens 
ribosomal protein L7a (RPL7A) , mRNA) 

SEQ ID NO 23 

AHE0038 zeigt auf einer LSnge von 611bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|10800407|ref |NM_000735.2| (Homo sapiens 
glycoprotein hormones, alpha polypeptide (CGA) , mRNA) 



SEQ ID NO 24 

AHE0039 zeigt auf einer LSnge von 692bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 15431292|ref |NM_002948.2I (Homo sapiens 
ribosomal protein L15 (RPL15), mRNA) 

SEQ ID NO 25- 

AHE0043 zeigt auf einer LSnge von 1086bp .eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 147436191 ref I XM_042055 . 1 1 (Homo sapiens 
poly (A) -binding protein, cytoplasmic 1 (PABPCl), mRNA) 

SEQ ID NO 26 

AHE0045 zeigt auf einer Lange von 477bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 15317835 1 ref 1XM_053662.1| (Homo sapiens similar 
to hemoglobin, alpha 2 (LOC82126), mRNA) 

SEQ ID NO 27 

AHE0047 zeigt auf einer Lange von 1380bp eine Homologie von 99.71% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi 1 17453884 I ref |XM_007399.5| (Homo sapiens 
protease, cysteine, 1 (legumain) (PRSCl), mRNA) und 
auf einer LSnge von 1380bp eine Homologie von 99.71% zu 
gi|14124955|gb|BC0O8O04.1|BC008004 ^Homo sapiens, protease, cysteine, 1 
(legumain) 

SEQ ID NO 28 

AHE0048 zeigt auf einer LSnge von 8711:^ eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden DatenbankeintrSgen : gi| 14755222|ref |XM_042251.11 (Homo sapiens 
peptidylprolyl' isomerase B (cyclophilin B) (PPIB) mRNA) und 
auf einer Lange von 8€8bp eine Homologie von 100.00% zu 
gi|337998|gb|M63573.1|HDMSCYLP (Human secreted cyclophilin-like protein 
(SCYLP) mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 29 

AHE0049 zeigt auf einer LSnge von 1238bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 1746440S|ref |XMj004559.S| tHomo sapiens 
<iiscoidin domain receptor family, member 1 (DDRl), mRNA) 



SEQ ID NO 30 
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AHE0050 zeigt auf einer LSnge von 971bp eine Homologie von 99.90% zu 
folgendem Datenbankeintrag giri6162442| ref |XM_030742.2| (Homo sapiens similar 
to prostate stem cell antigen (LOC90297), mRNA) 

SEQ ID NO 31 

AHE0054 zeigt auf einer Lange von 800bp eine Homologie von 100.00% zu' 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 173915101 gb|BC018695. 1 IBC018695 (Homo sapiens, 
clone MGC:3838 IMAGE: 2964732, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 32 

AHE0055 zeigt auf einer LSnge von 603bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|3367505|gb|AC005369.1|AC005369 (Homo sapiens 
chromosome 5, BAG clone 119j3 (LBNL H175), complete sequence) 

SEQ ID NO 33 ' 

AHE0057 zeigt auf einer Lange von 1585bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 17436238 I ref I XM_010738 . 3 1 (Homo sapiens similar 
to guanine nucleotide binding protein (G protein), alpha inhibiting activity 
polypeptide 3; 87U6 (H. sapiens) (LOC126995), mRNA) 

SEQ ID NO 34 

AHE0059 zeigt auf einer Lange voii 101 6bp eine Homologie von 100.-00% zu 

folgendem Datenbankeintrag gi|14762306|ref |XM_01O267.4| (Homo sapiens 
integral membrane protein 2A (ITM2A), mRNA) 

AHE0059 zeigt auf einer LSnge von 1013bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|33293751gb|AF038953.1|AF038953 (Homo sapiens 
E25 protein mRNA, conplete cds) 

SEQ ID NO 35 

AHE0060 zeigt auf einer L^nge von 475bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 154262511 ref I NM_033i83.1| (Homo sapiens 
chorionic gonadotropin, beta polypeptide 8 (CGB8), mRNA) 

SEQ ID NO 36 

AHE0061 zeigt auf einer LSnge von 475bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 154262511 ref I NM_033183.1| (Homo sapiens 
chorionic gonadotropin, beta polypeptide 8 (CGB8), mRNA) 

SEQ ID NO 37 

AHE0062 zeigt auf einer LSnge von 476bp eine Homologie von 99.79% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 154262511 ref I NM_033183. 11 (Homo sapiens 
chorionic gonadotropin, beta polypeptide 8 (CGB8), mRNA) 

SEQ ID NO 38 

AHE0063 zeigt auf einer LSnge von 1762bp eine Homologie von 99.83% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|147784881ref |XM_038584 .11 (Homo sapiens tissue 
inhibitor of metalloproteinase 3 (Sorsby fundus dystrophy, 
pseudoinflammatory) (TIMP3), mRNA) 

SEQ ID NO 39 

AHE0065 zeigt auf einer LSnge von 533bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintr^gen : gi| 1944628 1 gb IJ014 15.1 1 HDMMTCG (Human 
mitochondrion, complete genome) und 

auf einer Lange von S33bp eine Homologie von 100.00% zu 

gi|12652940|gblBC000228.1|BC00022B <Homo sapiens. Similar to transducin-like 
enhancer of split 1, homolog of Drosophila E(spl), clone IMAGE: 3353308, mRNA) 



SEQ ID NO 40 
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AHE0066 zeigt auf einer LSnge von 1347bp eine Homologie von 99.78% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 14714728 1 gb| BC010507 . 1 1 BC010507 (Homo sapiens, 
CD14 antigen, clone MGC: 17221 IMAGE: 414 9008, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 41 

AHE0068 zeigt auf einer LSnge von 820bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi 1147718561 ref|XM_04 6252.1 1 (Homo sapiens 
similar to embryonic epithelial gene 1; selectively expressed in embryonic 
epithelia protein-1 (LOC87065), mRNA)AHE0068 zeigt auf einer Lange von 820bp 
eine Homologie von 100.00% zu folgendem Datenbankeintrag 

gi 1 13543541 |gb|BC005929.1|BC005929 (Homo sapiens, proteoglycan 2, bone marrow 
(natural killer cell activator, eosinophil granule major basic protein), 
clone MGC: 14537 IMAGE: 404 3815, mRNA, complete cds) und 
auf einer LSnge von 820bp eine Homologie von 100.00% zu 

gi| 34 4751 emb I Y00809.il HSMBP (Human mRNA for eosinophil granule major basic 
protein (MBP) ) 

SEQ ID NO 42 

AHE0069 zeigt auf einer LSnge von 5861:^ eine Homologie von 99.83% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|16972837|emb|AL353801.13|AL353801 (Human DNA 
sequence from clone RP11-285G1 on chromosome 10, complete sequence (Homo 
sapiens] ) 

SEQ ID NO 43 

AHE0075 zeigt auf einer LSnge von 609bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|177194|gb|M63397.1|HUM3BHSD03 (Human 3-beta-- 
hydroxysteroid dehydrogenase/delta-5-4"isomerase (3-beta-HSD) gene, exon 3 

and <:omplete cds) 

SEQ ID NO 4 4 

AHE0076 zeigt auf einer Lange von 508bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi|10862836|emb|AL096677.21|HSJ322G13 (Human 
DNA sequence from clone RP3-322G13 on chromosome 20pll. 21-12 . 3 Contains the 
gene for NTF2-related export protein <NXT1), a gene for zinc finger protein 
FLJ21794, two putative novel genes, the gene f or jbeta-soluble NSF attachment 
protein) und 

auf einer Mnge von 502bp eine Homologie von 100.00% zu 

gi 114786727 1 ref I XM_046643. II (Homo sapiens NTF2-related export protein 1 

(NXTl), mRNA) 

SEQ ID NO 45 

AHE0077 zeigt auf einer LSnge von 4751^ eine Hcanologie von 99.79% zu z 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 15426251 1 ref I NM_033183 . 1 1 <Homo sapiens 
<:horionic gonadotropin, beta polypeptide 8 (CGB8), mRNA) 

SEQ ID NO 46 

AHE0080 zeigt auf einer LSnge von 816bp eine Homologie von 99.75% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1147746901 ref I XM_018018. 2 1 (Homo sapiens 
hypothetical protein FLJ20898 (FLJ20898), mRNA) 

SEQ ID NO 47 

AHE0081 zeigt auf einer LSnge von 255tp eine Homologie von 92.S5% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 14731569 1 ref |XM_027978. 11 (Homo sapiens <:ASP8 
and EADD-like apoptosis regulator XCFLAR) , mRNA) 

SEQ ID NO 48 

AHE0082 zeigt auf einer L^nge von 387bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|17105395|ref |NM_000992.2| (Homo sapiens 
ribosomal protein L29 MRPL29) , mRNA) 



wo 03/«58tl2 1 PCT/EP03/00270 

47/80 



SEQ ID NO 49 

AHE0084 zeigt auf einer Lange von Sllbp eine Homologie von 99.80% zu 
folgendem Datenbankeintrag gil 174 61953|ref |XM_038402.3| (Homo sapiens protein 
disulfide isomerase-related protein (P5), mRNA) 

SEQ ID NO 50 

AHE0086 zeigt auf einer LSnge von 961bp eine Homologie von 99.79% zu 
folgendem Datenbankeintrag gil 17455859|ref |XM_03814 6.2| (Homo sapiens similar 
to GJt^MMA-INTERFERON INDUCIBLE LYSOSOMAL THIOL REDUCTASE PRECURSOR (GAMMA- 
INTERFERON-INDUCIBLE PROTEIN IP- 30) (H. sapiens) (LOC126359), mRNA) 

SEQ ID NO 51 

AHE0089 zeigt auf einer LSnge von 387bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gil 17105395|ref |NM_000992.2| (Homo sapiens 
ribosomal protein L29 (RPL29), mRNA) " 

SEQ ID NO 52 

AHE0091 zeigt auf einer LSnge von 864bp eine Homologie von 99.88% zu 

folgendem Datenbankeintrag gi 1 1265254 6 1 gb| BC000013. 1 1 BC000013 (Homo sapiens, 
insulin-like growth factor binding protein 3, clone MGC:2305 IMAGE: 3506666/ 
mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 53 

AHE0092 zeigt auf einer LSnge von 637bp eine Homologie von 99.84% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 1944628 |gb|J01415.1 1 HUMMTCG (Human 
mitochondrion, complete genome) 

SEQ ID NO 54 

AHE0094 zeigt auf einer Lfinge von 494bp eine Homologie von 99.80% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi|15297223|ref |XM_004O20.2| (Homo sapiens 
ribosomal protein S23 (RPS23), mRNA) und 
auf einer LSnge von 479bp eine Homologie von 91.65% zu 

.gill3516382|dbj IAP002906.2IAP002906 (Homo sapiens genomic DNA, chromosome 
8q23, clone: KB1589B1) 

'SEQ ID NO 55 

AHE0096 zeigt auf einer LSnge von 801bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 17390330 1 gb|BC018150 - 1 IBC018 150 (Homo sapiens, 
. eukaryotic translation elongation factor 1 alpha 1, clone MGC:9725 
IMAGE: 3851 939, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 56 

AHE0104 zeigt auf einer Lange von 98bp eine Homologie von 100,00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|17425253|dbj IAP003O86.21AP003086 (Homo sapiens 
genomic DNA, chromosome llq, clone:RPll-452H21, complete sequence) 

SEQ ID NO 57 

AHE0106 zeigt auf einer LSnge von 775bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|14746538|ref |XM_050297.1| (Homo sapiens X-ray 
repair complementing defective repair in Chinese hamster -cells 3 (XRCC3), 
mRNA) 

SEQ ID NO 58 

AHE0107 zeigt auf einer Lange von 454t^ eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 14627281 |gb|BC009316.HBCOO9316 ^Homo sapiens. 
Similar to NADH dehydrogenase 1, clone IMAGE: 4120469, mRNA) 



SEQ ID NO 59 
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AHE0112 zeigt auf einer LSnge von 1633bp eine Homologie von 99.94% zu 
folgendem DatenbanJceintrag gi 1 4507182 1 ref |NM_003563. 1 1 (Homo sapiens speckle- 
type P02 protein (SPOP), mRNA) 

SEQ ID NO 60 

AHE0115 zeigt auf einer LSnge von 1354bp eine Homologie von 99.93% zu 
folgendem DatenbanJceintrag gi 1 13876494 |gblAC0264 48 . 5 1 AC026448 (Homo sapiens 
chromosome 5 clone CTD-2314I6, complete sequence) 



SEQ ID NO 61 

AHE0117 zeigt auf einer LSinge von llOSbp eine Homologie von 99.46% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|13938248|gb|BC007250.1|BC007250 (Homo sapiens, 
coatomer protein complex, subunit epsilon, clone MGC:15494 IMAGE: 2989183, 
mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 62 

AHE0118 zeigt auf einer LSnge von 379bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|11431181|ref |XM_007936.1| (Homo sapiens similar 
to hemoglobin, alpha 2 (LOC82126), mRNA) 



i 



SEQ ID NO 63 

AHE0119 zeigt auf einer Lange von 395bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datei±>ankeintrag gi| 17390330|gb|BC018150.1 IBC018150 (Homo sapiens, 
eukaryotic translation elongation factor 1 alpha 1, clone MGC:9725 
IMAGE: 3851939, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 64 , 

AHE0120 zeigt auf einer LSnge von 1629bp eine Homologie von 99.75% zu C/5 

folgendem Datenbankeintrag gi|17437231|ref |XM_051522.2| (Homo sapiens G "-^ 
protein-coupled receptor (RDCl), mRNA) 

SEQ ID NO 65 

AHE0121 zeigt auf einer LSnge von 771bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 194 4628 I gb|J01415. 1 IHUMMTCG (Human 
mitochondrion, -complete genome). 

SEQ ID NO 66 . 

AHE0124 zeigt auf einer LSnge von 929bp eine Homologie von 99.89% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gil 14759950 1 ref|XM_010202. 4 | (Homo sapiens 
proteolipid protein 2 (colonic epithelium-enriched) (PLP2), mRNA) und 
auf einer L^nge von 419bp eine Homologie von 99.76% zu 

gil 6180170 |gb|AF196779.1 1 AF196779 (Homo sapiens transcription factor IGHM 
enhancer 3, JMll protein, JM4 protein, JM5 protein, T54 protein, JMIO 
protein, A4 differentiation-dependent protein, triple LIM domain protein 6, 
and synaptophysin genes, xzomplete cds; and L-type calcium -channel a) 

SEQ ID NO 67 

AHEt)134 zeigt auf einer LSnge von 624bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 114017398 1 gb|Ay029066.1 1 (Homo -sapiens Humanin 
(HNl) mRNA, conqplete cds) 

SEQ ID NO 68 

AHE0136 zeigt auf einer LSnge von 646bp eine Homologie von 99.85% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|6808173|emb1AL137515.1 IHSM802247 (Homo sapiens 
mRNA; cim DKFZp5€4M1178 (from clone DKFZp5€4M1178) ; partial cds) 

SEQ ID NO 69 

AHE0137 zeigt auf einer LSnge von 601bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi]14591906|ref lNMjO00985.2| (Homo sapiens 



o 
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SEQ ID NO 70 

AHE0138 zeigt auf einer LSnge von 508bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi|806853|gb|U23028.1|HSU23028 (Human 
eukaryotic initiation factor 2B-ep5ilon mRNA, partial cds) und 
auf einer LSnge von 505bp eine Homologie von 84.75% zu 

gi|806855lgblU23037,l|OCU23037 (Oryctolagus cuniculus eukaryotic initiation 
factor 2B-epsilon mRNA/ complete cds) 

SEQ ID NO 71 

AHE0139 zeigt auf einer LSnge von 675bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi 1 14755669 1 ref I XM_048711 . 1 1 (Homo sapiens 
glycoprotein hoirmones, alpha polypeptide (CGA) , mRNA) und 
auf einer LSnge von 617bp eine Homologie von 99.84% zu 

gi|31868|emblV00518.1|HSGONA (Human messenger RNA for chorionic gonadotropin) 
SEQ ID NO 72 

AHE0146 zeigt auf einer LSnge von 1029bp eine Homologie von 99.61% zu 

folgenden Datenbankeintragen: gi | 16175755 | ref I XM_056066. 1 I (Homo sapiens 

tissue factor pathway inhibitor 2 (TFPI2), mRNA) und 

auf einer Lange von 1021bp eine Homologie von 99.22% zu 

gi| 484050 1 dbj I D29992.il HUMPP5 (Homo sapiens mRNA for placental protein 5 

(PP5), complete cds) 

SEQ ID NO 73 

AHE0148 zeigt auf einer Lange von 511bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen:gi|14753597|ref |XM_007324^4 I (Homo sapiens CGI- 
99 protein (LOC51637), mRNA), 

auf einer Lange "von 511bp eine Homologie von 100.00% zu 
gi|5410295|gb|AF100755.1|AF10075S (Homo sapiens homeobox prox 1 mRNA, 
complete cds) und 

auf einer Lange von 508bp eine Homologie von 100.00% zu 

gi 1 12804600 1 gb lBC001722.il BC001722 (Homo sapiens, CGI-99 protein, clone 

MGC:680 IMAGE: 3528725, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 74 

AHE0151 zeigt auf einer Lange von 471bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|15314558|ref |XM_051496.2| (Homo sapiens 
ribosomal protein S25 (RPS25), mRNA) 

SEQ ID NO 75 

AHE0152 zeigt auf einer Lange von 669bp eine Homologie von 100,00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|4884139|emb|AL050110.1|HSM8O0197 (Homo sapiens 
mRNA; cDNA DKFZp586J0619 (from clone DKFZp586J0619) ; partial cds) 

SEQ ID NO 76 

AHE0155 zeigt auf einer Lange von 128tp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 16160667 | ref I XM_016522 . 3 1 (Homo sapiens similar 
to PROTEIN DISULFIDE ISOMERASE A3 PRECURSOR (DISULFIDE ISOMERASE ER-60) 
•(ERP60) (58 KDA MICROSOMAL PROTEIN) (P58) •(ERP57) (LOC113200), mRNA) 

SEQ ID NO 77 

AHE0156 zeigt auf einer Lange von 297bp eine Homologie von 99.€€% zu. • 
folgenden Datenbankeintragen: gi|15668103|gb|AC011893.7| (Homo sapiens 
chromosome 2 clone RP11--34L23, ccanaplete sequence), 
auf einer LSnge von 290bp eine Homologie von 99.66% zu 

gi|17441904|ref |XM_043196.2| (Homo sapiens UBX domain-containing 2 <0BXD2), 
mRNA) und 
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auf einer LSnge von 290bp eine Homologie von 99.31% zu folgendem 
Datenbankeintrag gi|1663703|cibj |D87684,1|D87684 (Homo sapiens mRNA for 
KIAA0242 protein, partial cds) 

SEQ ID NO 78 

AHE0157 zeigt auf einer LSnge von 690bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi|10800407|ref |NM_000735.21 (Homo sapiens 
glycoprotein hormones, alpha polypeptide (CGA) , mRNA) und 
auf einer LSnge von 617bp eine Homologie von 100.00% zu folgendem 
Datenbankeintrag gi|31868|emb|V00518.1|HSGONA (Human messenger RNA for 
chorionic gonadotropin) 

SEQ ID NO 79 

AHE0158 zeigt auf einer Lange von 462bp eine Homologie von 100,00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13273284 |gb| AF347015.il AF347015 (Homo sapiens 
mitochondrion, complete genome) 

SEQ ID NO 80 

AHE0160 zeigt auf einer LSnge von 344bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi| 15309243|ref |XM_006026.5| (Homo sapiens 
ribosomal protein S28 (RPS28), mRNA) und 
auf einer Lange von 344bp eine Homologie von 99.71% zu 

gi|17402957|gb|BC018810.1lBC018810 (Homo sapiens, clone IMAGE: 2961300, mRNA) 
SEQ ID NO 81 

AHE0164 zeigt auf einer Lange von 339bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 16306560 1 ref I NM_000997 . 2 1 {Homo sapiens 
ribosomal protein L37 (RPL37), mRNA) 

SEQ ID NO 82 

AHE0165 zeigt auf einer Lange von 1466bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi|16156381|ref |XM_055699.1| (Homo sapiens 
ectonucleoside triphosphate diphosphohydrolase 1 (ENTPDl), mRNA) und 
auf einer Lange von 1361bp eine. Homologie von 99.93% zu 

gi|765255|gb|S73813.1|S73813 (CD39=lyiiphoid cell activation antigen [human, B 
lymhpbblastoid cell line, MP-1, 'mRNA, 18i8 nt] ) ' 

SEQ ID NO 83 

AHE0170 zeigt auf einer Lange von 1375bp eine Homologie von 99.64% zu . 
folgendem Datenbankeintrag gi|4503528|ref |NM_001416.1| (Homo sapiens 
eukaryotic translation initiation factor 4A, isoform 1 (EIF4A1), mRNA) 

SEQ ID NO 84 

AHE0172 zeigt auf einer Lange von 572bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 14778488 Iref I XM_038S84.1 1 (Homo sapiens tissue 
inhibitor of metalloproteinase 3 (Sorsby fundus dystrophy, 
pseudoinflammatory) (TIMP3), mRNA) 

SEQ ID NO 85 

AHE0174 zeigt auf einer Lange von 2014bp eine Homologie von 99.€S% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 1905691 gblM94891,l|HUMPSBG4 (Human pregnancy 
specific beta- 1 -glycoprotein 4 (PSG4) mRNA, conqplete cds) 

SEQ ID NO 86 . 

AHE0178 zeigt auf einer Lange von 1295bp eine Homologie von 99.85% zu 
folgendem Datenbankeintrag gill4041764 |emb|AL589-666.5|AL589666 ^Human DNA 
sequence from clone RP11-321N4 on chromosome S, coii5>lete sequence [Homo 
sapiens] ) 
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AHE0180 zeigt auf einer LSnge von 431bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden DatenbankeintrSgen: gi I 8895098 I gbl AF164798 . 1 1 AF164798 (Homo sapiens 
hypothetical transmembrane protein mRNA, complete cds) und 
auf einer LSnge von 432bp eine Homologie von 99.77% zu 

gil 14091670 1 gb|AF371963.1 1 AF371963 (Homo sapiens immediate early response 3 
interacting protein mRNA, con^lete cds) 

SEQ ID NO 88 

AHE0184 zeigt auf einer Lange von 118bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gill7026916|gb|AF436568.1|AF436568 (Parapsyche 
elsis cytochrome oxidase subunit 1 (COX) gene, partial cds; mitochondrial 
gene for mitochondrial product) 

SEQ ID NO 89 

AHE0186 zeigt auf einer Lange von 649bp eine Homologie von 100.00% zu 

folgenden Datenbankeintragen : gi| 147603051 ref I XM_045602.1| (Homo sapiens 

nuclear receptor co-repressor 2 (NC0R2), mRNA) und 

auf einer Lange von 649bp eine Homologie von 99.54% zu 

gi|4 559297|gb|AF125672.1lAF125672 (Homo sapiens silencing mediator of 

retinoic acid and thyroid hormone receptor extended isoform (SMRTE) mRNA, 

complete cds) 

SEQ ID NO 90 

AHE0191 zeigt auf einer Lange von 570bp eine Homologie von 99.47% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|4504352|ref |NM_000559.1| (Homo sapiens 
hemoglobin, gamma A (HBGl), mRNA) 

SEQ ID NO 91 

AHE0193 zeigt auf einer Lange von 1476bp eine Homologie von 99.80% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 10436646|dbj IAK024298.1 IAK024298 (Homo sapiens 
cDNA FLJ14236 fis, clone NT2RP4000515) 

SEQ ID NO 92 

AHE0195 zeigt auf einer Lange von 551bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13648242 1 ref I XM_pi5667 . IJ (Homo sapiens similar 
to hemoglobin,' alpha 2 "(LOC82126) irilNA) ' . 

SEQ ID NO 93 

AHE0198 zeigt auf einer Lange von 475bp eine Homologie von 99.79% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi| 154262511 refjNM_033183.1| (Homo sapiens 
chorionic gonadotropin, beta polypeptide 8 (CGB8), mRNA) und 
auf einer Lange von 475bp eine Homologie von 99.79% zu 
gill5451747|ref |NM_033043.1| (Homo sapiens chorionic gonadotropin, beta 
polypeptide 5 (CGB5), mRNA) 

SEQ ID NO 94 

AHE0199 zeigt auf einer Lange von 235bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|14626269|gb|AC066613.7|AC066613 (Homo sapiens 
chromosome 15 clone RP11-707P17 map 15q21-2, conqplete sequence) 

SEQ ID NO 95 

AHE0202 zeigt auf einer Lange von 967bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|14043790|gb|BC007850.1|BC007850 (Homo sapiens. 
Similar to solute carrier family 25 ^mitochondrial carrier; adenine 
nucleotide translocator) , member 5, clone MGC: 14294 IMAGE: 4136545, mRNA, 
complete cds) 



SEQ ID NO 96 
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AMLOOOl zeigt auf einer LSnge von 360bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gil 6680703|ref |NM_0074 69.1| (Mus musculus 
apolipoprotein CI (Apocl), mRNA) 

SEQ ID NO 97 

AML0002 zeigt auf einer Lange von 4 69bp eine Homologie von 99.15% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1191998 I gb|M79361 . 1 IMUSAPOAIIA <Mouse 
apolipoprotein A-II mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 98 

AML0003 zeigt auf einer L^nge von 824bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 132778931 gb I BC003820.il BC003820 (Mus musculus, 
Sjogren syndrome antigen clone MGC:6189 IMAGE: 3593742/ mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 99 

AML0005 zeigt auf einer LSnge von 820bp eine Homologie von 97.68% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi I 4249594 I gb I AF047727.il AF047727 (Mus musculus 
CYP2C40 (Cyp2c40) mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 100 

AML0006 zeigt auf einer LSnge von 74 5bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13879534 I gbl BC006749. 1 IBC006749 (Mus musculus, 
UDP-glucose dehydrogenase, clone MGC: 11441 IMAGE: 3708709, mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 101 

AML0007 zeigt auf einer LSnge von 114 Obp eine Homologie von 98.86% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|12856836idbj |AK017546.1|AK017546 (Mus musculus 
8 days embryo cDNA, RIKEN full-length enriched library, clone :5730411F24, 
full insert sequence) 

SEQ ID NO 102 

AML0009 zeigt auf einer Lange von 852bp eine Homologie von 99.88% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 66780861 ref I NM_009247. 1 1 (Mus musculus serine 
protease inhibitor 1-5 (Spil-5), mRNA) 

SEQ ID NO 103 • 

AMLOOll zeigt auf einer Mnge von 679bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 6678084 I ref |NM_009246. 1 1 <Mus musculus serine 
protease inhibitor 1-4 (Spil-4), mRNA) 

SEQ ID NO 104 

AML0103 zeigt auf einer Lange von 842bp eine Homologie von 99.8S% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 15214566 1 gb|BC012408. 1 1 BC012408 <Mus musculus, 
Similar to calnexin, clone MGC: 7708 IMAGE: 3497769, mRNA, -complete cds) 

SEq" id no 105 

AML0104 zeigt auf einer Lange von 944bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden Datenbankeintragen: gi 1 12833884 Idtoj I AKO03301.il AK003301 (Mus 
musculus 18 days embryo cDNA,, RIKEN full-length enriched library, 
clone: 1110002111, full insert sequence) und 
auf einer LSnge von 945bp eine Homologie von 99.89% zu 

gi|888€496|gblAF163314.1|AF163314 (Mus musculus putative N-acetyl transferase 
Camello 1 (cmll) mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 106 

AMLOIOS zeigt auf veiner Lange von 1528bp eine Homologie von 99.61% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|15489041|gb|BC013638.1|BC013638 (Mus musculus, 
cysteine dioxygenase 1, cytosolic, clone MGC:18800 IMAGE: 4194939, mRNA, 
conplete cds) 
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SEQ ID NO 107 

AML0107 zeigt auf einer LSnge von 346bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi I 6678082 I ref |NM_009245. 1| (Mus musculus serine 
protease inhibitor 1-3 {Spil-3)/ mRNA) 

SEQ ID NO 108 

SMKOOOl zeigt auf einer L^nge von 1045bp eine Homologie von 99.90% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 12832291|dbj IAK002365. 1IAK002365 (Mus musculus 
adult male kidney cDNA, RIECEN full-length enriched library, clone :0610009B10, 

full insert sequence) 

SEQ ID NO 109 

SMKOOll zeigt auf einer Lange von 135 6bp eine Homologie von 99.78% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi I 6753557 | ref |NM_009984 . 1 1 (Mus musculus 
cathepsin L (Ctsl), mRNA) 

SEQ ID NO 110 

SMK0014 zeigt auf einer Lfinge von 1574bp eine Homologie von 99.87% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1292347 |gb|L12693.1 1 HUMNABP {Mus sp. nucleic 
acid binding protein mRNA, complete cds) 

SEQ ID NO 111 

SMK0025 zeigt auf einer LSnge von 1286bp eine Homologie von 99.38% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi I 6671717 I ref |NM_007656. 1 1 (Mus musculus kangai 1 
(suppression of tiomorigenicity 6, prostate) (Kail), mRNA) 

SEQ ID NO 112 

SMK0035 zeigt auf einer LSnge von 598bp eine Homologie von 91.47% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|83935611ref |NM_017060.1| (Rattus norvegicus 
Hras-revertant gene 107 (Hrevl07), mRNA) 

SEQ ID NO 113 

SMK0686 zeigt auf einer L^nge von llOObp eine Homologie von 100.00% zu 
folgenden DatenbankeintrSgen : gi 1 17028405 1 gblBC017517.1 IBC017517 (Mus 
musculus, Similar to ubiquitin specific protease. 2, clone MGC: 27630 
IMAGE: 4506362, mRNA, complete cds) und 

auf einer Loinge von llOlbp eine Homologie von 95.55% zu folgendem 
Datenbankeintrag gi| 6492125|gblAF106659. 1IAF106659 (Rattus norvegicus 
deubiquitinating enzyme Ubp69 (ubp69) mRNA, coiqplete cds) 

SEQ ID NO 114 

SMK0096 zeigt auf einer LSnge von 1831bp eine Homologie von 99.73% zu 
folgenden Datenbankeintragen : gi|16975522|gb|BC013548.1|BC013548 <Mus 
musculus, clone MGC:19339 IMAGE: 4222058, mRNA, coitplete cds), 
auf einer Lange von 671bp eine Homologie von 99.40% zu 

gi|12845794|dbj|AK010387.1|AK010387 (Mus musculus ES <:ells cDNA, RIKEN full- 
length enriched library, clone: 2410004H02, full insert sequence), 
auf einer Lange von 1128bp eine Homologie von 81.65% zu. 

gi|17482855|ref |XM_058991.1| (Homo sapiens similar to aldehyde dehydrogenase; 

ALDH (H. sapiens) (LOC126133), mRNA) und 

auf einer Lange von 821bp eine Homologie von 82.70% zu 

gi|14767056|ref |XM_040199.11 (Homo sapiens similar to 10- 

formyltetrahydrofolate dehydrogenase (LOC91715), mRNA) 

SEQ ID NO 115 

SMKOlOO zeigt auf einer Lange von 1096t^ eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag -gil 14713271|gbrBC008137.1 IBC008137 (Mus musculus, 
Similar to RIKEN cDNA ^33041'6C07 gene^ clone IMAGE: 35824 10, mRNA) 
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SMK0126 zeigt auf einer LSnge von 871bp eine Homologie von 99.77% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi I 6680304 1 ref |NM_008302 . 1 1 (Mus musculus heat 
shock protein, 84 kDa 1 (Hsp84-1), mRNA) 

SEQ ID NO 117 

SMK0131 zeigt auf einer LSnge von 662bp eine Homologie von 100.00% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi|15795232|gb|AE008683.1|AE008683 (Mus musculus 
T-cell receptor alpha/delta locus section 1 of 4 of the complete region) 

SEQ ID NO 118 

SMK0136 zeigt auf einer LSnge von 1575bp eine Homologie von 99.81% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi| 292347 |gb|L12693.1 1 HUMNABP (Mus sp. nucleic 
acid binding protein mRNA, coirplete cds) 

SEQ ID NO 119 

SMK0143 zeigt auf einer LSnge von 1352bp eine Homologie von 99.93% zu 
folgendem Datenbankeintrag gi 1 13386337 1 ref |NM 028.712.11 (Mus musculus RIKEN 
cDNA 4021402C18 gene (4021402C18Rik) , mRNA) 
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SEQ ID NO 209 
>SMK0006 

AGGGGCTTCGGACCCGGAAGTGGCGCCTTGGGCTCCCGGCGGCGCCGCGGGGATGGCGGG 
AGCCGGAGCTGGTGCAGGAGCTCGGGGCGGCGCGCCGGCCGGAGTCGAGGCCCGCGCTCG 
GGACCCGCCACCCGCGCACCGCGCGCACCCTCGCCATCCTCGGCCCGCGGCTCAGCCGTC 
GGCGCGCAGGATGGACGGCGGCCCGGGCGCCCCGGGCTCCGGGGACAACGCCCCGACCAC 
CGAGGCGCTGTTCGTGGCGCTGGGCGCGGGCGTGACGGCTCTCAGTCACCCGCTGCTCTA 
CGTGAAGCTGCTGATCCAGGTGGGTCATGAGCCGATGCCCCCCACCCTTGGGACCAATGT 
GCTGGGGAGGAAGGTCCTCTACCTGCCGAGCTTCTTCACCTATGCCAAGTACATTGTGCA 
GGTGGATGGGAAGATAGGGCTCTTCCGGGGCCTGAGCCCCCGCCTTATGTCCAACGCCTT 
GTCCACTGTGACCCGCGGCAGCATGAAGAAGGTTTTCCCTCCAGATGAGATGGAGCAGGT 
TTCCAACAAGGACGACATGAAGACCTCACTCAAGAAAGTTGTGAAGGAGACATCGTATGA 
GATGATGATGCAGTGTGTATCGCGAATGCTGGCCCATCCCTTACACGTGATCTCGATGCG 
ATGCATGGTGCAGTTTGTGGGACGGGAGGCCAAGTACAGTGGTGTGCTGAGTTCTATTGG 
GAAGATCTTCAAGGAAGAGGGGCTGCTGGGATTCTTCGTTGGCTTAATCCCTCACCTCCT 
GGGCGATGTGGTTTTCTTGTGGGGCTGTAACCTGCTGGCCCACTTCATCAATGCCTACTT 
GGTGGACGACAGCTTTAGCCAGGCCCTGGCCATCCGGAGCTACACCAAGTTTGTGATGGG 
GATTGCAGTGAGCATGCTGACCTACCCCTTCCTGCTCGTTGGAGATCTCATGGCAGTGAA 
CAACTGTGGGCTGCGGGCTGGACTCCCTCCGTATTCCCCTGTGTTCAAGTCCTGGATCCA 
CTGCTGGAAGTACCTGAGTGTGCAGGGCCAGCTCTTCCGCGGCTCCAGCCTGCTTTTCCG 
CCGGGTGTCATCGGGGTCATGCTTTGCCCTGGAGTAACCTAAGCTGCCCGACCAAACATT 
TATGGGGTCTTAGCCTACCCCTGGTGAGGACCCATCATCTCAGATGCCCAAGGGTGACTC 
CAGCCCAGCCTGGCTTCATGTCCATATTTGCCATGTGTCTGTCCAGATGTGGGCTGGTGG 
AGGTGGGTCACCTGGGACCTGGGGAAGCCTGGGGGAGCAGTGTTGGGGTGGCATCCCCTT 
CCTGCCTAGAGGTACTGGAGTCCATCTTGTACTCAGGCAGAGGCAGGCTGCAGAGGCAAA 
CGTCACTCAGTGGCAAGGCTTCCCTGCACCTCTAGCCCAGCTCATCCTGCCAGTGAGCCA 
GAAGCACCCCCGCCCCCCACTTCCTGCTTTGTAAATTGGGCGCCATCACACCTGGGCCAT 
GGGAGGCTGGCGCTATGTTCCCAACACTAATTTTCTTATACAAGGGTGGTGCCTTCTCCT 
GAATAGGAAATCATGTTCTCCTCAGACCATCCCCTCATCTGCTTGTCTGTGCTGGTGACG 
CCAGGTGTGAGGGTTCAGTCACTGTGCTGGGTGCGAATACGCACAGGTTACATAGGCCGA 
CATCTAGTCCTCCCCTCGTGGTAAGATAGACCCATCTCCTCGAATAAATGTATTGGTGGT 
GATTTGGAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 210 
>SMK0102 

AAftGGTTTCCTCGCCGCCGGCCAAGATGAACCGATTCTTCGGAA?W\GGGAAACa:AAGGC 
TCCGCCACCTAGCTTGACGGACTGCATTGGGACGGTGGATAGCAGGGCAGAATCCATTGA 
CAAAAAGATTTCCCGGCTGGATGCTGAACTAGTGAAATATAAGGATC7\AATC7\AGAAGAT 
GAGAGAGGGTCCTGCTAAGAACATGGTCAAACAGAZ\AGCCCTGAGAGTTTTAAAGCAAAA 
GCGGATGTATGAGCAACAGCGAGACAACCTGGCCC^^ 

TAATTACACCMCCAGTCACTAAAGGACACCAAGACCACGGTTGATGCCATGAAGTTGC^ 

AGTAAAGGAA?ITGAAGAAGGCATATAAGGAAGTAAAAATTGACCAGATTGAGGACTTAC^ 

AGACCAGCTGGAGGATATGATGGAAGATGCAAATGAGATCCAGGAAG^^ 

CTACGGCACCCCAGAGTTAGATGAGGACGACCTGGAAGCAGAGTTAGATGCGCTGGGCGA 

TGRGCTTCTGGCTGATGAAGATAGCTCCTACTTGGATGAGGCAGCTTCCGCTCCTGC^ 

TCCGGAAGGTGTTCCCACTGACACAAAAAACAAGGATGGCGTGCTGGTGGATGAATTTGG 

ACTGCCGCAGATTCCCGCTTCXSTAGACTTACAACATTCCAGCACGTGATGT^ 

AGAGAAGTATTCTGGGACTAGGAAATAGTTCCCGATCTGCCAACCAGATTTAGGTTTCTT 

TCCTTTCTTTGAAGAAAAAGCTATCTACACTGCTCCTGTATTTTTATTTTTTCCGTTAAG 

GAATTCATTGCTTTTGGGAAGCTGTCTTTACTAAAACTTGATTCTTTTTTTTTTTTTTCT 

CTTAGG2\AAGACTAATTGAAAAGTACCCTTGACTTTGTATGACTTGTTTT^^ 

CAATAATCTGAAATTAAACCAAGGAGATGAGACTCTGAATTCTATGGTAGTGTAAGTA<^ 

GTCTCAGrGTGCTGATACATTGATAAGATAAAAGTGATTGATGAGATTGGGACTGCTGAT 

AGTArGCTTCAGAACCCTTGTCTGTTGTGGTATTGTAGATGGGTTTAAGTCATGGCCTC 

TTTGATAGATTTTGTTGTGTCATGTGAGCAAGTCATTACACGATC 

CTGTCTCTACGGTATCAT<3JU3TTACTATTTTGATTCCATGGTTCCCT^^ 

TGACTTGTAATGAATAATGAATATTTCTTGATATTTAATGTATAGGACATTTATTTATAC 

TCAATAAATATTTTTCAAAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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SEQ ID NO 211 
>SMK0007-BGH 

NTNNAAGCTCCGGCCCNTGCTCTGGACCATGGAAACTTGTGGCCCAGTANAGNCCTTAGT 
GTAAGGCTTTCANGGGCGGCGGCCATGGAGNCCGTGCTGAACGAGCTGGTGTCTGTGAAG 
GATCTGAANAATTTTGAAAGGAAATTTCAGTCTNAGCAGGCANCTGGTTCTGTGTCCAAG 
AGCACGCAATTTGAATATGCCTGGTGCCTGGTTCGAAGCAAATTO^ATGAGGACATCCGC 
AGAGGCATCGTGCTGCTGGAGGANCTGTTGCCCAAAGGGAGCAAAGAGGAACAGCGGGAC 
TATGTCTTCTACCTGGCCGTGGGCAACTNCCGGCTCAAGGAATATGAAAAGGCTCTAAAG 
TATGTGCGAGGGCTGTTNCANACTNAGCCCCAGAACAACCAGGCCAAGGAGCTGGAACGC 
CTGATTGATAAGGCCATGAAGAAAGATGGACTGGTAGGCATGGCCATCGTTGGTGGCATG 
GCCCTGGGCGTGGCAGGCCTGGCTGGACTCATTGGACTGGCTGTCTCCAAGTCCAAATCC 
TGAAGGCAGCCTCACCTGCTCTCTGCCCCGGGACGCCTAGGAGCCTGGGGGACNCTGGAA 
NAGGGGCCTGTCCATCCTCACCATCGCCTTCCCTTTTNTCCTGCACCCCTGTAGTCTACC 
TCTACAGTCTCCATGACCCCCAGCCTNTTAGCCCCTGCACCTGTCGTTTAACCCTGTCAT 
NCTTTGCAATGAGTGTAAATAAAATTGGGCCGTGGCTCGGG 



SEQ ID NO 212 
>SMK0007-T7 

AGCTCCGCCCCTGCTACTGGACCATGGAGACTGTGGCCCAGTAGAGACCTTAGTGTGAGG 
CTTTCAGGGGCGGCGGCCATGGAGGCCGTGCTGAACGAGCTGGTGTCTGTGGAGGATCTG 
AAGAATTTTGAAAGGAAATTTCAGTCTGAGCAGGCAGCTGGTTCTGTGTCCAAGAGCACG 
CAATTTGAATATGCCTGGTGCCTGGTTCGAAGCAAATACAATGAGGACATCCGCAGAGGC 
ATCGTGCTGCTGGAGGAGCTGTTGCCCAAAGGGAGCAAAGAGGAACAGCGGGACTATGTC 
TTCTACCTGGCCGTGGGCAACTACCGGCTCAAGGAATATGAAAAGGCTCTAAAGTATGTG 
CGAGGGCTGTTGCAGACTGAGCGCCAGAACAACCAGGCCAAGGAGCTGGAACGCCTGATT 
GATAAGGCCATGAAGAAAGATGGACTGGTAGGCA.TGGCCATCGNTGGTGGCATGGCCCTC 
GGCGTGGCAGGCCTGGCTGGACTCATTGGACTGGCTGTCTTCCAAGTNCAAATCCTGAAG 
GCAGNCTNACCTGCTCTNTTGCCCGGGACGCCTAGGAGCCTGGGGGACACTGGAAGAGGG 
GCCTGTCCATACTACCATCGCCTTCCTTTTTTCTGCACCCCTGTAGTCTACCTTTACAGC 
TTCATGACCCCCAGCCTTTTAANNCCTNCACCTGGTNGTTTAACCCTNTCATTCCTTTGC 
AATGAGTGNNAAATAAZ\AATTGGCCCC 

SEQ ID NO 213 
>SMK0007 

ATGGAGGCCGTGCTGAACGAGCTGGTGTCTGTGGAGGATCTGAAGAATTTTGAAAGGAAA 
TTTCAGTCTGAGCAGGCAGCTGGTTCTGTGTCCAAGAGCACGCAATTTGAATATGCCTGG 
TGCCTGGTTCGAAGCAAATACAATGAGGACATCCGCAGAGGCATCGTGCTGCTGGAGGAG 
CTGTTGCCCAAAGGGAGCAAA GAGGAACAGCGGGACTATGTCTTCTAeCTGGCCGTGGG 
CAACTACCGGCTCAAGGAATATGAAAAGGCTCTAAAGTATGTGCGAGGGCTGTTGCAGAC 
TGAGCCCCAGAACAACCAGGCCAAGGAGCTGGAACGCCTGATTGATAAGGCCATGAAGAA 
AGATGGACTGGTAGGCATGGCCATCGTTGGTGGCATGGCCCTGGGCGTGGCAGGCCTGGC 
TGGACTCATTGGACTGGCTGTCTCCAAGTCCAAATCCTGA 



wo 03/058021 




PCT/EPO3/0027O 



57/HO 



Pig. 5 



SEQ ID NO 214 

AHE0015 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 779bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_037370| (Homo sapiens cyclin D-type binding-protein 1 (CCNDBPl)^ 
transcript variant 2, mRNA. ) 

auf einer Lange von 785bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_012142| (Homo sapiens cyclin D-type binding-protein 1 (CCNDBPl), 
transcript variant 1, mRNA.) 

SEQ ID NO 215 

AHE0023 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1360bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA.) 

auf einer Lange von 589bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0084711 (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl-19) / 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 216 

AHE0212 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 510bp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006004 I (Homo sapiens ubiquinol-cytochrome c reductase hinge protein 
(UQCRH), mRNA.) 

auf einer Lange von 218bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025641| (Mus musculus RIKEN cDNA 2610041P16 gene (2610041P16Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 217 

AHE0222 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1633bp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__014489I (Homo sapiens FGF receptor activating protein 1 (FRAGl), mRNA.) 
auf einer Lange von 61bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0S3895| (Rattus norvegicus FGF receptor activating protein 1 (Fragl), 
mRNA.) 

SEQ ID NO 218 

AHE0242 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 866bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_000942 1 (Homo sapiens peptidylprolyl isomerase B (cyclophilin B) (PPIB), 
mRNA.) 

auf einer Lange von 633bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_011149| (Mus musculus peptidylprolyl isomerase B (Ppib), mRNA.) 

SEQ ID NO 219 

AHE0247 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2272bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_005488| (Homo sapiens target of mybl (chicken) (TOMl), mRNA.) 
auf einer Lange von 863bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_011622| (Mus musculus target of mybl homolog (chicken) (Toml), mRNA.) 

SEQ ID NO 220 

AHE0249 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 682bp eine Homologie von 99%- zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002256| (Homo sapiens KiSS-1 metastasis -suppressor <KISS1), mRNA.) 
auf einer Lange von 28bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_145451| (Mus musculus Rimr cDNA 1700020G18 gene (170002<)G18Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 221 * 

AHE0351 zeigt folgende Homologien: 
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auf einer Lange von 455bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_021967| (Homo sapiens small EDRK-rich factor lA (telomeric) (SERFIA), 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 455bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022978| (Homo sapiens small EDRK-rich factor IB (centromeric) (SERFIB), 
mRNAJ 

SEQ ID NO 222 

AHE0421 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 41bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006726| (Homo sapiens LPS-responsive vesicle trafficking, beach and 
anchor containing (LRBA), mRNA.) 

auf einer Lange von 25bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_023480| (Mus musculus RIKEN cDNA llia025H10 gene (1110025H10Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 223 

AHE0438 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 781bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000048| (Homo sapiens argininosuccinate lyase (ASL) , mRNA.) 
auf einer LSnge von 727bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_133768 I (Mus musculus argininosuccinate lyase (Asl), mRNA.) 

SEQ ID NO 224 

AHE0516 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA.) 

auf einer LMnge von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008471| (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl-19), 
mRNA, ) 

SEQ ID NO 225 . 

AHE0518 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 591bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_004040| (Homo sapiens ras homolog gene family, member B (ARHB), mRNA.) 
auf einer LSnge von 662bp eine Homologie von 94% zu folgandem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022542| (Rattus norvegicus rhoB gene (Arhb) , mRNA.) 

SEQ ID NO 226 

AHE0519 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 5€2bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000558| (Homo sapiens hemoglobin, alpha 1 (HBAl), mRNA.) 
auf einer Lange von 562bp eine Homologie von 96% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000517| (Homo sapiens hemoglobin, alpha 2 (HBA2), mRNA.) 

SEQ ID NO 227 

AHE0521 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1303bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref 1NM_004356| (Homo sapiens CD81 antigen (target of 
antiproliferative antibody 1) (CD81), mRNA.) 

auf einer Lange von 493bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_133655| (Mus musculus CD 81 antigen 1Cd81), mRNA.) 

SEQ ID NO 228 

AHE0523 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1794bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag : 
ref |NMJ)01101| (Homo sapiens actin, beta (ACTB) , mRNA.) 

auf einer Lange von 121Sbp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007393| IMus musculus actin, beta, cytoplasmic ^Acti), xnRNA.) 

SEQ ID NO 229 

AHE0525 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1200bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrao : 
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auf einer LSnge von 951bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_015582 NM_032628| (Homo sapiens DKFZP564B147 protein (DKFZP564B147) , 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 230 

AHE0526 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1355bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA.) 

auf einer Lange von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref iNM_008471| (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl-19) , 
mRNA, ) 

SEQ ID NO 231 

AHE0529 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 561bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000517| (Homo sapiens hemoglobin, alpha 2 {HBA2), mRNA.) 
auf einer Lange von 562bp eine Homologie von 96% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000558| (Homo sapiens hemoglobin, alpha 1 (HBAl), mRNA.) 

SEQ ID NO 232 

AHE0530 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 901bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_000942| (Homo sapiens peptidylprolyl isomerase B (cyclophilin B) (PPIB), 
mRNA, ) 

auf einer Lange von 655bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_01114 9| (Mus musculus peptidylprolyl isomerase B (Ppib), mRNA.) 

SEQ ID NO 233 

AHE0532 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1234bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_005984 1 (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carriers- 
citrate transporter), member 1 (SLC25A1), mRNA.) 

auf einer Lange von 959bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_017307 I (Rattus norvegicus solute carrier family 25, member 1 (Slc25al), 
nuclear gene encoding mitochondrial protein, mRNA. ) 

SEQ ID NO 234 

AHE0535 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von S93bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref tNM_006280l (Homo sapiens signal sequence receptor, delta (translocon- 
associated protein delta) (SSR4), mRNA.) 

auf einer Lange von 574bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_017199r (Rattus norvegicus signal sequence receptor 4 (Ssr4), mRNA.) 

SEQ ID NO 235 

AHE0537 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 53bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_142518I (Drosophila melanogaster <DG6007-PA (gatA) , mRNA.) 
auf einer Lange von 37bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_011802| (Mus musculus caseinolytic protease X (E.coli) <Clpx), mRNA.) 

SEQ ID NO 236 

AHE0538 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1027bp eine Homologie von 97% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_033554| (Homo sapiens major histocompatibility ooitplex, class II, DP 
alpha 1 (HLA-DPAl), mRNA.) 

auf einer Lange von 105bp eine Homologie von €5% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_002119I (Homo sapiens major histocon^jatibility complex, class II, DO 
alpha (HLA-DOA), mRNA.) 

SEQ ID NO 237 
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auf einer Lange von 1059bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_020412| (Homo sapiens CHMPl.5 protein (CHMPl.S), mRNA. ) 
auf einer Lfinge von 615bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024190| (Mus musculus RIKEN cDNA 2810405111 gene (2810405IllRik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 238 

AHE0547 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 22bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006423| (Homo sapiens Rab acceptor 1 (prenylated) (RABACl), mRNA.) 
auf einer Lange von 586bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_031774 I (Rattus norvegicus rab acceptor 1 (prenylated) (Rabacl), mRNA.) 

SEQ ID NO 239 

AHE0550 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von lllObp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0164 63| (Homo sapiens hypothetical protein HSPC195 (HSPC195) , mRNA.) 
auf einer LSnge von 1034bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_133687| (Mus musculus RIKEN cDNA 4930415K17 gene (4930415K17Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 24 0 

AHE0551 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1184bp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001398| (Homo sapiens enoyl Coenzyme A hydratase 1, peroxisomal (ECHl), 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 805bp eine Homologie von 83% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022594| (Rattus norvegicus enoyl coenzyme A hydratase 1 (Echl), mRNA.) 

SEQ ID NO 241 

AHE0553 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 119bp eine Homologie von 97% zu folgendem Datenbankeintrag: 
refjNM_022428| (Mus musculus Iroquois related homeobox 6 (Drosophila) (Irx6), 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 113bp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_016358| (Homo sapiens iroqwois homeobox protein 4 (IRX4), mRNA.) 

SEQ ID NO 242 

AHE0554 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial -carrier; 
adenine nucleotide translocator) , meirO^er 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 243 

AHE0555 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 705bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_016068| (Homo sapiens CGI-135 protein (CGI-135), mRNA.) 
auf einer Lange von 515bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025562| (Mus musculus RIKEN cDNA 2010003014 gene (20100O3O14Rik) , ntflNA. ) 

SEQ ID NO 244 

AHE0562 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1479bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_004872| (Homo sapiens chromosome 1 open reading frame 8 <Clorf8), mRNA.) 
auf einer Lange von 9951:^ eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_029565| tMus musculus RIKEN cDNA 1110001M2t) gene (111000m20Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 245 

AHE0565A zeigt folgende Homologien: 
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auf einer L^nge von 1477bp eine Homologie von 99% zu folgendein Datenbankeintrag: 
ref |NM_006317| (Homo sapiens brain abundant, membrane attached signal protein 1 
(BASPl), mRNA.) 

auf einer LSnge von 34 4bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl), mRNA.) 

SEQ ID NO 24 6 

AHE0565B zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 527bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000986| (Homo sapiens ribosomal protein L24 (RPL24), mRNA.) 
auf einer lAnge von 473bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024218| (Mus musculus ribosomal protein L24 (Rpl24), mRNA.) 

SEQ ID NO 247 

AHE0566B zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA.) 

auf einer LSnge von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008471 1 (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl--19), 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 248 

AHE0567C zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 {KRT19), mRNA.) 

auf einer LSnge von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_008471 I (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl-19), 
mRNA.) • 

SEQ ID NO 249 

AHE0570 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1273bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_013242| (Homo sapiens likely ortholog of mouse gene trap locus 3 (-GTL3), 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 593bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008187| (Mus musculus gene trap locus 3 (Gtl3), mRNA.) 

SEQ ID NO 250 ' 

AHE0571A zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 347bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019056| (Homo sapiens neuronal protein 17.3 (P17.3), mRNA.) 
auf einer LSnge von 400bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019435| (Mus musculus neuronal protein 15.6 (NplS. 6 -pending ) , mRNA.) 

SEQ ID NO 251 

AHE0571B zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1273bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_013242| (Homo sapiens likely ortholog of mouse gene trap locus 3 (GTL3), 
mRNA.) 

auf einer Mnge von 593bp eine Homologie von 90% zu folg^dem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008187| (Mus musculus gene trap locus 3 (>Gtl3), mRNA.) 

SEQ ID NO 252 

AHE0572A zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1289bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006370| (Homo sapiens vesicle transport through interaction with t-SNAREs 
homolog IB (yeast) (VTIIB), mRNA.) 

auf einer LSnge von 736bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_016800| (Mus musculus vesicle transport through interaction with t-'SNRREs 
IB homolog (Vtilb) , mRNA. ) 
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auf einer LSnge von 347bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019056| (Homo sapiens neuronal protein 17.3 (P17.3), mRNA. ) 
auf einer LSnge von 400bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019435I (Mus musculus neuronal protein 15.6 (Npl5. 6-pending) , mRNA.) 

SEQ ID NO 254 

AHE0574A zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 255 

AHE0574B zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1520bp eine Homologie von 97% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_002117 1 (Homo sapiens major histocompatibility coir^lex, class I, C (HLA- 
C), mRNA.) 

auf einer Lange von 1307bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_005514 I (Homo sapiens major histocompatibility complex, class I, B <HLA- 
B), mRNA.) 

SEQ ID NO 256 

AHE0575 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451 I (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 257 

AHE0576A zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1477bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006317 I (Homo sapiens brain abundant, membrane attached signal protein 1 
(BASPl), mRNA.) 

auf einer Lange von 344bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl), mRNA.) 

SEQ ID NO 258 

AHE0576B zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 347bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019056| (Homo sapiens neuronal protein 17.3 (P17.3), mRNA.) 
auf einer Lange von 4001:^ eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019435| (Mus musculus neuronal protein 15.6 (Npl5.6-pending) , mRNA.) 

SEQ ID NO 259 

AHE0576C zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_00H52| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451| <Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 <Slc25a5) , mRNA.) 



SEQ ID NO 260 

AHE0577A zeigt folgende Homologien: 

auf ejner LSnoa von 347bD eine Homoloaie von 100% zu folgendem Datenbankeintraa : 
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auf einer Lange von 400bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019435| (Mus musculus neuronal protein 15.6 (Npl5. 6-pending) , mRNA. ) 

SEQ ID NO 261 

AHE0577B zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152 I (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 262 

AHE0577C zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1477bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_006317| (Homo sapiens brain abundant, membrane attached signal protein 1 
(BASPl), mRNA.) 

auf einer Lange von 34 4bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl ) , mRNA. ) 

SEQ ID NO 263 

AHE0577D zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 347bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_019056| (Homo sapiens neuronal protein 17.3 (P17.3), mRNA.) 
auf einer LSnge von 400bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019435| (Mus musculus neuronal protein 15.6 ( Np 15. 6 -pending ) , mRNA.) 

SEQ ID NO 264 

AHE0578A zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 347bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_019056| {Homo sapiens neuronal protein 17.3 {P17,3), mRNA.) 
auf einer Lange von 400bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0194351 (Mus musculus neuronal protein 15.6 (Npl5. 6 -pending ) , mRNA.) 

SEQ ID NO 265 

AHE0578C zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_0074511 (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 266 

AHE0578D zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1273bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_013242| (Homo sapiens likely ortholog of mouse gene trap locus 3 <GTL3) , 
mRNA.) 

auf einer Lange von 593bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008187| (Mus musculus gene trap locus 3 {Gtl3), mRNA.) 

SEQ ID NO 267 

AHE0583 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| {Homo sapiens solute carrier family 25 ^mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 {'SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 8€9bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NMJ)07 4511 (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
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SEQ ID NO 268 

AHE0586 zeigt folgende Homologien: 

ron^"nS99?S?^m°" ^^^''^^ ^^r^ Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag ; 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), rtiRNA ) 

refl^'^oSftilT/Mn" ^^^^P,^.^"^ Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
n^i^- * musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl-19), 

SEQ ID NO 269 

AHE0588 zeigt folgende Homologien: 

refl^"oS5to?l%Hol^^°®^^ eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001101| (Homo sapiens actin, beta (ACTB), mRNA ) 

rPfl^"nS7^qTm°" ^^'^''^^ ^^"^ Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_007393| (Mus musculus actin, beta, cytoplasmic (Actb) , mRNA.) 

SEQ ID NO 270 

AHE0589 zeigt folgende Homologien: 

reflm"n5lQS?^^" '^^^^^ ^^"^ Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_021999| (Homo sapiens integral membrane protein 2B (ITM2B), mRNA ) 
reflS"o^fi^?m^M°" ^^Sbp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_008410| (Mus musculus integral membrane protein 2B (Itm2.b), mRNA.) 

SEQ ID NO 271 

AHE0590 zeigt folgende Homologien: 

refl^''oL^???%H°" "^^^P ^^w^ Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
C^mT SI) ^^^^^"^ abundant, membrane attached signal protein 1 

reflS"Qf?^nm^R°?^^^^''^ 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref|NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl), mRNA ) 

SEQ ID NO 272 

AHE0591 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1959bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_004 2071 (Homo sapiens solute carrier family 16 
(monocarboxylic acid transporters), member 3 (SLC16A3), mRNA ) 

reJlm'^SoeaJfrS^.n^^^^ Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref|NM_030834| (Rattus norvegicus monocarboxylate transporter (Mct3), mRNA.) 

-SEQ ID NO 273 

AHE0592 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1861bp eine Homologie von 1^0% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_004O46| (Homo sapiens ATP synthase, H+ transporting, 
mitochondrial Fl complex, alpha subunit, isofonn 1, cardiac muscle (A^PsSk 

^"^.fTi^^L^nc?® 1664bp.eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintraa • 
ref|NM_007505| (Mus musculus ATP synthase, H+ transporting, mitocSoSSar?! 
complex, alpha subunit, isoform 1 (Atp5al), mRNA.) ocnonariai ti 

SEQ ID NO 274 . 

AHE0594 zeigt folgende Homologien: 

re?i^"om?'Kr%Hol^^^^^ ^^"^ Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier- 
™?^oiJ^ ^'icleotide translocator), member S (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) ww^ny 

reJlS"oS7i'c??%r'' ^^^^P,^^^ Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
adf n?!b ! ? L solute <:arrier family 25 ^mitochondrial carrier; 

adenine nucleotide translocator), member 5 (Slc2Sa5), mRNA.) 

SEQ ID NO 275 

AHE05S5 zeigt folgende Homologien: 

reJ|^"nmtS?^,»°" "^^^^ ^^"^ Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reriNM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier- 
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adenine nucleotide translocator) . member 5 {SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer L^nge von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451 1 (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 276 

AHE0596 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref |NM_001152 I (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) / member 5 (SLC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer L^nge von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_007451 1 (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator)/ member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 277 

AHE0599 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (SLC25A5) , nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007451 1 (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 278 

AHE0600 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 687bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000101I (Homo sapiens cytochrome b-245, alpha polypeptide ^CYBA) , mRNA.) 
auf einer LSnge von 502bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024160| (Rattus norvegicus cytochrome b558 alpha-subunit (Cyba), mRNA.) 

SEQ ID NO 279 

AHE0602^ zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 792bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0181661 (Homo sapiens hypothetical protein FLJ10647 (FLJ10647), mRNA.) 
auf einer Lange von 299bp eine Homologie von 100%- zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_02467€1 (Homo sapiens hypothetical protein FLJ22938 (FLJ22938), mRNA.) 

SEQ ID NO 280 

AHE0604 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 687bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_000101| (Homo sapiens cytochrome b-245, alpha polypeptide (CYBA) , mRNA. ) 
auf einer Lange von 502bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024160| (Rattus norvegicus cytochrome b558 alpha-subunit (Cyba), mRNA.) 

SEQ ID NO 281 

AHE0608 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 738bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006423| (Homo sapiens Rab acceptor 1 (prenylated) (RABACl), mRNA.) 
auf einer Lange von 586bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_031774 I (Rattus norvegicus rab acceptor 1 (prenylated) (Rabacl) , mRNA.) 

SEQ ID NO 282 

AHE0609 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 747bp eine Homologie yon 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006423| (Homo sapiens Rab acceptor 1 (prenylated) (RABACl), mRNA.) 
auf einer Lange von 587bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 0317741 (Rattus norvegicus rab acceptor 1 (prenylated) (Rabacl), mRNA.) 
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auf einer LSnge von 1060bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_002970I (Homo sapiens spernddine/spermine Nl-acetyltransf erase (SAT)/ 
mRNA. ) 

auf einer LSnge von 774bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 0091211 (Mus musculus spermidine/ spermine Nl-acetyl transferase (Sat), 
mRNA. )" 

SEQ ID NO 284 

AHE0615 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 2677bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002406| (Homo sapiens mannosyl (alpha-1/ 3-) -glycoprotein beta-l,2-N- 
acetylglucosaminyltransf erase (MGATl), mRNA.) 

auf einer Lange von 1433bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_030861| (Rattus norvegicus N-acetylglucosaminyl transferase I (Mgatl), 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 285 

AHE0619 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 641bp eine Homologie von 97% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_012483| (Homo sapiens granulysin <GNLY) , transcript variant 519, mRNA.) 
auf einer LSnge von 560bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006433| (Homo sapiens granulysin (GNLY), transcript variant NKG5, mRNA.) 

'SEQ ID NO 286 

AHB0626 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 154 8bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_003836| (Homo sapiens delta-like 1 homolog (Drosophila) (DLKl), mRNA.) 
auf einer Lange von 1244bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053744 1 (Rattus norvegicus delta-like homolog (Drosophila) (Dlkl), mRNA.) 

SEQ ID NO 287 . 
AHE0631 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 507bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref INM_001017| (Homo sapiens ribosomal protein S13 <RPS13), mRNA.) 
auf einer Lange von 466bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_026533| (Mus musculus ribosomal protein S13 (Rpsl3), mRNA.) 

SEQ ID NO 288 

AHE0634 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 74 9bp eine Homologie von 99% zu folgendem IDatenbankeintrag: 
ref |NM__006423| (Homo sapiens Rab acceptor 1 (prenylated) (RABACl), mRNA.) 
auf einer Lange von 587bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_031774 1 (Rattus norvegicus rab acceptor 1 (prenylated) <Rabacl), mRNA.) 

SEQ ID NO 289 

AHE0636 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1269bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_003827| (Hotio sapiens N-ethylmaleimide-sensitive factor attachment 
protein, alpha (NAPA), mRNA.) 

auf einer Lange von 888bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_080585| (Rattus norvegicus N-ethylmaleiinide sensitive fusion protein 
attachment protein alpha (Napa), mRNA.). 

SEQ ID NO 290 

AHE0639 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 <KRT19), mRNA.) 

auf einer Lange von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem ^Datenbankeintrag: 
ref 1NM_008471| (Mus musculus keratin con?>lex 1, acidic, gene 19 IKrtl-19), 
mRNA.) 



SEQ ID NO 291 
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auf einer LSnge von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA. ) 

auf einer LSnge von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008471| (Mus musculus keratin complex 1, acidic, gene 19 (Krtl"19), 
mRNA. ) 



SEQ ID NO 292 

AHE0658 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lcinge von 815bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_003651 I (Homo sapiens cold shock domain protein A (CSDA), mRNA.) 
auf einer LSnge von 869bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_011733| (Mus musculus cold shock domain protein A (Csda), mRNA.) 

SEQ ID NO 293 

AHE0660 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von ISOlbp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_014685| (Homo sapiens homocysteine-inducible, 
endoplasmic reticulum stress-inducible, ubi qui tin-like domain member 1 
(HERPUDl), mRNA.) 

auf einer LSnge von 1161bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_022331 1 (Mus musculus homocysteine-inducible, endoplasmic reticulxam 
stress-inducible, ubiqui tin-like domain member 1 (Herpudl), mRNA.) 

SEQ ID NO 294 

AHE0661 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1309bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_005498 1 (Homo sapiens adaptor-related protein complex 1, mu 2 subunit 
(AP1M2), mRNA.) m 
auf einer Lange von 1259bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: QO 
ref 1NM_0096781 (Mus musculus adaptor protein complex AP-1, mu 2 subunit (Aplm2), 
mRNA. ) ^> 

SEQ ID NO 295 ^ 

AHE0663 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LMnge von 1474bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006317| (Homo sapiens brain abundant, membrane attached signal protein 1 ^— 
(BASPl), mRNA.) 

auf einer Lcinge von 343bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl), mRNA.) 

o 

SEQ ID NO 296 ^\ 

AHE0664 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 764bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001152| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (SIiC25A5), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, itiRNA. ) 

auf einer LSnge von 869bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_007451| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial -carrier; 
adenine nucleotide translocator) , member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 297 

AHE0667 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 154 8bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_003836| (Homo sapiens delta-like 1 homolog (Drosophila) <DLK1), mRNA.) 
auf einer L^nge von 124 4bp eine Homologie von 86% zu folgendem Dater^ankeintrag: 
ref |NM_053744 I (Rattus norvegicus delta-like homolog (Drosophila) (Dlkl), mRNA.) 

S£Q ID NO 298 

AHE0671 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 30bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref |NM_016759| (Mus musculus Rap2 interacting protein (Rap2ip), mRNA.) 

auf einer LSnae von 46bD eine Homolooie von 91% zu fblaendem Datenbankeintraa: 
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SEQ ID NO 299 

AHE0672 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1794bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001101| (Homo sapiens actin, beta (ACTB) , mRNA. ) 

auf einer Lange von 1215bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007393| (Mus musculus actin, beta, cytoplasmic (Actb) , mRNA.) 

SEQ ID NO 300 

AHE0683 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 784bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0244O7 I (Homo sapiens NADH dehydrogenase (ubiquinone) Fe-S protein 1, 
20kDa (NADH-coenzyme Q reductase) (NDUFS7), mRNA.) 

auf einer Lange von 471bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_029272| (Mus musculus RI KEN cDNA 1010001M04 gene (1010001M04Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 301 

AHE0686 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 687bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000101 I (Homo sapiens cytochrome b-245, alpha polypeptide (CYBA) , mRNA.) 
auf einer Lange von 502bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0241601 (Rattus norvegicus cytochrome b558 alpha-subunit (Cyba) , mRNA.) 

SEQ ID NO 302 

AHE0689 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1601bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002231 I (Homo sapiens kangai 1 (suppression of tumorigenicity 6, 
prostate; CD82 antigen (R2 leukocyte antigen, antigen detected by monoclonal and 
antibody IA4 ) ) (KAIl ) , mRNA. ) 

auf einer Lange von 311bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_032517 I (Homo sapiens similar to lysozyme C-1 (1, 4-beta-N--acylmuramidase 
C, EC 3.2.1.17) <MGC33408), mRNA.) 

SEQ ID NO 303 

AHE0699 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1593bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_153828| (Homo sapiens reticulon 4 (RTN4), mRNA.) 

auf einer Lange von 929bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007008| (Homo sapiens reticulon 4 (RTO4), mRNA.) 

SEQ ID NO 304 

AHE0701 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 22bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
■ref |NM_014 6851 (Homo sapiens homocysteine-inducible, endoplasmic reticulum 
stress -inducible, ubiqui tin-like domain member 1 (HERPUDl), mRNA. ) 
auf einer Lange von 1161bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022331 1 (Mus musculus homocysteine-inducible, endoplasmic reticulum 
stress-inducible, ubiquitin-like domain member 1 (Herpudl), mRNA.) 

SEQ ID NO 305 

AHE0705 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2677bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__002406i (Homo sapiens mannosyl (alpha-1, 3-) -glycoprotein beta-l,2-N- 
acetylglucosaminyltransf erase (MGATl), mRNA.) 

auf einer Lange von 1433bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_030861| (Rattus norvegicus N-acetylglucosaminyl transferase I (Mgatl), 
mRNA. ) 

SE^ ID NO 306 - 

AHE0707 zeigt folgende Homologien: 

auf «iner Lange von ^521^ eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 0244401 (Mus musculus RIBCEN cDNA 1810063P04 gene {1810d63P04Rik) , mRNA.) 
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auf einer LSnge von 38bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0175551 (Homo sapiens egl nine homolog 2 (C. elegans) (EGLN2)/ transcript 
variant 2, mRNA. ) 

SEQ ID NO 307 

AHE0711 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1120bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002346| (Homo sapiens lyitphocyte antigen 6 complex, locus E (LY6E), 
mRNA. ) 

auf einer Lange von 34bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_021638| (Homo sapiens actin filament associated protein (AFAP) , mRNA.) 

SEQ ID NO 308 

AHE0712 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1959bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_004207 I (Homo sapiens solute carrier family 16 
(monocarboxylic acid transporters), member 3 (SLC16A3), mRNA.) 

auf einer Lange von 619bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_030834 I (Rattus norvegicus monocarboxylate transporter (Mct3), mRNA.) 

SEQ ID NO 309 

AHE0713 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1202bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref lNM_003928t (Homo sapiens CIAAX box 1 (CXXl), mRNA.) 

auf einer Lange von 951bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_015582 NM_032628| (Homo sapiens DKFZP564B147 protein (DKFZP564B147) , 
mRNA.) 

SEQ ID NO 310 

AHE0714 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1679bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_001305 I (Homo sapiens claudin 4 (CLDN4), mRNA.) 
auf einer Lange von 223bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0013061 (Homo sapiens claudin 3 (CLDN3), mRNA.) 

SEQ ID NO 311 

AHE0718 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 124 Obp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_078473| (Homo sapiens BBP-like protein 1 (BLPl), transcript variant 1, 
mRNA. ) 

auf einer Lange von 9661^ eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_031940| (Homo sapiens BBP-like protein 1 (BLPl), transcript variant 2, 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 312 

AHE0720 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1959bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_004207 | (Homo sapiens solute carrier family 16 
(monocarboxylic acid transporters), member 3 (SLC16A3), mRNA.) 

auf einer Lange von 619bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_030834 1 (Rattus norvegicus monocarboxylate transporter <Mct3), mRNA.) 

• SEQ ID NO 313 

AHE0722 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1477bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006317| (Homo sapiens brain abundant, membrane attached signal protein 1 
(BASPl), mRNA.) 

auf einer Lange von 333bp ^ine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022300| (Rattus norvegicus brain acidic membrane protein (Baspl) , mRNA.) 

SEQ ID NO 314 

AHE0723 zeiot folaende Homoloaien: 
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auf einer Lange von 1624bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag : 
ref |NM_002231| (Homo sapiens kangai 1 (suppression of tumorigenicity 6, 
prostate; CD82 antigen (R2 leukocyte antigen, antigen detected by monoclonal and 
antibody IA4)) (KAIl), mRNA. ) 

auf einer LSnge von 305bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_032517| (Homo sapiens similar to lysozyme C-1 (1, 4-beta-N-acylmuramidase 
C, EC 3.2.1.17) (MGC33408), mRNA.) 

SEQ ID NO 315 

AHE0726 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 239bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025519| (Mus musculus RIKEN cDNA 2310010116 gene (2310010I16Rik) , mRNA.) 
auf einer Lange von 172bp eine Homologie von 79% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_152284| (Homo sapiens hypothetical protein MGC22825 (MGC22825), mRNA.) 

SEQ ID NO 316 

AHE0730 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1357bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002276| (Homo sapiens keratin 19 (KRT19), mRNA.) 

auf einer Lange von 588bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_008471| (Mus musculus keratin complex 1, aci<iic/ gene 19 (Krtl-19), 
mRNA.) 

SEQ ID NO 317 

AHE0732 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 687bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000101| (Homo sapiens cytochrome b-245, alpha polypeptide (CYBA) , mRNA.) 
auf einer Lange von 502bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024160| (Rattus norvegicus cytochrome b558 alpha-subunit (Cyba) , mRNA.) 

SEQ ID NO 318 

AHE0733 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 204 4bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001183| (Homo sapiens ATPase, H+ transporting, lysosomal interacting 
protein 1 (ATP6IP1), mRNA.) 

auf einer Lange von 1293bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_018794 1 (Mus musculus ATPase, H+ transporting, lysosomal interacting 
protein 1 (Atp6ipl), mRNA.) 

SEQ ID NO 319 

AHE0735 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 888bp eine. Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000636| (Homo sapiens superoxide dismutase 2, mitochondrial (S0D2), 
mRNA. ) 

auf einer Lange von 608bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_017051| {Rattus norvegicus Superoxide dismutase 2, mitochondrial (Sod2), 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 320 

AHE0742 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 811bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_020991| (Homo sapiens chorionic somatomammotropin hormone 2 (CSH2), 
transcript variant 1, mRNA.) 

auf einer Lange von 8Hbp eine Homologie von 98% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__001317| (Homo sapiens chorionic somatomammotropin hormcme 1 ^placental 
lactogen) (CSHl), transcript variant 1, mRNA.) 

SEQ ID NO 321 

AHE0754 ^eigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1405bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001614| (Homo sapiens actin, gamma 1 (ACTGl), mRNA.) 

auf einer Lange von 1348bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
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SEQ ID NO 322 

AHE0755 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1654bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_015169| (Homo sapiens homolog of yeast ribosome 
biogenesis regulatory protein RRSl (RRSl)^ mRNA. ) 

auf einer Lfinge von 1025bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0215111 (Mus musculus regulator for ribosome resistance homolog (S. 
cerevisiae) (Rrr-pending) , mRNA.) 

SEQ ID NO 323 

AHE0760 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 698bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_016068| (Homo sapiens CGI-135 protein (CGI-135), mRNA.) 
auf einer Lange von 4 90bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025562| (Mus musculus RIKEN cDNA 2010003014 gene (2010003O14Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 324 

AHE0766 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1199bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002615| (Homo sapiens serine (or cysteine) proteinase inhibitor, clade F 
(alpha-2 antiplasmin, pigment epithelium derived factor), member 1 (SERPINFl), 
mRNA.) 

auf einer Lange von 124 9bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_011340| (Mus musculus serine (or cysteine) proteinase inhibitor, clade 
F), member 1 (Serpinfl), mRNA.) 

SEQ ID NO 325 

AHE0767 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1282bp eine Homologie von 100% zu folgendem 

Datenbankeintrag: ref |NM_00435.6 1 (Homo sapiens CDSl antigen (target of tTl 
antiproliferative antibody 1) (CD81), mRNA.) C/> 
auf einer Lange von 493bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_133655| (Mus musculus CD 81 antigen (Cd81), mRNA.) ^> 

SEQ ID NO 326 ^ 

AHE0768 zeigt keine Homologien 

SEQ ID NO 327 ..... 
AHE0769 zeigt folgende Homologien: 
auf einer Lange von 14 99bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001101| (Homo sapiens actin, beta (ACTS), mRNA.) ITI 
auf einer Lange von 963bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007393| - (Mus musculus actin, beta, cytoplasmic (Actb) , mRNA.) C / 

SEQ ID NO 328 

AHE0770 zeigt folgende Homologien: «^ 
auf einer Lange von 1374bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007002| (Homo sapiens adhesion regulating molecule 1 (ADRMl) , mRNA.) 
auf einer Lange von 1259bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_031708| (Rattus norvegicus adhesion regulating molecule 1 (Adrml), mRNA.) 

SEQ ID NO 329 

AHE0772 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1058bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_002970| (Homo sapiens spermidine/spermine Nl-acetyltransferase (SAT), 
mRNA. ) 

auf einer Lange von 774bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_009121| (Mus musculus spermidine/spermine Nl-acetyl transferase (Sat), 
mRNA.) 



SEQ ID NO 330 
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auf einer Lange von 1194bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_004864 I (Homo sapiens prostate differentiation factor (PLAB), mRNA. ) 
auf einer Lange von 27bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_141203| (Drosophila melanogaster CG11739-PA (CG11739), mRNA.) 

SEQ ID NO 331 

AHE0774 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lfinge von 1362bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref !NM_003277 1 (Homo sapiens claudin 5 (transmembrane protein deleted in 
velocardiofacial syndrome) (CLDN5), mRNA.) 

auf einer Lange von 667bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_013805| (Mus musculus claudin 5 (CldnS), mRNA.) 

SEQ ID NO 332 

AHE0775 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 46bp eine Homologie von 100% zu folgendem Da tenbankeintrag : 
ref |NM_022002| (Homo sapiens nuclear receptor subfamily 1, group I, member 2 
(NR1I2), transcript variant 2, mRNA.) 

auf einer Lange von 4 6bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_145537| (Mus musculus RIKEN cDNA 9530090G24 gene (9530090G24Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 333 

AHE0776 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1059bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_0029701 (Homo sapiens spermidine /spermine Nl-acetyltransf erase (SAT), 
mRNA. ) 

auf einer Lange von 774bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_009121 I (Mus musculus spermidine/spermine Nl-acetyl transferase (Sat) ^ 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 334 

AHE0779 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 687bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000101| (Homo sapiens cytochrome b-245, alpha polypeptide (CYBA) , mRNA.) 
auf einer Lange von 502bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024160| (Rattus norvegicus cytochrome b558 alpha-subunit (Cyba), mRNA.) 

SEQ ID NO 335 

AHE0781 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 858bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_032635 NM_006326| (Homo sapiens seven transmembrane domain protein 
(NIFIE14), mRNA.) 

auf einer Lange von 684bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_027215| (Mus musculus RIKEN cDNA 5033425B17 gene (5033425B17Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 336 

AHE0786 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 705bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref |NM_007069| (Homo sapiens HRAS-like suppressor 3 <HRASLS3), mRNA.) 

auf einer Lange von 389bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref |NM_139269| (Mus musculus HRAS like suppressor 3 (Hrasls3), mRNA.) 

SEQ ID NO 337 

AHE0787 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 384bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_014402| (Homo sapiens low molecular mass ubiquinone-binding protein 
(9.5kD) (QP«C), mRNA,) 

auf einer Lange von 201bp eine Homologie von 81% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025352| (Mus musculus ubiquinol-cytochrome c reductase ^binding protein 
(Uqcrb), mRNA,) 
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auf einer LSnge von 580bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_025576| (Mus musculus RIKEN cDNA 2810004N20 gene (2810004N20Rik) , mRNA. ) 
auf einer LSnge von 477bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022183| (Rattus norvegicus topoisomerase (DNA) 2 alpha (Top2a), mRNA.) 

SEQ ID NO 339 

AML0004 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 2367bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_026220| (Mus musculus microfibrillar-associated protein 1 (Mfapl), mRNA.) 
auf einer LSnge von 1321bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_005926I (Homo, sapiens microfibrillar-associated protein 1 (MFAPl), mRNA.) 

SEQ ID NO 340 

AML0008 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 632bp eine Homologie von 83% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053516I (Rattus norvegicus unknown Glu-Pro dipeptide repeat protein 
(LOC85383), mRNA.) 

auf einer Lange von 65bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_153354 I (Homo sapiens hypothetical protein MGC33214 (MGC33214), mRNA.) 

SEQ ID NO 341 

AMLOOlO zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 104 8bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_016306| (Homo sapiens DnaJ (Hsp40) homolog, subfamily B, member 11 
<DNAJB11), mRNA.) 

auf einer Lange von 550bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_026400 1 (Mus musculus DnaJ (Hsp40) homolog, subfamily B, member 11 
(Dnajbll), mRNA.) 

SEQ ID NO 342 

AMLOlOl zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1043bp eine Homologie von 99% zu folgendem Dateid^ankeintrag: 
ref 1NM_009696| {Mus musculus apolipoprotein E (Apoe), mRNA.) 

auf einer Lange von 905bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_138828| (Rattus norvegicus apolipoprotein E (;^oe), mRNA.) 

SEQ ID NO 343 

AML0102 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1484bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_138658| (Mus musculus Sang (Sang), mRNA.) 

auf einer Lange von 1620bp eine Homologie von 96% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019132| (Rattus norvegicus GNAS complex locus «3nas), mRNA.) 

SEQ ID NO 344 

AML0106 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 823bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_144923| (Mus musculus hypothetical protein MGC11726 (MGC11726) , mRNA.) 
auf einer Lange von 622bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0007131. (Homo sapiens biliverdin reductase B (flavin reductase (NADPH) ) 
(BLVRB), mRNA.) 

SEQ ID NO 345 

2900493 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 977bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_015853| (Homo sapiens ORF (LOC51035), mRNA.) 

auf einer Lange von 9031:^ eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__14€093| {Mus musculus hypothetical protein MGC6696 <MGC€696), mRNA.) 

SEQ ID NO 346 

3450773 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1893bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
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(DIAl), nuclear gene encoding mitochondrial protein, transcript variant M, 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 184 5bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007326| (Homo sapiens diaphorase (NADH) (cytochrome b-5 reductase) 
(DIAl), nuclear gene encoding mitochondrial protein, transcript variant S, 
mRNA. ) 

SEQ ID NO 347 

3450936 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2058bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_003676| (Homo sapiens degenerative spermatocyte homolog, lipid desaturase 
(Drosophila) (DECS), transcript variant 1, mRNA.) 
auf einer LSnge von 1133bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_14 4780| (Homo sapiens degenerative spermatocyte 
homolog, lipid desaturase (Drosophila) (DECS), transcript variant 2, mRNA.) 

SEQ ID NO 348 

3452585 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1322bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_019009| (Homo sapiens Toll-interacting protein 
(TOLLIP), mRNA.) 

auf einer LSnge von 812bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_023764 1 (Mus musculus toll interacting protein (Tollip-pending) , mRNA. ) 

SEQ ID NO 34 9 

3463102 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 310bp eine Homologie von 94% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_052987| (Homo sapiens cyclin-dependent kinase (CDC2-like) 10 (CDKIO), 
transcript variant 2, mRNA. ) 

auf einer Lange von 310bp eine Homologie von 94% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_003674 I (Homo sapiens cyclin-dependent kinase (CDC2-liKe) 10 KDKIO), 
transcript variant 1/ mRNA. ) 

SEQ ID NO 350 

3860434^ zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1468bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref I NM_138431 1 (Homo sapiens hypothetical protein BC011982 
(LOCil3655), mRNA.) 

auf einer LSnge von 482bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_027122| (Mus musculus RIKEN cDNA 2310010G13 gene (2310010G13Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 351 

3864810 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1024bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_030782| (Homo sapiens cisplatin resistance related 
protein CRR9p (CRR9), mRNA.) 

auf einer Lange von 589bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_146047| (Mus musculus hypothetical protein MGC36304 (MGC36304), mRNA.) 

SEQ ID NO 352 

3865853 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1393bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref | NM_138393 1 (Homo sapiens hypothetical parotein BC008201 " 
(LOC92840) , mRNA. ) 

auf einer Lange von 3511:^ eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_139292| (Mus musculus delated in polyposis 1-like 1 (Dplll), mRNA.) 

SEQ ID NO 353 

3865895 seigt folgende Homologien: 

auf einer L&nge von 656bp eine Homologie von 96% zu folgendem Datenbankeintrag: 

ref |NM_p03330| (Homo sapiens thioredoxin reductase 1 (TXNRDl), mRNA.) 

auf einer L^nge von 554bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
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SEQ ID NO 354 

3867375 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 185 6bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_00404 6| (Homo sapiens ATP synthase, H+ transporting, mitochondrial Fl 
complex, alpha subunit, isoform 1, cardiac muscle (ATP5A1), mRNA.) 
auf einer LSnge von 1664bp eine Homologie von 88% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_007505| (Mus musculus ATP synthase, H+ transporting, mitochondrial Fl 
complex, alpha subunit, isoform 1 (AtpSal), mRNA.) 

SEQ ID NO 355 

3868989 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LcLnge von 60bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0327061 (Homo sapiens hypothetical protein MGC12966 (MGC12966), mRNA.) 
auf einer L^nge von 62bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_133703| (Mus musculus RIKEN cDNA 2810453106 gene ( 28104 53I06Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 356 

3871960 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1296bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001i51 I (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator ) , member 4 (SLC25A4), nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, mRNA. ) 

auf einer Lange von 371bp eine Homologie von 82% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_007451| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
adenine nucleotide translocator), member 5 (Slc25a5), mRNA.) 

SEQ ID NO 357 

38734 80 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1211bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref 1NM_016395| (Homo sapiens butyrate-induced transcript 1 (HSPC121), mRNA.) 
auf einer LSnge von 22bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_146107 I (Mus musculus hypothetical protein MGC36526 (MGC36526), mRNA.) 

SEQ ID NO 358 

3878124 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 2789bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_000694 I (Homo sapiens aldehyde dehydrogenase 3 family, member Bl 
(ALDH3B1), mRNA.) 

auf einer L^nge von 838bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0006951 (Homo sapiens aldehyde dehydrogenase 3 family, member B2 
(ALDH3B2), mRNA.) 

SEQ ID NO 359 

3889900 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 404bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001645| (Homo sapiens apolipoprotein C-I (APOCl) , mRNA.) 
auf einer LcLnge von 32bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053552| (Rattus norvegicus tumor necrosis factor (ligand) superfamily, 
member 4 {Tnfsf4), mRNA.) 

SEQ ID NO 360 

3890183 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSinge von 956bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001753| (Homo sapiens caveolin 1, cav^olae protein, 22kDa <CAV1), mRNA. )* 
auf einer LSnge von 517bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__0315S6| (Rattus norvegicus Caveolin, caveolae protein, 22 kDa <Cav) , 



mRNA.) 



SEQ ID NO 361 

389105*0 zeigt folgende Homologien: 
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auf einer LSnge von 502bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_030847 I (Rattus norvegicus epithelial membrane protein 3 .(Emp3)/ mRNA.) 

SEQ ID NO 362 

3899632 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2301bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022152| (Homo sapiens PP1201 protein (PP1201), mRNA.) 

auf einer LSnge von 358bp eine Homologie von 83% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_027154 I (Mus musculus RIKEN cDNA 2310061B02 gene (2310061B02Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 363 

3901333 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 713bp eine Homologie von 91% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_152856| (Homo sapiens RNA binding motif protein 10 (RBMIO), transcript 
variant 2, mRNA. ) 

auf einer LSnge von 548bp eine Homologie von 94% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_005676| (Homo sapiens RNA binding motif protein 10 (RBMIO), transcript 
variant 1, mRNA.) 

SEQ ID NO 364 

3909361 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1193bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_012140 I (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
dicarboxylate transporter), member 10 (SIjC25A10), mRNA. ) 

auf einer LSnge von 620bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_013770 I (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
dicarboxylate transporter), meitJoer 10 <Slc25alO)/ mRNA.) 

SEQ ID NO 365 

3911858 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1422bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_003562| (Homo sapiens solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
oxoglutarate carrier), member 11 (SLC25A11), mRNA.) 

auf einer Lange von 977bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024211| (Mus musculus solute carrier family 25 (mitochondrial carrier; 
oxoglutarate carrier), member 11 (Slc25all), mRNA.) 

SEQ ID NO 366 .... 
3924864 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 20bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053337 I <Rattus norvegicus Msx~interacting-zinc finger (Mizl), mRNA.) 
auf einer Lange von 18bp eine Homologie. von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_066214 I (Caenorhabditis elegans reverse transcriptase (E<NA-dependent DNA 
polymerase) family member, predicted mRNA.) 

SEQ ID NO 367 

4156714 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2226bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001493| (Homo sapiens GDP dissociation inhibitor 1 (CTIl), mRNA.) 
auf einer Lange von 1345bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_017088| (Rattus norvegicus GDP-<iissociation inhibitor 1 (Gdil), mRNA.) 

SEQ ID NO 368 

4214683 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 959bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_138460| (Homo sapiens chemokine-like factor super family 5 (CKLFSF5), 
mRNA.) 

auf einer Lange von 493bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_026O66| <Mus musculus RIKEN cDNA 2900052H21 gene (2900052H21Rik) , mRNA.) 



SEQ ID NO 369 

4343214 zeigt folgende Homologien: 
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auf einer Lange von 1748bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag : ref |NM_000952 I (Homo sapiens platelet-activating factor 
receptor (PTAFR), mRNA. ) 

auf einer Lange von 990bp eine Homologie von 83% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053321| (Rattus norvegicus platelet-activating factor receptor (Ptafr), 
mRNA.) 

SEQ ID NO 370 * 

4347187 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1514bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag:. 
ref |NM_003836| (Homo sapiens delta^like 1 homolog (Drosophila) (DLKl), mRNA.) 
auf einer LSnge von 1244bp eine Homologie von 86% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM__053744 I (Rattus norvegicus delta-like homolog (Drosophila) (Dlkl), mRNA.) 

SEQ ID NO 371 

4400434 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 1819bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024923I (Homo sapiens nucleoporin 210 {NUP210), mRNA.) 

auf einer LSinge von 2713bp eine Homologie von 84% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_053322I (Rattus norvegicus nuclear pore membrane glycoprotein 210 
(Pom210), mRNA.) 

SEQ ID NO 372 

4430701 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 1978bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_018428I (Homo sapiens hepatocellular carcinoma-associated antigen 66 
(HCA66), mRNA.) 

auf einer Lange von I778bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_144826| (Mus musculus hypothetical protein MGC25509 (MGC25509) , mRNA.) 

SEQ ID NO 373 

4511027 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 234 Ibp eine Homologie von 99% zu fol-gendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0006331 (Homo sapiens B-cell CLL/lymphoma 2 (BCL2), nuclear gene encoding 
mitochojidrial protein, transcript variant alpha, mRNA. ) 

auf einer Lange von 732bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000657| (Homo sapiens B-cell CLL/lymphoma 2 (BCL2) , nuclear gene encoding 
mitochondrial protein, transcript variant beta, mRNA. ) 

SEQ ID NO 374 

4999410 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2578bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_020761| (Homo sapiens raptor (raptor), mRNA.) 

auf einer Lange von 20bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_140308| (Drosophila melanogaster CG4300-PB (CG4300), mRNA.) 

SEQ ID NO 375 

5103173 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2798bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref 1 NM_0041761 (Homo sapiens sterol regulatory element binding 
transcription factor 1 <SREBF1), mRNA.) 

auf einer Lange von 131bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_004599| (Homo sapiens sterol regulatory element binding transcription 
factor 2 (SREBF2), mRNA..) 

SEQ ID NO 376 

5139467 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 3531bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NMJ)220891 (Homo sapiens putative ATPase <HSA9947), mRNA.) 
auf einer Lange von 61bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 1456211 <Mus musculus cDNA sequence BC017634 (BC01T634), mRNA.) 
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5164050 zeigt folgende Homologien: r^ ^ w i, • 4-^,^ 

auf einer Lange von 24bp eine Homologie von 95% zu folgendem Datenbankeintrag. 
reflNM 0329281 (Homo sapiens hypothetical protein MGC14141 (MGC14141) , mRNA. ) 
auf einer Lange von 19bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_017669l (Homo sapiens hypothetical protein FLJ20105 (FLJ20105), mRNA. ) 

SEQ ID NO 378 

5181773 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1793bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref I NM_006593 I (Homo sapiens T-box, brain, 1 (TBRl), inRNA.) 
auf einer Lange von 1793bp eine Homologie von 94% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_009322| (Mus musculus T-box brain gene 1 (Tbrl), mRNA.) 

SEQ ID NO 379 

5201392 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 1542bp eine Homologie von 100% zu folgendem 
Datenbankeintrag: ref |NM_030930| (Homo sapiens unc-93 homolog Bl (C. elegans) 

i^lf'^einei'LaS^'lon 1515bp eine Homologie von 8«% zu folgendem Datenbankeintrag : 
reflNM 0194491 (Mus musculus unc93 homolog B (C. elegans) (Unc93b), mRNA.) 

SEQ ID NO 380 

5202479 zeigt folgende Homologien: . , • t 

auf einer Lange von 1058bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 1445771 (Homo sapiens hypothetical protein FLJ32926 (FLJ32926), mRNA.) 
auf einer Lange von 56bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 1527861 (Homo sapiens hypothetical protein MGC17358 (MGC17358), mRNA.) 

SEQ ID NO 381 

5205489 zeigt folgende Hcanologien: , ^ ^ , . 

auf einer Lange von 24bp eine Homologie von 95% zu folgendem Datenbankeintrag: 

reflNM 1309051 (Mus musculus Cd209e antigen (Cd209e-pending) , mRNA.) 

auf einer Lange von 19bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 

reflNM 0721261 ( Caenorhabditis elegans putative nuclear protein family member, 

with a'coiled coil domain, of eukaryotic origin (100.4 kD) , alternative variant 

a, mRNA. ) 

SEQ ID NO 382 

5224099 zeigt folgende Homologien: ^ ^ ^ , • 4. „ 

auf einer Lange von 374bp eine Homologie von 94% zu folgendem Datenbankeintrag. 
reflNM 0207421 (Homo sapiens neuroligin (KIAA1260), mRNA.) 

auf einer Lange von 215bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_014893| (Homo sapiens KIAA0951 protein (KIAA0951), mRNA.) 

SEQ ID NO 383 * 
5224878 zeigt folgende Homologien: ^ ^ i ■ t 

auf einer LSnge von 1202bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 0165821 (Homo sapiens peptide transporter 3 (PHT2), mRNA.) 
auf einer Lange von 20bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_023044| (Mus musculus cAMP inducible gene 1 ( Cil -pending ) , mRNA.) 

SEQ ID NO 384 

AB1070 A03 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 2S0bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
reflNM 0012391 (Homo sapiens cyclin H (CCNH) , mRNA.) 

auf einer Lange von 156bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_052981| (Rattus norvegicus cyclin H (Ccnh) , mRNA.) 

SEQ ID NO 385 

AB1073 D03 zeigt folgende Homologien: . , 

auf einer Lange von 502bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 

reflNM 0049681 (Homo sapiens islet cell autoantigen 1, 69kDa (ICAl), transcript 
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auf einer Lfinge von 501bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_022307| (Homo sapiens islet cell autoantigen 1, 69kDa (ICAl), transcript 
variant 1, inRNA. ) 

SEQ ID NO 386 

AB1263_D05 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von lOlbp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag 
ref |NM_024 654 I (Homo sapiens hypothetical protein FLJ23323 (FLJ23323), mRNA. ) 
auf einer Lange von 76bp eine Homologie von 90% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_018347 I (Homo sapiens chromosome 20 open reading frame 29 (e20orf29), 
mRNA.) 

SEQ ID NO 387 

AB1285_A08 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 622bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_018840| (Homo sapiens putative Rab5-interacting protein (RIPS)., mRNA.) 
auf einer Lange von 458bp eine Homologie von 92% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_026124 I (Mus musculus RIKEN cDNA 1110008F13 gene (11100O8F13Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 388 

AB1373_C04 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 507bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_021136| (Homo sapiens reticulon 1 (RTNl), mRNA.) 

auf einer LSnge von 339bp eine Homologie von 80% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_1534571 (Mus musculus reticxalon 1 (Rtnl), mRNA.) 

SEQ ID NO 389 

AB1702_G06 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 523bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_006407 I (Homo sapiens vitamin A responsive; cytoskeleton related (JWA)/ 
mRNA.) 

auf einer LSnge von 497bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_022682| (Rattus norvegicus vitamin A responsive; cytoskeleton related 
(Jwa), mRNA.) 



SEQ ID NO 390 

AB2083_E04 zeigt folgende Homologien: 
auf einer Lange von 430bp eine Homologie 
ref |NM_013337 1 (Homo sapiens translocase 
homolog (yeast) (TIMM22), mRNA.) 
auf einer Lange von 310bp eine Homologie 
ref |NM_019818 I (Mus musculus translocase 
homolog (yeast) (Timm22), mRNA.) 



von 96% zu- folgendem Datenbankeintrag: 
of inner mitochondrial membrane 22 

von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
of inner mitochondrial membrane 22 



SEQ ID NO 391 

AB2552__D07 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 578bp eine Homologie von 89% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_018884 I (Mus musculus semaF cytoplasmic domain associated protein 3 
(Semcap3-pending) , mRNA*) 

auf einer Lange von 29bp eine Homologie von 93% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref|NM_029804| (Mus musculus RIKEN cDNA 2€10023M21 gene (2610023M21Rik) , mRNA.) 

SEQ ID NO 392 

AB2562_E01 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 603bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_138394| (Homo sapiens hypothetical protein BC008217 <LOC92906) , mRNA,) 
auf einer Lange von 27bp eine Homologie von 96% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_080335| (Drosophila melanogaster CG2984-PA <Pp2Cl), mRNA.) 



SEQ ID NO 393 

AB2672j:01 zeigt folgende Homologien: 
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auf einer LSnge von 450bp eine Homologie von 97% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref I NM_025136 I (Homo sapiens optic atrophy 3 (autosomal recessive^ with chorea 
and spastic paraplegia) (0PA3), mRNA. ) 

auf einer LSnge von 24bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref 1NM_033550I (Homo sapiens chromosome 20 open reading frame 64 {C20orf64), 



SEQ ID NO 394 

BC1111_C12 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 597bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_032982| (Homo sapiens caspase 2, apoptosis-related cysteine protease 
(neural precursor cell expressed, developmentally down-regulated 2) (CASP2), 
transcript variant 1, mRNA.) 

auf einer L^nge von 526bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_001224 I (Homo sapiens caspase 2, apoptosis-related cysteine protease 
(neural precursor cell expressed, developmentally down-regulated 2) (CASP2), 
transcript variant 2, mRNA. ) 

SEQ ID NO 395 

BC1155_A02 zeigt folgende Homologien: 

auf einer LSnge von 346bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_0013831 (Homo sapiens diptheria toxin resistance protein required for 
diphthamide biosynthesis-like"" 1 (S. cerevisiae) (DPH2L1), mRNA.) 
auf einer LSinge von 345bp eine Homologie von 85% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_144491 I (Mus musculus diptheria toxin resistance protein required for 
diphthamide biosynthesis (Saccharomyces) -like 1 (Dph211), mRNA.) 

SEQ ID NO 396 

BC1283_C03 zeigt folgende Homologien: 

auf einer L^nge von 544bp eine Homologie von 100% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref:iNM_012162 1 (Homo sapiens F-box and leucine-rich repeat protein 6 (EBXL6), 
transcript variant 1, mRNA.) 

auf einer Lange von 544bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_024555| (Homo sapiens F~box and leucine-rich repeat protein 6 (FBXL6), 
transcript variant 2, mRNA.) 

SEQ ID NO 397 

BC1303__H04 zeigt folgende Homologien.: 

auf einer Lange von 711bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_017626| (Homo sapiens DnaJ (Hsp40) homolog/ subfamily B, member 12 
(DNAJB12), mRNA.) 

auf einer L^nge von 714bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_019965| (Mus musculus DnaJ (Hsp40) homolog, subfamily B, member 12 
(Dnajbl2), mRNA.) 

SEQ ID NO 398 

BC1661_D03 zeigt folgende Homologien: 

auf einer Lange von 553bp eine Homologie von 99% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_000158 I (Homo sapiens glucan (1, 4-alpha-) , branching enzyme 1 {glycogen 
branching enzyme, Andersen disease, glycogen storage disease type IV) tGBEl), 
mRNA,) 

auf einer Lange von 416bp eine Homologie von 87% zu folgendem Datenbankeintrag: 
ref |NM_028803| (Mus musculus glucan (1,4-alpha-), branching enzyme 1 «3bel), 
mRNA.) 



mRNA.) 
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SEQUENZPROTOKOLL 
<110> XantOB Biomedicine AG 

<120> Neue Apoptose-induzierende DNA-Sequenzen 



<130> F2134PCT 

<140> DE 10200856.6 
<141> 2002-01-11 

<160> 579 

<170> Patentin Ver. 2.1 

<210> 1 
<211> 855 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

caggacccgt cgccatgggc cgtgtgatcc gtggacagag gaagggcgcc gggt-ctgtgt 60 
tccgcgcgca cgtgaagcac cgtaaaggcg ctgcgcgcct gcgcgccgtg gatttcgctg 120 
agcggcacgg ctacatcaag ggcatcgtca aggacatcat ccacgacccg ggccgcggcg 180 
cgcccctcgc caaggtggtc ttccgggatc cgtatcggtt taagaagcgg acggagctgt 240 
tcattgccgc cgagggcatt cacacgggcc agtttgtgta ttgcggcaag aaggcccagc 300 
tcaacattgg caatgtgctc cctgtgggca ccatgcctga gggtacaatc gtgtgctgcc 360 
tggaggagaa gcctggagac cgtggcaagc tggcccgggc atcagggaac tatgccaccg 420 
ttatctccca caaccctgag accaagaaga cccgtgtgaa gctgccctcc ggctccaaga 480 
aggttatctc ctcagccaac agagctgtgg ttggtgtggt ggctggaggt ggccgaattg 540 
acaaacccat cttgaaggct ggccgggcgt accacaaata taaggcaaag aggaactgct 600 
ggccacgagt acggggtgtg gccatgaatc ctgtggagca tccttttgga ggtggcaacc 660 
accagcacat cggcaagccc tccaccatcc gcagagatgc ccctgctggc cgcaaagtgg 720 
gtctcattgc tgcccgccgg actggacgtc tccggggaac x:aagactgtg caggagaaag 780 
agaactagtg ctgagggcct caataaagtt tgtgtttatg ccaaaaaaaa aaaaaaaaaa 840 
aaaaaaaaaa aaaaa g55 



<210> 2 
<211> 550 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

g^Sfggtctga agatagatcg ccatcatgaa 
catgaccaac cgactacttc agaggaaaca 
ggcgacagtg cctaagacag aaattcggga 
ggatgtcatc tttgtatttg gattcagaac 
tggcatgatt tatgattccc tggattatgc 
aagacatggc ctgtatgaga agaaaaagac 
cagaatgaag aaagtcaggg ggactgcaaa 
tgcagattgg atcacagtcc gaaggagtaa 
tgtggatttt tcgcaagaac attaataaac 
aaaaaaaaaa 



cgacaccgta actatccgca ctagaaagtt 60 
aatggtcatt gatgtccttc accccgggaa 120 
aaaactagcc aaaatgtaca agaccacacc 180 
tcattttggt ggtggcaaga caactggctt 240 
aaagaaaaat gaacccaaac atagacttgc 300 
ctcaagaaag caacgaaagg aacgcaagaa 360 
ggccaatgtt ggtgctgcca aaaagcgagc 420 
aggtgctgca atgatgttag ctgtggccac 480 
taaaaacttc atgtgaaaaa aaaaaaaaaa 540 

550 



<210> 3 

<211> 490 
<212> DNA 
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<400> 1 

agacatcaat acaaaatggg cagccacacg 

gaaagccaag atgacagatt ttgatcgttt 

cagaataatc aagaatgaag ttaagaagct 

caaaaaagca cctggtacta agggtactgc 

tgctgctgct gctaaagttc cagcaaaaaa 

ccagaaggtt cctgcccaga aagccacagg 

gaagggtcaa aaagctccag cccagaaagc 

ataagtggca atcataaaaa gtaataaagg 
aaaaaaaaaa 



atgggccaag aagattgaag ccagagaaag 60 

taaagttatg aaggcaaaga aaatgaggaa 120 

tcaaaaggca gctctcctga aagcttctcc 180 

tgctgctgct gctgctgctg ctgctgctgc 240 

gatcaccgcc gcgagtaaaa aggctccagc 300 

ccagaaagca gcgcctgctc caaaagctca 360 

acctgctcca aaggcatctg gcaagaaagc 420 

ttctttttga cctgttgaaa aaaaaaaaaa 480 

490 



<210> 4 

<211> 2060 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gccactttgc tggagcattc actaggcgag 
tgaatcggca ccatctgcag gatcactttc 
tccgagatga cttcattgcc aaggtgttgc 
ggcttctggg caatggcctt gccctgtgga 
-ccagccggat tttcctgttc aacctggcag 
cgttcgtgat ggactactat gtgcggcgtt 
ggctggtgct cttcatgttt gccatgaacc 
tggcggtaga caggtatttc ccgggtggtc 
aattggacag cagccatcat ctcttgcctt 
cacctcctga agaagaagtt gctgatccag 
agcatctgcc ataccttccg gtggcacgaa 
cctgggcatc atcctgttct gctcagccag 
ggaccggcat gccaagatca agagagccat 
tgtcatctgc ttccttccca gcgtggttgt 
ttcgggcacg cagaattgtg aagtgtaccg 
cagcttcacc tacatgaaca gcatgctgga 
ctttcccaac ttcttctcca ctttgatcaa 
gccagataat aaccgcagca cgagcgtcga 
cgctccagag gcgttaatgg ccaactccgg 
aacctcaaat aaccattcca agaagggaca 
acagttgggc tgttgcatcg agtaatgtca 
ccagattcag agaatctgat ttagggaaac 
ggtgtgaccg caggaatcct ggaggaacag 
•cttcatctct gacgctcgca ggactgaaga 
gagttggagc cagagatcta cttgtgactt 
tggggggggc tcagctcctc gggtgatatc 
ggagagctga gattggaggg aattgtgttg 
aagccagtag gtcacctggc ttccgtggac 
aatggactca gggaagagac tcacatgctt 
ataggggatt agccccagaa gggactgagc 
cattgctgct ttcaaccagc gactaatgca 
&99gttgagc agttaaaacg gcttcaggat 
ccattaaaag ggaaatgtgc ctctgcccca 
ccttcgcttg tgtttctgta cttaccaaaa 
acaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gcgctccatc ggactcacta gctgcactca 60 
tggaaataga caagaagaac tgctgtgtgt 12 0 
cgccggtgtt ggggctggag tttatctttg 180 
ttttctgttt ccacctcaag tcctggaaat 240 
tagctgactt tctactgatc atctgcctgc 300 
cagactggaa gtttggggac atcccttgcc 360 
gccagggcag catcatcttc ctcacggtgg 420 
catccccacc acgccctgaa caagatctcc 4 80 
ctgtggggca tcactgttgg cctaacagtc 540 
aatggccctg caaatgtgtg catcagcttc 600 
agctatgttc ctcctggagt tcctcctgcc 660 
aattatctgg agcctgcggc agagacaaat 720 
caccttcat<: atggtggtgg ccatcgtctt 780 
gcggatccgc atcttctggc tcctgcacac 840 
ctcggtggac ctggcgttct ttatcactct 900 
ccccgtggtg tactacttct ccagcccatc 960 
ccgctgcctc cagaggaaga tgacaggtga 10 20 
gctcacaggg gaccccaaca aaaecagagg 1080 
tgagccatgg agcccctctt atctgggccc 1140 
ttgtcaccaa gaaccagcat ctctggagaa 1200 
ctggactcgg cctaaggttt cctggaactt 12 60 
tgtggcagat gagtgggaga ctggttgcaa 1320 
agagtaaagc ttctaggcat ctgaaacttg 1380 
tgggcaaatt gtaggcgttt ctgctgagca 1440 
gttggccttc ttcccacatc tgcct-cagac 1500 
tagcctgctt gtgagctcta gcagggataa 1560 
ctcctggagg gagcccaggc atcattaaac 1620 
caattcatct ttcagacaat ctttagcaga 1680 
tggttagtat ctgtgtttcc ggtgggtgta 1740 
taaacagtgt tattatggga aaggaaatgg 1800 
atccattcct ctcttgttta tagtaatcta 1860 
agaaagctgt ttcccacctg tttgctttta 1920 
cagttagagg ggtgcacgtt cctcctggtt 1980 
at<:taccact tcaataaatt t^gataggag 2040 

2060 



<210> 5 

<211> 654 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
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<400> 1 

cgcgggcatt tcttccactg cccgtctgag ggaacgctaa gtagtgtgtc cggcgccgtg 60 
ttccagctcc gcgttgttcc gcgagaaagc gagaggccga gcccgggctg gtgcgatggc 120 
cgcggtggtg gccaagcggg aagggccgcc gttcatcagc gaggcggccg tgcggggcaa 180 
cgccgccgtc ctggattatt gccggacctc ggtgtcagcg ctgtcggggg ccacggccgg 240 
catcctcggc ctcaccggcc tctacggctt catcttctac ctgctcgcct ccgtcctgct 300 
ctccctgctc ctcattctca aggcgggaag gaggtggaac aaatatttca aatcacggag 360 
acctctcttt acaggaggcc tcatcggggg cctcttcacc tacgtcctgt tctggacgtt 420 
cctctacggc atggtgcacg tctactgaaa tgggggcccg ggggactttt ttaaaaaacc 4 80 
agatcgggag gactgtggcc agcaattaac accatgtaga cttccttagt tcttaagtgg .540 
ttgaattcgc tgcttgttct gtaacgttat aaataattta tatctgaaga cggagagcct 600 
gtaatattct tcagattaaa tgaagcgtga gacaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 654 



<210> 6 
<211> 1375 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

gtcggtagtc 

gggaccgaga 

ctgctcctgc 

aacgccaagc 

caggtcatca 

accatctaca 

ggcgtttatc 

tttgactttc 

gctctcaccc 

gactcccaga 

aatagccgag 

agtcaggtgc 

cactcctagc 

ctaggtcaca 

tgtggtagcc 

ctcagagacc 

tttacaacta 

ctggctgttg 

tgtttcatga 

gctctaagtt 

ggtgactttg 

agaatggtga 

gaaactgtgg 



gtcgccccag 
gcatcatggg 
gccgggccga 
agtgcttcca 
ctggaggcca 
gagaaacgaa 
agttttgctt 
aagtgggcga 
agatggagtc 
cgcattaccg 
tctcttactg 
tactgttgaa 
cccggcatcc 
gcctgctggg 
ctttgccttt 
agtaatcaga 
ggccagggat 
gcaggaactc 
tgcatgggtc 
ctggctcttc 
cagatctgct 
ctgggtgccc 
ctaataaaaa 



cccgccgggg 
cagcactgtc 
gcagccctgc 
cgaggaggtg 
ctacgatgtt 
gaagcagtac 
cagtaatgag 
tgagcctccc 
cgcctgcgtg 
gctgcgggag 
gtctgttggc 
aagcttcttc 
tgctctaggg 
ctgggtcgcg 
catgcccatg 
aggcatccga 
tagccactgt 
caagtgccca 
atttgtcttg 
tttctttggg 
caccctcggt 
ttggtgagct 
ctaagtgtga 



gcgcagcgcc 
ccgcgctccg 
ggtgccgagc 
gagcagggcg 
gactgctatg 
gacagcttca 
ttttccacct 
attctcccag 
accatccatg 
gcccaggacc 
gagacgattg 
acagaaaaac 
cccctcatgc 
tagcccaggg 
cttgattctt 
ctgcattaag 

gggagggtgg 

ggcctcttgg 
ggtgtcctat 
gttctctgta 
gagcaacagt 
gtgtatttcc 
gcgtcaaaaa 



cgagccgcgg 
cctccgtgct 
tcaccttcga 
tgaagttctc 
tagaggaccc 
cgtaccgggc 
tctctcacaa 
acatggggaa 
aggctctgaa 
gggcccgagc 
ccctgttcgt 
gacccatcag 
cccaggctgg 
tggaggcaga 
gcacctcagc 
tgtgcagcgc 
acaggcaatg 
gcagcttagg 
cccatatgga 
cctgaggaaa 
gtcagccatg 
taggaggtag 
aaaaaaaaaa 



ccctcgagac 
gcttctgctg 
gctgccggac 
cctggattac 
ccaggggaac 
tgaagtcaag 
gaccgtctac 
cagggtcaca 
aacggtgatt 
ggaagacctt 
ggtcagcttc 
cagggcagtc 
agcagctctc 
acgatgctgc 
agctgaaggt 
tgaaaagaca 
gttcagtggc 
gccctgcctc 
gaagaaaggg 
ccaggccctg 
caagcaggac 
aaaactgtgg 
aaaaa 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 . 

600 

660 

720 

780 

840 

900 

960 

1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

1375 



<210> 7 
<211> 1139 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cttgcaacat ctcccacctc agcagcctga 
ccaccaggga gctcctgcag gacattgggg 
ttcctgaacc ttggatcaca cctccagatt 
aatgtctgtt cttgacggag agtctaaagc 
agaaaatcca agaattaaga gaggctcagt 
acacggccta -ccccagcctg atcctctctg 
tccaacagga cctgcctgac aaccccgaga 
ctcca[tgctt catcgccggg agacattatt 
aaacoahaocr hatrtataaa aactcaatoh 



tcgctcagct agaagagaag cagcagcagc 60 
acacattgag cagggctgaa agaatcagga 120 
tgcaagagaa aatccacatt tttgcccaaa 180 
agttcacaga aaaaatgcag tcagatatgg 240 
tatactcagt ggacgtgact ctggacccag 300 
ataatctgcg gcaagtgcgg tacagttacc 360 
ggttcaatct gtttccctgt gtcttgggct 420 
gggaggtaga ggtgggagat aaagccaagt 480 
aana^fiRPicsa haaacrtiannh t-«aarnr.nr!a ^dd 
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4/39» 

aatgattgcc ctacccctgc ggaccccgct ccagcgggtg gggattttct tggactatga 660 
tgctggtgag gtctccttct acaaggtgac agagaggtgt cacaccttca ctttttttca 720 
tgctaccttt tgtgggcctg tccggcctta cttcagtttg agttactggg gagggaaaag 780 
tgcagctcct ctgatcatct gccccatgag tgggatagat gggttttctg gccatgttgg 840 
gaatcatggt cattccatgg agacctcccc ttgaggaggt gaattcaggc caaaagggtt 900 
gttggttgta atcttatgcc aggcacaagg cattttgttg ccttgccagg tcctgtcaca 960 
gctgggtatc cttaccatgt tccacgccct tgcagtggga gacaggatgt ccatgttttc 1020 
taccatcctt ttccttccca tgcagattgt gaaatgtaat gagatgtatc aagatatcct 1080 
agaaataaaa accagatgtc ccccaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 1139 



<210> 8 
<211> 489 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cfgggggtaag taaggaggtc tctgtaccat ggctcgtaca aagcagactg cccgcaaatc 60 
gaccggtggt aaagcaccca ggaagcaact ggctacaaaa gccgctcgca agagtgcgcc 120 
ctctactgga ggggtgaaga aacctcatcg ttacaggcct ggtactgtgg cgctccgtga 180 
aattagacgt tatcagaagt ccactgaact tctgattcgc aaacttccct tccagcgtct 240 
ggtgcgagaa attgctcagg actttaaaac agatctgcgc ttccagagcg cagctatcgg 300 
tgctttgcag gaggcaagtg aggcctatct ggttggcctt tttgaagaca ccaacctgtg 360 
tgctatccat gccaaacgtg taacaattat gccaaaagac atccagctag cacgccgcat 420 
acgtggagaa cgtgcttaag aatccactat gatgggaaac atttcattct aaaaaaaaaa 480 
aaaaaaaaa 489 



<210> 9 
<211> 547 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<460> 1 

caaagtggga gccagcgaag ccacgctgct 
ttgggctggt catccagcag gtgttcgaca 
atatcacaga ggaaactctg cattctcgct 
tctgtctgca gattggctac ccaactgttg 
acaaacgagt cctggccttg tctgtggaga 
tcaaggcctt cttggctgat ccatctgcct 
ccacagctgc tcctgctgct gctgcagccc 
aggagtcgga cgaggatatg ggatttggtc 
ttagccagtt ttatttgcaa aacaaggaaa 
aaaaaaa 



gaacatgctc aacatctccc cctttctcct 60 
atggcagcat ctacaaccct gaagfegcttg 120 
tcctggaggg tgtccgcaat gttgccagtg 180 
catcagtacc ccattctatc atcaacgggt 240 
cggattacac cttcccactt gctgaaaagg 300 
ttgtggctgc tgcccctgtg gctgctgcca 360 
cagctaaggt tgaagccaag gaagagtcgg 420 
tctttgacta atcaccaaaa agcaaccaac 480 
taaaggctta cttctttaaa aaaaaaaaaa 540 

547 



<210> 10 
<211> 1535 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tgcgggtcac ggcgccccga accctcctcc 
agacctgggc cggctcccac tccatgaggt 
9<^9g9gagcc ccgcttcatc accgtgggct 
acagcgacgc cacgagtccg aggatggcgc 
cggagtattg ggaccgggag acacagatct 
acctgcgcac cgcgctccgc tactacaacc 
cgatgtatgg ctgcgacctg gggccggacg 



tgctgctctg gggggcagtg gccctgaccg 60 
atttctacac cgccatgtcc cggcccggcc 120 
acgtggacga cacccagttc gtgaggttt:g 180 
cccgggcgcc atggatagag caggaggggc 240 
ccaagaccaa cacacagact taccgagaga 300 
agagcgaggc cgggtct<:ac acttggcaga 360 
ggcgcctcct ccgcgggcat aaccagttag 420 
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acaccgcggc tcagatcacc cagctcaagt 
gagcctacct ggagggcgag tgcgtggagt 
agacgctgca gcgcgcggac cccccaaaga 
atgaggccac cctgaggtgc tgggccctgg 
ggcagcggga tggcgaggac caaactcagg 
gagatagaac cttccagaag tgggcagctg 
acacatgcca tgtacagcat gaggggctgc 
cttcccagtc caccgtcccc atcgtgggca 
tggtcatcgg agctgtggtc gctgctgtga 
gagggagcta ctctcaggct gcgtgcagcg 
cagcttgaaa agcctgagac agctgtcttg 
cctccccttt gtgacttcaa gagcctctgg 
tctgtgtccc tgttagcata atgtgaggag 
gtgacccctg ttcccatgct gatctgtgtt 
aggtggggct ggatgtctcc atctctgtct 
tacttcccta ctgaaaataa gaatctgaat 
agaggttgat ggattaatta aataagtcaa 
ctgagaacct tccagaaaaa aaaaaaaaaa 



99gaggcggc ccgtgtggcg gagcagctga 540 
ggctccgcag atacctggag aacgggaagg 600 
cacacgtgac ccaccacccc atctctgacc 660 
gcttctaccc tgcggagatc acactgacct 720 
acactgagct tgtggagacc agaccagcag 780 
tggtggtgcc ttctggagaa gagcagagat 840 
cgaagcccct caccctgaga tgggagccat 900 
ttgttgctgg cctggctgtc ctagcagttg 960 
tgtgtaggag gaagagctca ggtggaaaag 1020 
acagtgccca gggctctgat gtgtctctca 1080 
tgagggaccg agatgcagga tttcttcacg 1140 
catctctttc tgcaaaggca cctgaatgtg 1200 
gtggagagac agcccaactg tgtgtccact 1260 
tcctccccag tcatctttct tgttccagag 1320 
caactttatg tgcactgagc tgcaacttct 1380 
ataaatttgt tttctcaaat atttgctatg 1440 
ttcctggaat ttgagagagc aaataaagac 1500 
aaaaa 1535 



<210> 11 

<211> 900 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggcggcggcg gcgacaggac cgaggggcct 
agagaagcgt gacccggaag cggaaacggg 
cttctaccat catggaccta ttgttcgggc 
agaaccagag ggccctgaac cgtgccatgc 
agacccagga gaagaaaatc attgcagaca 
atgctgttcg catcatggca aaagacttgg 
tattgatgcg ggccaacatc caggctgtgt 
actcgatggc acaagccatg aagggtgtca 
tgaagttgcc ccagatccag aagatcatga 
atatgaagga ggagatgatg aatgatgcca 
aagaggagag tgatgctgtg gtgtcccagg 
atgagctgtc gaacctcccc tcaactgggg 
aagcagaggc cgcagcctca gccctagctg 
agaacctgcg gagggactga gtgcccctgc 
tcttttacca caacccctct gtaataaaag 



tagttggtgg gcaagtcggg gatcccagaa 60 
tgtccgtccc agctccggcc tgccagtgag 120 
gccggaagac gccagaggag ctactgcggc 180 
gggagctgga ccgcgagcga cagaaactag 240 
ttaagaagat ggccaagcaa ggccagatgg 300 
tgcgcacccg gcgctatgtg cgcaagtttg 360 
ccctcaagat ccagacactc aagtccaaca 420 
ccaaggccat gggcaccatg aacagacagc 480 
tggagtttga gcggcaggca gagatcatgg 540 
ttgatgatgc catgggtgat gaggaagatg €00 
ttctggatga gctgggactt agcctaacag 660 
gctcgcttag tgtggctgct ggtgggaaaa 720 
atgctgatgc agacctggag gaacggctta 780 
cactccgaga taaccagtgg atgcccagga 840 
agatttgaca ctaaaaaaaa aaaaaaaaaa 900 

900 



<210> 12 

<211> 839 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtttggacgg aacagatccg gggactctct 
tccgcttgca acctccggga ccatcttctc 
accgtttttg tggttagctc cttcttgcca 
ttattccacc gacgtggagg cagccgtcaa 
ctacaqctac ctctctctgg gcttctattt 
gagccacttc tfeccgcgaac tggccgagga 
gatgcaaaac agcgtggcgg ccgcgctctc 
gagtggggta aaaccccaga cgccatgaaa 
caggcccttc tggatcttca tgccctgggt 
ttcctqqaga -ctcacttcct agataqqaaq 



tccagcctcc gaccgccctc cgatttcctc 60 
ggccatct-cc tgcttctggg acctgccagc 120 
accaaccatg agctcccaga ttcgtcagaa 180 
cagcctggtc aatttgtacc tgcaggcctc 240 
cgaccgcgat gatgtggctc tggaaggcgt 300 
gaagcgcgag ggctacgagc gtctcctgaa 360 
ttccaggaca tcaagaagcc agctgaagat 420 
gctgccatgg ccctggagaa aaagctgaac 480 
tttgcccgca -cggaccccca tctctgtgac 540 
tqaaqcttat caaqaagatq qqtaaccacc 600 
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ggctcactct caagcacgac taagagcctt ctgagcccag cgacttctga agggcccctt 720 
gcaaagtaat agggcttctg cctaagcctc tccctccagc caataggcag ctttcttaac 780 
tatcctaaca agccttggac caaatggaaa taaagctttt tgatgcaaaa aaaaaaaaa 839 



<210> 13 

<211> 1549 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgggcggagg atccccagcc gggtcccaag 
cctgagcccg agccgggagc cggtcgcggg 
agcgatggcg accctgtggg gaggccttct 
cctggcgctt tccgtgctgc tgctggcgca 
tgtcagatgt aaatgtatct gccctcccta 
gaacatatct cagaaagatt gtgattgcct 
gcctgatgta gaagcatact gtctacgctg 
cacaatcaag gttaccatta taatttatct 
ggtatatctt actctggttg agcccatact 
gatacagagt gatgatgata ttggggatca 
agcccgctcc cgcagtcgag ccaacgtgct 
gaagcttcaa ggtccaagaa gcagcggaaa 
ctaattggga aattgaattc aaggtgacta 
tgactgggtt ttgctgggtt tcattttaat 
agattcaaaa ctggaagcaa aaacttgctt 
agacattttt aaaagcacnc agctcaaagt 
tttactaata aaaataaatc tgcctgtaaa 
actctctttt tcaccacata gttttaactt 
tgttgttgtt ttttgtttgt ttgttttggt 
taacaacttt tttcaagtca ctttactaaa 
ttttcgagtt t^atttatat tttgcagtgt 
atttgacttt tgcactgact -gtgttatctg 
acgggatcta aaatgcctgg tggcttttca 
tgtctgatgc aatgcatcct agaacaaact 
acatagtctt ggtgtgtgtg gtcttactca 
ggacttggac acttgcaata aagaaatttt 



cctgtgcctg agcctgagcc tgagcctgag 60 
ggctccgggc tgtgggaccg ctgggccccc 12 0 
tcggcttggc tccttgctca gcctgtcgtg 180 
gctgtcagac gccgccaaga atttcgagga 240 
taaagaaaat tctgggcata tttataataa 300 
tcatgtcgtg gagcccatgc ctgtgcgggg 360 
tgaatgcaaa tatgaagaaa gaagctctgt 420 
ctccattttg ggccttctac ttctgtacat 480 
gaagaggcgc ctctttggac atgcacagtt 540 
ccagcctttt gcaaatgcac acgatgtgct 600 
gaacaaggta gaatatgcac agcagcgctg 660 
gtctgtcttt gaccggcatg ttgtcctcag 720 
gaaagaacca ggcagacaac tggaaagaac 780 
accttgttga tttcaccaac tgttgctgaa 840 
gatttttttt tcttgttaac gtaataatag 900 
cagccaataa gtcttttcct atttgtgact 960 
ttatcttgaa gtcctttacc tggaacaagc 1020 
gactttcaag ataattttca gggtttttgt 1080 
gggagagggg agggatgcct gggaagtggt 1140 
caaacttttg taaatagacc ttaccttcta 1200 
agccagcctc atcaaagagc tgacttactc 1260 
ggtatctgct gtgtctgcac ttcatggtaa 1320 
caaaaagcag attttcttca tgtactgtga 1380 
ggccatttgc tagtttactc taaagactaa 1440 
tcttctagta cctttaagga caaatcctaa 1500 
attttaaaaa aaaaaaaaa 1549 



<210> 14 

<211> 1548 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

^999cggagg atccccagcc gggtcccaag 
cctgagcccg agccgggagc cggtcgcggg 
agcgatggcg accctgtggg gaggccttct 
cctggcgctt tccgtgctgc tgctggcgca 
tgtcagatgt aaatgtatct gccctcccta 
gaacatatct cagaaagatt gtgattgcct 
gcctgatgta gaagcatact gtctaccgct 
tcacaatcaa ggttaccatt ataatttatc 
tggtatatct tactctggtt gagcccatac 
tgatacagag tgatgatgat attggggatc 
tagcccgctc ccgcagt<::ga gccaacgtgc 
ggaagcttca aggtccaaga agcagcggaa 
gctaattggg aattgaattc aaggtgacta 
tgactgggtt tgctgggttt cattttaata 
gattcaaaac tggaagcaaa aacttgcttg 
Qacattttta aaaacacaca ac^.r!aaarT^r• 



cctgtgcctg agcctgagcc tgagcctgag 60 
ggctccgggc tgtgggaccg ctgggccccc 120 
tcggcttggc tccttgctca gcctgtcgtg 180 
gctgtcagac gccgccaaga atttcgagga 240 
taaagaaaat tctgggcata tttataataa 300 
tcatgtcgtg gagcccatgc ctgtgcgggg 360 
gtgaatgcaa atatgaagaa agaagctctg 420 
tctccatttt gggccttcta cttctgtaca 480 
tgaagaggcg cctctttgga catgcacagt 540 
accagccttt tgcaaatgca cacgatgtgc 600 
tgaacaaggt agaatatgca cagcagcgct 660 
agtctgtctt tgaccggcat gttgtcctca 720 
gaaagaacca ggcagacaac tggaaagaac 780 
ccttgttgat ttcaccaact gttgctgaaa 840 
attttttttt cttgttaacg taataataga 900 
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ttactaataa aaataaatct gcctgtaaat 
ctctcttttt caccacatag ttttaacttg 
gttgttgttt tttgtttgtt tgttttggtg 
aacaactttt ttcaagtcac tttactaaac 
tttcgagttt catttatatt ttgcagtgta 
tttgactttt gcactgactg tgttatctgg 
cgggatctaa aatgcctggt ggcttttcac 
gtctgatgca atgcatccta gaacaaactg 
catagtcttg gtgtgtgtgg tcttactcat 
gacttggaca cttgcaataa agaaatttta 



tatcttgaag tcctttacct ggaacaagca 1020 
actttcaaga taattttcag ggtttttgtt 1080 
ggagagggga gggatgcctg ggaagtggtt 1140 
aaacttttgt aaatagacct taccttctat 1200 
gccagcctca tcaaagagct gacttactca 1260 
gtatctgctg tgtctgcact tcatggtaaa 1320 
aaaaagcaga ttttcttcat gtactgtgat 1380 
gccatttgct agtttactct aaagactaaa 1440 
cttctagtac ctttaaggac aaatcctaag 1500 
ttttaaaaaa aaaaaaaa 1548 



<210> 15 

<211> 593 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cacagactca gagagaaccc accatggtgc 
ccgcctgggg taaggtcggc gcgcacgctg 
tgttcctgtc cttccccacc accaagacct 
ctgcccaggt taagggccac ggcaagaagg 
acgtggacga catgcccaac gcgctgtccg 
gggtggaccc ggtcaacttc aagctcctaa 
acctccccgc cgagttcacc cctgcggtgc 
tgagcaccgt gctgacctcc aaataccgtt 
cccgctgggc ctcccaacgg gccctcctcc 
aataaagtct gagtgggcgg caaaaaaaaa 



tgtctcctgc cgacaagacc aacgtcaagg 60 

gcgagtatgg tgcggaggcc ctggagagga 120 

acttcccgca cttcgacctg agccacggct 180 

tggccgacgc gctgaccaac gccgtggcgc 240 

ccctgagcga cctgcacgcg cacaagcttc 300 

gccactgcct gctggtgacc ctggccgccc 360 

acgcctccct ggacaagttc ctggcttctg 420 

aagctggagc ctcggtagcc gttcctcctg 480 

cctccttgca ccggcccttc ctggtctttg 540 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 593 



<210> 16 

<211> 356 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

agcctttcta ttagctctta gtaagattac 
accctctaaa tcaccacgat caaaagggac 
aacgcttagc ctagccacac ccccacggga 
gaaagtttaa ctaagctata ctaaccccag 
tcacacgatt aacccaagtc aatagaagcc 
cccaataaag ctaaaactca cctgagttaa 



acatgcaagc atccccgttc cagtgagttc 60 
aagcatcaag cacgcagcaa tgcagctcaa 120 
aacagcagtg attaaccttt agcaataaac 180 
ggttggtcaa tttcgtgcca gccaccgcgg 240 
ggcgtaaaga gtgttttata tcaccccctc 300 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 356 



<210> 17 

<211> 645 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctccatcatg gcgcaggatc aaggtgaaaa 
caaactctgt ctcaacatct gtgttgggga 
ggtgttggag cagctcacag ggcagacccc 
atcctttggc atccggagaa atgaaaagat 
ggcagaagaa atcttggaga agggtctaaa 
cttctcagat actgaaactt tggttttggg 
tatgacccaa gcattggtat ctacggcctg 
ttcagcatcg cagacaagaa gcgcaggaca 
aaaaaooaaa ccatacacta atfccnaacaa 



ggagaacccc atgcgggaac ttcgcatccg 60 
gagtggagac agactgacgc gagcagccaa 120 
tgtgttttcc aaagctagat acactgtcag 180 
tgctgtccac tgcacagttc gaggggccaa 240 
ggtgcgggag tatgagttaa gaaaaaacaa 300 
atccaggaac acatcgatct gggtatcaaa 3*6t) 
gacttctatg tggtgctggg taggccaggt 420 
ggctgcattg gggccaaaca cagaatcagc 480 

nFiotfit.a^ta crrra1-rafnr»h hr-n^rrnraaa «;ao 



wo 03/058021 





PCT/EPO3/O0270 
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aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 



645 



<210> 18 

<211> 586 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagactcaga gagaacccac catggtgctg tctcctgccg acaagaccaa cgtcaaggcc 60 
gcctggggta aggtcggcgc gcacgctggc gagtatggtg cggaggccct ggagaggatg 120 
ttcctgtcct tccccaccac caagacctac ttcccgcact tcgacctgag ccacggctct 180 
gcccaggtta agggccacgg caagaaggtg gccgacgcgc tgaccaacgc cgtggcgcac 240 
gtggacgaca tgcccaacgc gctgtccgcc ctgagcgacc tgcacgcgca caagcttcgg 300 
gtggacccgg tcaacttcaa gctcctaagc cactgcctgc tggtgaccct ggccgcccac 360 
ctccccgccg agttcacccc tgcggtgcac gcctccctgg acaagttcct ggcttctgtg 420 
agcaccgtgc tgacctccaa ataccgttaa gctggagcct cggtagccgt tcctcctgcc 480 
cgctgggcct cccaacgggc cctcctcccc tccttgcacc ggcccttcct -gSFtctttgaa 540 
taaagtctga gtgggcggca aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 566 



<210> 19 

<211> 818 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



agagctcaga gccacccaca gccgcagcca tgctgtgcct cctgctcacc ctgggcgtgg 60 
ccctggtctg tggtgtcccg gccatggaca tcccccagac caagcaggac <:tggagctcc 120 
caaagttggc agggacctgg cactccatgg ccatggcgac caacaacatc tccctcatgg 180 
cgacactgaa ggcccctctg agggtccaca tcacctcact gttgcccacc cccgaggaca 240 
acctggagat cgttctgcac agatgggaga acaacagctg tgttgagaag aaggtccttg 300 
gagagaagac tgagaatcca aagaagttca agatcaacta tacggtggcg aacgaggcca 360 
cgctgctcga tactgactac gacaatttcc tgtttctctg cctacaggac accaccaccc 420 
ccatccagag catgatgtgc cagtacctgg ccagagtcct ggtggaggac gatgagatca 4 80 
tgcagggatt catcagggct ttcaggcccc tgcccaggca cctatggtac ttgctggact 540 
tgaaacagat ggaagagccg tgccgtttct agctcacctc cgcctccagg aagaccagac 600 
tcccaccctt ccacaccttc agagcagtgg gacttnctcc tgccctttca aagaataacc 660 
acagctcaga agacgatgac gtggtcatct gtgtcgccat nccctttctg ctgcacacct 720 
gcaccacggg catgggggag gctgcttcct gggggcagag tctntggcag angntattaa 780 
taaanccttg gagcatgnaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 818 



<210> 20 

<211> 486 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



atgcgttgcc tgcccttcct ccattgttgc cctggaatgt acgggaccca ggggcagcag 60 
cagtccaggt gccacaggca gccctgggac ataggaagct gggagcaagg aaagggtctt 120 
agtcactgcc tcccgaagtt gcttgaaagc actcggagaa ttgtgcaggt gtcatttatc 180 
tatgaccaat aggaagagca accagttact atgagtgaaa gggagccaga agactgattg 240 
gagggcccta tcttgtgagt ggggcatctg ttggactttc cacctggtca tatactctgc 300 
agctgttaga atgtgcaagc acttggggac agcatgagct tgctgttgta cacagggtat 360 
ttctagaagc agaaatagac tgggaagatg cacaaccaag gggttacagg catcgcccat 420 
gctcctcacc tgtattttgt aatcagaaat aaattgcttt taaagaaaaa aaaaaaaaaa 480 
aaaaaa 486 



<400> 1 



<400> 1 



wo 03/058(121 
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<210> 21 
<211> 635 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtaggcttcg atcctgagaa ccttgctgtt 
aatcttttat aagaacagta cagattgttc 
gttcacagcc tcagcaccaa caactcaaca 
agctagcagt actcccttcc atacctgtga 
agcctccaaa agttaagtga aaattagtca 
gatctcttta tttcttttca gccagggacc 
aaattaatac aggatgaact ggagagaagg 
agctgggaat tgcggagaag ggaaggtcta 
aatcaagtca tctcaagtct agtgaagaca 
agaaaatacc atgcacgtgt gcagccccac 
aatctagcat agcacttaaa aaaaaaaaaa 



gctctgagga gatataattc tgggagaaag 60 
tcaagagggc catcagaagg aagccaaaga 12 0 
tggtcatcat gttttctata tggtttttcc 180 
ctgggcagtg cttttctctc tcccatgtct 240 
actgcacgtg gaagacccca ccactttggg 300 
tgtccactcc ctttgaatta atatgggaag 360 
gttgagtgtg gcatactttc tgaaacctgg 420 
gactagttac atcacatagg gattactgta 480 
gccaacagaa acaaaaccta gcatagggat 540 
ctaattcctg catccaaggc aggtgttgtt 600 
aaaaa 635 



<210> 22 
<211> 562 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ctctctcctc ccgccgccca 
acgaagagac cacctgtcct 
aagaaagctc agctggtggt 
ttgcctgccc tgtgtcgtaa 
ctgggacgtc tagtccacag 
gaagacaaag gcgctttggc 
tacgatgaga tccgccgtca 
atcgccaagc tcgaaaaggc 
actgntgagt tttctgtaca 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



agatgccgag aagaaggctg 
tcgagcagga gttaacaccg 
gattgcacac gacgtggatc 
aatgggggtc ccttactgca 
gaagacctgc accactgtcg 
taagctggtg gaagctatca 
ctgnggtggc aatgtcctgn 
aaaggctaaa gaacttgcca 
taaaaataat tgaaataata 
aa 



ctggcaaagg ggacgtccca 60 
tcaccacctt ggtggagaac 120 
ccatcgagct ggttgtcttc 180 
ttatcaaggg aaaggcaaga 240 
ccttcacaca ggtgaactcg 300 
ggaccaatta caatgacaga 360 
gtcctaagtc tgtggctcgt 420 
ctaaactggg ttaaatgtac 480 
caaattttcc ttcaaanaaa 540 

562 



<210> 23 

<211> 885 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ctcttcggat ccacagtcaa ccgccctgaa 
ttatgattga attagaagga agtctgtaaa 
tctaacagaa gccagaaacc caatgtctcc 
taaaaatttt cctcaagaat tactgtatgt 
caggagccag acagagggag cgccatggat 
gtcacattgt cggtgtttct gcatgttctc 
gaatgcacgc tacaggaaaa cccattcttc 
atgggctgct gcttctctag agcatatccc 
gtccaaaaga acgtcacctc agagtccact 
acagtaatgg ggggtttcaa agtggagaac 
tatcacaaat cttaaatgtt ttaccaagtg 
ggaaaattaa gttgtttagt gtttatggct 
ataccacttt gacacgcttc aaggatatac 
cagtacaatc agcagtctag ttcttttcat 
actgcaaata aagcctttta aatcatcaaa 



cacatcctgc aaaaagccca gagaaagcao 60 
atttggctgt gatcataggg taagatgtta 120 
tgctgagatg cttgagtgcc tgtcaggatc 180 
cattggaaag acgttctttt gagtggcttc 240 
tactacagaa aatatgcagc tatctttctg 300 
cattccgctc ctgatgtgca ggattgccca 3-60 
tcccagccgg gtgccccaat acttcagtgc 420 
actccactaa ggtccaagaa gacgatgttg 480 
tgctgtgtag ctaaatcata taacagggtc 540 
cacacggcgt gccactgcag tacttgttat 600 
ctgtcttgat gactgctgat tttctggaat 6€0 
ttgtgagata aaactctcct tttccttacc 720 
tgcagcttta ctgccttcct -ccttatccta 780 
ttggaatgaa tacagcatta agcttgttcc 840 
aaaaaaaaaa aaaaa 835. 



wo «3/058«21 




PCT/EW»3/00270 



<210> 24 
<211> 713 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ctggcggcag ccatcaggta agccaagatg 
agaaagaagc agtctgatgt catgcgcttt 
cagctctctg ctctccacag ggctccccgc 
ggctacaagg ccaagcaagg ttacgttata 
aaacgcccag ttcctaaggg tgcaacttac 
ctaaagtttg ctcgaagcct tcagtccgtt 
gctctgagag tcctgaattc ttactgggtt 
gttatcctca ttgatccatt ccataaagct 
accaaaccag tccacaagca cagggagatg 
cstggccttg gaaagggcca caagttccac 
tggagaaggc gcaatactct ccagctccac 
aattcatact taataaacaa tttangacag 



<210> 25 
<211> 1501 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



ggtgcataca agtacatcca ggagctatgg 60 

cttctgaggg tccgctgctg gcagtaccgc 12 0 

cccacccggc ctgataaagc gcgccgactg 180 

tataggattc gtgttcgccg tggtggccga 240 

ggcaagcctg tccatcatgg tgttaaccag 300 

gcagaggagc gagctggacg ccactgtggg 360 

ggtgaagatt ccacatacaa attttttgag 420 

atcagaagaa atcctgacac ccagtggatc 4 80 

cgtgggctga catctgcagg ccgaaagagc 540 

cacactattg gtggctctcg ccgggcagct 600 

cgttaccgct aatataagta aagtttgtaa 660 

tcaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 713 



<400> 1 

ctttatgtga aaaatcttga tgatggtatt 
ccatttggta caatcactag tgcaaaggtt 
ggttttgtat gtttctcctc cccagaagaa 
agaattgtgg ccacaaagcc attgtatgta 
gctcacctca ctaaccagta tatgcagaga 
gtaatcaacc cctaccagcc agcacctcct 
actcagaacc gtgctgcata ctatcctcct 
cgctggactg ctcagggtgc cagacctcat 
ccagctgctc ctagaccacc atttagtact 
gtcatgtcaa cacagcgtgt tgctaacaca 
gctgcagccg ctgcagctac tcctgctgtc 
ggagttcgca atcctcagca acatcttaat 
gctgttcatg tacaaggtca ggaacctttg 
caagagcaaa agcaaatgtt gggtgaacgg 
actcttgctg gtaaaatcac tggcatgttg 
atgctcgagt ctccagagtc actccgttct 
gcccaccaag ctaaagaggc tgcccagaaa 
gtttaaaatt gatcagggac catgaaaaga 
aacatcgaaa aacttaaata ttatggaaaa 
aaaggaaagg aaactttgaa ccttatgtac 
gctagtccta gattacttat tgatttaaaa 
aaaaacaaat taatgtttta tagaccctgg 
ttaaagcatt cctttcttta attttgtaat 
ttctgtttta agtaacagaa ttgataactg 
tcttgcttta ataaaaattc ctttaacagt 
a 



gatgatgaac gtctccggaa agagttttct 60 
atgatggagg gtggtcgcag caaagggttt 120 
gccactaaag cagttacaga aatgaacggt 180 
gctttagctc agcgcaaaga agagcgccag 240 
atggcaagtg tacgagctgt tcccaaccct 300 
tcaggttact tcatggcagc tatcccacag 360 
agccaaattg ctcaactaag accaagtcct 420 
ccattccaaa atatgcccgg tgctatccgc 480 
atgagaccag cttcttcaca ggttccacga 540 
tcaacacaga caatgggtcc acgtcctgca 600 
cgcaccgttc cacagtataa atatgctgca 660 
gcacagccac aagttacaat gcaacagcct 720 
actgcttcca tgttggcatc tgcccctcct 780 
ctgtttcctc ttattcaagc catgcaccct 840 
ttggagattg ataattcaga acttcttcat 900 
aaggttgatg aagctgtagc tgtactacaa 9€0 
gcagttaaca gtgccaccgg tgttccaact 1020 
aacttgtgct tcaccgaaga aaaatatcta 1080 
aaaacattgc aaaatataaa ataaataaaa 1140 
cgagcaaatg ccaggtctag caaacataat 1200 
acaaaaaaac acaaaaaaat agtaaaatat 1260 
gaaaaagaat tttcagcaaa gtacaaaaat 1320 
tctttactgt ggaatagctc agaatgtcag 1380 
agcaaggaaa cgtaatttgg attataaaat 1440 
taaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1500 

ISOl 



<210> 26 

<211> 584 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



WO()3/()58021 ^ PCT/EPO3/O0270 
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cagactcaga gagaacccac catggtgctg tctcctgccg acaagaccaa cgtcaaggcc 60 

gcctggggta aggtcggcgc gcacgctggc gagtatggtg cggaggccct ggagaggatg 120 

ttcctgtcct tccccaccac caagacctac ttcccgcact tcgacctgag ccacggctct 180 . 

gcccaggtta agggccacgg caagaaggtg gccgacgcgc tgaccaacgc cgtggcgcac 240 

gtggacgaca tgcccaacgc gctgtccgcc ctgagcgacc tgcacgcgca caagcttcgg 300 

gtggacccgg tcaacttcaa gctcctaagc cactgcctgc tggtgaccct ggccgcccac 360 

ctccccgccg agttcacccc tgcggtgcac gcctccctgg acaagttcct ggcttctgtg 420 

agcaccgtgc tgacctccaa ataccgttaa gctggagcct cggtggccat gcttcttgcc 480 

ccttgggcct ccccccagcc cctcctcccc ttcctgcacc cgtacccccg tggtctttga 540 

ataaagtctg agtgggcggc aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 584 



<210> 27 

<211> 1405 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cttcactgac catggatcta ctggaatact 
ggacctgaat gagaccatcc attacatgta 
ctacattgaa gcctgtgagt ctgggtccat 
ttatgcaact actgctgcca accccagaga 
gaggtccacg tacctggggg actggtacag 
agatctgact aaagagaccc tgcacaagca 
cagccacgtc atgcagtatg gaaacaaaac 
gggtatgaaa cgcaaagcca gttctcccgt 
cacccccagc cctgatgtgc ctctcaccat 
tctggaggag tccaggcagc tcacggagga 
tcattgagaa gtcagtgcgt aagatcgtct 
agcagctcct gtccgagaga gccccgctca 
tgcacttccg gacccactgc ttcaactggc 
catttgtacg tgctggtcaa cctttgtgag 
tccatggacc acgtgtgcct tggtcactac 
gtgtgagcgc cccaccgact gtgtgctgat 
ccgctgctcg ggccctcctg gggagccccc 
caagatgact tgctcgctgt tacctgcttc 
ggtgggaaaa gctctgtatt gagaagggtc 
gcctgttagt tttgaggagc aggaagctca 
gtctttattc tgagaatttg aagctgaaac 
agagggccgc aagccccaaa tggaaaactg 
ttttgtattt aattctgcag gtgttcaagt 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 



ggtttttccc aatgaagatc ttcatgtaaa 60 
caaacacaaa atgtaccgaa agatggtgtt 120 
gatgaaccac ctgccggata acatcaatgt 180 
gtcgtcctac gcctgttact atgatgagaa 240 
cgtcaactgg atggaagact cggacgtgga 300 
gtaccacctg gtaaaatcgc acaccaacac 360 
aatctccacc atgaaagtga tgcagtttca 420 
ccccctacct ccagtcacac accttgacct 480 
catgaaaagg aaactgatga acaccaatga 540 
gatccagcgg gcatctggat gccaggcacc 600 
ccttgctggc agcgtccgag gctgaggtgg 660 
cggggcacag ctgctaccca gaggccttgc 720 
actcccccca cgtacgagta tgcgttgaga 780 
aagccgtatc cgcttcacag gataaaattg 840 
tgaagagctg cctcctggaa gcttttccaa 900 
cagagactgg agaggtggag tgagaagtct 960 
gctccagggc tcgctccagg accttcttca 1020 
cccagtcttt tctgaaaaac tacaaattag 1080 
atatttgctt tctaggaggt ttgttgtttt 1140 
tgggggcttc tgtagcccct ctcaaaagga 1200 
ctctttaaat cttcagaatg attttattga 12-60 
tttttagaaa atatgatgat ttttgattgc 1320 
cttaaaaaat aaagatttat aa-cagaaccc 1380 

1405 



<210> 28 

<211> 886 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcctccgcc tgtggatgct gcgcctctcc 

gccctcatcg cggggtccgt cttcttcctg 

aagaagaagg ggcccaaagt caccgtcaag 

gatgtaggcc gggtgatctt tggt<:tcttc 

tttgtggcct tagctacagg agagaaagga 

gtaabcaagg acttcatgat ccagggcgga 

aagagcatct acggtgagcg cttccccgat 

ggctgggtga gcatggccaa cgcaggcaaa 

acagtcaaga cagcctggct agatggcaag 

ataaaaotcra tacacraaoat Qaaaaacacc 



gaacgcaaca tgaaggtgct ccttgecgcc 60 
ctgctgccgg gaccttctgc ggccgatgag 120 
gtgtattttg acctacgaat tggagatgaa 180 
ggaaagactg ttccaaaaac agtggataat 240 
tttggctaca aaaacagcaa attocatcgt 300 
gacttcacca ggggagatgg cacaggagga 360 
gagaacttca aactgaagca ctacgggcct 420 
gacaccaacg gctcccagtt cttcatcacg 480 
^atgtggtgt ttggcaaagt tctagagggc 540 
aaoacaaaca accaaaataa acccctaaaa 600 



wo 03/058021 
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gagtagggca cagggacatc tttctttgag 
acagggctct gagctgcact ggccccggtg 
tcacattcca caggcccatg gactcacttt 
aaaaaaaaat gtgggttttt ttttttttaa 



tgaccgtctg tgcaggccct gtagtccgcc 720 
ctggcatctg gtggagcgga cccactcccc 780 
tgtaacaaac tcctaccaac actgaccaat 84 0 
taaaaaaaaa aaaaaa 886 



<210> 29 

<211> 1251 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gccggaacct ctatgctggg gactattacc gtgtgcaggg ccgggcagtg ctgcccatcc 60 
gctggatggc ctgggagtgc atcctcatgg ggaagttcac gactgcgagt gacgtgtggg 120 
cctttggtgt gaccctgtgg gaggtgctga tgctctgtag ggcccagccc tttgggcagc 180 
tcaccgacga gcaggtcatc gagaacgcgg gggagttctt ccgggaccag ggccggcagg 240 
tgtacctgtc ccggccgcct gcctgcccgc agggcctata tgagctgatg cttcggtgct 300 
ggagccggga gtctgagcag cgaccaccct tttcccagct gcatcggttc ctggcagagg 360 
atgcactcaa cacggtgtga atcacacatc cagctgcccc tccctcaggg agcgatccag 420 
gggaagccag tgacactaaa acaagaggac acaatggcac ctctgccctt cccctcccga 480 
cagcccatca cctctaatag aggcagtgag actgcaggtg ggctgggccc acccagggag 540 
ctgatgcccc ttctcccctt cctggacaca ctctcatgtc cccttcctgt tcttccttcc 600 
tagaagcccc tgtcgcccac ccagctggtc ctgtggatgg gatcctctcc accctcctct 660 
agccatccct tggggaaggg tggggagaaa tataggatag acactggaca tggcccattg 720 
gagcacctgg gccccactgg acaacactga ttcctggaga ggtggctgcg cccccagctt 780 
ctctctccct gtcacacact ggaccccact ggctgagaat ctgggggtga ggaggacaag 840 
aaggagagga aaatgtttcc ttgtgcctgc tcctgtactt gtcctcagct tgggcttctt 900 
cctcctccat cacctgaaac actggacctg ggggtagccc cgccccagcc ctcagtcacc 960 
cccacttccc acttgcagtc ttgtagctag aacttctcta agcctatacg tttctgtgga 1020 
gtaaatattg ggattggggg gaaagaggga gcaacggccc atagccttgg ggttggacat 1080 
ctctagtgta gctgccacat tgatttttct ataatcactt ggggtttgta catttttggg 1140 
gggagagaca cagattttta cactaatata tggacctagc ttgaggcaat tttaatcccc 1200 
tgcactaggc aggtaataat aaaggttgag ttttccacaa aaaaaaaaaa a 1251 



<210> 30 

<211> 1064 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctccccattt gaggccatat aaagtcacct gaggccctct ccaccacagc ccaccagtga 60 
ccatgaaggc tgtgctgctt gccctgttga tggcaggctt ggccctgcag ccaggcactg 120 
ccctgctgtg ctactcctgc aaagcccagg tgagcaacga ggactgcctg caggtggaga 180 
actgcaccca gctgggggag cagtgctgga ccgcgcgcat ccgcgcagtt ggcctcctga 240 
ccgtcatcag caaaggctgc agcttgaact gcgtggatga ctcacaggac tactacgtgg 300 
gcaagaagaa catcacgtgc tgtgacaccg acttgtgcaa cgccagcggg gcccatgccc 360 
tgcagccggc tgccgccatc cttgcgctgc tccctgcact cggcctgctg ctctggggac 420 
ccggccagct ataggctctg gggggccccg ctgcagccca cactgggtgt ggtgccccag 480 
gcctctgtgc cactcctcac agacctggcc cagtgggagc ctgtcctggt tcctgaggca 540 
catcctaacg caagtctgac catgtatgtc tgcacccctg tcccccaccc tgaccctccc 600 
atggccctct ccaggactcc cacccggcag atcagctcta gtgacacaga tccgcctgca €60 
gatggcccct ccaaccctct ctgctgctgt ttccatggcc cagcattctc cacccttaac 720 
cctgtgctca ggcacctctt cccccaggaa gccttccctg cccaccccat ctatgacttg 780 
agccaggtct ggtccgtggt gtcccccgca cccagcaggg gacaggcact caggagggcc 840 
cagtaaaggc tgagatgaag tggactgagt agaactggajf gacaagagtc gacgtgagtt 900 
cctgggagtc tccagagatg gggcctggag gcctggagga aggggccagg cctcacattc 9€0 
gtggggct-cc ctgaatggca gcctgagcac agcgtaggcc cttaataaac acctgttgga 1020 
taagcaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1064 



wo 03/058021 
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<210> 31 
<211> 818 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gaatgacgtt atgggcacat gccttttaaa 

ctttgtcata cctttggatt tagtgtttca 
aaaatagata ttggtttaaa tgatacagta 
ctatacatta tatatatttt ataaagatac 
agtgaagcta attaaacacg tttggtttct 
ctaaaatcac aggacattaa ggaccaatag 
tgggaagacc aattctaaca gcaaataaca 
aagcatgtct ctcttgagct acagtagagg 
tgctgaatgt acactgattc ctttatgatg 
gaggctttcc aatgtagctc agtaattcct 
ctttaagaac aaactctgaa agacctatga 
gccacatttc attgtcttag tcaaagcagg 
tttaaattag caacttcaag tataacaact 
taataaaaat gaattgtgac aaaaaaaaaa 



agttctttaa gcaacacaga gctgagtcct 60 

tcagctgttt ttagttataa acattttgtt 120 
ttttaggtat gatttaagac tatgatttac 180 
taaaccagca tacccttact ctgccagagt 240 
gaataaattg aactaaatcc aaactatttc 300 
catctgtgcc agagatgtac tgttattagc 360 
gtctgagact cctcatacct cagtggttag 420 
ggaagggatt gttgtgtagt caagt caeca 480 
actgcttaac tccccactgc ctgtcccaga 540 
gttactttac agacaggaaa gttccagaaa 600 
gcaaatggtg ctgaatactt tttttttaaa 660 
attattaagt gattatttaa aattcgtttt 720 
ttgaaactgg aataagtgtt tattttctat 780 
aaaaaaaa 818 



<210> 32 
<211> 1291 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtcgggcagc gggacaaaaa acttggactt 
gaaactcgcc gagaagaggc tcacggaaga 
gcctgtcaag cgagagcttt tacggcatag 
tgggaagaca attgtcatta ccaagacaac 
caatgtctgt gactgtgtgg tgaaggactc 
gaaacatcag agaaacctgg gcatgtctat 
gaagaaacgt tttgaggtca acaagaagaa 
tgaggaaagg atgaaggagc tcagagaaga 
gaaacagaag gagaagaaaa ggagggctga 
gatggcagct gtgatgggct tctctggctt 
tctgtgcttg gcctgacttt ggcctatgct 
fcagggggtca tttctttttg ggtaatggga 
agagggtggg ggctcatggt ttccctctac 
tgctgtggca tattgcttct gcctcagtgt 
gagttcccaa taaagaaaaa cctccccttc 
tctttatctc ttcatctatc ccacctcttg 
gcctttgttt taattttaac tcatgttcat 
tttccagttg attgcatatc cttgatcagc 
agccacctgt gcatgcatgt gtatttctgc 
tgaatctgtc atatagaggg ggtccgagct 
tgatgttctt ggcttcctca gagcatgtaa 
ttaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



tcgccgaaag tgggacaaag atgaatatga 60 
gagagaaaag aaagatggaa aaccagtgca 120 
ggactacaag gtggacttgg aatccaagct 180 
ccctcaatct gagatgggag gatattactg 240 
catcaacttt ctggatcaca ttaatggaaa 300 
gcgtgtggaa cgttccaccc tggatcaggt 360 
gatggaagag aagcagaagg attatgattt 420 
ggaggaaaag gccaaagcgt acaagaaaga 480 
ggaggacttg acatttgagg aggacgatga 540 
tggttccacc aagaagagtt actgaggctt 600 
ggacctaact ttgcgtgtgt gtgtgtgtag 660 
aagttcttaa gagtgtcaat ggggagggat 720 
tttgggagag ggcacagatt gcagaggtaa 780 
atcactggag tcacaggacc ctgoccacct 840 
tgaggctgct ttcccaaaac tccccctgca 900 
tctgaacatc ccacctttat cctgtgttct 960 
cctgcaacag aagcattctc taggtcccag 1020 
cctttttccc atcctgccct atggttctct 1080 
ctggttctat ggtgtgtgga tgtgtgtgca 1140 
ggaatcctag agcattgctg ccctggggcc 1200 
caggaaatta aatgggatga gtgtttggtg 1260 
a 1291 



<210> 33 
<211> 1598 
<212> DNA 

<213> Homo sapi-ens 
<400> 1 

agcctgocga gccgcagttt ccgtggtgtg agtgagtccg ggcccgtgtc ccctctcccg 60 
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tgatcgaccg caacttacgg gaggacgggg aaaaagcggc caaagaagtg aagctgctgc 180 
tactcggtgc tggagaatct ggtaaaagca ccattgtgaa acagatgaaa atcattcatg 24 0 
aggatggcta ttcagaggat gaatgtaaac aatataaagt agttgtctac agcaatacta 300 
tacagtccat cattgcaatc ataagagcca tgggacggct aaagattgac tttggggaag 360 
ctgccagggc agatgatgcc cggcaattat ttgttttagc tggcagtgct gaagaaggag 420 
tcatgactcc agaactagca ggagtgatta aacggttatg gcgagatggt ggggtacaag 480 
cttgcttcag cagatccagg gaatatcagc tcaatgattc tgcttcatat tatctaaatg 540 
atctggatag aatatcccag tctaactaca ttccaactca gcaagatgtt cttcggacga 600 
gagtgaagac cacaggcatt gtagaaacac atttcacctt caaagaccta tacttcaaga 660 
tgtttgatgt aggtggccaa agatcagaac gaaaaaagtg gattcactgt tttgagggag 720 
tgacagcaat tatcttctgt gtggccctca gtgattatga ccttgttctg gctgaggacg 780 
aggagatgaa ccgaatgcat gaaagcatga aactgtttga cagcatttgt aataacaaat 840 
ggtttacaga aacttcaatc attctcttcc ttaacaagaa agaccttttt gaggaaaaaa 900 
taaagaggag tccgttaact atctgttatc cagaatacac aggttccaat acatatgaag 960 
aggcagctgc ctatattcaa tgccagtttg aagatctgaa cagaagaaaa gataccaagg 1020 
agatctatac tcacttcacc tgtgccacag acacgaagaa tgtgcagttt gtttttgatg 1080 
ctgttacaga tgtcatcatt aaaaacaact taaaggaatg tggactttat tgagaagcat 1140 
ggatgttagt gaaagttact acagtgtgga gtgttgagac cagacacctt ttgctgtctc 1200 
atggggcagc tacaagcatg aacgggacca gggaatggca gcagcatgca gaatcttagc 1260 
actctttagc acaatatttt gtattaggga acttttaatt gacatgagat gctaaagtca 1320 
gacattggaa ttggaagaac tataaagtgt gattcgatcg tcaagacatc acttggattt 1380 
cttaatctta aatgcttatg gaagatgtga agttgaggtg ctgcattcta gaacttcaat 1440 
atgtagctta ctcttttttt ccccccttct taaaccacca gtggttcatt tttaaggttt 1500 
tttcatcaag agaagaataa ctttactaaa ttttatttct ttatttgcaa aagaatcttt 1560 
attaaaacaa acaatcttaa ctatgaaaaa aaaaaaaa 1598 



<210> 34 

<211> 1028 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ataaagtaag tgctgtttgg gctaacagga tctcctcttg cagtctgcag cccaggacgc 60 
tgattccagc agcgccttac cgcgcagccc gaagattcac tatggtgaaa atcgccttca 120 
atacccctac cgccgtgcaa aaggaggagg cgcggcaaga cgtggaggcc ctcctgagcc 180 
gcacggtcag aactcagata 4::tgaccggca aggagctccg agttgccacc caggaaaaag 240 
agggctcctc tgggagatgt atgcttactc tcttaggcct ttcattcatc ttggcaggac 300 
ttattgttgg tggagcctgc atttacaagt acttcatgcc caagagcacc atttaccgtg 360 
. gagagatgtg cttttttgat tctgaggatc ctgcaaattc ccttcgtgga ggagagccta 420 
acttcctgcc tgtgactgag gaggctgaca ttcgtgagga tgacaacatt gcaatcattg 480 
atgtgcctgt ccccagtttc tctgatagtg accctgcagc aattattcat gactttgaaa 540 
agggaatgac tgcttacctg gacttgttgc tggggaactg <:tatctgatg cccctcaata €00 
cttctattgt tatgcctcca aaaaatctgg tagagctctt tggcaaactg gcgagtggca 660 
gatatctgcc tcaaacttat gtggttcgag aagacctagt tgctgtggag gaaattcgtg 720 
atgttagtaa cc ttggcatc tttatttacc aactttgcaa taacagaaag tccttccgcc 780 
ttcgtcgcag agacctcttg ctgggtttca acaaacgtgc cattgataaa tgctggaaga 840 
ttagacactt ccccaacgaa tttattgttg agaccaagat ctgtcaagag taagaggcaa 900 
cagatagagt gtccttggta ataagaagtc agagatttac aatatgactt taacattaag 960 
gtttatggga tactcaagat atttactcat gcatttactc tattgcttat gctttaaaaa 1020 
aaaaaaaa 1028 



<210> 35 . 
<211> 878 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgggtcacgg cctcctcctg gctcccagga ccccaccata ggcagaggca ggccttccta SO 
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gagatcactt caccgtggtc tccgcctcac ccttggcgct ggaccagtga gaggagaggg 180 
ctggggcgct ccgctgagcc actcctgcgc ccccctggcc ttgtctacct cttgcccccc 240 
gaagggttag tgtcgagctc accccagcat cctacaacct cctggtggcc ttgccgcccc 300 
cacaaccccg aggtataaag ccaggtacac gaggcagggg acgcaccaag gatggagatg 360 
ttccaggggc tgctgctgtt gctgctgctg agcatgggcg ggacatgggc atccaaggag 420 
ccgcttcggc cacggtgccg ccccatcaat gccaccctgg ctgtggagaa ggagggctgc 480 
cccgtgtgca tcaccgtcaa caccaccatc tgtgccggct actgccccac catgacccgc 540 
gtgctgcagg gggtcctgcc ggccctgcct caggtggtgt gcaactaccg cgatgtgcgc 600 
ttcgagtcca tccggctccc tggctgcccg cgcggcgtga accccgtggt ctcctacgcc 660 
gtggctctca gctgtcaatg tgcactctgc cgccgcagca ccactgactg cgggggtccc .720 
aaggaccacc ccttgacctg tgatgacccc cgcttccagg actcctcttc ctcaaaggcc 780 
cctcccccca gccttccaag tccatcccga ctcccggggc cctcggacac cccgatcctc 840 
ccacaataaa ggcttctcaa tccgcaaaaa aaaaaaaa 878 



<210> 36 

<211> 878 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgggtcacgg cctcctcctg gctcccagga 
caccctactc cctgtgcctc caggctcgac 
gagatcactt caccgtggtc tccgcctcac 
ctggggcgct ccgctgagcc actcctgcgc 
gaagggttag tgtcgagctc accccagcat 
cacaaccccg aggtataaag ccaggtacac 
ttccaggggc tgctgctgtt gctgctgctg 
ccgcttcggc cacggtgccg ccccatcaat 
cccgtgtgca tcaccgtcaa caccaccatc 
gtgctgcagg gggtcctgcc ggccctgcct 
ttcgagtcca tccggctccc tggctgcccg 
gtggctctca gctgtcaatg tgcactctgc 
aaggaccacc ccttgacctg tgatgacccc 
cctcccccca gccttccaag tccatcccga 
ccacaataaa ggcttctcaa tccgcaaaaa 



ccccaccata ggcagaggca ggccttccta 60 
tagtccctag cactcgacga ctgagtctct 120 
ccttggcgct ggaccagtga gaggagaggg 180 
ccccctggcc ttgtctacct cttgcccccc 240 
cctacaacct cctggtggcc ttgccgcccc 300 
gaggcagggg acgcaccaag gatggagatg 360 
agcatgggcg ggacatgggc atccaaggag 420 
gccaccctgg ctgtggagaa* ggagggctgc 480 
tgtgccggct actgccccac catgacccgc 540 
caggtggtgt gcaactaccg cgatgtgcgc 600 
cgcggcgtga accccgtggt ctcctacgcc 660 
cgccgcagca ccactgactg cgggggtccc 720 
cgcttccagg actcctcttc ctcaaaggcc 780 
ctcccggggc cctcggacac cccgatcctc 840 
aaaaaaaa 878 



<210> 37 

<211> 887 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgggtcacgg cctcctcctg gctcccagga 
caccctactc cctgtgcctc caggcttgac 
gaggtcactt caccgtggtc tccgcctcac 
ctggggcgct ccgctgagcc actcctgcgc 
gaagggttag tgtcgagctc actccagcat 
cacaaccccg aggtttaaag ccaggtacac 
ttccaggggc tgctgctgtt gctgctgctg 
ccgcttcggc cacggtgccg ccccatcaat 
cccgtgtgca tcaccgtcaa caccaccatc 
cgtgctgcag ggggtcctgc cggccctgcc 
ct-tcgagtcc atccggctcc ctggctgccc 
<^gtggctctc agctgtcaat gtgcactctg 
caaggaccac cccttgacct gtgatgaccc 
ccctcccccc agccttccaa gtccatcccg 
cccacaataa aggcttctca atccgcaaaa 



ccccaccata ggcagaggca ggccttccta €0 

tagtccctag cactcgacga ctgagtctct 120 

ccttggcgct ggaccagtga gaggagaggg 180 

ccccctggcc ttgtctacct cttgcccccc 240 

cctacaacct cctggtggcc ttgccgcccc 300 

gaggcagggg acacaccaag gatggagatg 360 

agcatgggcg ggacatgggc atccaaggag 420 

gccaccctgg ctgtggagaa ggagggctgc 480 

tgtgccggct actgccccac catgaccccg 540 

tcaggtggtg tgcaactacc gcgatgtgcg 600 

gcgcggcgtg aaccccgtgg tctcctacgc 660 

<:cgccgcagc accactgact gcgggggtcc 720 

ccgcttccag gactcctctt cctcaaaggc 780 

actcccgggg ccctcggaca ccccgatcct 840 

aaaaaaaaaa aaaaaaa 887 
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<210> 38 
<211> 1774 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 ^ ^ 

ggcgtgcaca tgctcgccca gccaccccca ggacgccttc tgcaactccg acatcgtgat 60 
ccgggccaag gtggtgggga agaagctggt aaaggagggg cccttcggca cgctggtcta 120 
caccatcaag cagatgaaga tgtaccgagg cttcaccaag atgccccatg tgcagtacat 180 
ccatacggaa gcttccgaga gtctctgtgg ccttaagctg gaggtcaaca agtaccagta 240 
cctgctgaca ggtcgcgtct atgatggcaa gatgtacacg gggctgtgca acttcgtgga 300 
gaggtgggac cagctcaccc tctcccagcg caaggggctg aactatcggt atcacctggg 360 
ttgtaactgc aagatcaagt cctgctacta cctgccttgc tttgtgactt ccaagaacga 420 
gtgtctctgg accgacatgc tctccaattt cggttaccct ggctaccagt ccaaacacta 480 
cgcctgcatc cggcagaagg gcggctactg cagctggtac cgaggatggg ccccccccgg 540 
ataaaagcat catcaatgcc acagacccct gagcgccaga ccctgcccca <:ctcacttcc 600 
ctcccttccc gctgagcttc ccttggacac taactcttcc cagatgatga caatgaaatt 660 
agtgcctgtt ttcttgcaaa tttagcactt ggaacattta aagaaaggtc tatgctgtca 720 
tatggggttt attgggaact atcctcctgg ccccaccctg ccccttcttt ttggttttga 780 
catcattcat ttccacctgg gaatttctgg tgccatgcca gaaagaatga ggaacctgta 840 
ttcctcttct tcgtgataat ataatctcta tttttttagg aaaacaaaaa tgaaaaacta 900 
ctccatttga ggattgtaat tcccacccct cttgcttctt ccccacctca ccatctccca 960 
gaccctcttc cctttgccct tctcctccaa tacataaagg acacagacaa ggaacttgct 1020 
gaaaggccaa ccatttcagg atcagtcaaa ggcagcaagc agatagactc aaggtgtgtg 1080 
aaagatgtta tacaccagga gctgccactg catgtcccaa ccagactgtg tctgtctgtg 1140 
tctgcatgta agagtgggag ggaaggaagg aactacaaga gagtcggaga tgatgcagca 1200 
cacacacaat tccccagccc agtgatgctt gtgttgacca gatgttcctg agtctggagc 1260 
aagcacccag gccagaataa cagagctttc ttagttggtg aagacttaaa catctgcctg 1320 
aggtcaggag gcaatttgcc tgccttgtac aaaagctcag gtgaaagact gagatgaatg 1380 
tctttcctct ccctgcctcc caccagactt cctcctggaa aacgctttgg tagatttggc 1440 
caggagcttt cttttatgta aattggataa atacacacac catacactat ccacagatat 1500 
agccaagtag atttgggtag aggatactat ttccagaata gtgtttagct cacctagggg 1560 
gatatgtttg tatacacatt tgcatatacc cacatgggga cataagctaa tttttttaca 1620 
ggacacagaa ttctgttcaa tgctgttaaa tatgccaata gtttaatctc ttctattttg 1680 
ttgtcgttgc ttgtttgaag aaaatcatga cattccaagt tgacattttt ttttcatttt 1740 
aattaaaatt tgaaattctg aaaaaaaaaa aaaa 3.774 



<210> 39 

<211> 583 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gaaatagaaa ccgtctgaac tatcctgccc 
tccctacgca tcctttacat aacagacgag 
attggccacc aatggtactg aacctacgag 
tcctacatac ttcccccatt attcctagaa 
aatcgagtag tactcccgat tgaagccccc 
ttgcactcat gagctgtccc cacattaggc 
aaccaaacca ctttcaccgc tacacgaccg 
tgtggagcaa accacagttt catgcccatc 
gaaatagggc ccgtatttac cctatagcac 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gccatcatcc tagtcctcat cgccctccca 60 
gtcaacgatc cctcccttac catcaaatca 120 
tacaccgact acggcggact aatcttcaac 180 
ccaggcgacc tgcgactcct tgacgttgac 240 
attcgtataa taattacatc acaagacgtc 300 
ttaaaaacag atgcaattcc cggacgtcta 360 
ggggtatact acggtcaatg ctctgaaatc 420 
gtcctagaat taattcccct aaaaatcttt 480 
cccctctacc ccctctagag ccaaaaaaaa 540 
aaaaaaaaaa aaa .583 



<210> 40 
<211> 1367 
<212> DNA 
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<400> 1 

cctggaagcc ggcgggtgcc gctgtgtagg 
cggagctcag aggttcggaa gacttatcga 
tgctgctgcc gctggtgcac gtctctgcga 
aagatttccg ctgcgtctgc aacttctccg 
agtgtgtgtc tgcagtagag gtggagatcc 
taaagcgcgt cgatgcggac gccgacccgc 
gcgtgcggcg gctcacagtg ggagccgcac 
tgcgtgtgct agcgtactcc cgcctcaagg 
gcaccatgcc tccgctgcct ctggaagcca 
gcaacgtgtc gtgggcgaca gggcgttctt 
caggcctcaa ggtactgagc attgcccaag 
ttcgcgcctt tccggccctt accagcctag 
gcggactgat ggcggctctc tgtccccaca 
gcaacacagg aatggagacg cccacaggcg 
agccccacag cctagacctc agccacaact 
cgagatgcat gtggtccagc gccctgaact 
aggtgcctaa aggactgcca ggccaagctc 
aacagggcgc cgcagcctga cgagctgccc 
cccttcctgg tccctggaac tgccctcccc 
ccagcctgtg cacgttcgac cctgtcggtg 
ggggcccggg gctttgccta agatccaaga 
gcttcagggg agtcccgtca ggacgttgag 
acctttatta aaatcttaaa caacgaaaaa 



aaagaagcta aagcacttcc agagcctgtc 60 
ccatggagcg cgcgtcctgc ttgttgctgc 120 
ccacgccaga accttgtgag ctggacgatg 180 
aacctcagcc cgactggtcc gaagccttcc 240 
atgccggcgg tctcaaccta gagccgtttc 300 
ggcagtatgc tgacacggtc aaggctctcc 360 
aggttcctgc tcagctactg gtaggcgccc 420 
aactgacgct cgaggaccta aagataaccg 480 
caggacttgc actttccagc ttgcgcctac 540 
ggctcgccga gctgcagcag tggctcaagc 600 
cacactcgcc tgccttttcc tgcgaacagg 660 
acctgtctga caatcctgga ctgggcgaac 720 
agttcccggc catccagaat ctagcgctgc 780 
tgtgcgccgc actggcggcg gcaggtgtgc 840 
cgctgcgcgc caccgtaaac cctagcgctc 900 
ccctcaatct gtcgttcgct gggctggaac 960 
agagtgctcg atctcagctg caacagactg 1020 
gaggtggata acctgacact ggacgggaat 1080 
cacgagggct caatgaactc cggcgtggte 1140 
ggggtgtcgg gaaccctggt gctcctccaa 1200 
cagaataatg aatggactca aactgccttg 1260 
gacttttcga ccaattcaac cctttgcccc 1320 
aaaaaaaaaa aaaaaaa 1367 



<210> 41 

<211> 854 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggaagatcta aagacccagg aaggtctctg 
tacttctggc tcttctattt ggggcagttt 
cctttgagac ccctttgggt gctaagacgc 
agatggagga gaccccttgc agggagctgg 
aagatgcctc caagaaagat ggggctgttg 
aaaaccttac gtgtcctgag gaagaggaca 
agacctgccg ctacctcctg gtgagaagtc 
gccggaggtg ctacaggggc aacctggttt 
tccagtgttc tgbcagcgcg ctcaaccagg 
gctcgggtcg ctgcagacgc tttcagtggg 
gggctgctca ccagccctgg tcccgcggtg 
gctactggcg tcgagcccac tgcctcagaa 
gtcccagcca gcagttcaga gctgccctct 
ccatccctcc ctccacctcc ctgcaataaa 
aaaaaaaaaa aaaa 



ggtgggataa agccaagatg aaactccccc 60 
ctgctcttca tctaaggtct gagacttcca 120 
tgcctgagga tgaggagaca ccagagcagg 180 
aggaagagga ggagtggggc tctggaagtg 240 
acftctatctc agtgccagat atggtggaca 300 
cagtaaaagt ggtgggcatc cctgggtgcc 360 
ttcagacgtt tagtcaagct tggtttactt 420 
ccatccacaa cttcaatatt aattatcgaa 480 
gtcaagtctg gattggaggc aggatcacag 540 
ttgacggcag ccgctggaac tttgcgtact 600 
gtcactgcgt ggccctgtgt acccgaggag 660 
gacttccttt catctgttcc tactgagctg 720 
cctgggcagc tgcctcccct cctctgcttg 780 
atgggttttt cttaaaaaaa aaaaaaaaaa 840 

854 



<210> 42 

<211> 941 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggagcatcca cagaaggcac tgcgctctcc 
ctcaccctct gtacctgctc actcatcctt 
gggcctgttt cagagcaggg gctcagaaga 
qcaccctaaa acacracyacca aaaQaoatat 



tggcccctcg cctecctctg cgacctcgtc €0 
tttattcccc ttcctttagc cctcagtgaa 120 
cagggctggg gccaccaaag acctccatgg 180 
cKiccahcrtiaa caht-.atiaacc caaaht-annr 9Af> 
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gccctcacgt ccccatctgc cccagtgcac gtgaccacag ggctctaggg tgccagatct 360 

cccgacagca ggcagttgct ctgtcagcat cacccaccct gccattctct cacccatttc 420 

tcatgcaggg cccctggagg aggcagagga ggccccccag ctgatgcgga ccaagagcga 480 

cgccagttgc atgagccaga ggaggcccaa gtgccgcgcc cccggtgagg cccagcgcat 540 

ccggcgacac cggttctcta tcaacggcca cttctacaat cataagacct ccgtgtttac 600 

tccagcctat ggatccgtga ccaatgtgag ggtcaacagc accatgacaa ccctgcaggt 660 

gctcaccctg ctgctgaaca aatttagggt ggaagatggc cccagtgagt tcgcactcta 720 

catcgttcac gagtctgggg agcggacaaa attaaaagac tgcgagtacc cgctgatttc 780 

cagaatcctg catgggccat gtgagaagat cgccaggatc ttcctgatgg aagctgactt 840 

gggcgtggaa gtcccccatg aagtcgctca gtacattaag tttgaaatgc cggtgctgga 900 

cagttttgtt gaaaaattaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 941 



<210> 43 

<211> 651 

<212> DKA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

acctatcgac cgcccttcaa ccgccacata 
tcttataaga aggctcagcg agatctggcg 
aagcagaaaa cggtggagtg ggttggttcc 
tccaagactc agtgatttaa ggatgacaga 
catcaagctc caccctcctg gcctcataca 
gctgcctccc tttcatacaa tggccaactt 
cagtcattgg cccaacaaga aggtttctgt 
ggtttgctgt taccaaatct cagtagctga 
gagggtcgtt ttgactacta gagctccatt 
ctttttaatc ttccattcct tcacatagtt 
ttaatgtgga aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gtcacattgt caaatagcgt attcaccttc 60 
tataagccac tctacagctg ggaggaagcc 120 
cttgtggacc ggcacaagga gaccctgaag 180 
gatgtgcatg tgggtattgt taggagatgt 240 
gaaagtgaca agggcacaag ctcaggtcct 300 
attgtattcc tcatgtcatc aaaacctgcg 360 
cctaatcata taccagagga aagaccatgt 420 
ttctgaacaa tttagggact cttttaactt 480 
tctactctta aatgagaaag gatttccttt 540 
tgataaaaag atcaataaat gtttgaatgt 600 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 651 



<210> 44 

<211> 529 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tgccagcctg ttcatgatga agccacacca 
ggatcagtga agtttgaggg gaacaaacaa 
gcccaggcct cacccagcaa cacagtgtgg 
gactgggcca gctagtgggg gtggcagagg 
agagaaatgc aaacctcgac tctcaaggat 
cggagacact gcagactcca ctgtgccgag 
ggagtccctt tcctgaatat atacttgttt 
tttctatttt tctacttgcc cagtagagac 
aataatacac atgttgcttc tttccctgaa 



agccagacca cggtccttgt tgtcatctgt , 60 
cgggacttca accagaactt catcctgacc , 120 
aagatcgcaa gtgactgctt ccgcttccag - 180 
tctctttgct tcattcagcc ctagctctgt ^240 
gtgaggaaca caagttcatt tctgttgttg 300 
gttgaactct tttttgttgc tcaagttcta 360 
gtcatagttt ccttttcaaa gtagtaaact 420 
tctgattctg gaaattctga caaataattt 480 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 529 



<210> 45 

<211> 916 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgggtcacgg cctcctcctg gctcccagga 
caccctactc cctgtgcctc caggctcgac 
gaggtcactt caccgtggtc tccgcctcac 
ctggggcgct ccgctgagcc actcctgcgc 



ccccaccata ggcagaggca ggccttccta 60 
tagtccctag cactcgacga ctgagtctct 120 
ccttggcgct ggaccagtga gaggagaggg 180 
ccccctggcc ttgtctacct cttgcccccc 240 



wo 03/058021 
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PCT/EPO3/00270 



cacaaccccg aggtataaag ccaggtacac 

ttccaggggc tgctgctgtt gctgctgctg 

ccacttcggc cacggtgccg ccccatcaat 

cccgtgtgca tcaccgtcaa caccaccatc 

gtgctgcagg gggtcctgcc ggccctgcct 

ttcgagtcca tccggctccc tggctgcccg 

gtggctctca gctgtcaatg tgcactctgc 

aaggaccacc ccttgacctg tgatgacccc 

cctcccccca gccttccaag tccatcccga 

ccacaataaa ggcttctcaa tccgcaaaaa 

aaaaaaaaaa aaaaaa 



caggcagggg acgcaccaag gatggagatg 360 

agcatgggcg ggacatgggc atccaaggag 420 

gccaccctgg ctgtggagaa ggagggctgc 480 

tgtgccggct actgccccac catgacccgc 540 

caggtggtgt gcaactaccg cgatgtgcgc 600 

cgcggcgtga accccgtggt ctcctacgcc 660 

cgccgcagca ccactgactg cgggggtccc 720 

cgcttccagg actcctcttc ctcaaaggcc 780 

ctcccggggc cctcggacac cccgatcctc 840 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 900 

916 



<210> 46 
<211> 906 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

gtcctctagc cacccctagc agcgtcggct 

ttggctttct ccggataagc ggcggcaccg 

gccgcggccg tgctggtggc cctggtctca 

tccaactggg tgtgccagac gctggaggat 

tcctgctggc tggtggacag gacccgggga 

gtggacgcac atgactgtga ggcgctgggc 

tcccgaggca ccgtcaaact gcagttcgac 

gccgcgctca ccgcaggcca gctcaccttc 

tcacccgacg ccccgtgctg ggaggaggcc 

gtcctggtca tcgggctcgt gactttctac 

tcctgctacc tgaacattgg cgcctgcctt 

tggaacattc tccacaagag ggaggactgc 

tccctgacag cgcgctttcg tcgtgggctg 

gtcgcccttc tcagcgctcc atcaacgcac 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaa 



ctccctggac gtgcggccgc ggactgggac 60 
gcgtcagcga tgaccgtgca gagactcgtg 120 
ctcatcctca acaacgtggc ggccttcacc 180 
gggcgcaggc gcagcgtggg gctgtggagg 240 
gggccgagcc ctggggccag agccggccag 300 
tggggctccg aggcagccgg cttccaggag 360 
atgatgcgcg cctgcaacct ggtggccacg 420 
ctcctggggc tggtgggcct gcccctgctg 480 
atggccgctg cattccaact ggcgagtttt 540 
agaattggcc catacaccaa cctgtcctgg 600 
ctggccacgc tggcggcagc catgctcatc 660 
atggcccccc gggtgattgt catcagccgc 720 
cacaatgact acgtggagtc accatgctga 780 
acctgcaaat aaagcctttt tacacatcaa 840 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 900 

906 



<210> 47 
<211> 302 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtgtgggtac ctgtgttccc agttacttgg 
ggagttggag accagcctgg ccaacatggt 
attagctggg catgggtgtg ggtacctgtg 
ggatcttttg aacccaggag ttcagggtca 
cactgcatac caacctgggc aatatagcaa 
aa 



gaggccaagg cgggtggatc acttgatcca 60 
gaaaccccat ctctaccaaa aaatacaaaa 120 
ttcccagtta cttgggaggc tgaggtggga 180 
tagcatgctg tgattgtgcc tacgaatagc 240 
gatcccatct ttttaaaaaa aaaaaaaaaa 300 

302 



<210> 48 
<211> 653 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggcgcttcgg gagccgcggc ttatggtgca gacatggcca agtccaagaa <:cacaccaca 60 
cacaacnacrt-. nnoaaaaato oracaoaaah aat.fi\'r.fi^afi aarrrra^hr anaancrahar 190 
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aacaaaaagg gcctaaagaa gatgcaggcc aacaatgcca aggccatgag tgcacgtgcc 240 
gaggctatca aggccctcgt aaagcccaag gaggttaagc ccaagatccc aaagggtgtc 300 
agccgcaagc tcgatcgact tgcctacatt gcccacccca agcttgggaa gcgtgctcgt 360 
gcccgtattg ccaaggggct caggctgtgc cggccaaagg ccaaggccaa ggccaaggcc 420 
aaggccaagg atcaaaccaa ggcccaggct gcagccccag cttcagttcc agctcaggct 480 
cccaaacgta cccaggcccc tacaaaggct tcagagtaga tatctctgcc aacatgagga 540 
cagaaggact ggtgcgaccc cccacccccg cccctgggct accatctgca tggggctggg 600 
gtcctcctgt gctatttgta caaataaacc tgaggcagga aaaaaaaaaa aaa 653 



<210> 49 
<211> 562 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

aggaatggct ttttccatta aagaataaaa 
gttagtatcc acatcataaa ttcagagtga 
atacacagat gtctttcctc cccacaaact 
ttagatggtg ccacctatgc ccaccacaac 
agaactgatt tcctgcccaa tatttgtctt 
aatctagctg gttatacagt tcaaggcttt 
ttaagacatg aaatacagca gcaggttacc 
aacattcaga aaatgaagtt ttgaatttgt 
attgtaactt aaaaaaataa atacaactgt 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



tattttggac aatgccgata aatgtatgaa 60 
tgtttagcag taaatcaata ttttgaagtg 120 
tttttaaaca aaaaacaaga cctcttttct 180 
agagatttta catggaaacc gggctcagtg 240 
tgggctgtct ctagtgacta attattaagg 300 
ctatgttgtt aatgaacctc aaaatagccg 360 
aatgcgaaca ggtagttcgc atttatgtaa 420 
tagaacattc aaaggacttg agagcatttt 480 
cactaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 540 
aaaaaaaaaa aa 532 



<210> 50 
<211> 978 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ctgcgatgac cctgtcgcca cttctgctgt 
tccccacggc ggcggtgcag gcgtcccctc 
caccagttaa ctacaagaca ggcaatctat 
caccgcttgt caatgtgacc ctctactatg 
tgatccggga gctcttccca acatggctgt 
tgccctacgg aaacgcacag gaacaaaatg 
atggagaaga ggagtgcaaa ttcaacaagg 
tggagctagc cttcctgacc attgtctgca 
tgccactatg cctgcagctc tacgccccag 
caatggggga ccgcggcatg cagctcatgc 
agccaccgca cgagtatgtg ccctgggtca 
cccagctcct tacccttgtc tgccagttgt 
cctcaaccag ctccctcagg agtgtttgct 
tcatggaagg cgagtgggaa cccggctgcc 
cctgctactt accaactgga aaattttatg 
caccccatga tcaagaatcc tgctccacta 
aagcaaaaaa aaaaaaaa 



tcctgccacc gctgctgctg ctgctggacg 60 
tgcaagcgtt agacttcttt gggaatgggc 120 
acctgcgggg gcccctgaag aagtccaatg 180 
aagcactgtg cggtggctgc caagccttcc 240 
tggtcatgga gatcctcaat gtcacgctgg 300 
tcagtggcag gtgggagttc aagtgccagc 360 
tggaggcctg cgtgttggat gaacttgaca 420 
tggaagagtt tgaggacatg gagagaagtc 480 
ggctgtcgcc agacactatc atggagtgtg 540 
acgccaacgc ccagcggaca gatgctctcc 600 
ccgtcaatgg gaaaoccttg gaagatcaga 6€0 
accagggcaa gaagccggat gtctgccctt 720 
tcaagtgatg gccggtgagc tgcggagagc 780 
tgcctttttt tctgatccag accctcggca 840 
catcccatga agcccagata cacaaaattc 900 
agaatggtgc taaagtaaaa ctagtttaat 960 

978 



<210> 51 

<211> 653 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 
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cacaaccagt cccgaaaatg gcacagaaat 
gaatctctta agggggtgga ccccaagttc 
aacaaaaagg gcctaaagaa gatgcaggcc 
gaggctatca aggccctcgt aaagcccaag 
agccgcaagc tcgatcgact tgcctacatt 
gcccgtattg ccaaggggct caggctgtgc 
aaggccaagg atcaaaccaa ggcccaggct 
cccaaacgta cccaggcccc tacaaaggct 
cagaaggact ggtgcgaccc cccacccccg 
gtcctcctgt gctatttgta caaataaacc 



ggtatcaaga aaccccgatc acaaagatac 12 0 
ctgaggaaca tgcgctttgc caagaagcac 180 
aacaatgcca aggccatgag tgcacgtgcc 240 
gaggttaagc ccaagatccc aaagggtgtc 300 
gcccacccca agcttgggaa gcgtgctcgt 360 
cggccaaagg ccaaggccaa ggccaaggcc 420 
gcagccccag cttcagttcc agctcaggct 480 
tcagagtaga tatctctgcc aacatgagga 540 
cccctgggct accatctgca tggggctggg 600 
tgaggcagga aaaaaaaaaa aaa .653 



<210> 52 

<211> 981 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

caagaagaat gtttatgtct tcaagtgacc 
aggtggagtc ctacttgttt aaaaaatatg 
acctataaag gcaggtattt cgggccctcc 
agtcgaaggc ccaggatggc ttttgctgcg 
gggagagtca gcctccacat tcagaggcat 
tgcagaaaat agtgttttgt agttcaacaa 
ctctttaaag gcaaagcttt attttcatct 
aaaaagaata gtaatatcag aacaggaagg 
acactgggag cacatagaga ttcacccatg 
ttctttataa ttcacacata tatgcagaga 
atagccccaa atatagtaag atctatacta 
atatgataca actgtggcca tgactgagga 
ctcccggagg ccaaacccaa gaaggtctgg 
ctgcagacct cggtgtggac acacgctgca 
aagacattct gcctacctat tagcttttct 
atttttgaga agtttgtctt gcaatgtatt 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 



tgtactgctt ggggactatt ggagaaaata 60 
tatctaagaa tgttctaggg cactctggga 120 
tcttcaggaa tcttcctgaa gacatggccc 180 
gccccgtggg gtaggaagga cagagagaca 240 
cacaagtaat ggcacaattc ttcggatgac 300 
ctcaagacga agcttatttc tgaggataag 360 
ctcatctttt gtcctcctta gcacaatgta 420 
aggaatggct tgctggggag cccatccagg 480 
tttgttgaac ttagagtcat tctcatgctt 540 
agatatgttc ttgttaacat tgtatacaac 600 
gataatccta gatgaaatgt tagagatgct 660 
aaggagctca cgcccagaga ctgggctgct 72 0 
caaagtcagg ctxragggaga ctctgccctg 780 
tagagctctc cttgaaaaca gaggggtctc 840 
ttattttttt aactttttgg ggggaaaagt 9O0 
tataaatagt aaataaagtt tttaccatta 960 

981 



<210> 53 
<211> 689 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

aacacactaa ccatatacca atgatggcgc 
caccacacac cacctgtcca aaaaagcctt 
gaagtttttt tcttcgcagg atttttctga 
ccccaattag gagggcactg gcccccaaca 
ccactcctaa acacatccgt attactcgca 
agtctaatag aaaacaaccg aaaccaaata 
ggtctctatt ttaccctcct acaagcctca 
gacggcatct acggctcaac attttttgta 
attggctcaa ctttcctcac tatctgcttc 
aaacatcact ttggcttcga agccgccgcc 
ctatttctgt atgtctccat ctattgatga 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



gatgtaacac gagaaagcac ataccaaggc 60 
cgatacggga taatcctatt tattacctca 120 
gccttttacc actccagcct agcccctacc 180 
ggcatcaccc cgctaaatcc cctagaagtc 240 
tcaggagtat caatcacctg agctcaccat 300 
attcaagcac tgcttattac aattttactg 360 
gagtacttcg agtctccctt caccatttcc 420 
gccacaggct tccacggact tcacgtcatt 480 
atccgccaac taatatttica ctttacatcc 540 
tgatactggc attttgtaga tgtggtttga 600 
gggtcttaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 660 

^89 



<21<)> 54 
<211> 511 





PCT/EP03/O027O 



WO 03/058021 



22/390 



<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggcccgtggc gccgacagga tgggcaagtg tcgtggactt cgtactgcta ggaagctccg 60 

tagtcaccga cgagaccaga agtggcatga taaacagtat aagaaagctc atttgggcac 120 

agccctaaag gccaaccctt ttggaggtgc ttctcatgca aaaggaatcg tgctggaaaa 180 

agtaggagtt gaagccaaac agccaaattc tgccattagg aagtgtgtaa gggtccagct 240 

gatcaagaat ggcaagaaaa tcacagcctt tgtacccaat gacggttgct tgaactttat 3 00 

tgaggaaaat gatgaagttc tggttgctgg atttggtcgc aaaggtcatg ctgttggtga 360 

tattcctgga gtccgcttta aggttgtcaa agtagccaac gtttctcttt tggccctata 420 

caaaggcaag aaggaaagac caagatcata aatattaatg gtgaaaacac tgtagtaata 480 

aattttcata tgccaaaaaa aaaaaaaaaa a 511 



<210> 55 
<211> 816 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



tgcaccatga agctttgagt gaagctcttc ctggggacaa tgtgggcttc aatgtcaaga 60 
atgtgtctgt caaggatgtt cgtcgtggca acgttgctgg tgacagcaaa aatgacccac 120 
caatggaagc agctggcttc actgctcagg tgattatcct gaaccatcca ggccaaataa 180 
gcgccggcta tgcccctgta ttggattgcc acacggctca -cattgcatgc aagtttgctg 240 
agctgaagga aaagattgat cgccgttctg gtaaaaagct ggaagatggc cctaaattct 300 
tgaagtctgg tgatgctgcc attgttgata tggttcctgg caagcccatg tgtgttgaga 360 
gcttctcaga ctatccacct ttgggtcgct ttgctgttcg tgatatgaga cagacagttg 420 
cggtgggtgt catcaaagca gtggacaaga aggctgctgg agctggcaag gtcaccaagt 4 80 
ctgcccagaa agctcagaag gctaaatgaa tattatccct aatacctgcc accccactct 540 
taatcagtgg tggaagaacg gtctcagaac tgtttgtttc aattggccat ttaagtttag 600 
tagtaaaaga ctggttaatg ataacaatgc atcgtaaaac cttcagaagg aaaggagaat 660 
gttttgtgga ccactttggt tttctttttt gcgtgtggca gttttaagtt attagttttt 720 
aaaatcagta ctttttaatg gaaacaactt gaccaaaaat ttgtcacaga attttgagac 780 
ccattaaaaa agttaaatga gaaaaaaaaa aaaaaa 816 



<210> 56 

<211> 175 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggcaggagaa ttgctggaac ttgggaggcg gaggtttcag tgagccgaga tggtgccatt 60 
gcactccagc ggggggcagc agagcaagac tccatctcaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 120 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 175 



<210> 57 

<211> 795 

<212> DNA 

<213> Homo s^iens 

<400> 1 

cagccttggg accgtgccca cgagggtctc ccctcctgca cacagggcag tccttactcc 60 
cccaccactc aggccacagt ggggctgcag gcaggcggct cctcctcacc cacctctggg 120 
tccttggctc ccgggggccc cacctcggca cacactgtgc cccacaaaac ttcagtgtgg 180 
tacaaggtgg agaaagcata tcccaccaac ctccagtgtc agggtccagg agagcctggg 240 
Sgtgggggga ctgccttgtc tctagtagtg tggcctgtgc oagcaccaca gccggtcaga 300 
crofacrcqcaqq caqcqcaggg -ctggcacgtg acaggctcgt cagccacctg ggaacacagt 3€0 



<400> 1 
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gggtctgggc gtccagctca gccctggcct 
aggactcctg gcagggccac ctgcaggacc 
agtcccacac tgtggccagg ccttacatct 
tctggctgca caggctgaaa tatccaccca 
cacagtggtg acccccttga ttcccaccgt 
ccacatgctg cctggcacag accaggcctt 
aaaaaaaaaa aaaaa 



99ctgggtgg tattctggta gggatatggc 480 

ctgtcctgca gtcccacact gtgcagaccc 540 

ggctggaaag cagagcctcc tgggaacaca 600 

gcaggcagag tggcgtggcc tccccatggg 660 

acaaccccct ccacccccca ctcagtgcct 720 

tgacaaataa atgttcaatg gatgcaaaaa 780 

795 



<210> 58 

<211> 492 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tcctaaacta ccaaacctgc attaaaaatt 
acctccgagc agtacatgct aagacttcac 
tccaataact tgaccaacgg aacaagttac 
agtccatatc aacaataggg tttacgacct 
agccgctatt aaaggttcgt ttgttcaacg 
cggagtaatc caggtcggtt tctatctact 
gaaataaggc ctacttcaca aagcgccttc 
ttatacccac acccacccaa gaacagggtt 
aaaaaaaaaa aa 



tcggttgggg cgacctcgga gcagaaccca 60 

cagtcaaagc gaactactat actcaattga 120 

cctagggata acagcgcaat cctattctag 180 

cgatgttgga tcaggacatc ccgatggtgc 240 

attaaagtcc tacgtgatct gagttcagac 300 

tcaaattcct ccctgtacga aaggacaaga 360 

ccccgtaaat gatatcatct caacttagta 420 

taaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 480 

492 



<210> 59. 

<211> 1660 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tgtgtatcgg cggtcccgca ggtcccggat 
gacggggacc agcagctgtc gccgccgctc 
cccctgactt tggaaatctc gtttaacctt 
tccacctccg gcagaaatgt cgagtggccc 
caaggtagtg aaattctcct acatgtggac 
aatgggtgaa gtcattaaaa gttctacatt 
gtgtttgcga gtaaacccca aagggttaga 
cctgttactg gtcagctgtc caaagagtga 
gaatgccaag ggagaagaaa ccaaagctat 
aggcaaagac tggggattca agaaattcat 
cgggcttctc cctgatgaca agcttaccct 
tgtcaacatt tctggccaga ataccatgaa 
agatgagtta ggaggactgt gggagaattc 
cggccaggaa ttccaggctc acaaggctat 
catgtttgaa catgaaatgg aggagagcaa 
gcctgaagtt tttaaggaaa tgatgtgctt 
caaaatggct gatgatttgc tggcagctgc 
catgtgtgag gatgccctct gcagtaacct 
cctggccgac ctccacagtg cagatcagtt 
tcatgcttcg gatgtcttgg agacctctgg 
cttggtggct gaggcatacc gctctctggc 
acgcaaacgc ctgaagcaat cctaagatcc 
gaagcagcag ccactgttgc tgccactgac 
tttactctgt tgtgagggga agagactgca 
aataacttgg gggaaacggg gggagggaaa 
gtgttccctt tggcctggct gagtttgata 
aggatatccc agcggtggta cttcggagac 
tcgtcaqqtq cctggagcaa aaaaaaaaaa 



gttgcggaca gtatgaggca agcgcagggg €0 
tcagggtgaa gagggaacag aaatctttgc 120 
caaactggcg atgtcaaggg ttccaagtcc 180 
cgtagctgag agttggtgct acacacagat 240 
catcaataac tttagctttt gccgggagga 3 00 
ttcatcagga gcaaatgata aactgaaatg 360 
tgaagaaagc aaagattacc tgtcacttta 420 
agttcgggca aaattcaaat tctccatcct 480 
ggagagtcaa cgggcatata ggtttgtgca 540 
ccgtagagat tttcttttgg atgaggccaa 600 
cttctgcgag gtgagtgttg tgcaagattc 660 
catggtaaag gttcctgagt gccggctggc 720 
ccggttcaca gactgctgct tgtgtgttgc 780 
cttagcagct cgttctccgg tttttagtgc 840 
aaagaatcga gttgaaatca atgatgtgga 900 
•catttacacg gggaaggctc caaacctcga 960 
tgacaagtat gccctggagc gcttaaaggt 1020 
gtccgtggag aacgctgcag aaattctcat 1080 
gaaaactcag gcagtggatt tcatcaacta 1140 
gtggaagtca atggtggtgt cacatcccca 1200 
ttcagcacag tgcccttttc tgggaccccc 1260 
tgcttgttgt aagactccgt ttaatttcca 1320 
caccaggtag acagcgcaat ctgtggagct 1380 
ttgtggcccc agacttttaa aacagcacta 1440 
atgaaatgaa aaccctgttg ctgcgtcact ISOO 
ctgtggggat tcagtttagg cgctggcccg 1560 
acctgtctgc atetgactga gcagaacaaa 1-620 
aaaaaaaaaa 1660 
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<210> 60 

<211> 1449 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagttattta atcgaagtaa ttccttttaa 
tggatagatt tttggaacga aaaagggtaa 
cagttgtatg gtgcaggaaa agaagattgg 
actccatcag ctttttaaaa tttagagcta 
taaatgaaac aaacactggg cagctgcagg 
acagtaacat gcaaacactt ttagtttaca 
gtgtgggaga tgtgagacca ttctgaggtc 
ctccaatggc caaggattcc gtgtgtcatc 
tgtaactgct gggtgttaca aaataagtta 
aggaacattt gctttattgg ttacttacta 
taaaaaatca tgtgtttaaa agtaaatggt 
ttgatgcatt ttcacttctg tggtcatagg 
aacacaagca gggcattagt ttgaatagga 
gtattttggg tttaagataa aatagggaaa 
ttcatggata cccttaattt catgggcatg 
ttagggctta ttttagatat tggagtgtag 
attgcatttt gatcaacttt gtatattcac 
tgcccttgtt tgctattata tggtcaaggc 
taagtggcat gggtcaggga aaattatttc 
tccagtatta cattaattta tttttggctt 
atttgtgtgg cattcctatt attttgttgc 
tctgtacctt aattttttaa aatgtaacca 
ttgtgaaatt ttaatcagtt taacaccctg 
atgaataaaa tgggaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaa 



tagaaagagt cagttaaaat tcagcattca 60 
gtataagaaa atattgcaaa cacattaaaa 120 
aaaaagacca aaacacactt ctccagcaac 180 
tctgctaatt ttttccctct tccttctcaa 240 
tttctcccaa tcatgtctct ttatgtaaag 300 
tccctcattc acagtgtaaa gcaggaaatg 360 
agcgatagcc caaaggctct gcagtattcc 420 
tgcaggagtg agtaggcctg ctgtatttct 480 
caatgtttta cactttaaaa aaaaaacaga 540 
gtttagcctc taggttatgg cacagcatgc 600 
ggtaaaatgc tggcatctgg tcctattgtg 660 
aaatggactg gtctaaagag agtgaggcac 720 
agtcaatcat atttggtttt atggcctggt 780 
aatgtcagaa atgatcccta tgcatttatt 840 
cctaataatg atctatgttc taactggagc 900 
ctttattaca gatggatttt atctttcaac 960 
gtgtattaaa atattgtgca ctaaatgttt 1020 
atttatcagc actattgtaa tgaactcatg 1080 
ctacttttct gcctaattaa atttctgttt 1140 
ccatttctgt ataaccaaaa tagttactgt 1200 
taaaaatatt gtagttttta tttaaaataa 1260 
attcaagcac tttaagcaat aatgtcaatc 1320 
cctctaaaat tgtttgcaaa aaataaataa 13 80 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1440 

1449 



<210> 61 

<211> 1115 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gctggtgaga agacagcgaa atggcgcctc 
gggaggtaga cgagctgttc gacgtaaaga 
gcataaacga ggcgcagcgg gtgaagctgt 
tcttcctgta tagagcgtac ctggcgcaga 
agccctcctc ggcccctgag ctccaggccg 
agagtcggag catcgtggcc gagctggacc 
acaccacctt cctgctcatg gccgcctcca 
ccctgcgtgc gctgcaccag ggggacagcc 
tgctgaagct ggaccgcctg gacctcgccc- 
acgaggatgc caccctcacc cagctcgcca 
agaagctgca ggatgcctac tacatcttcc 
tgctgctgct t:aatgggcag gcggcctgcc 
agggcctgct gcaggaggcg ctagacaagg 
tcatcgtcct gtcccagcac ctgggcaagc 
agctgaagga tgcccacagg toccatccct 
actttgacag gctggtgcta -cagtacgctc 
ggaccatgaa gccaggacag aggccaggag 
cacctgcatc ccctctgggg gcaggagccc 
tctcaactcc agggtgtticc aaaaaaaaaa 



cggcccccgg cccggcctcc ggcggctccg €0 
acgccttcta catcggcagc taccagcagt 120 
caagcccaga gagagacgtg gagagggacg 180 
ggaagttcgg tgtggtcctg gatgagatca 240. 
tgcgcatgtt tgctgactac ctcgcccacg 300 
gagagatgag caggagcgtg gacgtgaeca 360 
tctatctcca cgaccagaac cjcggatgccg 420 
tggagtgcac agccatgaca gtgcagatcc 480 
ggaaggagct gaagagaatg caggacctgg 540 
ctgcctgggt cagcctggcc acgggtggtg 600 
aggagatggc tgacaagtgc tcgcccaccc 660 
acatggccca gggccgctgg gaggccgctg 720 
atagtggcta cccggagacg ctggtcaacc 780 
cccctgaggt gacaaaccga tacctcftccc 840 
tcatcaagga gtaccaggcc aaggagaacg 900 
ccagcgcctg aggctggccc agagctgtca 960 
•ccagccctgc agccctcccc acccggcatc 1020 
acccccagca cccccatctg ttaataaata 1080 
aaaaa 1115 
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<210> 62 

<211> 484 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagacttgct ggagaggatg 

tcgacctgag ccacggctct 
tgaccaacgc cgtggcgcac 
tgcacgcgca caagcttcgg 
tggtgaccct ggccgcccac 
acaagttcct ggcttctgtg 
cggtggccat gcttcttgcc 
cgtacccccg tggtctttga 
aaaa 



ttcctgtcct tccccaccac 
gcccaggtta agggccacgg 
gtggacgaca tgcccaacgc 
gtggacccgg tcaacttcaa 
ctccccgccg agttcacccc 
agcaccgtgc tgacctccaa 
ccttgggcct ccccccagcc 
ataaagtctg agtgggcggc 



caagacctac ttcccgcact 60 
caagaaggtg gccgacgcgc 120 
gctgtccgcc ctgagcgacc 180 
gctcctaagc cactgcctgc 240 
tgcggtgcac gcctccctgg 300 
ataccgttaa gctggagcct 360 
cctcctcccc ttcctgcacc 420 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 480 

484 



<210> 63 

<211> 409 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gagacagaca gttgcggtgg gtgtcatcaa 
caaggtcacc aagtctgccc agaaagctca 
tgccacccca ctcttaatca gtggtggaag 
ccatttaagt ttagtagtaa aagactggtt 
aaggaaagga gaatgttttg tggaccactt 
agttattagt ttttaaaatc agtacttttt 
cagaattttg agacccatta aaaaagttaa 



agcagtggac aagaaggctg ctggagctgg 60 
gaaggctaaa tgaatattat ccctaatacc 120 
aacggtctca gaactgtttg tttcaattgg 180 
aatgataaca atgcatcgta aaaccttcag 240 
tggttttctt ttttgcgtgt ggcagtttta 3 00 
aatggaaaca acttgaccaa aaatttgtca 3€0 
atgagaaaaa aaaaaaaaa 409 



<210> 64 

<211> 2006 

.<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctcagcacta agggagccag cgcacagcac 
cagccagccc agccagcccg gaggtcattt 
tctcttcgac tactcagagc cagggaactt 
cgactgcatc gtggtggaca cggtgatgtg 
ctacacgctc tccttcattt acattttcat 
ggtQgtctgg gtgaatatcc aggccaagac 
gaacctggcc attgccgacc tgtgggttgt 
cgtgcagcac aaccagtggc ccatgggcga 
ctccatcaac ctcttcggca gcattttctt 
cttcatcacc tacttcacca acacccccag 
ctgcatcctg gtgtggctgc tggccttctg 
gaccgtcacg tctgcgtcca acaatgagac 
catcaaggag tggctgatcg gcatggagct 
ttctccatta tcgctgtctt ctacttcctg 
caggagaagc acagcagccg gaagatcatc 
tggctgccct accacgtgac ggtgctgctg 
ttcacctgcc ggctggagca cgccctcttc 
ctggtgcact gctgcgtcaa ccctgtcctc 
gagctgatga aggccttcat cttcaagtac 
gatgcctcca gagtctcaga gacggagtac 
gccctqqaqa <jQctctqgqa cqqortttact 



agccaggaag gcgagcgagc ccagccagcc €0 
gattgcccgc ctcagaacga tggatctgca 120 
ctcggacatc agctggccat gcaacagcag IBO 
tcccaacatg cccaacaaaa gcgtcctgct 240 
cttcgtcatc ggcatgattg ccaactccgt 300 
cacaggctat gacacgcact gctacatctt 360 
cctcaccatc ccagtctggg tggtcagtct 420 
gctcacgtgc aaagtcacac acctcatctt 480 
cc tcacgtgc atgagcgtgg accgctacct 540 
"Cagcaggaag aagatggtac gccgtgtcgt 600 
cgtgtctctg cctgacacct actacctgaa 660 
ctactgccgg tccttctacc ccgagcacag 720 
ggt<:tccgtt gtcttgggct ttgccgtt-cc 780 
ctggccagag ccatctcggc gtccagtgac B40 
ttctcctacg tggtggtctt ccttgtctgc 900 
gacat-cttct ccatcctgca ctacatccct 960 
acggccctgc atgtcacaca gtgcctgtcg 1020 
tacagctfcca tcaatcgcaa ctacaggtac 1080 
tcggccaaaa cagggctcac <:aagctcatc 1140 
tctgccttgg agcagagcac caaatgatct 1200 
tattttt.aaa caaaah.CTal-o nnnnnf-si^rrrt locn 
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gcacgtgccc ccctgcatcc attctctctt 
tgcgtgctga cagttttgca acaggcagag 
gccagctgag gacaggcttg cctggacttc 
ttttttatat ggtgatttgt atttaaattt 
cttataaatg tatttgaaag ttaaatatat 
acatatattc agagtgttgt agttttaagg 
acactaattg ttagctgttt tgaaattata 
tatgccagtc ttggctgaaa tgttttattt 
taccggcacg ggatatggaa cgaaaactgc 
ttgtaaagtt acattttaaa ataaacaaaa 
aacgaacagt tgcatttcag agagttctct 
atttttgttt cctaaaaaaa aaaaaa 



tctcttgatg acgcagctgt catttggctg 1380 
ctgtgtcgca cagcagtgct gtgcgtcaga 1440 
tgtaagatag gattttctgt gtttcctgaa 1500 
taagacttta ttttctcact attggtgtac 1560 
tttaaatatt gtttgggagg catagtgctg 1620 
ttagcgtgac ttcagttttg actaaggatg 1680 
tatatataaa tatatataaa tatataaata 1740 
accatagttt tatatctgtg tggtgttttg 1800 
tttgtaatgc agtttgtgac attaatagta 1860 
aactgttctg gactgcaaat ctgcacacac 1920 
caatttgtaa gttatttttt tttaataaag 1980 

2006 



<210> 65 
<211> 813 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cacatgccta tcatatagta aaacccagcc 
tcctaatgac ctccggccta gccatgtgat 
taggcctact aaccaacaca -ctaaccatat 
gcacatacca aggccaccac acaccacctg 
tatttattac ctcagaagtt tttttcttcg 
gcctagcccc taccccccaa ttaggagggc 
atcccctaga agtcccactc ctaaacacat 
cctgagctca ccatagtcta atagaaaaca 
ttacaatttt actgggtctc tattttaccc 
ccttcaccat ttccgacggc atctacggct 
gacttcacgt cattattggc tcaactttcc 
ttcactttac atccaaacat cactttggct 
tagatgtggt ttgactattt ctgtatgtct 
aaaaaaccaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



catgacccct aacaggggcc ctctcagccc 60 
ttcacttcca ctccataacg ctcctcatac 120 
accaatgatg gcgcgatgta acacgagaaa 180 
tccaaaaagg ccttcgatac gggataatcc 240 
caggattttt ctgagccttt taccactcca 300 
actggccccc aacaggcatc accccgctaa 360 
ccgtattact cgcatcagga gtatcaatca 420 
accgaaacca aataattcaa gcactgctta 480 
tcctacaagc ctcagagtac ttcgagtctc 540 
caacattttt tgtagccaca ggcttccacg 600 
tcactatctg cttcatccgc caactaatat 660 
tcgaagccgc cgcctgatac tggcattttg 720 
ccatctattg atgagggtct taaaaaaaaa 780 



<210> 66 
<211> 958 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cggcgggcaa gacagctggg tgtacagcgt 
tccgaggcac cagggactcc agcccatgcc 
ggctgctggg ccgcctgcac caacttctcg 
gagattatat tatgcctggt gatcctgatc 
tccctgtcgg tgattgagat gatccttgct 
ctgcacacca agataccatt catcaactgg 
gcggcaatcc tctacctgat cacctccatt 
aaaatcgtcg caggggtact gggcctaatc 
gtcaccttcc ccgttcggca gccaagacat 
ccggtgtagg cgaacttccc tcatttctct 
ataactcctc ccccacccca acaacaacat 
gaggtaaaag tgcctttatt gggagacttt 
ggtgtggcca ccatatgtgt gtgcctaggt 
cagttctgac tgaaocatgc ccccacctaa 
tttcagagtc caggccctag gttgggaccc 
ggttctatag agggataaat gaataataaa 



cctcgaaacc acgagcaagt gagcagatcc 60 
atggcggatt ctgagcgcct ctcggctcct 120 
cgcactcgaa agggaatcct <:ctgtttgct 180 
tgcttcagtg cctccacacc aggctactcc 240 
gctattttct ttgttgtcta catgtgtgac 300 
ccctggagtg atttcttccg aaccctcata 3-60 
gttgtccttg ttgagagagg aaaccactcc 420 
gctacgtgcc tctttggcta tgatgcctat 480 
acagcagccc ccactgaccc cgcagatggc 540 
ctgcaatctg caaataactc ctccattgaa 600 
tcccagcaga ccaactccca ccccctcttt 660 
tgtcttccag cctgccaatc aaccctcctg 720 
cctccttctg cacgatccaa taggagacac 780 
gtcacaaaat gagggaagtg gggagttaga 840 
actccaaata atctcctcgg tgtgggtggt 900 
cattgttaaa atataaaaaa aaaaaaaa 958 
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<210> 67 

<211> 637 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

aaaaacatca cctctagcat caccagtatt 
taacggccgc ggtaccctaa ccgtgcaaag 
acctgtatga atggctccac gagggttcag 
cctgcccgtg aagaggcggg cataacacag 
ttattaatgc aaacagtacc taacaaaccc 
aaatttcggt tggggcgacc tcggagcaga 
ttcaccagtc aaagcgaact actatactca 
gttaccctag ggataacagc gcaatcctat 
gacctcgatg ttggatcagg acatcccaat 
caacgattaa agtcctacgt gatctgagtt 
ctacttcaaa ttcctccctg tacgaaaaaa 



agaggcaccg cctgcccagt gacacatgtt 60 
gtagcataat cacttgttcc ttaattaggg 120 
ctgtctctta cttttaacca gtgaaattga 180 
caagacgaga agaccctatg gagctttaat 240 
acaggtccta aactaccaaa cctgcattaa 300 
acccaacctc cgagcagtac atgctaagac 360 
attgatccaa taacttgacc aacggaacaa 420 
tctagagtcc atatcaacaa tagggtttac 480 
ggtgcagccg ctattaaagg ttcgtttgtt 54 0 
cagaccggag taatccaggt cggtttctat 600 
aaaaaaa 637 



<210> 68 

<211> 1203 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtagattgaa gaacgttaaa tccaaacact 
tttgcttctc tttaaaaaat gaatttagtg 
ggaatcaaag tttaaggaaa caggtgtaat 
tcacctagtc caccactgtc caacatggca 
ggcataccta ccaacaggca aacaattttt 
gtgcaaacag atggaatatt cagatgaatt 
tggcggatgg gtagatacat atcacaacac 
agagatcaca ctggaaaata aggacaatat 
agaggaagaa gatgaagatg aaggagaagc 
attgttggaa acagatgagg ctaccctaga 
caaaactgat gctggcggtg aagatgctat 
cacttatgat aaatattacc agactccacg 
gcagccttta acagttgagc acatgtatga 
agtgaccatt gaaaatcacc ctcatctgcc 
caggcatgct gaggtgatga agaaaatcat 
tggagttcat atgtatcttc ttattttctt 
agaatatgac tacacaagac acttcacaat 
ttattggttc tgatttttaa agaattaacc 
atatatacag tttctctaat aagggactta 
cactaccagc cttacttgtt taataaaaat 
aaa 



ggaagtcttt tagccttttt aagcaaggat 60 
tttgacacac agaggtcaaa agagacctga 120 
taccccagaa gagtttgtgg cagctggaga 180 
atgggctaca ggggaagaat tgaaagtgaa 240 
ggtaaccaaa aatgtgccgt gctataagcg 3 00 
ggaagctatc attgaagaag atgatggtga 360 
aggtattaca ggaataacgg aagccgttaa 420 
aaggcttcaa gattgctcag cactatgtga 480 
tgcagatatg gaagaatatg aagagagtgg 540 
tacaaggaaa atagtagaag cttgtaaagc 600 
tttgcaaacc agaacttatg acctttacat 660 
attatggttg tttggctatg atgagcaacg 720 
agacatcagt caggatcatg tgaagaaaac 780 
accacctccc atgtgttcag ttcacccatg 840 
tgagactgtt gcagaaggag ggggagaact 900 
gaaatttgta caagctgtca ttccaacaat 960 
gtaatgaaga gagcataaaa tctatcctaa 1020 
catagatgtg accattgacc atattcatca 1080 
tatgtttatg cattaaataa aaatatgttc 1140 
cagtgcaaag agaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1200 

1203 



<210> 69 

<211> 624 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tgaggtgatc tgtgaaaatg gttcgctatt 
gcaaatcaag aggttccaat cttcgtgttc 
ccatcaaggg tatgcatata cgaaaagcca 
aacagtgtgt accattccga cgttacaatg 
aatggggctg gacacaaggt cggtggccca 
ttaaaaacgc agagaqtaat gctgaactta 



cacttgaccc ggagaacccc acgaaatcat 60 
actttaagaa <;actcgtgaa actgctcagg 120 
cgaagtatct gaaagatgtc actttacaga 180 
gtggagttgg caggtgtgcg caggccaagc 240 
aaaagagtgc tgaatttttg ctgcacatgc 300 
acfCTcrtttaGra tataaattct ctQQtcatta 360 
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ggattaaccc atacatgagc tctccctgcc 
agattgttcc taaaccagaa gaggaggttg 
tgaagaaaca aaaacttatg gcacgggagt 
aggaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 



acattgagat gatccttacg gaaaaggaac 480 
cccagaagaa aaagatatcc cagaagaaaa 54 0 
aaattcagca ttaaaataaa tgtaattaaa 600 

624 



<210> 70 
<211> 582 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tcctggctga ggaaacaatt ctgagctggt 
agcagttgcg caagaatcaa cagctgcaga 
aggagtcatc tgaagatgac tgaagtcaca 
cctcctggct cctgggctgg gacaagtgag 
atccaggctg agactgaaag gagcagaggc 
aaccatgtgc ctcccatcct gactgtggag 
cttctgccta gggaggagct aagcaggccc 
ttgtgctccg gctttccctc agggaacagc 
atatgttaat attaaaagag agtggtgtaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



tcagccaaag agatacaact gacaagggcc 60 
ggttcatcca gtggctaaaa gaggcagaag 12 0 
ctgcctgctc ctttgggtgt gattgagtgc 180 
gaactagctg cagagggatg agtgaccacc 240 
tggaactaca gtattctttc ccctgctagc 300 
ttgggatgtg gaagtggggc tggaacaaag 360 
ggcagttgga ggaaggccag aggaacagct 420 
agagagcagt tggctctttc tgctgcttgt 480 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 540 
aaaaaaaaaa aa 582 



<210> 71 

<211> 693 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

taaaatccct cttcggatcc acagtcaacc 
gaaaggagcg ccatggatta ctacagaaaa 
gtgtttctgc atgttctcca ttccgctcct 
caggaaaacc cattcttctc ccagccgggt 
ttctctagag catatcccac tccactaagg 
gtcacctcag agtccacttg ctgtgtagct 
ggtttcaaag tggagaacca cacggcgtgc 
taaatgtttt accaagtgct gtcttgatga 
tgtttagtgt ttatggcttt gtgagataaa 
cacgcttcaa ggatatactg cagctttact 
cagtctagtt cttttcattt ggaatgaata 
gccttttaaa tcatcattca aaaaaaaaaa 



gccctgaaca <:atcctgcaa aaagcccaga 60 
tatgcagcta tctttctggt cacattgtcg 12 0 
gatgtgcagg attgcccaga atgcacgcta 180 
gccccaatac ttcagtgcat gggctgctgc 240 
tccaagaaga cgatgttggt ccaaaagaac 300 
aaatcatata acagggtcac agtaatgggg 360 
cactgcagta cttgttatta tcacaaatct .420 
ctgctgattt tctggaatgg aaaattaagt 480 
actctccttt tccttaccat accactttga 540 
gccttcctcc ttatcctaca gtacaatcag :600 
cagcatttag cttgttccac tgcaaataaa ;€€0 
aaa :693 



<210> 72 

<211> 1075 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

acctcctccc gcx:aggcgct ttctcggacg 
accatggacc ccgctcgccc cctggggctg 
gcactgggcg atgctgctca ggagccaaca 
ctagactacg gaccctgccg ggccctactt 
agctgccgcc agttcctgta cgggggctgc 
gaggcttgcg acgatgcttg ctggaggata 
gtgagtgtgg acgaccagtg tgaggggtcc 
atgacatgtg aaaaattctt ttccggtggg 
ccaaataaaa ctacttcftat gggcttctgc 



ccttgcccag cgggccgccc gaccccctgc 60 
tcgattctgc tgcttttcct gacggaggct 120 
ggaaataacg cggagatctg tctcctgccc 180 
ctccgttact actacgacag gtacacgcag 240 
gagggcaacg xx:aacaattt ctacacctgg 300 
gaaaaagttc ccaaagtttg ccggctgcaa 360 
acagaaaagt atttctttaa tctaagttcc 420 
tgtcaccgga accggattga gaacaggttt 480 
gcaccaaaga aaattccatc attttgctac 540 
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tacagaacct gtgatgcttt cacctatact 
agcagggagg attgcaaacg tgcatgtgca 
aagcttcgct ttgccagtag aatccggaaa 
atatgtcatc ttgtttgtct ttatggctta 
tatgccagca tgaggaaaca aatcattggt 
tcccttttta aaaaatttgg atttttttat 
taccattttt aatttagtgg ttcaactgtt 
tataaaagca aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



ggctgtggag ggaatgacaa taactttgtt 660 
aaagctttga aaaagaaaaa gaagatgcca 720 
attcggaaga agcaatttta aacattctta 780 
tttgccttta tggttgtatc tgaagaataa 840 
gatttattcc ccagttttta ttaatacaag 900 
atataactag ctgctattca aatgtgagtc 960 
tgtgagactg aattcttgca atgcataaga 1020 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 1075 



<210> 73 
<211> 532 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gctttggcta acctgcttca gattcagcgt 
attcggattt tggttcagga gcgcctgaca 
aaagagggct tacctgttgc tttagacaaa 
gttcttaatg aagctgctca aattctgcga 
cagacaaaaa tcaacgaagc catagtagct 
gaccacagac tgggaaaagt tggaagatga 
tagtacagtt gggaaccata cacttctggc 
ggggaggaag cccagaaaat tgggtatgtt 
ttttctttaa taaagtttag gaaagtagaa 



catgatgatt acctggtaat gcttaaggca 60 
caggatgcag ttgctaaggc aaatcaaaca 120 
catattcttg gttttgacac aggagatgca 180 
ttgctgcaca tagaggagct cagagagcta 240 
gttcaggcaa ttattgctga tccaaagaca 300 
acacttgagg acttcagctt ctcacctact 360 
atgtttggaa atcaaaatgt cacattctcg 420 
ctagagattt accaccattg cttattgctt 480 
tttttattaa aaaaaaaaaa aa 532 



<210> 74 
<211> 484 
. <212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tcttgacgag gctgcggtgt ctgctgctat 
gacaagaaga agaaggacgc tggaaagtcg 
tccgggggca aggccaaaaa gaagaagtgg 
aacttagtct tgtttgacaa agctacctat 
aaacttataa ccccagctgt ggtctctgag 
gcagcccttc aggagctcct tagtaaagga 
caagtaattt acaccagaaa taccaagggt 
tgaataggtc caaccagctg tacatttgga 
aaaa 



tctccgagct tcgcaatgcc gcctaaggac -60 
gccaagaaag acaaagaccc agtgaacaaa 120 
tccaaaggca aagttcggga caagctcaat 180 
gataaactct gtaaggaagt tcccaactat 240 
agactgaaga ttcgaggctc cctggccagg 300 
cttatcaaac tggtttcaaa gcacagagct 360 
ggagatgctc cagctgctgg tgaagatgca 420 
aaaataaaac tttattaaat caaaaaaaaa 480 

484 



<210> 75 
<211> 687 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gacatagacg agatgtcccg gcggagaccc 
cagcggctga tgagctcggc cgaggagtgt 
cgctccatgc agaacagccc cagcattgca 
<=tgggcagcc aggactttga ggtggtgcag 
ctcctgtgcc aagagcacgc ggctgtgctg 
ggccagatgg accxtcagcgc gcagatctcc 
gtgatgtgag cctgtggcag ccgacccccc 
atcctcgagg caaagcccag gaagcgtggg 
gccgagccct gaggccaggc aggcccagga 



gagatcctga gcttcttctc gaccaacctg 60 
tgccgcouicc tcgccttcag cctggccctg 120 
gccgcttt<:c tgcccacgtt catgtactgc 180 
acggccctcc ggaacctgcc tgagtacgct 240 
ctccaccggg ccttcctggt gggcatgtac 3O0 
gaggccctga ggat-cctgca tatggaggcc 360 
tccaagcccc ggcccgtccc gtccccgggg 420 
ogttgctggt ctgtccgagg aggtgagggc 480 
gcaatactcc gagccctggg gtggctccgg 540 
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ctgccgcgga gcggcggatc cccccgggca tggcctgggc tggttttgaa tgaaacgacc 660 
tgaactgtca aaaaaaaaaa aaaaaaa 687 



<210> 76 
<211> 162 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtttatgttt gtggttttgg gaaaaattat 
gttgagttgg gggtattttc taattttttt 
acccctttaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



ttgtgttggg ggaaatgttg tgggggtggg 60 
tgtacatttg gaacagtgac aataaatgag 120 
aaaaaaaaaa aa 162 



<210> 77 
<211> 340 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

aaaatatcaa atataactct tagagaaatg 
taggaggttc cctcctcaat tttgtatttt 
caacagtata taaggctgta aaatgagaat 
ttctccagag gtaatctatt aacaatttct 
tataagcaaa tatgtaatct ttatttttta 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



tacataaaag aatgcttcgt aattttggag 60 
taaaaagtac atggtaaaaa aaaaaattca 120 
tctgccccct cacctcttac cccagtacta 180 
tatgtaattt tcagaaaatt tgtatgcgta 240 
aataaatggg atcatattat atattctaaa 300 
aaaaaaaaaa 340 



<210> 78 

<211> 707 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctcataagac gaagctaaaa tccctcttcg 
tgcaaaaagc ccagagaaag gagcgccatg 
ctggtcacat tgtcggtgtt tctgcatgtt 
ccagaatgca cgctacagga aaacccattc 
tgcatgggct gctgcttctc tagagcatat 
ttggtccaaa agaacgtcac ctcagagtcc 
gtcacagtaa tggggggttt caaagtggag 
tattatcaca aatcttaaat gttttaccaa 
aatggaaaat taagttgttt agtgtttatg 
accataccac tttgacacgc ttcaaggata 
ctacagtaca atcagcagtc tagttctttt 
tccactgcaa ataaagcctt ttaaatcatc 



gatccacagt caaccgccct gaacacatcc 60 
gattactaca gaaaatatgc agctatcttt 120 
ctccattccg ctcctgatgt gcaggattgc 180 
ttctcccagc cgggtgcccc aatacttcag 240 
cccactccac taaggtccaa gaagacgatg 300 
acttgctgtg tagctaaatc atataacagg 3£0 
aaccacacgg cgtgccactg cagta-cttgt 42 0 
gtgctgtctt gatgactgct gattttctgg 480 
gctttgtgag ataaaactct ccttttcctt 540 
tactgcagct ttactgcctt cctccttatc 600 
catttggaat gaatacagca ttaagcttgt 660 
aaaaaaaaaa aaaaaaa 707 



<210> 79 

<211> 476 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

catcgctatc cccaccggcg tcaaagtatt 
tatgaaatga tctgctgcag tgctctgagc 
tggcctgact ggcattgtat tagcaaactc 



tagctgactc gccacactcc acggaagcaa €0 
cctaggattc at^ctttcttt tcaccgtagg 120 
atcactagac atcgtactac acgacacgta IBO 
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aggcttcatt cactgatttc ccctattctc aggctacacc ctagaccaaa cctacgccaa 300 
aatccatttc actatcatat tcatcggcgt aaatctaact ttcttcccac aacactttct 360 
cggcctatcc ggaatgcccc gacgttactc ggactacccc gatgcataca ccacatgaaa 420 
catcctatca tctgtaggct cattcatttc tctaacagca gtaaaaaaaa aaaaaa 476 



<210> 80 

<211> 375 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

caccagccgt gtgcagccta tcaagctggc 
ttctcaggga cagtgcacgc aggtgcgcgt 
catccgcaat gtaaaaggcc ccgtgcgcga 
gcgagaagcc cggaggttgc gctgagcttg 
gaccacttgg ccgatgggaa tggtctgtca 
gtaactgaga tgctccttta aataaagcgt 
aaaaaaaaaa aaaaa 



cagggtcacc aaggtcctgg gcaggaccgg 60 
ggaattcatg gacgacacga gccgatccat 120 
gggcgacgtg ctcacccttt tggagtcaga 180 
gctgctcgct gggtcttgga tgtcgggttc 240 
cagtctgctc cttttttttg tccgccacac 300 
ttgtgtttca agttaaaaaa aaaaaaaaaa 360 

375 



<210> 81 . 

<211> 375 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

gcgagatgac gaagggaacg tcatcgtttg 
gccgccgctg tggctctaag gcctaccacc 
accctgccaa gcgcaagaga aagtataact 
ccggaactgg tcgaatgagg cacctaaaaa 
gtgaaggaac aacacctaaa cccaagaggg 
aatgtcaacg attagtcatg caataaatgt 
aaaaaaaaaa aaaaa 



gaaagcgtcg caataagacg cacacgttgt 60 
ttcagaagtc gacctgtggc aaatgtggct 120 
ggagtgccaa ggctaaaaga cgaaatacca 180 
ttgtataccg cagattcagg catggattcc 240 

cagctgttgc agcatccagt tcatcttaag 300 
tctggtttta aaaaataaaa aaaaaaaaaa 360 

375 



<210> 82 
<211> 1479 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cggcaggcat gcggttgctc aggatggaaa 
tggtggagag gagcctcagc aactacccct 
gccaagagga aggtgcctat ggctggatta 
agaaaacaag gtggttcagc atagtcccat 
ctttggacct tgggggagcc tctaoacaag 
agtccccaga taatgctctg -caatttcgcc 
atagcttctt gtgctatggg aaggatcagg 
aggttgcaag taatgaaatt ctcagggacc 
tgaacgtaag tgacctttac aagaccccct 
tccagcagtt tgaaatccag ggtattggaa 
agctcttcaa caccagttac tgcccttact 
•caccactcca gggggatttt ggggcatttt 
acttgacatc agagaaagtc fcctcaggaaa 
ctcagccttg ggaggagata aaaacatctt 
aatactgctt ttctggtacc tacattctct 
ctgattcctg ggagcacatc <:atttcattg 
ctttgggcta catgctgaac ctgaccaaca 



gtgaagagtt ggcagacagg gttctggatg 60 
ttgacttcca gggtgccagg atcattactg 120 
ctatcaacta tctgctgggc aaattcagtc 160 
atgaaaccaa taatcaggaa acctttggag 240 
tcacttttgt accccaaaac cagactatcg 300 
tctatggcaa ggactacaat gtctacacac 3*60 
cactctggca gaaactggcc aaggacattc 420 
catgctttca tcctggatat aagaaggtag 480 
gcaccaagag atttgagatg actcttccat 540 
actatcaaca atgccatcaa agcatcctgg €00 
cccagtgtgc cttcaatggg attttcttgc 660 
cagcttttta ctttgtgatg aagtttttaa 720 
aggtgactga gatgatgaaa aagttctgtg 780 
acgctggagt aaaggagaag tacctgagtg 840 
ccctccttct gcaaggctat catttcacag 900 
gcaagatcca gggcagcgac gccggctgga 960 
tqatcccaqc tqaqcaacca ttqtccaoac 1020 
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tggccatcat aggcttgctt atctttcaca agccttcata tttctggaaa gatatggtat 1140 

agcaaaagca gctgaaatat gctggctgga gtgaggaaaa aaatcgtcca gggagcattt 1200 

tcctccatcg cagtgttcaa ggccatcctt ccctgtctgc cagggccagt cttgacgagt 1260 

gtgaagcttc cttggctttt actgaagcct ttcttttgga ggtattcaat atcctttgcc 1320 

tcaaggactt cggcagatac tgtctctttc atgagttttt cccagctaca cctttctcct 1380 

ttgtactttg tgcttgtata ggttttaaag acctgacacc tttcataatc tttgctttat 1440 
aaaagaacaa tattgacttt gtctagaaaa aaaaaaaaa 1479 



<210> 83 

<211> 1455 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggatcatgtc tgcgagccag gattcccgat ccagagacaa tggccccgat gggatggagc 60 
ccgaaggcgt catcgagagt aactggaatg. agattgttga cagctttgat gacatgaacc 120 
tctcggagtc ccttctccgt ggcatctacg cctatggttt tgagaagccc tctgccatcc 180 
agcagcgagc cattctacct tgtatcaagg gttatgatgt gattgctcaa gcccaatctg 240 
ggactgggaa aacggccaca tttgccatat cgattctgca gcagattgaa ttagatctaa 300 
aagccaccca ggccttggtc ctagcaccca ctcgagaatt ggctcagcag atacagaagg 360 
tggtcatggc actaggagac tacatgggcg cctcctgtca cgcctgtatc gggggcacca 420 
acgtgcgtgc tgaggtgcag aaactgcaga tggaagctcc ccacatcatc gtgggtaccc 480 
ctggccgtgt gtttgatatg cttaaccgga gatacctgtc ccccaaatac atcaagatgt 540 
ttgtactgga tgaagctgac gaaatgttaa gccgtggatt caaggaccag atctatgaca 600 
tattccaaaa gctcaacagc aacacccagg tagttttgct gtcagccaca atgccttctg 660 
atgtgcttga ggtgaccaag aagttcatga gggaccccat tcgggattct tgtcaagaag 720 
gaagagttga ccctggaggg gattccgcca gttctacatc aacgtggaac gagaggagtg 780 
aaagctggac acactatgtg acttgtatga aacccttgac catcacccag gcagtcatct 840 
tcatcaacac ccggaggaag gtggactggc tcaccgagaa gatgcatgct cgagatttca 900 
ctgtatccgc catgcatgga gatatggacc aaaaggaacg agacgtgatt atgagggagt 960 
ttcgttctgg ctctagcaga gttttgatta ccactgacct gctggccaga ggcattgatg 1020 
tgcagcaggt ttctttagtc atcaactatg accttccfcac caacagggaa aactatatcc 1080 
acagaatcgg tcgaggtgga cggtttggcc gtaaaggtgt ggctattaac atggtgacag 1140 
aagaagacaa gaggactctt cgagacattg agaccttcta caacacctcc attgaggaaa 1200 
tgcccctcaa tgttgctgac ctcatctgag gggctgtcct gccacccagc cccagccagg 1260 
gctcaatctc tgggggctga ggagcagcag gaggggggag ggaagggagc caagggatgg 1320 
acatcttgtc attttttttc tttgaataaa tgtcactttt tgaggcaaaa gaaggaaccg 1380 
tgaacatttt agacaccctt ttctttgggg taggctcttg ccccaggcgc cggctcttct 1440 



cccaaaaaaa aaaaa 



<210> 84 

<211> 586 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



1455 



<400> 1 

atgatgcagc acacacacaa ttccccagcc cagtgatgct tgtgttgacc agatgttcct €0 
gagtctggag caagcaccca ggccagaata acagagcttt cttagttggt gaagacttaa 120 
acatctgcct gaggtcagga ggcaatttgc ctgccttgta caaaagctca ggtgaaagac 180 
tgagatgaat gtctttcctc tccctgcctc ccaccagact tcctcctsga aaacgctttg 240 
gtagatttgg ccaggagctt tcttttatgt aaattggata aatacacaca <:catacacta 300 
tccacagata tagccaagta gatttgggta gaggatacta tttccagaat agtgtttagc 360 
tcacctaggg ggatatgttt gtatacacat ttgcatatac ccacatgggg acataagcta 420 
atttttttac aggacacaga attctgttca atgctgttaa atatgccaat agtttaatct 480 
cttctatttt gttgtcgttg cttgtttgaa gaaaatcatg acattccaag ttgacatttt 540 
tttttcattt taattaaaat ttgaaattct gaaaaaaaaa aaaaaa sa^ 
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<210> 85 

<211> 2038 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggaaggacag cacagctgac agccgtactc aggaagcttc tggatcctag gcttatctcc 60 
acagaggaga acacacaagc agcagagacc atggggcccc tctcagcccc tccctgcaca 120 
cacctcatca cttggaaggg ggtcctgctc acagcatcac ttttaaactt ctggaatccg 180 
cccacaactg cccaagtcac gattgaagcc cagccaccca aagtttctga ggggaaggat 240 
gttcttctac ttgtccacaa tttgccccag aatcttgctg gctacatttg gtacaaaggg 3 00 
caaatgacat acctctacca ttacattaca tcatatgtag tagacggtca aagaattata 360 
tatgggcctg catacagtgg aagagaaaga. gtatattcca atgcatccct gctgatccag 420 
aatgtcacgc aggaggatgc aggatcctac accttacaca tcataaagcg acgcgatggg 480 
actggaggag taactggaca tttcaccttc accttacacc tggagactcc caagccctcc 54 0 
atctccagca gcaacttaaa tcccagggag gccatggagg ctgtgatctt aacctgtgat 600 
cctgcaactc cagccgcaag ctaccagtgg tggatgaatg gtcagagcct ccctatgact 660 
cacaggttgc agctgtccaa aaccaacagg accctcttta tatttggtgt cacaaagtat 720 
attgcaggac cctatgaatg tgaaatacgg aacccagtga gtgccagccg cagtgaccca 780 
gtcaccctga atctcctccc aaagctgccc aagccctaca tcacaatcaa caacttaaac 840 
cccagagaga ataaggatgt cttaaccttc acctgtgaac ctaagagtga gaactacacc 900 
tacatttggt ggctaaatgg tcagagcctc cctgtcagtc ccagggtaaa gcgacccatt 960 
gaaaacagga tcctcattct acccaatgtc acgagaaatg aaacaagacc ttatcaatgt 1020 
gaaatacggg accgatatgg tggcatccgc agtgacccag tcaccctgaa tgtcctctat 1080 
ggtccagacc tccccagcat ttacccttca ttcacctatt accgttcagg agaaaacctc 1140 
tacttgtcct gcttcgccga gtctaaccca cgggcacaat attcttggac aattaatggg 1200 
aagtttcagc tatcaggaca aaagctctct atcccccaaa taactacaaa gcatagtggg 1260 
ctctatgctt gctctgttcg taactcagcc actggcaagg aaagctccaa atccatcaca 1320 
gtcaaagtct ctgactggat attaccctga attctactag ttcctccaat tccattttct 1380 
cccatggaat cacgaagagc aagacccact ctgttccaga agccctataa gctggaggtg 1440 
gacaactcga tgtaaatttc atgggaaaac ccttgtacct gacatgtgag ccactcagaa 1500 
ctcaccaaaa tgttcgacac cataacaaca gctactcaaa ctgtaaacca ggataacaag 1560 
ttgatgactt cacactgtgg acagtttttc caaagatgtc agaacaagac tccccatcat 1620 
gataaggctc ccacccctct taactgtcct tgctcatgcc tgcctctttc acttggcagg 1680 
ataatgcagt cattagaatt tcacatgtag tagcttctga gggtaacaac agagtgtcag 1740 
atatgtcatc tcaacctcaa acttttacgt aacatctcag gggaaatgtg gctctctcca 1800 
tcttgcatac agggctccca atagaaatga acacagagat attgcctgtg tgtttgcaga 1860 
gaagatggtt tctataaaga gtaggaaagc tgaaattaca gtagagtctc ctttaaatgc 1920 . 
acattgtgtg gatggctctc accatttcct aagagataca gtgtaaaacg tgacagtaat 1980 
actgattcta gcagaataaa acatgtacca catttgctaa alaaaaaaaaa aaaaaaaa 2038 



<210> 86 
.<211> 1845 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 



tgtaaactat gtataagctt tatatattct gttgagatct caatacagtt gtgattttgt 60 
gttcttgttt ttctaaaaat tcaaatattt aacataaaaa tgaattaatg aggcataatg 120 
aaagtgtcct catgcaaaca catgtgtact tattacctat tttgagaata gaacattatt 180 
gatactactg aggctacttt tgtgcttgtt ttatattatc ggtcccattc cctgccttcc 240 
cacttagagg taaccacaat ctttaatttt gtgtgtatca tttttatggt ttttgtgttt 300 
agtgccttaa catttattat tattattttt tggtgcttta gctgacttat gttttattgg 360 
acattgtgat acaggaactg tttccagagc tcaataaggt aactgaaaag cagtaatttt 420 
attcatgatt ttcttaatgg tatgctgaca tttattttaa ttagggacat aaatgtaaga 480 
aaacccttgt ctctgttctc tgtggttctt taaaaaatta acctcagcaa attgcctttt 540 
gtattttctt tattaaacat gcccaaacaa ttctggggga cagctattga atagcttctg 600 
ctttgacttc atcccttttt aattacaagc agatagggac cctatatagt ctttccaggg 660 
gaagaagtga gtgtaagbcc tagcactaga ataggccaag ctcagtgtta tcgtctgcac 720 
cattatatac tatataaatc acraaactaaa Qtatttttaa acrcaaqtttt atgtaaaccc 780 



<400> 1 
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attttgagtt ttgagcaaag gtttaagtca ttattttctg tcttattttt tgactaatcc 900 
ttttggttgg atgaaacaac tgttgttcag tgctgtggta ttgaaatgaa 9tgtgacttt 960 
tgtalagtag aggaaaccag atttgggcta tttacttatt ataaactttc aagttgactg 1020 
ggcacggtgg ctcacgcctg taatcccagc accttgggag gccaaggcgg ggggatcacg 1080 
aggtcaiggg atcaagacta tcctagctca cacggtgaaa ccctgtctct actaaaaata 1140 
gaLaa|??a tctcggtttg gtggcaagtg cctgtaatcc cacctactcg 9gaggctgac 1200 
acaggagaat cgcttaaacc tgggaggagg aggttgcagt gagccgagat catgccatta 1260 
gac?ccagcc t^ggtgacag agtgagactc catctaaaaa aaaaaaaaaa "ttcaagtt 1320 
attgtgatat taagtgcata ttaaaacaga gtggcagtta cagactttgt atctttaatt 1380 
ttcltiggaa tcaacaacag gaaaccttta gctctgtttg agacttcata acagagctgt 1440 
cSaScg^ tgccttttt? ctcatatcta gaacatagat atttctcact ccatatgcca 1500 
gccaatttat tttggtttac aatatatatg tcttaggtta gaattttaat ^cactagagc 1560 
?gttaggcaa tttacaaatg aacctgtgtc ttgtcttcta ttaaatggat "atttttac 1620 
tttaggtaca aaaggaagtt acctctgtga catcttggat gtaaacactt ggatttggta 1680 
tagaSacc cat^laaLt tctgctgtgc gagggtggta gaaatttact tttttgggta 1740 
taScttata tata?tatgt acatcgctgt ctgaaatttt agttattttt tgtttttaat 1800 
aaagactaac acaaacttaa tgattaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 



<210> 87 

<211> 450 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gaaatcgctt ggacttcggg gcggcctcgg 
ctgcaggcag ccctgctctg cgtcaacgcc 
aagaacattg gctggggaac agaccaggga 
aaatcacagc taatgaacct tattcgatct 
atagtaaact caattgcaat tgtgttactt 
atggagactc agaagaggac atgccagtag 
ttatatctta gctggctgac cttgcacttg 
ggtttctatt taaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



acggccatgg cctttaccct gtactcactg 60 
atcgcagtgc tgcacgagga gcgattcctc 120 
attggtggat ttggagaaga gccgggaatt 180 
gtaagaaccg tgatgagagt gccattgata 240 
ttattatttg gatgaatatc agtggagaaa 300 
aagttattac tttggtcatt attggaatat 360 
tcaaaaatgt aaagctgaaa ataaaaccag 420 

450 



<210> 88 

<211> 163 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ctcctatctc tcccagtcct agctgctggc 
aacaccacct tcttcgaccc cgccggagga 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



atcactatac tactaacaga ccgcaacctc 60 
ggagacccca ttctatacca acacctataa 120 
aaaaaaaaaa aaa 3.63 



<210> 89 

<211> 752 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

agtctggcta gcgtttaaac ttaagcttgg 
gtggaattcg gcacgagcgc acctccacgc 
aagtctaaac tgagctcgca gcccccgcgc 
tctggacaga tggacgcagg ccctgtccag 
actgccccag ccaacgagat tgctggaaac 
ccaggtgcgg <:ctgggggga acggatgctc 
oohaaaaaaa aaaqcycagat 



taccgagctc ggatccacta gtccagtgtg 60 
cactgcctcc cccgaatgca tttggaacca 120 
cctccctccg cctcccatcc cgcttagcgc 180 
cccccagtgc gctcgttccg gtccccacag 240 
caagtcaggc caggtgggcg gacaaaaggg 300 
cgaggactgg actgttttt:t tcacacatcg 360 
gtaaatgatg tgttggttta cagggtatat 420 



wo «3/05««21 





PCT/EP«3/0«I270 



35/390 



tactgctgct gtgcttttga tctctgctta ccgttcaaga ggcgtgtgca ggccgacagt 540 
cggtgacccc atcactcgca ggaccaaggg ggcggggact gctggctcac gccccgctgt 600 
gtcctccctc cctcccttcc ttgggcagaa tgaattcgat gcgtattctg tggccgccat 660 
ctgcgcaggg tggtggtatt ctgtcattta cacacgtcgt tctaattaaa aagcgaatta 720 



<210> 90 

<211> 588 

<212> DHA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggaacgtctg aggttatcaa taagctccta gtccagacgc catgggtcat ttcacagagg 60 
aggacaaggc tactatcaca agcctgtggg gcaaggtgaa tgtggaagat gctggaggag 120 
aaaccctggg aaggctcctg gttgtctacc catggaccca gaggttcttt gacagctttg 180 
gcaacctgtc ctctgcctct gccatcatgg gcaaccccaa agtcaaggca catggcaaga 240 
aggtgctgac ttccttggga gatgccataa agcacctgga tgatctcaag ggcacctttg 300 
cccagctgag tgaactgcac tgtgacaagc tgcatgtgga tcctgagaac ttcaagctcc 360 
tgggaaatgt gctggtgacc gttttggcaa tccatttcgg caaagaattc actcctgagg 420 
tgcaggcttc ctggcagaag atggtgactg cagtggccag tgccctgtcc tccagatacc 480 
actgagcctc ttgcccatga ttcagagctt tcaaggatag gctttattct gcaagcaatc S40 
aaataataaa tctattctgc tgagagatca aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 91 

<211> 1504 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



aataaatccc taataggtaa caagtaaaat acaaattctt gtctacttt<: atgtggtttt 60 
aaatggqagg gacttcgctg agtcagtaag tataatcact ctagtttatt caaggatgtg 120 
tggcaacttt caacttccat acgtatatat gtatgtatgg aaggccatgt caatactagt 180 
atcattggat ataactttga ttcttaatca gagggcaaat t<:attagaga agaatcttta 240 
gtagatacac agactaatat ttgtgtggag gttcttttga ccaattttat tcctaagaat 300 
aaacaaaccc ctacagttaa aatgcaaaga tgcctgt<:at ctaagtattg aaagaatttt 360 
tgcctttcaa gagttgtttt ttaaaaattt aataaattca taaaaaagac tcatatcttt 420 
gcaaacaaaa gaagggcaga tactgggctt ctacatgcta tccttaagag cttctccccc 480 
tcacccattc ctagtgctct tggtatacac ttgggaaaat aatgtcctcc aggagaaagt 540 
gttagaggga actaacattt taggaatgct tattcagaaa aaaatcctag agttgattca 600 
ttgttttcct ccatcctgca aaagaagatc cctttgttaa gcagctcact tggaaatatg 660 
attcttggag tcaatgatct ctaaacaaac tggattatca actatttaca acgtctatac 720 
agtataaact acctcacttg cctttcttgg gaaaaaaaaa atgaatggac tttaacaatt 780 
gttgttacaa actgtgcctg aatcttatta tttaaatcac ttcagttagc tttcagtgta 840 
tgtttaataa tatacattta atgatgaaaa atattttcag caaagcttta aaaccagaaa 900 
tactgtgtaa ctgtgatcta tgtggtatac tctgagagaa ttctgtgtcc tgctcattgt 960 
cttgagtttc taaccatgtg cagatgcaag cgttcgggag taggaattaa tgtccatctt 102 0 
ttctttcagg cattttcatc tgctgtccac gtatttcact tgactgaaag ctcatatgag 1080 
ttaaaatgtc ccttcttcct agcgagcata tttcaactgt tcttcataaa tgtttatgtg 1140 
ccttaaaaga ctttatgtta aaggattaaa tagtttctct gacaggcagt ttttaactgt 1200 
tttccacaaa taaaaataat atgtcatggg attaaaatgt ttggttttca agcattttta 12€0 
acagttttac acacttacat acaccttaat taaaaatttt ttttctgtca gacatttacc 1320 
attttctaaa actaatttga caaatcatga cactagaaaa cgccaatgtt ttatgtcttt 1380 
gcccatctca aaagctaata ttgattcttc tgtcccatca gctttcattg ttaagtagaa 1440 
tatgtatgtt gcattttatc cataagaaat aaagagaaaa aaactaaaaa aaaaaaaaaa 1500 
aaaa 1504 



tactccaaaa 



aaaaaaaaaa 



aaaaaaaaaa aa 



752 



<400> 1 
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<211> 612 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

agagaaccca ccatggtgct gtctcctgcc gacaagacca acgtcaaggc cgcctggggt 60 
aaggtcggcg cgcacgctgg cgagtatggt gcggaggccc tggagaggat gttcctgtcc 120 
ttccccacca ccaagaccta cttcccgcac ttcgacctga gccacggctc tgcccaggtt 180 
aagggccacg gcaagaaggt ggccgacgcg ctgaccaacg ccgtggcgca cgtggacgac 240 
atgcccaacg cgctgtccgc cctgagcgac ctgcacgcgc acaagcttcg ggtggacccg 300 
gtcaacttca agctcctaag ccactgcctg ctggtgaccc tggccgccca cctccccgcc 360 
gagttcaccc ctgcggtgca cgcctccctg gacaagttcc tggcttctgt gagcaccgtg 420 
ctgacctcca aataccgtta agctggagcc tcggtagccg ttcctcctgc ccgctgggcc 480 
tcccaacggg ccctcctccc ctccttgcac cggcccttcc tggtctttga ataaagtctg 540 
agtgggcggc aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 600 
aaaaaaaaaa aa 612 



<210> 93 
<211> 555 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ttccaggggc tgctgctgtt gctgctgctg agcatgggcg ggacatgggc atccaaggag 60 
ccgcttcggc cacggtgccg ccccatcaat gccaccctgg ctgtggagaa ggagggctgc 120 
cccgtgtgca tcaccgtcaa caccaccatc tgtgccggct actgccccac catgacccgc 180 
gtgctgcagg gggtcctgcc ggccctgcct caggtggtgt gcaactaccg cgatgtgcgc 249 
ttcgagtcca tccggctccc tggctgcccg cgcggcgtga accccgtggt ctcctacgcc 300 
gtggctctca gctgtcaatg tgcactctgc cgccgcagca ccactgactg cgggggtccc 360 
aaggaccacc ccttgacctg tgatgacccc cgcttccagg actcctcttc ctcaaaggcc 420 
cctcccccga gccttccaag tccatcccga ctcccggggc cctcggacac cccgatcctc 480 
ccacaataaa ggcttctcaa tccgcaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 540 
aaaaaaaaaa aaaaa 555 

m 

<210> 94 CO 
<211> 253 

<212> DNA ^> 
<213> Homo sapiens 

> 

<400> 1 

gtcatcttcc aaccacacag aggacgtttt ggctatgatc atctgatggc aagtgaagga 60 
gaaatgagtg atagggcttt gcgttttcat ccagatgctg tggccctgtg tttcacagca 120 ^— 
ttaagagcca taatttccaa cctgcacaga tcctgaacaa caaatgaata acgatgaatg 180 
tctttttggt tgtaatttaa caagtcaaat aaaataatca ttgctgagca caatcaaaaa 240 
aaaaaaaaaa aaa 253 



<210> 95 
<211> 1323 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 . 

ctctccgcgc ccgttctccg gctgtcctcc <:gttccgctg cccgccctgc caccatgacg -60 
gaacaggcca tctccttcgc -caaagacttc ttggccggag gcatcgccgc cgccatctcc 120 
aagacggccg tggctccgat cgagcgggtc aagctgctgc tgcaggtcca gcacgccagc 180 
aagcagatcg ccgccgacaa gcagtacaag ggcatcgtgg actgcattgt ccgcatcccc 240 



o 
o 
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cccactcaag ccctcaactt cgccttcaag gataagtaca agcagatctt cctggggggc 360 
gtggacaagc acacgcagtt ctggaggtac tttgcgggca acctggcctc cggcggtgcg 420 
gccggcgcga cctccctctg cttcgtgtac ccgctggatt tcgccagaac ccgcctggca 480 
gcggacgtgg gaaagtcagg cacagagcgc gagttccgag gcctgggaga ctgcctggtg 540 
aagatcacca agtccgacgg catccggggc ctgtaccagg gcttcagtgt ctccgtgcag 600 
ggcatcatca tctaccgggc ggcctacttc ggcgtgtacg atacggccaa gggcatgctc 660 
cccgacccca agaacacgca catcgtggtg agctggatga tcgcgcagac cgtgacggcc 720 
gtggccggcg tggtgtccta ccccttcgac acggtgcggc ggcgcatgat gatgcagtcc 780 
gggcgcaaag gagctgacat catgtacacg ggcaccgtcg actgttggag gaagatcttc 840 
agagatgagg ggggcaaggc cttcttcaag ggtgcgtggt ccaacgtcct gcggggcatg 900 
gggggcgcct tcgtgctggt cctgtacgac gagctcaaga aggtgatcta agggccgcgg 960 
cctcctccac acacacacac acaccagggg aaccaagaga accacgtaga atcctcaacc 1020 
gtgcggacca tcaaccttcg agaaattcca gttgtctttt tcccagccgc atcctgcctg 1080 
tagatggccg gggaaggctc tagaaaaggg gcgcattgcg atccaaccat cggcagccga 1140 
ttccgtgtct tgatcacggg gtgggaggga accgtggcgt ccctgcgtgg ggcccatggg 1200 
tgagacactc cagtactgag acctagagtc cagatgcttg taggagccaa gtcgtgttct 1260 
aagtatttat ttaaaacaaa agaatcacgt tttcccaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1320 



<210> 96 

<211> 390 

<212> DNA 

<213> Mus muBCulus 



atgaggctct tcatcgctct tcctgtcctg attgtggtcg tagccatgac cttggaaggc 60 

ccagcccccg cccaggcggc cccggatttg tccggaacat tggagagcat accggataaa 120 

ctgaaggagt ttgggaacac tttggaagac aaggcccggg cagccattga acatatcaaa 180 

cagaaggaaa ttttgaccaa gacccgggcc tggttctcag aggcatttgg caaagtgaag 240 

gagaagttga agaccacgtt ctcctgagca cctggcgggc cacctcgaag catcaaggac 300 

atccacgtaa tgtgccaggt ccctcttcat cacagaccaa taaaaaacgt gtagaaggca 360 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 390 



<210> 97 

<211> 508 

<212> DNA 

<213> Mus imisculus 



aaagcgggaa ggactgcagc acagaatcgc actgttccta ggccatagtc tgccatcatg 60 
aagctgctcg caatggtcgc actgctggtc accatctgta gcctggaagg agctttggtt 120 
aagagacagg cagacggacc ggatatgcag agcctgttca ctcaatactt tcagagcatg 180 
actgattatg gcaaagattt gatggagaag gccaagacct cagagattca gagccaggcc 240 
aaggcatact ttgagaagac acacgagcag ctgacacccc ttgtcaggtc agcaggaact 300 
agtctggtga acttcttcag cagtttaatg aaccttgagg agaaaccggc tcctgcggct 360 
aagtgagatg tgccaggccc agtcttccca ccccagctgc tccactggcc accgctagag 420 
cccctctccc taccttctgc ctgttttctc caataaatgc ggaaggagtt aaaaaaaaaa 480 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 508 



<210> 98 

<211> 833 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<400> 1 



<400> 1 



<400> 1 

caaaactcat ggaagtcagt gcagacaaaa ctaaaattag aagatcacca agcagaccac -60 



wo 03/058021 




PCT/EP03/O0270 



38/390 

gtttcccaac tgacgccacc cttgatgata taaaagaatg gctagacgat aaaggccaaa 180 
tactgaatat tcaaatgaga agaacattac acaaaacatt taaggggtca atatttgctg 240 
tgtttgatag tattcagtct gcaaagaagt ttgtggagat ccctggccag aagtacaaag 300 
acactaacct gctaatactc tttaaggaag attactttgc aaaaaaaaat gaagaaagaa 360 
agcagagcaa agtggaagct aaattaaaag ctaaacaaga gcatgaagga agacacaagc 420 
caggaagtac tgaaaccaga gctctagaag gaaagatggg atgcttactg aagttttcag 480 
gtgacttgga tgaccagacc tgtagagaag atttacactt ccttttctca aatcatggtg * 540 
aaataaaatg ggtcgacttt gccagaggag caaaagaggg aataattctc ttcaaagaaa 600 
aggctaagga agcacttgag aaagccagaa atgcaaataa tggtaaccta ctgttaagga 660 
acaaaaaggt gacttggaaa gtactagaag gacatgcgga aaaagaagca ttgaaaaaaa 720 
tcacagatga tcagcaagaa tccctaaaca aatggaagtc aaaaggaggg catgcaggtg 780 
gaagatttaa aggaagccat gtttttacag cagcccgcag attaaaaaaa aaa 833 



<210> 99 

<211> 839 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

gtgggacaga gtccttaagc tcaacaatga gatttgctct cctgctcttg atgaagcaca 60 
cacacatcac agctaaagtc caggaagaga ttgacaatgt gattgggaga caccgcagcc 120 
cctgtatgca ggacaggaac catatgcctt acacaaatgc catggtgcat gaggtccaac 180 
gatatgttga ccttggccca attagtttgg tgcatgaagt aacctgtgac actaagttca 240 
gaaactactt catccccaag ggaacacagg taatgacatc actgacatca gtgctgcatg 300 
acagcacgga gttccccaac ccagaggtgt ttgaccctgg ccactttcta gatgacaatg 360 
gaaactttaa gaaaagtgac tacttcgtgc ctttctcagc aggaaaacgg atttgtgtgg 420 
gagagagcct tgcccgcatg gagctgtttc tattcctgac caccatttta cagaatttca 480 
agctgaaacc tctggttgat ccaaaggaca tcgacatgac ccccaaacat tctggatttt 540 
ctaaaattcc tcccaatttc t^agatgtgct ttatccctgt ggaatgaaga tgataaaata 600 
gaagtgaaga tgaggaaaga ttctgctatg ctgtttttct caatcaccca cggaagccct 660 
catttaacac agtcccagaa attccatcta tattccttct tatcccagct tctgttctct 720 
aattgcccaa ggctaacagt tctctattat atagtttctg aagtcaatgt aaaagatcct 780 
gaaggataaa gtcattgcaa attaaagggt tcaactatga aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 839 



<210> 100 

<211> 1022 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

agcgtgtgat ggcgcccatg ccctcgttat 
ggattacgaa cggattcata aaaaaatgct 
tgtcctggat gggctccaca gtgagctaca 
caaaaaggtg tcttccaaga gaattccgta 
tcaggaccca cctaacaaga aacccaaagt 
tggtacttca gggtagccag tgtctgtctg 
taaggaaaca aaaatatttt tgtaatcatc 
tatccagtaa ttatgagtct agagtaattt 
ttactgaatg aatggaaaac aatcatgttg 
tgaaacctag acattttcag cattacaaat 
ggaaaggcag tctcgttctc atatgtgttg 
catgaaatca ctgtgctagt atgggctggt 
attatgtcat tagaggtttt aattgttttt 
ccttccctgc ctaacttgaa -cagtgctctc 
aaatcaacag tatggtctat ttcattttgt 
tgcatctgtg agtcaagaaa tgtttgttafc 
ttgtttttcc tttaagcaaa caaataaaat 
aa 



ctgcactgag tgggacatgt ttaaggaact 60 
gaagccagcc tttatctttg atggtcggcg 120 
gaccattggc ttccagattg aaacaattgg 180 
cactcctggt gagattccga agtttagtct 240 
ctagacattg ccctcttacc tgggataacg 300 
atactaaatg gtaaatgaac tacatgtttt 3^0 
aaatttatac tagctatatg ggtattagca 420 
ttacatattt ttatattatt gtcctctcag 480 
ttttaaatgt cagtttttgt aaaataaaaa S40 
tgtctacaga c-tgcactt^a ataatacaag 600 
tctgcttatc attcaatggg actttgaagc €€0 
taaagttcgc tggccttttg ttttaatggg 720 
ttgtttttcc caagagctca ctctgcattt 780 
tttttttaaa aaaatataac ctgagaagaa 840 
ttcttagctt ctgtagctgc ttgttacatt 900 
ctttgatttt ttatttctat. tacaattaaa 960 
cccatgtgta gaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1020 

1022 
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<210> 101 
<211> 1152 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

ggcgacggcg acaggatgcc gccaggaggg 
gtgcgcgagg ttgttcttgt tggggtcagg 
ccccacggtg ctgggtctcc agcctattag 
cctgatttcc tttctgggtg ggagaaaggt 
aaactgttct gttttttatc tctctgcctg 
ccattcatta aaacaaagga aagattcaaa 
agtagaccgg caaggcctgg gaagaaagga 
ttggcccggt agaaaagtgg tatcagaact 
gtgttggcaa gttggaagtg gagaagcgca 
tctgaaggtc agtggtccag caaagagctg 
agtctccgag aacagtgaga acagtttgtt 
agcgccagcc agccagctgc gaagtaggca 
cccttttcca ggctcagtac attgccctcc 
ggcacgcagt agatgctcaa cagaagggct 
gccagttagg aacgacctgg aaggaattag 
tttaaaaagt gtgtatgtga gtgggactag 
gcgtgaggac aggaaattgg atcttcagca 
gtctgtaact ccagtccatg gagtgggggc 
ctggccaacc accttaaacc agataggtga 
aaaaaaaaaa aa 



ctgcggggaa acagctgctg gacagatgag 60 
cagagaggca gggtgtggcc ggatcccagg 120 
gcgctcgagc caccagattc aggtggctcc 180 
cctggaaagt aagttgggct agagcaaggt 240 
gttcggatgt gaggcggctt taataagaaa 300 
ggacagaaaa gagtcctggc taagaaactg 360 
tcagaaattt aagacggact gaagggagaa 420 
gggtccacaa agcagagctg tggcttctgc 480 
cccctagggc aggtgctggt tcttggtcct 540 
tccactgccc acccaggcag aatctctcag 600 
ccttgcragg gaagtggagg ggtggggtgg 660 
gcctcctgac gatctgggac gtccaatttg 720 
agtttgtttt gagtgtaaag cttggtacct 780 
gatgccgata atcagatcaa acacggctgt 840 
gctgtgtcca aagtgaccta aaatgaaaac 900 
ggagatcgcg aaacgggcaa agccttgcag 960 
cccacttaaa aaggccgttc ttgccgggga 1020 
aagcagagat aaaggtatcc ccgagacttg 1080 
gctgcaggct cagtgagaga ttgccaagtt 1140 

1152 



<210> 102 
<211> 865 
<212> DNA 
<213> Mus musculus 



<210> 103 
<211> 702 
<212> DKA 
<213> Mus musculus 



m 

CO 



<400> 1 

gaagtcttct ctgtcaactt tgcagagtca gaggaggcca agaaagtgat taatgatttt 60 
gtggagaagg gaacccaagg aaagatagtt gaggctgtga aaaaactaga acaagacaca 120 
gttttcgtcc tggcaaatta cattctcttt aaaggcaaat ggaagaagcc attogatcct 180 ^> 
gagaacacta agcaagctga gttccacgtg gacgagtcca ccacggtgaa ggtgcccatg 240 ^ 
atgaccctct cgggcatgct tgacgtgcac cattgcagca cgctctccag ctgggtgctg 300 ^ 
ctgatggatt acgcgggcaa cgccactgct gtcttcctcc tgcccgatga tgggaagatg 360 q— 
cagcatctgg agcaaactct caacaaggag ctcatctcta agttcctgct aaacaggcgc 420 ^ 
agaaggttag cccagatcca tatccccaga ctgtccatct ctggaaacta taacttggag 480 
acactcatga gtccactggg catcacccgg atcttcaaca gtggggctga cctctccgga 540 
atcacagagg agaatgctcc cctgaagctc agccaggctg tgcataaggc cgtgctgacc -600 
atcgatgaga caggaacaga agctgcagca gctacagtct tacaaggcgg ttttttgtct 660 
atgcccccta tcttgcactt caaccgccct ttccttttca taatatttga agaacactct 720 
cagagccccc tctttgtggg aaaagtggta gatcccacac ataaatgacc accctaagaa 780 \J 
gtcatccttc cttctgaatt gggttccttt ccattaaaca cgggctggcc tggctcatgc 840 HO 
ctgatgctac agaaaaaaaa aaaaa 865 



<400> 1 

a^^-^•rra^nr.^- frarraprarha aaaaaactoa crttccatata aacoracrtcca ccacagtgaa 60 
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ctgggtgctg ctgatggatt acgcaggcaa 
tgggaagatg cagcatctgg agcaaactct 
aaacaggcgc agaagcgatg ctcagatcca 
taacttgaag acactcatga gtccactggg 
cctctccgga atcacagagg agaatgctcc 
tgtgctgacc atcgatgaga caggaacaga 
tacttattct atgcccccta tcgtgcgctt 
agaacacact cagagcccca tctttgtggg 
accctaagaa gtcatccttc cttctgaatt 
ggctcgtgqc tgatgctact gcaaaaaaaa 



caccactgct gtcttcctcc tgcccgatga 180 
caacaaggag ctcatctctc agttcctgct 240 
tatccccaga ctgtccatct ctggaaacta 300 
catcacccgg atcttcaaca atggggctga 360 
cctgaagctc agcaaggctg tgcataaggc 420 
agctgcagca gctacagtct tacaagtcgc 4 80 
cgaccaccct ttccttttca taatatttga 540 
aaaagtggta gatcccacac ataaatgacc 600 
gggttccctt cattaaacac aggctagcct 660 
aaaaaaaaaa aa 702 



<210> 104 
<211> 852 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

agttgaccag tctgttgtga acagtggaaa tctgctaaat gacatgactc ctcctgtaaa 60 

cccttcacgt gaaattgaag acccagaaga ccggaagcct gaagattggg atgaaaggcc 120 

caaaatagca gatccagatg ctgtcaagcc agatgactgg gatgaagacg ccccttctaa 180 

gatcccagat gaagaggcca ccaagcctga aggctggcta gacgacgaac ctgagtatat 240 

tccagaccct gatgcagaga agccagagga ttgggatgag gatatggacg gagaatggga 300 

ggctcctcag attgccaacc ccaagtgtga gtcagcccct gggtgtggtg tctggcagcg 360 

acctatgatt gacaacccca attataaggg caaatggaag cctccaatga ttgacaaccc 420 

taactaccag ggaatctgga aaccaaggaa aataccaaat ccagatttct ttgaagacct 480 

agaacctttt aagatgactc ctttcagtgc tattggtttg gagctctggt ccatgacatc 540 

cgacatcttt tttgacaact ttatcattag tggtgaccga agagtagttg atgattgggc 600 

caatgatggg tggggcctga agaaagctgc tgatggggct gctgagccag gtgtagtgct 660 

gcagatgctg gaggcagctg aagagcgtcc atggctttgg gtggtctaca ttttgactgt 720 

agctttgcca gtgttccttg tgatcctctt ctgctgttct ggaaagaaac agtccaatgc 780 

tatggagtac aagaagacgg atgctcccca gccagatgtg aa.ggatgaag aagggaaaga 840 

agaaaaaaaa aa ^52 



<210> 105 
<:211> 959 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

ggaggacaag gagaactaac tctaatttgt cccggcttcg gaggtggaaa agcccccact 60 
ggtcgggcct agaagctgag ggttcaagga aggtgtgcaa ggcaggtata gctgtctctc 120 
ctggatgcca agatttgaga cccagaagtc tcccatggtt ccttatoaca tccgacagta 180 
ccaggacagc gaccataaaa gagtcgtgga tgtgttcacc aagggcatgg aggagtacat 240 
tccctctacc tttcggcaca tgcttatgct gccccgaacc <:tcctgctct tacttggggt 300 
gccccttgcc ctggtcctgg tgtctggctc ctggatcctg gctgttattt gcatcttctt 3^60 
tctgctccta cttctgcggc tccttgccag acagccctgg aaggaatatg tggccaaatg 420 
tttgcagaca gacatggttg acatcaccaa gtcttacctg aatgtacatg gcgcctgctt 480 
ctgggtggct gagtctgggg ggcaggtggt gggcatagtg gctgctcagc cagtcaagga 540 
tcctccacta gggaggaagc agctgcagct ctttcgcctg tctgtgtcct cacagcatcg 600 
aggacagggg atagcgaaag cgctgaccag aactgtcctc cagtttgcaa gggaccagag €€0 
ttacagtgat gttgtccttg agaccagcgc cttgcagcaa ggtgctgtga ctctctacct 720 
gggcatgggc ttcaagaagg caggccagta cttcatgagt atattctgga ggttagcagg 780 
tatttgtaca attcaattaa agtactcctt ccct^tgcc taggaggggt ggctgtgacc 840 
ttatgctcct gtgcagcaag cacacttctc tgcactctgc tacaggaacc agtgaaccct 900 
gtcatgtcag tgtgattaac aataaaagtt tgttggtgca caccagaaaa aaaaaaaaa 959 



wo 03/(158021 



41/390 



PCT/EP03/00270 



<211> 1560 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

accagccagg gcttcaagct ggtctccggt 
cttgcgagag ctttgagcgt ggcgggtccc 
gtctagcctg cagccggggt cctcggcgcg 
cgcgccccag ccctgcgggg atggaacgga 
acctcatccg catcttacat gagctcttcg 
aggctgtact ggaagcctac gagagcaatc 
atcaatacag gtatactcga aatcttgtgg 
ttctgtgctg gggtgaaggg cacggcagca 
ttctgaagct gctgcaagga aatctaaagg 
ccaacgagat gatcaagaag tctgaaagaa 
atgattccat tggcttacac cgagtagaga 
tccacttgta cagtccaccc ttcgatacat 
aaaacaaagt caccatgaca ttccacagca 
cagggtcact ggagaacaac tagggcccac 
tctgaatgtt ttcccttgga cagagaggcc 
aaacaaaggc tatgctcagt tctactgcaa 
ctgagctatg caggtggaaa atcctactaa 
gtatttactt catttacatt tcaaatgcta 
gttcttttgt cctctaactc tattgggggt 
tgggcttctg gtgggttttt ttcagcctta 
tcaataagta aaaataagaa acctcaaact 
tcaatgtgga aatccttaat atactttgta 
ttcaacccta tttgacaaat tcctatgctg 
tgcttggtag tgaccagcag ggggttagag 
aaaactgaga ctcgtgtgta atgtgtgccc 
caactttaat aaaactggat ttgaaaagaa 



gactcctagt ccttagtttt gatacccacc 60 
cggcgtttgg ggtccggggt gtgtgtggtt 120 
ctcgcgtcct ccgccgctgg ccagaagaga 180 
ccgagctgct gaagccccgg accctggcgg 240 
cgggggacga agtcaacgtg gaggaggtgc 300 
ccgccgagtg ggctttgtat gccaaattcg 360 
atcaaggaaa tgggaagttt aatctgatga 420 
gtattcatga tcacacggac tcccactgct 4 80 
agacattgtt tgactggcct gacaaaaaat 540 
ccctgaggga aaaccagtgt gcctacatta 600 
acgtcagcca cacagagcct gccgtgagcc 660 
gccacgcctt tgaccagaga acagggcata 720 
agtttggaat caggactcca tttacaactt 780 
caagcccttg gaagtttcgc tttctgatcc 840 
acccaccatt tgctgtccag ttacacagtt 900 
agggtgtgtc ctaaggaagc aaacaatacc 960 
agaaaaagtc acttgatttt tttaaattag 1020 
tcctgaaaag tttaagtttt taaggaccag 1080 
gogggagagg ttgtccatgg aaactctact 1140 
ggaaacactc tggtctctga actctaataa 1200 
atcacgtgtc tgttttcata cctggaagtc 1260 
tgttcttaat atttgacaag aatttttttt 1320 
tggagactag ggacgcatag agcagtttgg 1380 
atgtgcgtga acccagacct cccgcaaaca 1440 
cccccttgag ctgcccccaa aattgccgaa 1500 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1560 

1560 



<210> 107 
<211> 367 
<212> DNA 
<213> Mus Tnusculus 

<400> 1 

ccggatcttc aacaatgggg ctgacctctc cggaatcaca gaggagaatg ctcccctgaa 60 

gctcagccag gctgtgcata aggctgtgct gaccatggat gagacaggaa cagaagctgc 120 

agcagctaca gtcttactag ccgttcctta ttctatgccc cctatcgtgc gcttcgatca 180 

ccctttcctt ttcataatat ttgaagaaca cactcagagc cccctctttg tgggaaaagt 240 

ggtagatccc acacataaat gaccacccta agatgtcatc ^ttccttctg aattgggttc 300 
cttcoattaa acacaggctg gcctggctcg tgcctgatgc tacagcaaaa aaaaaaaaaa 360 

aaaaaaa 367 



<210> 108 

<211> 2200 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

xjtcatgttgg acagtcgtgt gaggagctat 
cccgcttaac gtgttctctg tcactccgta 
cgacgacgac aaggcagggg ccactttgct 
gatcactttc actgtcatgg gctggatcaa 
ccagctcctc ggacccatcc ttctgtcggt 



ggagcacagc agtaatcgcc cagaggactt 60 
cacacccagt accgccgaca tccaggtgtc 120 
tttctcaggc atctttctag gactggtggg 180 
ataccaaggt gtctcccact ttgaatggac 240 
cggagtgaca ttcatcctga tcgctgtgtg 30O 



WO«3/05«()21 ^ W PCT/EP«3/(M>27« 

42/39(1 

ggaccagact tccggaggac agtcgttcgt tttcactggc atcaatcagc ^catcacctt 420 
ccacqqggcc accgtggtgc agtatatccc tcctccttac ggttctcagg agcccctggg 480 
aSgaacIcc acc?acct|c aacccatgat gaatccttgc ggtctcatac ctcctagtgg 540 
agcagcgict gccgcaccaa gtccccctca gtactacacc atctaccctc aagacaatgc 600 
ITcTtlltS lagagtgagg gcttctctcc tttcgtgggc actggatatg acaggcccga 6 
ctctgatgct gaccagctag aagggacgga gttggaagag gaggactgcg tatgtttctc 720 
tcctcca?cg tatgaggagl tatacgctct acctcgctag agactgcaat gctaagggga 780 
cggaca'ta agccc?It|a tgtgatactt ggagagttta tcgctgtgtt cttcagaagt 840 
taggtgtcaa agcagctcag gagatcttac agatgtcatt caaggtggga aagaagtgcc 900 
cclIgStgc tLa?taagc tgccctggtt aaattcccct ctgctctggt "tgaattct 960 
ctcalctaag aaaccctctg cagctggaga gtcgctctgt gatagagtga ttttggagcc 1020 
cacgcagtgc cttgggtttg atctctagag ccagaagaaa acaaaaacaa aaacaaaaac 1080 
::2acLL caalacctct ctacataaag tgcaggagga aaattcaccc atttccccat 1140 
cccccacccg atatccattt gaaggatatc ttagttttga aagattgtct tagttttaaa 1200 
tccggcagcc atggcagctc tcagactgat gaaagggagg ctggcaagca agcagggaag 1260 
agagcaggct caggtagaaa tttccctgca cggcgctgaa ccttccgcag cagagtgact 1320 
StcttSac aacltgggct gttatctggt ctccctggaa gcctttggat cttgaagagt 1380 
ttgttaSga aataalScc Ittaagaaat aaatgaataa gtagagtggg atgaaacagt 1440 
gccccatgtt agaatagtgt tgggtggccg atcctactgt ggacgaggta acaggaggat 1500 
aatgaatgtc accatgtgct gtccaccgag ttacagtgac ccctgctcct gatggttttc 1560 
ctt?gc2gg ctgaagtfca aggcgtaatg tacatgggtg agcgcctgct ccctctgccc 1620 
acccccagic tgtga?tccc aggcacgaac tagctcagcc gagtggctta cagaacgcag 1680 
TtlllZlgl gtglcttatg gLcacaggt atgcctctga tctgttccac agagccatgc 1740 
?g«g?gtcg ct??gtagtc atgaatcatg gagatgatca gtcatcccgt ctcccccacc 1800 
ccccQclccc gggcgtagct ctcaccttca tttgaacaaa gaaaagctgg tagccttcag 1860 
cttcSaagt SIa?cg|tg tcaccaacca cagcccaaag ctgcagactt taggaggtgt 1920 
ccaaagaa?t agLagSa! cagttttaca aagatcaaag gccactcaag faaaggtgg 1980 
ctQcccccaa gagagataca ggaattgtca ggtcttgaag gttttggtac tgtgcttata -2040 
tg?gggat?g ?t?t?actct clgtcagaag agtccaggtt tttcaaggat atcagcaaaa 2100 
c!a?c?tgg? ttattattgt gattcatatt atgcctcagg gacatttcac ttggatgata 2160 
actagtaata aaaaactaga catgtctata aaaaaaaaaa 



<210> 109 
<211> 1359 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 



cgagtttgca gacttcttgt gcgcagctag ccgcctnagg tgttngaacc atgaatcttt 60 
tactcct?tn ggctgtcctc tgcttgggaa cagccttagc tactccaaaa tttgatnaaa 120 
cctttagtgc Saglggcac cagtggaagt cnacgcacag aagactgtat Sa^acgaatg 180 
acrqaanagtg gagganagcg atatgggaga agaacatgag aatgatccag ctacacaacg 240 
gSaSacal ?2cggg?a| nacglctttt ccatggagat gaacgccttt ggtgacatga 300 
ccaatgagga attcaggcag gnggngaatg gctatcgcca ccagaagcac aagaagggga 3^0 
ggctt?t?ca ggaaccgctg atgcttaaga tccccaagtc tgnggactgg jgagaaaagg 420 
gttgngtgac tcctgtgaag aaccagggcc agngcgggtc tngnngggcg tttagcgcat 480 
cgggtlgcct agaaggacag atgttcctta agaccggcaa actgatctna ctgagtnaac 540 
agaaccttgt ggactgttct cacgctcaag gcaatcaggg ctgtaacgga ggcctgatgg 600 
attttgcttt ccagtacatt aaggaaaatg gaggtctgga ctcggaggag tcttacccct €€0 
atgaagcaaa ggaccggatc ttgtaaatac agagccgagt tccctgtggc taatgacaca 720 
gggttccgtg gatatccctc agcaagagaa agccctcatg aaggctgtgc gactgtgggg 780 
cctatttctg ttgctatgga cgcaagccat ccgtctctcc agttctatag ttcaggcatc 840 
tactatnaac ccnactgtag cagcaagatc ctcgaccatg gggttctgtt gntnggctat 900 
ggctatnaag gancagattc aaataagaat aaatattggc ttgtcaagan cagctgggga 960 
agtgaatggg gtatggaagg ctacatcnaa atagccnaag accgggncna octctgtgga 1020 
cttgccnccg cgnccancta tcctgtcntn aattnatngg tagcgntaat gaggacttat 1080 
ggnctctatg tccnaaggaa ttcagcttaa aactgaccna acccttattn antcnaaccn 1140 
tggtncttna atcattnagg atccaantca tnatttnaat tctgttgcca tttttacatg 1200 
ggttaaatgt taccnctact taaaactcct nttataaaca nctttataat attgaaaact 1260 
taotacttaa ttctnagtct nnaatatttn ttttatataa aggttgtata aaactttctt 1320 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/00270 

43/390 



<210> 110 

<211> 1592 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

caaggaccct gaaaataaac agccgctgct 
agtctcctcc gctgtgggca gctcagacgc 
cgaatgcttc aagtgtggac gatctggcca 
tcggggtcgt ggaatgagaa gccgcggcag 
tgacatctgc taccgctgtg gtgagtctgg 
ggatgcctgc tataactgcg gtagaggtgg 
gagagagcga gagcaatgct gctacaattg 
tgaccacgcg gatgagcaga agtgctattc 
ctgcaccaag gtgaagtgct ataggtgtgg 
caagacaagt gaagtcaact gttaccgctg 
cacaattgag gctacagcct aattattttc 
gttgtattat tttctctgaa tcctcttcac 
ccaggccagt gagctttact tgcagtgtaa 
tctgcattta actacaaaaa aagtttatgt 
tttgttaaag aacccccttt ccgtgccact 
tcagtcagac cagtaagccc ttctgggttt 
attctggaag catctaagct tccataaata 
gattgtctga cctcagtagc tattaaataa 
aatatacagt tgagttggga gtaaactgaa 
aatctggctc aaagcctaac acagaagcag 
gatggtgatg gcaaaggtgt agaacacatt 
aaacatccga tgctcagagt tagcataatt 
attttcacag aaatcaagat gttatttttg 
atttgctgta atcagttttt aaaagtcaga 
gaaaatgtaa ttttaaacta ttccaataaa 
gttccttttg tttgttttaa attttcat<:a 
aggggaatgt ggaggactga aaaaaaaaaa 



ttgcgagtcg ccttcttggt tcttcgtccg 60 
cgaagctcta actgcagcta tgagcagcaa 120 
ctgggccagg gagtgcccta ctggtggagg 180 
agggttccag tttgtttcct cgtctctccc 240 
tcatcttgcc aaggattgtg atctgcagga 300 
ccacattgcc aaggactgca aggagcccaa 360 
tggcaagcca ggccatctgg ctcgtgactg 420 
ttgtggtgaa tttggacata ttcaaaaaga 480 
tgaaactggt catgtagcca tcaattgcag 540 
tggcgagtca gggcatcttg cacgggaatg 600 
ctttgtcgcc cctccttttt ctgattgatg 660 
tggccaaagg ttggcagata gaggctgttc 720 
aaggaggaaa ggggtggaaa aaaccgaatt 780 
ttagtttggt agaggtgtta tgtataatgc 840 
ggtgaatagg gattaatgaa tgggaagagt 900 
gagtgtgttc ccatgtagga ggtaaaacca 960 
actttaattc ttagcataat gacggccttg 1020 
catcgagtaa catctgcatc aggccctcag 1080 
aagacaaatg ^gttgaaggc tatgccaggg 1140 
cttcatccca gtgacgatgc tggacgtaca 1200 
ttttcaaaga ctaaatctaa aacccagagt 1260 
tggagctatt caggaattgc agagaaatgc 1320 
tatactatat cacttagaca actgtgtttc 1380 
tggaaaaagc aactgaagtc ctagaaaata 1440 
gctggaggag gaaggggagt tttgactaaa 1500 
atgtatatag aacaaaatac catattaaag 1560 
aa 1592 



<210> 111 

<211> 1713 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

ggcgccagct gaagacgcgg gacttaaagc 
cattgtccag aactcatctg aaaaactgcc 
cactgaacag gttgctccag gacctgcaga 
tatttcctct tcctcttcaa <:ttgctgttc 
ggggtgt^ga ttcttgcaga caagaacagc 
tcgctgcagg tgggggctta cgtcttcatc 
ttcctgggct gtatcggtgc tgtcaatgag 
ttccttctgc tgatcctcat cgcacaggtg 
gacaagctga agaaggagat ggggaacaca 
aatgccacca gtagccgcga ggaggcctgg 
ggctgggtca gccactacaa ctggacagag 
acttacccat gctcctgcga gaagatcaag 
ggattctgcg aggctgataa cagcactgtg 
aacactgagg gctgcatgga gaaggcgcag 
ctgggcgtgt gtgctggtgt tgctgtcatt 
ttgtgccggt acattcattc tgaagactac 
i-rrhnrinr»s»r»ri fT^rr^-at:^.i■^: f.ccaccctca 



gcgtagccag. aacccaggca ccagtgtgtc 60 
acaggaattg cttctctgct ccaggctggt 120 
atgggggcag gctgtgtcaa agtcaccaag 180 
tttatcctgg gtgctgtgat cctgggcttc 240 
ttcatttccg tcctacaaac ctcatccagc 300 
ggtgtgggcg ccafccaccat agtgatgggc 360 
gtccgctgct tgctgggtct gtactttgtc 420 
accgtagggg tcctcttcta cttcaacgct 480 
gtgatggaca tcattcgcaa ctacactgcc 540 
gactacgtgc aggcgcaggt caagtgctgt 600 
aacgaggagc tcatgggctt taccaagacc 660 
gaagaggaca accagctcat tgtgaagaaa 720 
agcgaaaaca accctgagga ttggcctgtg 780 
gcgtggcttc aggagaactt cggcatcctt 840 
gagctgctgg ggttgttcct gtccatatgt 900 
agcaaggt*cc ccaagtactg aggctgctga 960 
aantcccaca aoacctctct aactttttct 1020 



wo 03/058021 



PCT/EP03/00270 



gggaactttc 
ctatcctgtg 
gtattactgt 
aaccagggag 
gtggggtttt 
gggtaggcaa 
gaactgaact 
ggtgagggac 
gagaggagga 
gggtgaggct 
ttattaaagg 



tgggcttggg 
gcctttcttc 
acacaggata 
ggtgggtgta 
ccccactgtc 
ttcttccaca 
gaggggcctc 
ctgacaactt 
tctggactgg 
gtgccttgca 
aigggtttata 



cccttctccc 
ctactgcctg 
gctgggtctc 
gcacccgtag 
acactttctt 
cacttggaac 
ctgggggact 
aggggtgtgg 
tgtttcttgg 
gggtggggga 
atgaaaaaaa 



44/390 

tgtccttctg 
ggatatttta 
caccctgaag 
ctgcccaggg 
cataggtttt 
actccccccc 
ggcccaggta 
gtccctcagg 
cagctgtccc 
ggggttccat 
aaa 



ccaccaatat 
acagctcgaa 
tcatattgta 
aaaggccaca 
ccatgtttct 
cccaagctca 
gcctctggtg 
tctggcacaa 
ctgtcctctg 
acactcatct 



ggggccctgg 
atggctccca 
ttgtattaaa 
ggaaaggttg 
gtgggagaca 
gttcagcagg 
cgctcctctt 
gaccctggat 
cgctaagggt 
ctggaatcaa 



1140 
1200 
1260 
1320 
1380 
1440 
1500 
1560 
1620 
1680 
1713 



<210> 112 

<211> 734 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<400> 1 

cctccacttg 

aaggcatcca 

acccatacca 

ctgggccatc 

aggagctggg 

actgctgtgc 

gtacacccca 

ggtgctctac 

agttcctcgg 

cttggcggcc 

agctgaatga 

atagattcta 

ggaaaaaaaa 



cctacttggg 
cgctgctgct 
gaacccaagc 
tatgttggtg 
gcagccagca 
catgtggccg 
ctgcctctga 
aggctgacca 
agtgatcagg 
ttgggcctcg 
ctgcccagtt 
ttgctttata 
aaaa 



gcgcgaggag 
aagctgaaat 
ctggagacct 
atggatacgt 
tcatgtctgc 
ggaaggacaa 
gcaagatcat 
gcgagaactg 
tcagagatgc 
ttggagtcat 
tttgggctct 
attaggttta 



gttggagagt 
tgaagctcac 
gattgagatt 
gatccacctg 
tttgactgac 
gtaccaggtc 
ccagcgggct 
tgagcacttt 
ggtcaaggcg 
gctctccaga 
tcttttgcta 
ttttcacaac 



ttttttctgg 
acatcctgga 
ttccgcccta 
gctcctccaa 
aaggccatag 
aataacaaac 
gagagactgg 
gtgaatgaac 
gtaggcatcg 
aacaagaaac 
gagggtttgg 
atacaataaa 



gacccaagca 60 
aaatgctagc 120 
tgtacagaca 180 
gtgaaatcgc 240 
tgaagaaaga 300 
atgacgagga 360 
tggggcagga 420 
tacgctatgg 480 
ctggagtggg 540 
agaagcaatg 600 
agtttgattt 660 
ccacaagaaa 720 
734 



<210> 113 
<211> 1133 
<212> DNA 

.<213> Mus musculus 
<400> 1 

atgaattcaa agagtgccca gggtctggct 
atgaactcaa ttcttoagtg cctgagcaac 
aggctgtaca t:gcgggacct cggccacacc 
tttgcaaaac taatccagac catatggacg 
gagttcaaga cccagatcca gagatatgcg 
gctcaggaat tccttcgttt ccttctggat 
gcaaggccta aggccagccc tgagaccctt 
<:agatgtgga ggaagtatct ggaaagggaa 
cagctgaaga gctccctcac atgcaccgat 
ttctgggatc tctcgttgcc catcgcaaag 
tgtatgaggc tcttcaccaa agaggacata 
cgctgccgag ccagaaaacg atgcataaaa 
ttggtgctcc acctgaagcg attctcagaa 
tttgtgaatt tcccactaag agacctggac 
catgctgttt acaacctgta tgctgtgtcc 
tatacagcct actgccgaag tccggttaca 
gtcacaccca tgtcctccag ccaagtgcgc 
ctggccagtc caccctcccg tatgtagcat 
tggtggcccc acgtcctaag ttttttttaa 



ggtcttcgaa accttgggaa cacgtgcttc 60 
acccgagagc tgagagatta ctgcctccag 120 
agcagcgctc acacggccct catggaagag 180 
tcgtccccca atgatgtggt gagcccatct 240 
ccacgcttca tgggctataa tcagcaggat 300 . 
ggtctccaca atgaggtgaa ccgggtggca 3^0 
gatcatctcc ctgatgaaga aaaggggcga 420 
gacagtcgga ttggggatct cttcgttggg 480 
tgtggctact gctctacagt cttcgatccc 540 
agaggttacc ctgaggtgac gttaatggat 600 
ttggatggtg atgagaagcc aacttgctgc 660 
aagttctctg t<:cagaggtt cccaaagatc 720 
tccaggatac gaaccagcaa gctcacaaca 780 
ttgagagaat ttgcttcaga aaacaccaac 840 
aatcactccg gaaccaccat gggaggccac 900 
ggcgaatggc acactttcaa tgattccagt 960 
accagcgacg cctatttgct cttctatgaa 1020 
tgaggagctg cggcccttcc ctcttccctg 1080 
aaaattcaga aaaaaaaaaa aaa 1133 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/00270 
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<210> 114 
<211> 1849 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<400> 1 

gtgtggccct 

tttctgcgga 

ctgagctggg 

tggactcagc 

tcaggctcct 

tggcacagat 

ctgctgcccg 

tattccaagc 

gtctgcctcc 

ctcctttccg 

gcgccagcgt 

tgggcacagt 

gcaaggagag 

ccttggggac 

gccttgctgc 

cctatgggct 

tccaagattc 

gaggtgctgt 

cccgagcagg 

cctcacaact 

gtgtgaggcg 

taacaggatt 

gtgtgccccg 

ccatggcaat 

ctgccaggat 

cgaccacctg 

ctcggcccag 

ggtaaacagg 

gagtcttcac 

gccacccact 

ttcccatggc 



gcctcgctgg 
gccgtggagg 
cctggccctg 
tgtggagggt 
catccaggaa 
acggagtggg 
agacctggcc 
tggtgatgtg 
agcagcccca 
cacagtcaag 
gtggagtgaa 
gtggatcaat 
tgggtcttcc 
accttcccag 
gtcctccatt 
gtttgtcgga 
ttcaggcaaa 
agaggctgct 
cctgctgtgg 
agaaaggcac 
actccagaca 
gagaggccct 
gatgagtggc 
gccgtggtct 
atagctcctc 
acccgctgtc 
ggctcccagt 
ggcttcccaa 
gcagcacgaa 
ccatctttga 
ttctaataaa 



ggcctgtcct 
aaggacgtgt 
ggcacagagt 
gtcgtggatg 
tctgtatggg 
agaggactgg 
cagagctttg 
ccctccagta 
tgtgcccagg 
gaggcactag 
aggctagggc 
gctcatggcc 
tggcacggag 
gagtccttcc 
ctgccgtcag 
ggccgtttcc 
gtctccagct 
catcaggctg 
gccctggcgg 
ggagcagcgc 
tggggcaccc 
gtgctccggc 
ccctgctggc 
tagtacccag 
tgtttcctgc 
tggccttaca 
ttgtggaatg 
gggcctggga 
caaaggccct 
tgctcaggag 
ctgagtgcct 



ggcctcccaa 
tctgcgacgg 
cactgttgct 
ccgtctggtc 
atgaagctat 
atggggctgt 
tggatgaggc 
gcccattctt 
ccgaggtacc 
ccctggccaa 
aagccctgga 
tccgagaccc 
gcccagatgg 
tttgtgagaa 
ggccagaaac 
agtctcctgg 
atgtagctga 
cccctggctg 
ctgctctgga 
ctacagttgc 
gggttcagga 
ttcgagaacc 
ttttgtgtca 
tggggcatgt 
tggcctggtg 
tcaggatgtc 
ggcctctgca 
tgtggaggtc 
gtggctgcca 
caccaagtgc 
ttaaaaaaaa 



cctggagtcc 
actctaggca 
attgatggac 
agaccgcagc 
gaggcgactc 
ggacatgggg 
ccaaagccaa 
ctctccagcc 
gtggcctgtg 
tggaacaccc 
gctgggctat 
tgcggtgccg 
cctgtatgag 
tatcaactac 
agggcctagc 
gacccagagc 

eggtggagcc 

gggagcccag 
gcgcaggaag 
caagattgaa 
ccaaggccag 
attgggagtg 
ctactggccc 
cctctgctgg 
agtgtagtga 
caagccctgt 
ggaaacctca 
cagggggfcag 
atgggggact 
ttggaacgtt 
aaaaaaaaa 



agaaggtggc 
ggcaggggag 
tccgcagatg 
ctgggggggc 
caggccagaa 
gctcgaggag 
gggggacagg 
ttggtttctg 
gttatggctt 
cggggaggca 
gggctccagg 
acagggggct 
tacctgcagc 
gacacatttg 
ccagcccctc 
tccaggccca 
aaggatatcc 
tccccaagag 
ccagtgctga 
gtagaactga 
acactacagg 
ctggcccgtg 
ctgcactggc 
ccttggaggt 
caggggatcg 
ggtacttcgg 
agtctgtgtg 
gacaggagct 
gatgccgaag 
tctctcagat 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 

600 

660 

720 

780 

840 

900 

960 

1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

1380 

1440 

1500 

1560 

1620 

1680 

1740 

1800 

1849 



<210> 115 

<211> 1115 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<400> 1 

ctaggatctt 

gcccaggagg 

tccatgggca 

tctgtcacct 

cgtgcgaaag 

atgattgtga 

acttttgctc 

gcaagattat 

agaaataaag 

ccgagcagtg 

ggaaatgtta 

tgcggagatt 

ccttgtctta 

tttagaaaca 

QQctaactcft 



tagcttcaac 
agctcatgat 
tcatcgttgt 
taagtatgta 
agagagcgtt 
gcttcaccag 
gactgtgcca 
ccaaagagat 
ctattcaact 
gagaatccta 
ctttatgaaa 
gtggtaatga 
gcattagttt 
gtggaaccgg 
ctqcqgctct 



tcctactgct 
caccctgatc 
tgggggcgtg 
cggagctctg 
taagcagcag 
tgcaaactgc 
acaagttgat 
agaccaactg 
tgaaagtgag 
acggcagagg 
tgacctcagt 
cctgtctcag 
ggagtaaaga 
ctgtgcggcc 
cacfaaqctqc 



ccttctaacc 
acaggattgg 
atttggaaaa 
tacctttatg 
tttgtaaact 
agccaccaag 
gttactcaga 
gagaaaatac 
ctggagaatt 
cactgtagga 
acaaattact 
gggttgcacc 
ctgaattgtt 
cctgagggtg 
ttcctggcat 



cagcagcccc 
cgtccctcac 
cagtgggctg 
agaggctgac 
atgcaactga 
tacagcaaga 
aacatctgga 
agaacaactc 
tttcgaagca 
ggaagcggac 
aactcttagt 
tttggaagtg 
aaggttaaat 
ggtcctgcag 
ocaiggaLgttai 



ggataatgca 60 
gtcgagaacc 120 
gaaactaatc 180 
gtggacgacc 240 
gaagctgcag 300 
aatggccact 360 
agaggaaatt 420 
aaagctctta 480 
gtttctacac 540 
ttggaagatg 600 
atcgatgcct 660 
ttgtgattcg 720 
gatgaattcc 780 
ctcctcacca 840 
gagacctttt 900 
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agccgatttg ctcaaacgag gggtgtgggc tgctcctggg ggggtcctgc aatcactctg 1020 
tcctcacagc aagga.tgtaa ccactactaa acagttttta ctttctttta ttcccattaa 1080 
agctgatgtg aaatagtaaa aaaaaaaaaa aaaaa 1115 



<210> 116 
<211> 1003 
<212> DNA 

<213> Mu6 musculus 
<400> 1 

gtgtgctgga aaggcaagtg gccaactctg 
tcgaggtggt gtatatgact gagcctattg 
ttgatgggaa gagcctggtc tcagtgacta 
aagagaagaa gaaaatggag gagagcaagg 
aggagatctt ggacaagaag gttgaaaagg 
cctgctgcat tgtgacaagc acctatggct 
cccaggcact gcgagacaac tctacaatgg 
tcaaccctga ccaccccatc gtggagaccc 
acaaagctgt caaggacctg gtggtgctgc 
tctcacttga ggatccccaa acccactcca 
tgggcatcga tgaagatgag gtcactgcag 
tcccccctct ggaaggcgat gaggatgcct 
tggaagaagc cctgccctct gtatagtatc 
ctggctctot gctcatgtct acaagaatct 
gatcccctcc cacagaatag cagggttggg 
attttgttct aaaattaaaa gtatgcaaaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



cctttgtgga gcgagtgcgg aagcggggct 60 
acgagtactg cgtgcagcag ctcaaggagt 120 
aggagggcct ggagctacca gaggacgagg 180 
caaagtttga gaatctctgc aagctcatga 240 
tgacaatctc caataggctt gtgtcttcac 300 
ggacagccaa catggaacgg atcatgaagg 360 
gctacatgat ggccaaaaaa cacctggaga 420 
tgcggcagaa ggctgaggca gacaaaaacg 480 
tgtttgaaac tgctctgctc tcctctggtt 540 
accgcatcta ccgcatgatt aaactaggcc 600 
aggagcccag tgctgctgtt cctgatgaga 660" 
cgcgcatgga agaggtggat taaagcctcc 720 
cccgtggctc ccccagcagc cctgacccac 780 
tctatcctgt cctgtgcctt aaggcaggaa 840 
tgttatgtat tgtggttttt tgtttgtttt 900 
taaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 960 
aaaaaaaaaa aaa 1003 



<210> 117 
<211> 843 
<212> DNA 

<213> Mus nnisculus 
<400> 1 

ggcagcagag gtagttatgg aggtggtgat 
ggcaactatg gtggtggtcc tggttacagc 
ggatatggaa accagggtgg tggatatggt 
gaaggaggaa attttggtgg aggtaactat 
aattatagtg gacagcaaca atcaaattat 
agaagctcag gcagtcccta tggtggtggc 
ggtagcagaa ggttttaaaa taaaacagaa 
gaggagttgt caggaaagct gcaggttact 
aactgtaaaa atctgccaca gaaggaacga 
taaacaggaa acccttcttg ttcaggactg 
attgattaat gcaatgtagt gtcaattaga 
agctttgtct ttttcttttt cttttcatta 
agtggtacca ggaataaaaa attaaggaat 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaa 



ggtggatata atggatttgg aggtgatggt 60 
agtagaggag gttatggagg tggtggacca 120 
ggtggaggag gaggctatga tggttacaat 180 
ggtggtggtg gaaactataa tgactttgga 240 
ggacccatga aggggggcag ttttggtgga 300 
tatggatctg gaggtggaag tggtggatat 360 
acggctacag ttcttagcag gagagagagc 420 
ttgagacagt cgtcccaaat gcattagagg 480 
tgatccatag tcagaaaagt tactgcagct 540 
tcatagccac agtttgcaaa aagtgcagct 600 
tgtacattcc tgaggtcttt tatctgttgt €60 
catcaggtat attgccctgt aaattgtggt 720 
ttttaacttt taaaaaaaaa aaaaaaaaaa 780 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 840 

843 



<210> 118 
<211> 1598 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 



<400> 1 
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TCCGAGTCTC CTCCGCTGTG GGCAGCTCAG ACGCCGAAGC TCTAACTGCA GCTATGAGCA 120 
GCAACGAATG CTTCAAGTGT GGACGATCTG GCCACTGGGC CAGGGAGTGC CCTACTGGTG 180 
GAGGTCGGGG TCGTGGAATG AGAAGCCGCG GCAGAGGGTT CCAGTTTGTT TCCTCGTCTC 240 
TCCCTGACAT CTGCTACCGC TGTGGTGAGT CTGGTCATCT TGCCAAGGAT TGTGATCTGC 300 
AGGAGGATGC CTGCTATAAC TGCGGTAQAQ GTQGCCACAT TGCCAAGGAC TGCJ\AGGAGC 360 
CCAAGAGAGA GCGAGAGCAA TGCTGCTACA ATTGTQGCAA GCCAGGCCAT CTGGCTCGTG 420 
ACTGTGACCA CGCGGATGAG CAGAAGTGCT ATTCTTGTGG TGAATTTGGA CATATTCAAA 480 
AAGACTGCAC CAAGGTGAAG TGCTATAGGT GTGGTGAAAC TGGTCATGTA GCCATCAATT 540 
GCAGCAAGAC AAGTGAAGTC AACTGTTACC GCTGTGGCGA GTCAGGGCAT CTTGCACGGG 600 
AATGCACAAT TGAGGCTACA GCCTAATTAT TTTCCTTTGT CGCCCCTCCT TTTTCTGATT 660 
GATGGTTGTA TTATTTTCTC TGAATCCTCT TCACTGGCCA AAGGTTGGCA GATAGAGGCT 720 
GTTCCCAGGC CAGTGAGCTT TACTTGCAGT GTAAAAGGAG GAAAGGGGTG GAAAAAACCG 780 
AATTTCTGCA TTTAACTACA AAAAAAGTTT ATGTTTAGTT TGGTAGAGGT GTTATGTATA 840 
ATGCTTTGTT AAAGAACCCC CTTTCCGTGC CACTGGTGAA TAGGGATTAA TGAATGGGAA 900. 
GAGTTCAGTC AGACCAGTAA GCCCTTCTGG GTTTGAGTGT GTTCCCATGT AGGAGGTAAA 960 
ACCAATTCTG GAAGCATCTA AGCTTCCATA AATAACTTTA ATTCTTAGCA TAATGACGGC 1020 
CTTGGATTGT CTGACCTCAG TAGCTATTAA ATAACATCGA GGTAACATCT GCATCAGGCC 1080 
CTCAGAATAT ACAGTTGAGT TGGGAGTAAA CTGAAAAGAC AAATGTGTTG AAGGCTATGC 1140 
CAGGGAATCT GGCTCAAAGC CTAACACAGA AGCAGCTTCA TCCCAGTGAC GATGCTGGAC 1200 
GTACAGATGG TGATGGCAAA GGTGTAGAAC ACATTTTTTC AAAGACTAAA TCTAAAACCC 1260 
AGAGTAAACA TCCGATGCTC AGAGTTAGCA TAATTTGGAG CTATTCAGGA ATTGCAGAGA 1320 
AATGCATTTT CACAGAAATC AAGATGTTAT TTTTGTATAC TATATCACTT AGACAACTGT 1380 
GTTTCATTTG CTGTAATCAG TTTTTAAAAG TCAGATGGAA AAAGCAACTG AAGTCCTAGA 1440 
AAATAGAAT^ TQTAATTTTA AACTATTCCA ATAAAGCTGG AGGAGGAA<3Q GGAGTTTTGA 1500 
CTAAAGTTCC TTTTGTTTGT TTTAAATTTT CATCAATGTA TATAGAACAA AATACCATAT 1560 
TAAAGAGGGG AATGTGGAGG ACTGAAAAAA AAAAAAAA 1598 



<210> 119 
<211> 1376 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<40O> 1 

GCCTCGGCCA GCGGAGGCTG CGGGAGACAG AGGAGAGAGA GTGATGGGTC CCGGAGCTGG 60 
ACGCACGTTC CXSCGGGGACT CATGCCACGC GTGTCTCAGC CX3GACGCCCA ATTAGCAGCC 120 
GCCTCTGCAA CCAGCCGCCA CCTCCTCCCG GCCCTCCCAG GCTGCCGGGG -CGAAGAGCTC 180 
CAGCCGTTGT CTTGCTCCX3G CTGCGCGCAT TGTCCTCAGG GTCCTCCGAC AGGGCTGCTG 240 
CGGGGCCCGG GACCCGCGCC CTAGGGACGC GCCCCXTGCTG CCGGTCGGCC TGGCGGGGGG 300 
CTCTGCTAGT CTGTTGGCGA GCCCGTGCTA CCGGGCTAGT CTQGCCGGGG TTTTTCCTGC 360 
GAAGTTGAGG AAGGGGAGAA GTCCACCCGT CCGCCCAGCC CAGCCTTCCC CGGCX5CGCAG 420 
CCCCGACGGG GGCGCGGCAG GCGCGAC3GAG GGCGCCGACG GAGCCATGAG AGAGTACAAA 480 
GTGGTGGTAC TGGGCTCGGG CGGGGTGGGC AAGTCCGCGC TCACCGTGCA GTTCGTAACA 540 
GGTTCCTTCA TC6AGCAAGT ACX3ACCCGAC CATCGAGGAC TTTTACCGCA AGGAGATCGA 600 
GGTGGACTCG TCGCCGTCGG TGCTGGAGAT CTTGGACACC GCGGGCACGG AGCAGTTCGC €60 
CTCAATGCGG GACCTGTACA TCAAGAATGG CCAGGGCTTC ATTCTCGTCT ACAGCCTGGT 720 
CAACCAGCAG AGCTTCCAGG ACATCAAGCX: CATGCGGGAC CAGATCATCC GCGTGAAGCG 780 
GTACGAGCGC GTACCCATGA TCCTGGTAfiG CAACAAGGTG QACTTGGAGG GTGAACX3TGA 840 
GGTCTCCTAT GGCGAGGGTA AGGCCCTGGC CGAGGAGTGG AGCTGCCCCT TCATGGAGAC 900 
ATCGGCCAAA AACAAAGCCT CAGTGGATGA GCTATTCGCA GAGATCGTGA GGCAGATGAA 960 
CTACGCGGCA CAGCCCAACG GCGACGAGGG CTGCTGCTCG <5CCTGCGTGA TCCTGTGAGG 1020 
CGCCGTCTGC CX3CCGGGCGC TGGCCACGCT CTGTGCACAA AGCCAAACGC ACCCGATTCT 1080 
CTTAATGTGA TTGTCTTCTT GCTTTGAGAT TGGAGACGAC TTTGTTGTCT TGGCTGGGAT 1140 
GTCCGAGGAA CCTGGCTGAC TTGTGTAGCC AGCATCCCCA GGCTTCAGCC AGGGTCTGAG 1200 
AGGGTGTACG TTGCAGAGCA TCTGAGACCC GGGTGGAAAA ATGGCTCTAT ACAGGGTGTA 1260 
CX3TTCCTCGT TGATTTTGGT TCATGCATAT TTCCCCGTTT AAATAGCCAT TAAGGCTCTG 1320 
TATTGGCTGC TTGACACC6G CAAGCAAAAG TTTCAAACCT GAAAAAAAAA AAAAAA 1376 



<210> 120 
<211> 257 
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<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Arg Val lie Arg Gly Gin Arg Lys Gly Ala Gly Ser Val Phe 
15 10 15 

Arg Ala His Val Lys His Arg Lys Gly Ala Ala Arg Leu Arg Ala Val 
20 25 30 

Asp Phe Ala Glu Arg His Gly Tyr lie Lys Gly lie Val Lys Asp He 
35 40 45 

He His Asp Pro Gly Arg Gly Ala Pro Leu Ala Lys Val Val Phe Arg 
50 55 ' 60 

Asp Pro Tyr Arg Phe Lys Lys Arg Thr Glu Leu Phe He Ala Ala Glu 
65 70 75 80 

Gly He His Thr Gly Gin Phe Val Tyr Cys Gly Lys Lys Ala Gin Leu 
85 90 95 

Asn He Gly Asn Val Leu Pro Val Gly Thr Met Pro Glu Gly Thr He 
100 105 110 

Val "Cys Cys Leu Glu Glu Lys Pro Gly Asp Arg Gly Lys Leu Ala Arg 
115 120 125 

Ala Ser Gly Asn Tyr Ala Thr Val He Ser His Ash Pro Glu Thr Lys 
130 135 140 

Lys Thr Arg Val Lys Leu Pro Ser Gly Ser Lys Lys Val He Ser Ser 
145 150 155 160 

Ala Asn Arg Ala Val Val Gly Val Val Ala Gly Gly Gly Arg He Asp 
165 170 175 

Lys Pro He Leu Lys Ala Gly Arg Ala Tyr His Lys Tyr Lys Ala Lys 
180 185 190 

Arg Asn Cys T3cp Pro Arg Val Arg Gly Val Ala Met Asn Pro Val Glu 
195 200 205 

His Pro Phe Gly Gly Gly Asn His Gin His He Gly Lys Pro Ser Thr 
210 215 220 

He Arg Arg Asp Ala Pro Ala Gly Arg Lys Val Gly Leu He Ala Ala 
225 230 235 240 

Arg Arg Thr Gly Arg Leu Arg Gly Thr Lys Thr Val Gin Glu Lys <3lu 
245 250 255 

Asn 



<210> 121 
<211> 159 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 
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15 10 15 

Leu Leu Gin Arg Lys Gin Met Val He Asp Val Leu His Pro Gly Lys 
20 25 30 

Ala Thr Val Pro Lys Thr Glu He Arg Glu Lys Leu Ala Lys Met Tyr 
35 40 45 

Lys Thr Thr Pro Asp Val He Phe Val Phe Gly Phe Arg Thr His Phe 
50 55 60 

Gly Gly Gly Lys Thr Thr Gly Phe Gly Met He Tyr Asp Ser Leu Asp 
65 70 75 80 

Tyr Ala Lys Lys Asn Glu Pro Lys His Arg Leu Ala Arg His Gly Leu 
85 90 95 

Tyr Glu Lys Lys Lys Thr Ser Arg Lys Gin Arg Lys Glu Arg Lys Asn 
100 105 110 

Arg Met Lys Lys Val Arg Gly Thr Ala Lys Ala Asn Val Gly Ala Ala 
115 120 125 

Lys Lys Arg Ala Ala Asp Trp He Thr Val Arg Arg Ser Lys Gly Ala 
130 135 140 

Ala Met Met Leu Ala Val Ala Thr Val Asp Phe Ser Gin Glu His 
145 150 155 



<210> 122 
<211> 117 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Asp Phe Asp Arg Phe Lys Val Met Lys Ala Lys Lys Met Arg 
1 5 10 15 

Asn Arg He He Lys Asn Glu Val Lys Lys Leu Gin Lys Ala Ala Leu 
20 25 30 

Leu Lys Ala Ser Pro Lys Lys Ala Pro Gly Thr Lys Gly Thr Ala Ala 
35 40 45 

Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Lys Val Pro 
50 55 60 

Ala Lys Lys He Thr Ala Ala Ser Lys Lys Ala Pro Ala Gin Lys Val 
65 70 75 80 

Pro Ala Gin Lys Ala Thr Gly Gin Lys Ala Ala Pro Ala Pro Lys Ala 
85 90 95 

Gin Lys Gly Gin Lys Ala Pro Ala Gin Lys Ala Pro Ala Pro Lys Ala 
100 105 110 

Ser Gly Lys Lys Ala 
115 
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<210> 123 
<211> 110 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Ala Ala Val Val Ala Lys Arg Glu Gly Pro Pro Phe He Ser Glu 
15 10 15 

Ala Ala Val Arg Gly Asn Ala Ala Val Leu Asp Tyr Cys Arg Thr Ser 
20 25 30 

Val Ser Ala Leu Ser Gly Ala Thr Ala Gly He Leu Gly Leu Thr Gly 
35 40 45 

Leu Tyr Gly Phe He Phe Tyr Leu Leu Ala Ser Val Leu Leu Ser Leu 
50 55 60 

Leu Leu He Leu Lys Ala Gly Arg Arg Trp Asn Lys Tyr Phe Lys Ser 
65 70 75 80 

Arg Arg Pro Leu Phe Thr Gly Gly Leu He Gly Gly Leu Phe Thr Tyr 
85 90 95 



Val Leu Phe Trp Thr Phe Leu Tyr Gly Met Val His Val Tyr 
100 105 110 



<210> 124 

<211> 217 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Ser Thr Val Pro Arg Ser Ala Ser Val Leu Leu Leu Leu Leu 
1 5 10 15 

Leu Leu Arg Arg Ala Glu Gin Pro Cys Gly Ala Glu Leu Thr Phe Glu 
20 25 30 

Leu Pro Asp Asn Ala Lys Gin Cys Phe His Glu Glu Val Glu Gin Gly 
35 . 40 45 

Val Lys Phe Ser Leu Asp Tyr Gin Val He Thr Gly Gly His Tyr Asp 
50 55 60 

Val Asp Cys Tyr Val Glu Asp Pro Gin Gly Asn Thr He Tyr Arg Glu 
65 70 75 80 

Thr Lys Lys Gin Tyr Asp Ser Phe Thr Tyr Arg Ala Glu Val Lys -Gly 
85 90 95 

Val Tyr Gin Phe Cys Phe Ser Asn Glu Phe ^r Thr Phe Ser His Lys 
100 105 110 

Thr Val Tyr Phe Asp Phe Gin Val Gly Asp Glu Pro Pro He Leu Pro 
lis 120 125 

Asp Met -Gly Asn Arg Val Thr Ala Leu Thr Gin Met Glu Ser Ala Cys 
130 135 140 
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145 150 155 160 

Tyr Arg Leu Arg Glu Ala Gin Asp Arg Ala Arg Ala Glu Asp Leu Asn 
165 170 175 

Ser Arg Val Ser Tyr Trp Ser Val Gly Glu Thr He Ala Leu Phe Val 
180 185 190 

Val Ser Phe Ser Gin Val Leu Leu Leu Lys Ser Phe Phe Thr Glu Lys 
195 200 205 

Arg Pro He Ser Arg Ala Val His Ser 
210 215 



<210> 125 
<211> 102 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gin Ser Asp Met Glu Lys He Gin Glu Leu Arg Glu Ala Gin Leu 
1 5 10 15 

Tyr Ser Val Asp Val Thr Leu Asp Pro Asp Thr Ala Tyr Pro Ser Leu 
20 25 30 

He Leu Ser Asp Asn Leu Arg Gin Val Arg Tyr Ser Tyr Leu Gin Gin 
35 40 45 

Asp Leu Pro Asp Asn Pro Glu Arg Phe Asn Leu Phe Pro Cys Val Leu 
50 55 60 

Gly Ser Pro C?ys Phe He Ala Gly Arg His Tyr Trp <31u Val <3lu Val 
65 70 75 80 

Gly Asp Lys Ala Lys Trp Thr He Gly Val Cys Glu Asp Ser Val Cys 
85 90 95 

Arg Lys Gly Gly Val Pro 
100 



<210> 126 
<211> 136 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Ala Arg Thr Lys Gin Thr Ala Arg Lys Ser Thr Gly Gly Lys Ala 
1 5 10 " 



15 



Pro Arg Lys Gin Leu Ala Thr Lys Ala Ala Arg Lys Ser Ala Pro Ser 
.20 25 30 

Thr Gly Gly Val Lys Lys Pro His Arg Tyr Arg Pro Gly Thr Val Ala 
35 40 45 

-Leu Arg -Glu He Arg Arg Tyr <31n Lys Ser Thr Glu Leu Leu He Arq 
50 55 so 
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Lys Leu Pro Phe Gin Arg Leu Val Arg Glu He Ala Gin Asp Phe Lys 
65 70 75 80 

Thr Asp Leu Arg Phe Gin Ser Ala Ala He Gly Ala Leu Gin Glu Ala 
85 90 95 

Ser Glu Ala Tyr Leu Val Gly Leu Phe Glu Asp Thr Asn Leu Cys Ala 
100 105 110 

He His Ala Lys Arg Val Thr He Met Pro Lys Asp He Gin Leu Ala 
115 120 125 

Arg Arg He Arg Gly Glu Arg Ala 
130 135 



<210> 127 
<211> 140 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Ser Thr Thr Leu Lys Cys Leu He Ser Gin Arg Lys Leu 
15 10 15 

Cys He Leu Ala Ser Trp Arg Val Ser Ala Met Leu Pro Val Ser Val 
20 25 30 

Cys Arg Leu Ala Thr Gin Leu Leu His Gin Tyr Pro He Leu Ser Ser 
35 40 45 

Thr Gly Thr Asn Glu Ser Trp Pro Cys Leu Trp Arg Arg He Thr Pro 
50 55 60 

Ser His Leu Leu Lys Arg Ser Arg Pro Ser Trp Leu He His Leu Pro 
65 70 75 80 

Leu Trp Leu Leu Pro Leu Trp Leu Leu Pro Pro Gin Leu Leu Leu Leu 
85 90 95 

Leu Leu Gin Pro Gin Leu Arg Leu Lys Pro Arg Lys Ser Arg Arg Ser 
100 105 110 

Arg Thr Arg He Tirp Asp Leu Val Ser Leu Thr Asn His Gin Lys Ala 
115 12 0 125 

Thr Asn Leu Ala Ser Phe He Cys Lys Thr Arg Lys 
130 135 140 



<210> 128 
<211> 222 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Leu Leu Phe Gly Arg Arg Lys Thr Pro Glu Glu Leu Leu Arg 
15 10 15 



Gin Asn Gin Arg Ala Leu Asn Arg Ala Met Arg Glu Leu Asp Arg Glu 
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Arg Gin Lys Leu Glu Thr Gin Glu Lys Lys lie He Ala Asp He Lys 
35 40 45 

Lys Met Ala Lys Gin Gly Gin Met Asp Ala Val Arg He Met Ala Lys 
50 55 60 

Asp Leu Val Arg Thr Arg Arg Tyr Val Arg Lys Phe Val Leu Met Arg 
65 70 75 80 

Ala Asn He Gin Ala Val Ser Leu Lys He Gin Thr Leu Lys Ser Asn 
85 90 95 

Asn Ser Met Ala Gin Ala Met Lys Gly Val Thr Lys Ala Met Gly Thr 
100 105 110 

Met Asn Arg Gin Leu Lys Leu Pro Gin He Gin Lys He Met Met Glu 
115 120 125 

Phe Glu Arg Gin Ala Glu He Met Asp Met Lys Glu Glu Met Met Asn 
130 135 140 

Asp Ala He Asp Asp Ala Met Gly Asp Glu Glu Asp Glu Glu Glu Ser 
145 150 155 160 

Asp Ala Val Val Ser Gin Val Leu Asp Glu Leu Gly Leu Ser Leu Thr 
165 170 175 

Asp Glu Leu Ser Asn Leu Pro Ser Thr Gly Gly Ser Leu Ser Val Ala 
ISO 185 190 

Ala Gly Gly Lys Lys Ala Glu Ala Ala Ala Ser Ala Leu Ala Asp Ala 
195 200 205 

Asp Ala Asp Leu Glu Glu Arg Leu Lys Asn Leu Arg Arg Asp 
210 215 220 



<210> 129 
<211> 96 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Ser Gin He Arg Gin Asn Tyr Ser Thr Asp Val Glu Ala Ala 
15 10 15 

Val Asn Ser Leu Val Asn Leu Tyr Leu Gin Ala Ser Tyr Thr Tyr Leu 
20 25 30 

Ser Leu Gly Phe Tyr Phe Asp Arg Asp Asp Val Ala Leu Glu Gly Val 
35 40 - 45 

Ser His Phe Phe Arg Glu Leu Ala Glu Glu Lys Arg Glu Gly Tyr Glu 
50 55 60 . 

Arg Leu Leu Lys Met Gin Asn Ser Val Ala Ala Ala Leu Ser Ser Arg 
65 70 75 80 

Thr Ser Arg Ser <31n Leu Lys Met Ser Gly Val iys Pro Gin Thr Pro 
8B 90 95 
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<210> 130 
<211> 199 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Thr Leu Trp Gly Gly Leu Leu Arg Leu Gly Ser Leu Leu Ser 
15 10 15 

Leu Ser Cys Leu Ala Leu Ser Val Leu Leu Leu Ala Gin Leu Ser Asp 
20 25 30 

Ala Ala Lys Asn Phe Glu Asp Val Arg Cys Lys Cys He Cys Pro Pro 
35 40 45 

Tyr Lys Glu Asn Ser Gly His He Tyr Asn Lys Asn He Ser Gin Lys 
50 55 60 

Asp Cys Asp Cys Leu His Val Val Glu Pro Met Pro Val Arg Gly Pro 
65 70 75 80 

Asp Val Glu Ala Tyr Cys Leu Arg Cys Glu Cys Lys Tyr Glu Glu Arg 
85 90 95 

Ser Ser Val Thr He Lys Val Thr He He He Tyr Leu Ser He Leu 
100 105 110 

Gly Leu Leu Leu Leu Tyr Met Val Tyr Leu Thr Leu Val Glu Pro He 
lis 120 125 

Leu Lys Arg Arg Leu Phe Gly His Ala Gin Leu He Gin Ser Asp Asp 
130 135 140 

Asp He Gly Asp His Gin Pro Phe Ala Asn Ala His Asp Val Leu Ala 
145 150 155 160 

Arg Ser Arg Ser Arg Ala Asn Val Leu Asn Lys Val Glu Tyr Ala Gin 
165 170 175 

Gin Arg Trp Lys Leu Gin Gly Pro Arg Ser Ser Gly Lys Ser Val Phe 
180 IBS 190 

Asp Afg His Val Val Leu Ser 
195 



<210> 131 

<211> 89 

<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Thr Leu Trp Gly Gly Leu Leu Arg Leu Gly Ser lieu Leu Ser 
15 10 15 



Leu Ser Cys Leu Ala Leu Ser Val Leu Leu Leu Ala <Sln Leu Ser Asp 
20 25 30 
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35 40 45 

Tyr Lys Glu Asn Ser Gly His lie Tyr Asn Lys Asn lie Ser Gin Lys 
50 55 60 

Asp Cys Asp Cys Leu His Val Val Glu Pro Met Pro Val Arg Gly Pro 

65 70 75 80 

Asp Val Glu Ala Tyr Cys Leu Pro Leu 
85 



<210> 132 

<211> 142 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Leu Ser Pro Ala Asp Lys 
1 5 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu 
20 



Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp <3ly 
10 15 

Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
25 30 



Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu Ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 60 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
65 70 75 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 90 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr I*eu Ala Ala 
100 105 110 

His Leu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 
115 120 125 



Phe Leu Ala Ser Val Ser Thr Val Leu Thr Ser Lys Tyr Arg 
130 135 140 



<210> 133 
<211> 192 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Gin Asp Gin Gly Glu Lys Glu Asn Pro Met Arg Glu Leu Arg 
15 10 15 

lie Arg Lys Leu Cys Leu Asn lie Cys Val Gly Glu Ser Gly Asp Arg 
20 25 30 

Leu Thr Arg Ala Ala Lys Val Leu Glu Gin Leu Thr <Sly Gin Thr Pro 
35 40 45 
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Val Phe Ser Lys Ala Arg Tyr Thr Val Arg Ser Phe Gly lie Arg Arg 
50 55 60 

Asn Glu Lys lie Ala Val His Cys Thr Val Arg Gly Ala Lys Ala Glu 
65 70 75 80 

Glu lie Leu Glu Lys Gly Leu Lys Val Arg Glu Tyr Glu Leu Arg Lys 
85 90 95 

Asn Asn Phe Ser Asp Thr Glu Thr Leu Val Leu Gly Ser Arg Asn Thr 
100 105 110 

Ser lie Trp Val Ser Asn Met Thr Gin Ala Leu Val Ser Thr Ala Trp 
115 120 125 

Thr Ser Met Trp Cys Trp Val Gly Gin Val Ser Ala Ser Gin Thr Arg 
130 135 140 

Ser Ala Gly Gin Ala Ala Leu Gly Pro Asn Thr Glu Ser Ala Lys Arg 
145 150 155 160 

Arg Pro Cys Ala Gly Ser Ser Arg Ser Met Met Gly Ser Ser Phe Leu 
165 170 175 

Ala Asn Lys Phe Pro Phe Leu Ser Lys Arg Ala lie Lys Ser Phe Gin 
180 185 190 



<210> 134 
<211> 142 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1* 

Met Val Leu Ser Pro Ala Asp Lys Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp Gly 
1 S 10 15 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
20 25 30 

Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu Ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 60 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
65 70 75 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 SO 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr Leu Ala Ala 
100 105 110 

His lieu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 
lis 120 125 



Phe Leu Ala Ser Val Ser Thr Val Leu Th3c Ser Lys Tyr Arg 
130 135 140 
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<210> 135 
<211> 116 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Tyr Tyr Arg Lys Tyr Ala Ala lie Phe Leu Val Thr Leu Ser 
1 5 10 15 

Val Phe Leu His Val Leu His Ser Ala Pro Asp Val Gin Asp Cys Pro 
20 25 30 

Glu Cys Thr Leu Gin Glu Asn Pro Phe Phe Ser Gin Pro Gly Ala Pro 
35 40 45 

He Leu Gin Cys Met Gly Cys Cys Phe Ser Arg Ala Tyr Pro Thr Pro 
50 55 60 

Leu Arg Ser Lys Lys Thr Met Leu Val Gin Lys Asn Val Thr Ser Glu 
65 70 75 80 

Ser Thr Cys Cys Val Ala Lys Ser Tyr Asn Arg Val Thr Val Met Gly 
85 90 95 

Gly Phe Lys Val Glu Asn His Thr Ala Cys His Cys Ser Thr Cys Tyr 
100 105 110 

Tyr His Lys Ser 
115 



<210> 136 
<211> 204 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Ala Tyr Lys Tyr He Gin Glu Leu Trp Arg Lys Lys Gin Ser 

15 10 15 ^ 

Asp Val Met Arg Phe Leu Leu Arg Val Arg Cys Trp Gin Tyr Arg Gin 
20 25 30 

Leu Ser Ala Leu His Arg Ala Pro Arg Pro Thr Arg Pro Asp Lys Ala 

35 40 45 ■ ^ 

Arg Arg Leu Gly Tyr Lys Ala Lys Gin Gly Tyr Val He Tyr Arg He 
50 55 60 

Arg Val Arg Arg Gly Gly Arg Lys Arg Pro Val Pro Lys Gly Ala Thr ^Tl 
65 70 75 80 ^ 

Tyr Gly Lys Pro Val His His Gly Val Asn Gin Leu Lys Phe Ala Arg 
85 90 95 

Ser Leu Gin Ser Val Ala Glu Glu Arg Ala <3ly Arg His Cys Gly Ala 
lOO 105 110 

T.^,, Tv^rr \T=>1 T.011 asn SR-r Tv-r *Vyt% Val alv Olu Asn Ser Thr Tvr Lvs 
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Phe Phe Glu Val lie Leu He Asp 
130 135 

Asn Pro Asp Thr Gin Trp He Thr 
145 150 

Met Arg Gly Leu Thr Ser Ala Gly 
165 

Gly His Lys Phe His His Thr He 
180 

Arg Arg Arg Asn Thr Leu Gin Leu 
195 200 



Pro Phe His Lys Ala He Arg Arg 
140 

Lys Pro Val His Lys His Arg Glu . 

155 160 

Arg Lys Ser Arg Gly Leu Gly Lye 
170 175 

Gly Gly Ser Arg Arg Ala Ala Trp 
185 190 

His Arg Tyr Arg 



<210> 137 
<211> 311 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Met Glu Gly Gly Arg Ser Lys Gly Phe Gly Phe Val Cys Phe Ser 
1 5 10 15 

Ser Pro Glu Glu Ala Thr Lys Ala Val Thr Glu Met Asn Gly Arg He 
20 25 30 

Val Ala Thr Lys Pro Leu Tyr Val Ala Leu Ala .Gin Arg Lys Glu Glu 
35 40 45 

Arg Gin Ala His Leu Thr Asn Gin Tyr Met Gin Arg Met Ala Ser Val 
50 55 ^0 

Arg Ala Val Pro Asn Pro Val He Asn Pro Tyr Gin Pro Ala Pro Pro 
65 70 75 80 

Ser Gly Tyr Phe Met Ala Ala He Pro Gin Thr Gin Asn Arg Ala Ala 
85 90 95 

Tyr Tyr Pro Pro Ser Gin He Ala Gin Leu Arg Pro ^er Pro Arg Trp 
100 105 110 

Thr Ala Gin Gly Ala Arg Pro His Pro Phe Gin Asn Met Pro Gly Ala 
115 120 125 

He Arg Pro Ala Ala Pro Arg Pro Pro Phe Ser Thr Met Arg Pro Ala 
130 135 140 

Ser Ser Gin Val Pro Arg Val Met Ser Thr tSln Arg Val Ala Asn Thr 
145 150 155 160 

Ser Thr Gin Thr Met <3ly Pro Arg Pro Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala 
165 170 175 

Thr Pro Ala Val Arg Thr Val Pro Gin Tyr Lys Tyr Ala Ala <3ly Val 
180 185 190 

Arg Asn Pro Gin <Jln His Leu Asn Ala Gin Pro Gin Val Thr Met Gin 
19S 200 205 
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Gin Pro Ala Val His Val Gin Gly Gin Glu Pro Leu Thr Ala Ser Met 
210 215 220 

Leu Ala Ser Ala Pro Pro Gin Glu Gin Lys Gin Met Leu Gly Glu Arg 
225 230 235 240 

Leu Phe Pro Leu lie Gin Ala Met His Pro Thr Leu Ala Gly Lys lie 
245 250 255 

Thr Gly Met Leu Leu Glu lie Asp Asn Ser Glu Leu Leu His Met Leu 
260 265 270 

Glu Ser Pro Glu Ser Leu Arg Ser Lys Val Asp Glu Ala Val Ala Val 
275 280 285 

Leu Gin Ala His Gin Ala Lys Glu Ala Ala Gin Lys Ala Val Asn Ser 
290 295 300 

Ala Thr Gly Val Pro Thr Val 
305 310 



<210> 138 
<211> 142 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Leu Ser Pro Ala Asp Lys Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp Gly 
1 5 10 15 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
20 25 30 

Met Phfe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu Ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 60 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
65 70 75 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 90 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr Leu Ala Ala 
100 105 110 

His Leu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 
115 120 125 

Phe Leu Ala Ser Val Ser Thr Val Leu Thr Ser Lys Tyr Arg 
130 135 140 



<210> 139 
<211> 216 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
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<400> 1 

Met Leu Arg Leu Ser Glu Arg Asn Met Lys Val Leu Leu Ala Ala Ala . 
1 5 10 15 

Leu He Ala Gly Ser Val Phe Phe Leu Leu Leu Pro Gly Pro Ser Ala 
20 25 30 

Ala Asp- Glu Lys Lys Lys Gly Pro Lys Val Thr Val Lys Val Tyr Phe 
35 40 45 

Asp Leu Arg He Gly Asp Glu Asp Val Gly Arg Val He Phe Gly Leu 
50 55 60 

Phe Gly Lys thr Val Pro Lys Thr Val Asp Asn Phe Val Ala Leu Ala 
65 70 75 80 

Thr Gly Glu Lys Gly Phe Gly Tyr Lys Asn Ser Lys Phe His Arg Val 
85 90 .95 

He Lys Asp Phe Met He Gin Gly Gly Asp Phe Thr ;ixg Gly Asp Gly 
100 105 110 

Thr Gly Gly Lys Ser He Tyr Gly Glu Arg Phe Pro Asp Glu Asn Phe 
115 120 125 

Lys Leu Lys His Tyr Gly Pro Gly Trp Val Ser Met Ala Asn Ala Gly 
130 135 140 

Lys Asp Thr Asn Gly Ser Gin Phe Phe He Thr Thr Val Lys Thr Ala 
145 150 155 160 

Trp Leu Asp Gly Lys His Val Val Phe Gly Lys Val Leu Glu Gly Met 
165 170 175 

Glu Val Val Arg Lys Val Glu Ser Thr Lys Thr Asp Ser Arg Asp Lys 
180 185 190 

Pro Leu Lys Asp Val He He Ala Asp Cys Gly Lys He Glu Val Glu 
195 200 205 

Lys Pro Phe Ala He Ala Lys Glu 

210 215 . 



<210> 140 
<211> 354 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Cys Thr Leu Ser Ala <3lu Asp Lys Ala Ala Val Glu Arg Ser 
1 5 10 15 

Lys Met He Asp Arg Asn Leu Arg Glu Asp Gly Glu Lys Ala Ala Lys 
20 25 30 

Glu Val Lys Leu Leu Leu Leu Gly Ala Gly Glu Ser Gly Lys Ser Thr 
35 40 45 



He Val Lys Gin Met Lys He He His Glu Asp Gly Tyr Ser Glu Asp 
50 55 -60 
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Glu Cys Lys Gin Tyr Lys Val Val Val Tyr Ser Asn Thr He Gin Ser 
65 70 75 80 

He He Ala He He Arg Ala Met Gly Arg Leu Lys He Asp Phe Gly 
85 90 95 

Glu Ala Ala Arg Ala Asp Asp Ala Arg Gin Leu Phe Val Leu Ala Gly 
100 105 110 

Ser Ala Glu Glu Gly Val Met Thr Pro Glu Leu Ala Gly Val He Lys 
115 120 125 

Arg Leu Trp Arg Asp Gly Gly Val Gin Ala Cys Phe Ser Arg Ser Arg 
130 135 . 140 

Glu Tyr Gin Leu Asn Asp Ser Ala Ser Tyr Tyr Leu Asn Asp Leu Asp 
145 150 155 160 

Arg He Ser Gin Ser Asn Tyr He Pro Thr Gin Gin Asp Val Leu Arg 
165 170 175 

Thr Arg Val Lys Thr Thr Gly lie Val Glu Thr His Phe Thr Phe Lys 
180 185 190 

Asp Leu Tyr Phe Lys Met Phe Asp Val Gly Gly Gin Arg Ser Glu Arg 
195 200 205 

Lys Lys Trp He His Cys Phe Glu Gly Val Thr Ala He He Phe Cys 
210 215 220 

Val Ala Leu Ser Asp Tyr Asp Leu Val Leu Ala Glu Asp Glu Glu Met 
225 230 235 240 

Asn Arg Met His Glu Ser Met Lys Leu Phe Asp Ser He Cys Asn Asn 
245 250 255 

Lys Trp Phe Thr Glu Thr Ser He He Leu Phe Leu Asn Lys Lys Asp 
260 265 270 

Leu Phe Glu Glu Lys He Lys Arg Ser Pro Leu Thr He Cys Tyr Pro 
275 280 285 

Glu Tyr Thr Gly Ser Asn Thr Tyr Glu Glu Ala Ala Ala Tyr He Gin 
290 295 300 

Cys Gin Phe Glu Asp Leu Asn Arg Arg Lys Asp Thr Lys Glu He Tyr 
305 310 315 320 

Thr His Phe Thr Cys Ala Thr Asp Thr Lys Asn Val Gin Phe Val Phe 
325 330 33S 

Asp Ala Val Thr Asp Val He He Lys Asn Asn Leu Lys Glu Cys Gly 
340 345 350 

Leu Tyr 



<210> 141 
<211> 263 
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<400> 1 



Met Val Lys lie Ala Phe Asn Thr Pro Thr Ala Val Gin hys Glu Glu 
15 10 15 

Ala Arg Gin Asp Val Glu Ala Leu Leu Ser Arg Thr Val Arg Thr Gin 
20 25 30 

He Leu Thr Gly Lys Glu Leu Arg Val Ala Thr Gin Glu Lys Glu Gly 
35 40 45 

Ser Ser Gly Arg Cys Met Leu Thr Leu Leu Gly Leu Ser Phe He Leu 
50 55 60 

Ala Gly Leu He Val Gly Gly Ala Cys He Tyr Lys Tyr Phe Met Pro 
65 70 75 80 

Lys Ser Thr He Tyr Arg Gly Glu Met Cys Phe Phe Asp Ser Glu Asp 
85 90 95 

Pro Ala Asn Ser Leu Arg Gly Gly Glu Pro Asn Phe Leu Pro Val Thr 
100 105 110 

Glu Glu Ala Asp He Arg Glu Asp Asp. Asn He Ala He He Asp Val 
115 120 125 

Pro Val Pro Ser Phe Ser Asp Ser Asp Pro Ala Ala He He His Asp 
130 135 140 

Phe Glu Lys Gly Met Thr Ala Tyr Leu Asp Leu Leu Leu Gly Asn Cys 
145 150 155 160 

Tyr Leu Met Pro Leu Asn Thr Ser He Val Met Pro Pro Lys Asn Leu 



Val Glu Leu Phe Gly Lys Leu Ala Ser Gly Arg Tyr Leu Pro Gin Thr 
180 185 190 

Tyr Val Val Arg Glu Asp Leu Val Ala Val Glu -Glu He Arg Asp Val 
195 200 205 

Ser Asn Leu Gly He Phe He Tyr Gin Leu Cys Asn Asn Arg Lys Ser 
210 215 220 

Phe Arg Leu Arg Arg Arg Asp Leu Leu Leu Gly Phe Asn Lys Arg Ala 
225 230 235 240 

He Asp Lys Cys Trp Lys He Arg His Phe Pro Asn X31u Phe He Val 
245 250 255 

Glu Thr Lys He Cys Gin Glu 



165 



170 



175 



260 



<210> 142 
<211> 165 
<212> PRT 



<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Glu Met Phe Gin Gly Leu Leu Leu Leu Leu Leu Leu Ser Met Gly 
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Gly Thr Trp Ala Ser Lys Glu Pro Leu Arg Pro Arg Cys Arg Pro He 
20 25 30 

Abh Ala Thr Leu Ala Val Glu Lys Glu Gly Cys Pro Val Cys He Thr 
35 40 45 

Val Asn Thr Thr He Cys Ala Gly Tyr Cys Pro Thr Met Thr Arg Val 
50 55 60 

Leu Gin Gly Val Leu Pro Ala Leu Pro Gin. Val Val Cys Asn Tyr Arg 
65 70 75 80 

Asp Val Arg Phe Glu Ser He Arg Leu Pro Gly Cys Pro Arg Gly Val 
85 90 95 

Asn Pro Val Val Ser Tyr Ala Val Ala Leu Ser Cys Gin Cys Ala Leu 
100 105 110 

Cys Arg Arg Ser Thr Thr Asp Cys Gly Gly Pro Lys Asp His Pro Leu 
115 120 125 

Thr Cys Asp Asp Pro Arg Phe Gin Asp Ser Ser Ser Ser Lys Ala Pro 
130 135 140 

Pro Pro Ser Leu Pro Ser Pro Ser Arg Leu Pro Gly Pro Ser Asp Thr 
145 150 155 160 

Pro He Leu Pro Gin 
165 



<210> 143 
<211> 165 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Met Phe <3ln Gly Leu Leu Leu Leu Leu Leu Leu Ser Met Gly 
1 5 10 IS 

Gly Thr Trp Ala Ser Lys Glu Pro Leu Arg Pro Arg Cys Arg Pro He 
20 25 30 

Asn Ala Thr Leu Ala Val Glu Lys Glu Gly Cys Pro Val Cys He Thr 
35 40 4S 

Val Asn Thr Thr He Cys Ala Gly Tyr Cys Pro Thr Met Thr Arg Val 
50 S5 60 

Leu Gin Gly Val Leu Pro Ala Leu Pro <31n Val Val Cys Asn Tyr Arg 
65 70 75 80 

Asp Val Arg Phe Glu Ser He Arg Leu Pro Gly Cys Pro Arg <31y Val 
85 90 95 

Asn Pro Val Val Ser Tyr Ala Val Ala Leu Ser <:ys ~Gln Cys Ala Leu 
100 105 110 

Cys Arg Ar^ Ser Thr Thr Asp Cys Gly Gly Pro Lys Asp His Pro Leu 
115 120 125 
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Thr Cys Asp Asp Pro Arg Phe Gin Asp Ser Ser Ser Ser Lys Ala Pro 
130 135 140 

Pro Pro Ser Leu Pro Ser Pro Ser Arg Leu Pro Gly Pro Ser Asp Thr 
145 150 155 160 

Pro lie Leu Pro Gin 
165 



<210> 144 
<211> 118 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Met Phe Gin Gly Leu Leu Leu Leu Leu Leu Leu Ser Met Gly 
15 10 15 

Gly Thr Trp Ala Ser Lys Glu Pro Leu Arg Pro Arg Cys Arg Pro lie 
20 25 30 

Asn Ala Thr Leu Ala Val Glu Lys Glu . Gly Cys Pro Val Cys He Thr 
35 40 45 

Val Asn Thr Thr He Cys Ala Gly Tyr Cys Pro Thr Met Thr Pro Arg 
50 55 60 

Ala Ala Gly Gly Pro Ala Gly Pro Ala Ser Gly Gly Val Gin Leu Pro 
65 70 75 80 

Arg Cys Ala Leu Arg Val His Pro Ala Pro Trp Leu Pro Ala Arg Arg 
85 90 95 

Glu Pro Arg Gly Leu Leu Arg Arg Gly Ser Gin Leu Ser Met Cys Thr 
100 105 110 

Leu Pro Pro Gin His His 
115 



<210> 145 
<211> 136 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Lys Met Tyr Arg Gly Phe Thr Lys Met Pro His Val Gin Tyr He 
1 s 10 15 

His Thr Glu Ala Ser Glu Ser Leu Cys <3ly Leu Lys Leu Glu Val Asn 
20 25 30 

Lys Tyr Gin Tyr Leu Leu Thr Gly Arg Val Tyr Asp Gly Lys Met Tyr 
35 40 45 

Thr <31y Leu Cys Asn Phe Val ^lu Arg Trp Asp <3ln Leu Thr Leu Ser 
SO 55 6X) 

Gin Aro Lvs Glv Leu Asn Tyr Arg Tyr His Leu Gly Cys Asn Cys Lys 
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He Lys Ser Cys Tyr Tyr Leu Pro 
85 

Cys Leu Trp Thr Asp Met Leu Ser 
100 

Ser Lys His Tyr Ala Cys He Arg 
115 120 

Tyr Arg Gly Trp Ala Pro Pro Gly 
130 135 



Cys Phe Val Thr Ser Lys Asn Glu 
90 95 

Asn Phe Gly Tyr Pro Gly Tyr Gin 
105 110 

Gin Lys Gly Gly Tyr Cys Ser Trp 
125 



<210> 146 
<211> 315 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Arg Ala Ser Cys Leu Leu Leu Leu Leu Leu Pro Leu Val His 
1 5 10 15 

Val Ser Ala Thr Thr Pro Glu Pro Cys Glu Leu Asp Asp <31u Asp Phe 
20 25 30 

Arg Cys Val Cys Asn Phe Ser Glu Pro Gin Pro Asp Trp Ser Glu Ala 
35 40 45 

Phe Gin Cys Val Ser Ala Val Glu Val Glu He His Ala Gly Gly Leu 
50 55 60 

Asn Leu Glu Pro Phe Leu Lys Arg Val Asp Ala Asp Ala Asp Pro Arg 
65 70 75 80 

Gin Tyr Ala Asp Thr Val Lys Ala Leu Arg Val Arg Arg Leu Thr Val 
B5> 90 95 

Gly Ala Ala Gin Val Pro Ala Gin Leu Leu Val Gly Ala Leu Arg Val 
100 105 110 

Leu Ala Tyr Ser Arg Leu Lys Glu Leu Thr Leu Glu Asp Leu Lys lie 
115 120 125 

Thr Gly Thr Met Pro Pro Leu Pro Leu Glu Ala Thr Gly Leu Ala Leu 
130 135 140 

Ser Ser Leu Arg Leu Arg Asn Val Ser Trp Ala Thr Gly Arg Ser Trp 
145 150 155 160 

Leu Ala Glu Leu Gin Gin Trp Leu Lys Pro Gly Leu Lys Val Leu Ser 
165 170 175 

He Ala Gin Ala His Ser Pro Ala Phe Ser Cys Glu Gin Val Arg Ala 
180 185 190 

Phe Pro Ala Leu Thr Ser Leu Asp Leu Ser Asp Asn Pro Gly Leu <31y 
195 200 205 

Glu Arg Gly Leu Met Ala Ala Leu CyB Pro His Lys Phe Pro Ala He 
210 215 220 
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Gin Asn Leu Ala Leu Arg Asn Thr Gly Met Glu Thr Pro Thr Gly Val 
225 230 235 240 

Cys Ala Ala Leu Ala Ala Ala Gly Val Gin Pro His Ser Leu Asp Leu 
245 250 255 

Ser His Asn Ser Leu Arg Ala Thr Val Asn Pro Ser Ala Pro Arg Cys 
260 265 270 

Met Trp Ser Ser Ala Leu Asn Ser Leu Asn Leu Ser Phe Ala Gly Leu 
275 280 285 

Glu Gin Val Pro Lys Gly Leu Pro Gly Gin Ala Gin Ser Ala /Arg Ser 
290 295 300 

Gin Leu Gin Gin Thr Glu Gin Gly Ala Ala Ala 
305 310 315 



<210> 147 
<211> 222 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Lys Leu Pro Leu Leu Leu Ala Leu Leu Phe Gly Ala Val Ser Ala 
15 10 15 

Leu His Leu Arg Ser Glu Thr Ser Thr Phe Glu Thr Pro Leu Gly Ala 
20 25 30 

Lys Thr Leu Pro Glu Asp Glu Glu Thr Pro Glu Gin Glu Met Glu Glu 
35 40 45 

Thr Pro Cys Arg Glu Leu Glu Glu Glu Glu Glu Trp Gly Ser Gly Ser 
50 55 60- 

Glu Asp Ala Ser Lys Lys Asp Gly Ala Val Glu Ser He Ser Val Pro • 
65 70 75 80 

Asp Met Val Asp Lys Asn Leu Thr Cys Pro Glu Glu Glu Asp Thr Val 
85 90 95 

Lys Val Val Gly He Pro Gly Cys Gin Thr Cys Arg Tyr Leu Leu Val 
100 105 110 

Arg Ser Leu Gin Thr Phe Ser Gin Ala Trp Phe Thr Cys Arg Arg Cys 
115 120 125 

Tyr Arg Gly Asn Leu Val Ser lie His Asn Phe Asn lie Asn Tyr Arg 
130 135 140 

He Gin Cys Ser Val Ser Ala Leu Asn Gin Gly Gin Val Trp He Gly 
145 150 155 160 

Gly Arg He Thr Gly Ser Gly Arg Cys Arg Arg Phe Gin Tjcp Val Asp 
165 170 175 

Gly '5er Arg Trp Asn Phe Ala Tyr Trp Ala Ala His Gin Pro Trp Ser 
180 185 190 
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195 



200 



205 



Arg Ala His Cys hen Arg Arg Leu Pro Phe He Cys Ser Tyr 
210 215 220 



<210> 148 
<211> 121 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Met Cys Met Trp Val Leu Leu Gly Asp Val lie Lys Leu 
1 5 10 15 

His Pro Pro Gly Leu He Gin Lys Val Thr Arg Ala Gin Ala Gin Val 
20 25 30 

Leu Leu Pro Pro Phe His Thr Met Ala Asn Leu Leu Tyr Ser Ser Cys 
35 40 45 

His Gin Asn Leu Arg Ser His Trp Pro Asn Lys Lys Val Ser Val Leu 
50 55 60 

He He Tyr Gin Arg Lys Asp His Val Val Cys Cys Tyr Gin He Ser 
65 70 75 €0 

Val Ala Asp Ser Glu Gin Phe Arg Asp Ser Phe Asn Leu Arg Val Val 
85 90 95 

Leu Thr Thr Arg Ala Pro Phe Leu Leu Leu Asn Glu Lys Gly Phe Pro 
100 105 110 

Phe. Phe Leu He Phe His Ser Phe Thr 
115 120 



<210> 149 
<211> 55 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens - 
<400> 1 

Met Gin Thr Ser Thr Leu Lys Asp Val Arg Asn Thr Ser Ser Phe Leu 
1 5 10 15 

Leu Leu Arg Arg His Cys Arg Leu His Cys Ala Glu Val Glu Leu Phe 
20 25 30 

Phe Val Ala Gin Val Leu Gly Val Pro Phe Leu Asn He Tyr Leu Phe 
35 40 45 



Val He Val Ser Phe Ser Lys 
50 55 



<210> 150 
<211> 1€5 
<212> PRT 
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<400> 1 

Met Glu Met Phe Gin Gly Leu Leu Leu Leu Leu Leu Leu Ser Met Gly 
15 10 15 

Gly Thr Trp Ala Ser Lys Glu Pro Leu Arg Pro Arg Cys Arg Pro lie 
20 25 30 

Asn Ala Thr Leu Ala Val Glu Lys Glu Gly Cys Pro Val Cys He Thr 
35 40 45 

Val Asn Thr Thr He Cys Ala Gly Tyr Cys Pro Thr Met Thr Arg Val 
50 55 60 

Leu Gin Gly Val Leu Pro Ala Leu Pro Gin Val Val Cys Asn Tyr Arg 
65 70 75 80 

Asp Val Arg Phe Glu Ser He Arg Leu Pro Gly Cys Pro Arg <31y Val 
85 90 95 

Asn Pro Val Val Ser Tyr Ala Val Ala Leu Ser Cys <31n Cys Ala Leu 
100 105 110 

Cys Arg Arg Ser Thr Thr Asp Cys Gly Gly Pro Lys Asp His Pro Leu 
115 120 125 

Thr Cys Asp Asp Pro Arg Phe Gin Asp Ser Ser Ser Ser Lys Ala Pro 
130 135 140 

Pro Pro Ser Leu Pro Ser Pro Ser Arg Leu Pro Gly Pro Ser Asp Tlir 
145 150 155 160 

Pro He Leu Pro Gin 
165 



<210> 151 
<211> 226 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Val <3ln Arg Leu Val Ala Ala Ala Val Leu Val Ala Leu Val 
1 5 10 15 

Ser Leu He Leu Asn Asn Val Ala Ala Phe Thr Ser Asn Trp Val Cys 
20 25 30 

Gin Thr Leu Glu Asp Gly Arg Arg Arg Ser Val Gly Leu Trp Arg Ser 
35 40 45 

Cys Trp Leu Val Asp Arg Thr Arg Gly Gly Pro Ser Pro Gly Ala Arg 
50 55 60 

Ala Gly Gin Val Asp Ala His Asp Cys Glu Ala Leu Gly Trp Gly Ser 
65 70 7S 80 

Glu Ala Ala Gly Phe i31n Glu -Ser Arg Gly Thr Val Lys Leu Gin Phe 
85 90 95 • 

Asp Met Met Arg Ala Cys Asn Leu Val Ala Thr Ala Ala Leu Thr Ala 
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Gly Gin Leu Thr Phe Leu Leu Gly Leu Val Gly Leu Pro Leu Leu Ser 
115 120 125 

Pro Asp Ala Pro Cys Xrp Glu Glu Ala Met Ala Ala Ala Phe Gin Leu 
130 135 140 

Ala Ser Phe Val Leu Val He Gly Leu Val Thr Phe Tyr Arg He Gly 
145 150 155 160 

Pro Tyr Thr Asn Leu Ser Trp Ser Cys Tyr Leu Asn He Gly Ala Cys 
165 170 175 

Leu Leu Ala Thr Leu Ala Ala Ala Met Leu He Trp Asn He Leu His 
180 185 190 

Lys Arg Glu Asp Cys Met Ala Pro Arg Val He Val He Ser Arg Ser 
195 200 205 

Leu Thr Ala Arg Phe Arg Arg Gly Leu His Asn Asp Tyr Val Glu Ser 
210 215 220 

Pro Cys 
225 



<210> 152 
<211> 161 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Lys Ser Lys Asn His Thr Thr His Asn Gin Ser Arg Lys Trp 
1 5 10 15 

His Arg Asn Gly He Lys Lys Pro Arg Ser Gin Arg Tyr Glu Ser Leu 
20 25 30 

Lys Gly Val Asp Pro Lys Phe Leu Arg Asn Met Arg Phe Ala Lys Lys 
35 40 45 

His Asn Lys Lys Gly Leu Lys Lys Met Gin Ala Asn Asn Ala Lys Ala 
50 55 60 

Met Ser Ala Arg Ala Glu Ala He Lys Ala Leu Val Lys Pro Lys Glu 
65 70 75 80 

Val Lys Pro Lys He Pro Lys Gly Val Ser Arg Lys Leu Asp Arg Leu 
85 90 95 

Ala Tyr He Ala His Pro Lys Leu Gly Lys Arg Ala Arg Ala Arg He 
100 105 110 

Ala Lys Gly Leu Arg Leu Cys Arg Pro Lys Ala Lys Ala Lys Ala Lys 
115 120 125 

Ala Lys Ala Lys Asp Gin Thr Lys Ala <31n Ala Ala Ala Pro Ala Ser 
130 135 140 

Val Pro Ala Gin Ala Pro Lys Arg Thr "Gin Ala Pro Thr Lys Ala Ser 
145 150 .155 160 
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Glu 



<210> 153 
<211> 39 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Phe Leu Pro Thr Asn Phe 
1 5 

Phe Phe Arg Trp Cys His Leu Cys 
20 

Glu Thr Gly Leu Ser Glu Asn 
35 



Phe Lys Gin Lys Thr Arg Pro Leu 
10 15 

Pro Pro Gin Gin Arg Phe Tyr Met 
25 30 



<210> 154 
<211> 250 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Leu Ser Pro Leu Leu Leu Phe Leu Pro Pro Leu Leu Leu Leu 
1 5 10 15 

Leu Asp Val Pro Thr Ala Ala Val Gin Ala Ser Pro Leu Gin Ala Leu 
20 25 30 

Asp Phe Phe Gly Asn Gly Pro Pro Val Asn Tyr Lys Thr Gly Asn Leu 
35 40 45 

Tyr Leu Arg Gly Pro Leu Lys Lys Ser Asn Ala Pro Leu Val Asn Val 
50 55 60 

Thr Leu Tyr Tyr Glu Ala Leu Cys Gly Gly Cys Gin Ala Phe Leu He 
65 70 75 80 

Arg Glu Leu Phe Pro Thr Tirp Leu Leu Val Met Glu He Leu Asn Val 
85 90 95 

Thr Leu Val Pro Tyr Gly Asn Ala Gin Glu Gin Asn Val Ser Gly Arg 
100 . 105 110 

Trp Glu Phe Lys Cys Gin His Gly Glu Glu Glu Cys Lys Phe Asn Lys 
115 120 125 

Val Glu Ala Cys Val Leu Asp Glu Leu Asp Met Glu Leu Ala Phe Leu 
130 135 140 

Thr He Val Cys Met Glu Glu Phe Glu Asp Met -Glu Arg Ser I»eu Pro 
145 150 155 1€0 

Leu Cys 

165 170 175 



Glu Cvs Ala Met <31y Asp Arg Gly Met «ln Leu Met His Ala Asn Ala 
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Gin Arg Thr Asp Ala Leu Gin Pro 
195 200 

Thr Val Asn Gly Lys Pro Leu Glu 
210 215 

Val Cys Gin Leu Tyr Gin Gly Lys 
225 230 

Thr Ser Ser Leu Arg Ser Val Cys 
245 



Pro His Glu Tyr Val Pro Trp Val 
205 

Asp Gin Thr Gin Leu Leu Thr Leu 
220 

Lys Pro Asp Val Cys Pro Ser Ser 
235 240 

Phe Lys 
250 



<210> 155 
<211> 161 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Lys Ser Lys Asn His Thr Thr His Asn Gin Ser Arg Lye Trp 
1 5 10 15 

His Arg Asn Gly lie Lys Lys Pro Arg Ser Gin Arg Tyr Glu Ser Leu 
20 25 30 

Lys Gly Val Asp Pro Lys Phe Leu Arg Asn Met Arg Phe Ala Lys Lys 
35 40 45 

His Asn Lys Lys Gly Leu Lys Lys Met Gin Ala Asn Asn Ala Lys Ala 
50 55 60 

Met Ser Ala Arg Ala Glu Ala lie Lys Ala Leu Val Lys Pro Lys Glu 
€5 70 75 80 



ft 



Val Lys Pro Lys lie Pro Lys Gly Val Ser Arg Lys Leu Asp Arg Leu 
85 90 95 

Ala Tyr He Ala His Pro Lys Leu Gly Lys Arg Ala Arg Ala Arg He 
100 105 110 

Ala Lys Gly Leu Arg Leu Cys Arg Pro Lys Ala Lys Ala Lys Ala Lys 
115 120 125 

Ala Lys Ala Lys Asp Gin Thr Lys Ala <3ln Ala Ala Ala Pro Ala Ser 
130 135 140 

Val Pro Ala Gin Ala Pro Lys Arg Thr Gin Ala Pro Thr Lys Ala Ser 
145 150 155 160 

Glu 



<210> 156 
<211> 99 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
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15 10 15 

Ser Ser Arg Pro Glu Thr Gly Leu Leu Ser Arg Arg Pro Asn Pro Arg 
20 25 30 

Arg Ser Gly Lys Val Arg Leu Arg Glu Thr Leu Pro Cys Cys Arg Pro 
35 40 45 

Arg Cys Gly His Thr Leu His Arg Ala Leu Leu Glu Asn Arg Gly Val 
50 55 60 

Ser Arg His Ser Ala Tyr Leu Leu Ala Phe Leu Tyr Phe Phe Asn Phe 
65 70 75 80 

Leu Gly Gly Lys Val Phe Leu Arg Ser Leu Ser Cys Asn Val Phe He 
85 90 95 

Asn Ser Lys 



<210> 157 
<211> 93 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Met Ala Arg Cys Asn Thr Arg Lys His He Pro Arg Pro Pro His 
15 10 15 

Thr Thr Cys Pro Lys Lys Pro Ser He Arg Asp Asn Pro He Tyr Tyr 
20 25 30 

Leu Arg Ser Phe Phe Leu Arg Arg He Phe Leu Ser Leu Leu Pro Leu 
35 40 45 

Gin Pro Ser Pro Tyr Pro Pro He Arg Arg Ala Leu Ala Pro Asn Arg 
50 55 60 

His His Pro Ala Lys Ser Pro Arg Ser Pro Thr Pro Lys His He Arg 
65 70 75 80 

He Thr Arg He Arg Ser He Asn His Leu Ser Ser Pro 
85 90 



<210> 158 
<211> 143 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met <3ly Lys Cys Arg Gly Leu Arg Thr Ala Arg Lys Leu Arg Ser His 
1 5 10 15 

Arg Arg Asp Gin Lys Trp His Asp Lys Gin Tyr Lys Lys Ala His Leu 
20 25 30 



'Gly Thr Ala Leu Lys Ala Asn Pro Phe Gly Gly Ala Ser His Ala Lys 
35 40 45 
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Gly lie Val Leu Glu Lys Val Gly Val Glu Ala Lys Gin Pro Asn Ser 
50 55 60 

Ala He Arg Lys Cys Val Arg Val Gin Leu He Lys Asn Gly Lys Lys 
65 70 75 80 

He Thr Ala Phe Val Pro Asn Asp Gly Cys Leu Asn Phe He Glu Glu 
85 90 95 

Asn Asp Glu Val Leu Val Ala Gly Phe Gly Arg Lys Gly His Ala Val 
100 105 110 

Gly Asp He Pro Gly Val Arg Phe Lys Val Val Lys Val Ala Asn Val 
115 120 125 

Ser Leu Leu Ala Leu Tyr Lys Gly Lys Lys Glu Arg Pro Arg Ser 
130 135 140 



<210> 159 
<211> 128 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 . ^ 

Met Glu Ala Ala Gly Phe Thr Ala Gin Val He He Leu Asn His Pro 
15 10 15 

Gly Gin He Ser Ala Gly Tyr Ala Pro Val Leu Asp Cys His Thr Ala 
20 25 30 

His He Ala Cys Lys Phe Ala Glu Leu Lys Glu Lys He Asp Arg Arg 
35 40 45 

Ser Gly Lys Lys Leu Glu Asp Gly Pro Lys Phe Leu Lys Ser Gly Asp 
50 55 60 

Ala Ala He Val Asp Met Val Pro Gly Lys Pro Met Cys Val Glu Ser 
65 70 75 80 

Phe Ser Asp Tyr Pro Pro Leu Gly Arg Phe Ala Val Arg Asp Met Arg 
85 90 95 

Gin Thr Val Ala Val Gly Val He Lys Ala Val Asp Lys Lys Ala Ala 
100 105 110 

Gly Ala Gly Lys Val Thr Lys Ser Ala Gin Lys Ala Gin Lys Ala Lys 
115 120 125 

115 



<210> 160 
<211> 94 
<212> PRT 

.<213> Homo -sapiens 



<400> 1 

Met Ala Gly Leu Leu Ala Gly Pro Pro Ala Gly Pro Cys Pro Ala Val 
1 S 10 15 . 
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20 



25 



30 



Ala Gly Lys Gin Ser Leu Leu Gly Thr His Leu Ala Ala Gin Ala Glu 

35 40 45 

He Ser Thr .Gin Gin Ala Glu Trp Arg Gly Leu Pro Met Gly Thr Val 

50 55 60 

Val Thr Pro Leu He Pro Thr Val Gin Pro Pro Pro Pro Pro Thr Gin 

65 70 75 80 

Cys Leu His Met Leu Pro Gly Thr Asp Gin Ala Phe Asp Lys 



<210> 161 
<211> 374 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Arg Val Pro Ser Pro Pro Pro Pro Ala Glu Met Ser Ser Gly 
1 5 10 15 

Pro Val Ala Glu Ser Trp Cys Tyr Thr Gin He Lys Val Val Lys Phe 
20 25 30 

Ser Tyr Met Trp Thr He Asn Asn Phe Ser Phe Cys Arg Glu Glu Met 
35 40 45 

Gly Glu Val He Lys Ser Ser Thr Phe Ser Ser Gly Ala Asn Asp Lys 
50 5S 60 

Leu Lys Trp Cys Leu Arg Val Asn Pro Lys Gly Leu Asp Glu -Glu Ser 
65 70 75 80 

Lys Asp Tyr Leu Ser Leu Tyr Leu Leu Leu Val Ser Cys Pro Lys Ser 
85 90 95 

Glu Val Arg Ala Lys Phe Lys Phe Ser He Leu Asn Ala Lys Gly Glu 
100 105 110 

Glu Thr Lys Ala Met Glu Ser Gin Arg Ala Tyr Arg Phe Val Gin Gly 
115 120 125 

Lys Asp Trp Gly Phe Lys Lys Phe He Arg Arg Asp Phe Leu Leu Asp 
130 135 140 

Glu Ala Asn Gly Leu Leu Pro Asp Asp Lys Leu Thr Leu Phe Cys Glu 
145 150 155 160 

Val Ser Val Val Gin Asp Ser Val Asn He Ser Gly <31n Asn Thr Met 
165 170 17S 

Asn Met Val Lys Val Pro Glu Cys Arg Leu Ala Asp -Glu Leu Gly Gly 
180 185 190 

I*eu Trp Glu Asn -Ser Arg Phe ^flir Asp Cys Cys Leu Cys Val Ala <3ly 
195 200 205 

•Gin <3lu Phe ^In Ala His Lys Ala He Leu Ala Ala Arg -Ser Pro Val 



85 



90 
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Phe Ser Ala Met Phe Glu His Glu Met Glu Glu Ser Lys Lys Asn Arg 
225 230 235 240 

Val Glu He Asn Asp Val Glu Pro Glu Val Phe Lys Glu Met Met Cys 
245 250 255 

Phe He Tyr Thr Gly Lys Ala Pro Asn Leu Asp Lys Met Ala Asp Asp 
260 265 270 

Leu Leu Ala Ala Ala Asp Lys Tyr Ala Leu Glu Arg Leu Lys Val Met 
275 280 285 

Cys Glu Asp Ala lieu Cys Ser Asn Leu Ser Val Glu Asn Ala Ala Glu 
290 295 300 

He Leu He Leu Ala Asp Leu His Ser Ala Asp Gin Leu Lys Thr Gin 
305 310 315 320 

Ala Val Asp Phe He Asn Tyr His Ala Ser Asp Val Leu Glu Thr Ser 
325 330 335 

Gly Trp Lys Ser Met Val Val Ser His Pro His Leu Val Ala Glu Ala 
340 345 350 

Tyr Arg Ser Leu Ala Ser Ala Gin Cys Pro Phe Leu Gly Pro Pro Arg 
355 360 365 



Lys Arg Leu Lys Gin Ser 
370 



<210> 162 
<211> 306 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Pro Pro Ala Pro Gly Pro Ala Ser Gly Gly Ser Gly Glu Val 
1 5 10 15 

Asp Glu Leu Phe Asp Val Lys Asn Ala Phe Tyr He Gly Ser Tyr Gin 
20 25 30 

Gin Cys He Asn Glu Ala Gin Arg Val Lys Leu Ser Ser Pro Glu Arg 
35 40 45 

Asp Val Glu Arg Asp Val Phe Leu Tyr Arg Ala Tyr Leu Ala Gin Arg 
50 55 60 

Lys Phe Gly Val Val Leu Asp Glu He Lys Pro Ser Ser Ala Pro Glu 
65 70 75 80 

Leu Gin Ala Val Arg Met Phe Ala Asp Tyr Leu Ala His Glu Ser Arg 
85 90 95 

Ser He Val Ala Glu Leu Asp Azrg Glu Met Ser Arg Ser Val Asp Val 
100 105 110 

Thr Asn Thr Thr Phe Leu Leu Met Ala Ala Ser He Tyr Leu His Asp 
n^; 120 125 
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Gin Asn Pro Asp Ala Ala Leu Arg Ala Leu His Gin Gly Asp Ser Leu 
130 135 140 

Glu Cys Thr Ala Met Thr Val Gin He Leu Leu Lys Leu Asp Arg Leu 
145 150 155 160 

Asp Leu Ala Arg Lys Glu Leu Lys Arg Met Gin Asp Leu Asp Glu Asp 
165 170 175 

Ala Thr Leu Thr Gin Leu Ala Thr Ala Trp Val Ser Leu Ala Thr Gly 
180 165 190 

Gly Glu Lys Leu Gin Asp Ala Tyr Tyr He Phe Gin Glu Met Ala Asp 
195 200 205 

Lys Cys Ser Pro Thr Leu Leu Leu Leu Asn Gly Gin Ala Ala Cys His 
210 215 220 

Met Ala Gin Gly Arg Trp Glu Ala Ala Glu Gly Leu Leu Gin Glu Ala 



Leu Asp Lys Asp Ser Gly Tyr Pro Glu Thr Leu Val Asn Leu He Val 
245 250 255 

Leu Ser Gin His Leu Gly Lys Pro Pro Glu Val Thr Asn Arg Tyr Leu 
260 265 270 

Ser Gin Leu Lys Asp Ala His Arg Ser His Pro Phe He Lys Glu Tyr 
275 280 285 

Gin Ala Lys Glu Asn Asp Phe Asp Arg Leu Val Leu Gin Tyr Ala Pro 
290 295 300 

Ser Ala 
305 



<210> 163 
<211> 110 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 . 
Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
1 5 10 15 

Leu Ser His Gly Ser Taa Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
20 25 30 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
35 40 4S 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
50 55 60 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr Leu Ala Ala 
€5 70 75 80 

His Leu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 



225 



230 



235 



240 



85 



90 



95 
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100 105 110 



<210> 164 
<211> 269 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Leu His Leu Phe Asp Tyr Ser Glu Pro Gly Asn Phe Ser Asp 
1 5 10 15 

He Ser Trp Pro Cys Asn Ser Ser Asp Cys He Val Val Asp Thr Val 
20 25 30 

Met Cys Pro Asn Met Pro Asn Lys Ser Val Leu Leu Tyr Thr Leu Ser 
35 40 45 

Phe He Tyr He Phe He Phe Val He Gly Met He Ala Asn Ser Val 
50 55 60 

Val Val Trp Val Asn He Gin Ala Lys Thr Thr Gly Tyr Asp Thr His 
65 70 75 80 

Cys Tyr He Leu Asn Leu Ala He Ala Asp Leu Trp Val Val Leu Thr 
85 90 95 

He Pro Val Trp Val Val Ser Leu Val Gin His Asn Gin Trp Pro Met 
100 105 110 

Gly Glu Leu Thr Cys Lys Val Thr His Leu He Phe Ser He Asn Leu 
115 120 125 

Phe Gly Ser He Phe Phe Leu Thr Cys Met Ser Val Asp Arg Tyr Leu 
130 135 140 

Phe He Thr Tyr Phe Thr Asn Thr Pro Ser Ser Arg Lys Lys Met Val 
145 150 155 1^0 

Arg Arg Val Val Cys He Leu Val Trp Leu Leu Ala Phe Cys Val Ser 
165 170 175 

Leu Pro Asp Thr Tyr Tyr Leu Lys Thr Val Thr Ser Ala Ser Asn Asn 
180 185 190 

Glu Thr Tyr Cys Arg Ser Phe Tyr Pro Glu His Ser He Lys Glu Trp 
195 200 205 

Leu He Gly Met Glu Leu Val Ser Val Val Leu Gly Phe Ala Val Pro 
210 215 220 

Ser Pro Leu Ser Leu Ser Ser Thr Ser Cys Trp Pro Glu Pro Ser Arg 
225 230 235 240 

Arg Pro Val Thr Arg Arg Ser Thr Ala Ala Gly Arg Ser Ser Ser Pro 
245 250 255 



Thr Trp Trp "Ser Ser Leu Ser Ala Gly Cys Pro Thr Thr 
260 2€5 
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<210> 165 
<211> 134 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Pro Asn Arg Gly Pro Leu Ser Pro Pro Asn Asp Leu Arg Pro 
1 5 10 15 

Ser His Val lie Ser Leu Pro Leu His Asn Ala Pro His Thr Arg Pro 
20 25 30 

Thr Asn Gin His Thr Asn His He Pro Met Met Ala Arg Cys Asn Thr 
35 40 45 

Arg Lys His He Pro Arg Pro Pro His Thr Thr Cys Pro Lys Arg Pro 
50 55 60 

Ser He Arg Asp Asn Pro He Tyr Tyr Leu Arg Ser Phe Phe Leu Arg 
65 70 75 80 

Arg He Phe Leu Ser Leu Leu Pro Leu Gin Pro Ser Pro Tyr Pro Pro 
85 90 95 

He Arg Arg Ala Leu Ala Pro Asn Arg His His Pro Ala Lys Ser Pro 
100 105 110 

Arg Ser Pro Thr Pro Lys His He Arg He Thr Arg He Arg Ser He 
115 120 125 

Asn His Leu Ser Ser Pro 
130 



<210> 166 
<211> 152 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Asp Ser Glu Arg Leu Ser Ala Pro Gly Cys Trp Ala Ala Cys 
15 10 15 

Thr Asn Phe Ser Arg Thr Arg Lys Gly He Leu Leu Phe Ala Glu He 
20 25 30 

He Leu Cys Leu Val He Leu He Cys Phe Ser Ala Ser Thr Pro Gly 
35 40 45 

Tyr Ser Ser Leu Ser Val He Glu Met He Leu Ala Ala He Phe Phe 
50 55 60 

Val Val Tyr Met Cys Asp Leu His Thr Lys He Pro Phe He Asn Trp 
65 70 75 80 

Pro Trp Ser Asp Phe Phe Arg Thr Leu He Ala Ala He Leu Tyr Leu 
85 90 - 95 

He Thr Ser He Val Val Leu Val Glu Arg Gly Asn His Ser Lys He 
100 105 110 
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115 120 125 

Ala Tyr Val Thr Phe Pro Val Arg Gin Pro Arg His Thr Ala Ala Pro 
130 135 140 

Thr Asp Pro Ala Asp Gly Pro Val 

145 150 . . 



<210> 167 
<211> 227 

<212> PRT - 

<213> Homo sapiens 

M^t^Gli Tyr Ser Asp Glu Leu Glu Ala lie He Glu Glu Asp Asp Gly 
1 5 10 15 

Asp Gly Gly Trp Val Asp Thr Tyr His Asn Thr Gly He Thr Gly He 
20 25 30 

Thr Glu Ala Val Lys Glu He Thr Leu Glu Asn Lys Asp Asn He Arg 
35 40 45 

Leu Gin Asp cys Ser Ala Leu Cys Glu Glu Glu Glu Asp Glu Asp Glu 
50 55 60 

Gly Glu Ala Ala Asp Met Glu Glu Tyr Glu Glu Ser Gly Leu Leu Glu 
65 70 75 80 

Thr ASP Glu Ala Thr Leu Asp Thr Arg Lys He Val 61u Ala Cys Lys 
85 90 ^5 

Ala Lys Thr Asp Ala Gly Gly Glu Asp Ala He Leu Gin Thr Arg Thr 
100 105 110 

Tyr Asp Leu Tyr He Thr Tyr Asp Lys Tyr Tyr Gin Thr Pro Arg Leu 
115 120 125 

Trp Leu Phe Gly Tyr Asp Glu Gin Arg Gin Pro Leu Thr Val Glu His 
130 135 140 

Met Tyr Glu Asp He Ser Gin Asp His Val Lys Lys . Thr Val Thr Il« 
145 150 155 160 

Glu Asn His Pro His Leu Pro Pro Pro Pro Met Cys Ser Val His Pro 
165 170 175 

Cys Arg His Ala Glu Val Met Lys Lys He He Glu Thr Val Ala -Glu 
180 185 190 

Gly Gly Gly Glu Leu Gly Val His Met Tyr Leu Leu He Phe Leu Lys 
195 200 205 



Phe Val Gin Ala Val He Pro Thr lie Glu Tyr Asp Tyr Thr Arg His 
210 



215 ' 220 



Phe Thr Me t 
225 
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<210> 168 
<211> 184 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Arg Tyr Ser Leu Asp Pro Glu Asn Pro Thr Lys Ser Cys Lys 
1 5 10 15 

Ser Arg Gly Ser Asn Leu Arg Val His Phe Lys Asn Thr Arg Glu Thr 
20 25 30 

Ala Gin Ala lie Lys Gly Met His He Arg Lys Ala Thr Lys Tyr Leu 
35 40 45 

Lys Asp Val Thr Leu Gin Lys Gin Cys Val Pro Phe Arg Arg Tyr Asn 
50 55 60 

Gly Gly Val Gly Arg Cys Ala Gin Ala Lys Gin Trp Gly Trp Thr Gin 
65 70 75 80 

-Gly Arg Trp Pro Lys Lys Ser Ala Glu Phe Leu Leu His Met Leu hys 
85 90 95 

Asn Ala Glu Ser Asn Ala Glu Leu Lys Gly Leu Asp Val Asp Ser Leu 
100 105 110 

Val He Glu His He Gin Val Asn Lys Ala Pro Lys Met Arg Arg Arg 
115 120 125 

Thr Tyr Arg Ala His Gly Arg He Asn Pro Tyr Met Ser Ser Pro Cys 
130 135 140 

His He Glu Met He Leu Thr Glu Lys Glu Gin He Val Pro Lys Pro 
145 ^ 150 1S5 160 

Glu Glu Glu Val Ala Gin Lys Lys Lys He Ser Gin Lys Lys Leu Lys 
165 170 175 

Lys Gin Lys Leu Met Ala Arg Glu 
180 



<210> 169 03 

<2ii> 116 rn 

<212> PRT CO 
<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Asp Tyr Tyr Arg Lys Tyr Ala Ala He Phe Leu Val Thr Leu Ser 
15 10 IS 



Val Phe Leu His Val Leu His Ser Ala Pro Asp Val Gin Asp Cys Pro 
20 25 30 

<5lu Cys Thr Leu Gin Glu Asn Pro Phe Phe Ser X51n Pro Gly Ala Pro 
35 40 45 

He Leu Gin Cys Met Gly Cys Cys Phe Ser Arg Ala Tyr Pro Thr Pro 
SO 55 60 



> 



O 
O 
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65 



70 



75 



80 



Ser Thr Cys Cys Val Ala Lys Ser Tyr Asn Arg Val Thr Val Met Gly 
85 90 95 

Gly Phe Lys Val Glu Asn His Thr Ala Cys His Cys Ser Thr Cys Tyr 
100 105 110 

Tyr His Lys Ser 



<210> 170 
<211> 235 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Pro Ala Arg Pro Leu Gly Leu Ser lie Leu Leu Leu Phe Leu 
1 5 10 15 

Thr Glu Ala Ala Leu Gly Asp Ala Ala Gin Glu Pro Thr Gly Asn Asn 
20 25 30 

Ala Glu He Cys Leu Leu Pro Leu Asp Tyr Gly Pro Cys Arg Ala Leu 
35 40 45 

Leu Leu Arg Tyr Tyr Tyr Asp Arg Tyr Thr Gin Ser Cys Arg Gin Phe 
50 55 60 

Leu Tyr Gly Gly Cys Glu Gly Asn Ala Asn Asn Phe Tyr Thr Trp Glu 
65 70 75 80 

Ala Cys Asp Asp Ala Cys Trp Arg He Glu Lys Val Pro Lys Val Cys 
85 90 95 

Arg Leu Gin Val Ser Val Asp Asp Gin Cys Glu Gly Ser Thr -Glu Lys 
100 105 110 

Tyr Phe Phe Asn Leu Ser Ser Met Thr Cys Glu Lys Phe Phe Ser Gly 
115 120 125 

Gly Cys His Arg Asn Arg He Glu Asn Arg Phe Pro Asp Glu Ala Thr 
130 . 135 140 

Cys Met Gly Phe Cys Ala Pro Lys Lys He Pro Ser Phe Cys Tyr Ser 
145 150 155 160 

Pro Lys Asp Glu Gly Leu Cys Ser Ala Asn Val Thr Arg Tyr Tyr Phe 
165 170 175 

Asn Pro Arg Tyr Arg Thr Cys Asp Ala Phe Thr Tyr Thr Gly Cys Gly 
180 185 190 

<3ly Asn Asp Asn Asn Phe Val Ser Arg Glu Asp Cys Lys Arg Ala Cys 
195 200 205 

Ala Lys Ala Leu Lys Lys Lys Lys Lys Met Pro Lys Leu Arg Phe Ala 
210 215 220 

RRr Ji-rn Tie Ar<3 Lvs He Atq Lvs Lvs Gin Phe 



115 
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<210> 171 
<211> 93 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

mthen Lys Ala He Arg He Leu Val Gin Glu Arg Leu Thr Gin Asp 
1 5 10 15 

Ala Val Ala Lys Ala Asn Gin Thr Lys Glu Gly Leu Pro Val Ala Leu 
20 25 30 

Asp Lys His He Leu Gly Phe Asp Thr Gly Asp Ala Val Leu Asn Glu 
35 40 45 

Ala Ala Gin He Leu Arg Leu Leu His He Glu Glu Leu Arg <3lu Leu 
50 55 60 

Gin Thr Lys He Asn Glu Ala He Val Ala Val Gin Ala He He Ala 
65 70 75 80 

Asp Pro Lys Thr Asp His Arg Leu Gly Lys Val Gly Arg 
85 90 



<210> 172 
<211> 125 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

Met^Pro Pro Lys Asp Asp Lys Lys Lys Lys Asp Ala Gly Lys Ser Ala 
1 5 10 15 

Lys Lys Asp Lys Asp Pro Val Asn Lys Ser Gly Gly Lys Ala Lys Lys 



20 



25 



30 



Lys Lys Trp Ser Lys Gly Lys Val Arg Asp Lys Leu Asn Asn Leu Val 

40 45 



35 



Leu Phe Asp Lys Ala Thr Tyr Asp Lys Leu Cys Lys Glu Val Pro Asn 
50 S5 «0 

Tvr LVB Leu He Thr Pro Ala Val Val Ser <31u Arg Leu Lys He Arg 

•* -- 80 



65 



70 



75 



Gly Ser Leu Ala Arg Ala Ala Leu Gin Glu Leu Leu Ser Lys Gly Leu 
85 90 95 

He Lys Leu Val Ser Lys His Arg Ala Gin Val He Tyr Thr Arg Asn 



100 



105 



110 



Thr Lys Gly Gly Asp Ala Pro Ala Ala Gly Glu Asp Ala 
115 120 12S 



m 

CO 



o 
o 



<i:3!in:> 173 
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<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Arg Arg Arg Pro Qlu lie Leu Ser Phe Phe Ser Thr Asn Leu 
15 10 15 

Gin Arg Leu Met Ser Ser Ala Glu Glu Cys Cys Arg Asn Leu Ala Phe 
20 25 30 

Ser Leu Ala Leu Arg Ser Met Gin Asn Ser Pro Ser He Ala Ala Ala 
35 40 45 

Phe Leu Pro Thr Phe Met Tyr Cys Leu Gly Ser Gin Asp Phe Glu Val 
50 55 60 

Val Gin Thr Ala Leu Arg Asn Leu Pro Glu Tyr Ala Leu Leu Cys Gin 
65 70 75 80 

Glu His Ala Ala Val Leu Leu His Arg Ala Phe Leu Val Gly Met Tyr 
85 90 95 

Gly Gin Met Asp Pro Ser Ala Gin He Ser Glu Ala Leu Arg He Leu 
100 105 110 

His Met Glu Ala Val Met 
115 



<210> 174 

<211> 34 

<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Phe Val Val Leu Gly Lys He He Cys Val Gly Gly Asn Val Val 
15 10 15 

Gly Val Gly Leu Ser Trp Gly Tyr Phe Leu He Phe Phe Val His Leu 
20 25 30 

Glu Gin 



<210> 175 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Asp Tyr Tyr Arg Lys Tyr Ala Ala He Phe Leu Val Thr Leu Ser 
1 5 10 15 

Val Phe Leu His Val ieu His Ser Ala Pro Asp Val Cln Asp Cys -Pro 
J2Q 25 30 



t31u Cys Thr Leu Gin <51u Asn Pro Phe Phe Ser Gin Pro Gly Ala Pro 
35 40 45 
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50 55 60 

Leu Arg Ser Lys Lys Thr Met Leu Val Gin Lys Asn Val Thr Ser Glu 
65 70 75 80 . 

Ser Thr Cye Cys Val Ala Lys Ser Tyr Asn Arg Val Thr Val Met Gly 
85 90 95 

Gly Phe Lys Val Glu Asn His Thr Ala Cys His Cys Ser Thr Cys Tyr 
100 105 110 

Tyr His Lys Ser 
115 



<210> 176 
<211> 35 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Asp Thr Ser Arg Ser lie 
1 5 

Arg ^lu Gly Asp Val Leu Thr Leu 
20 

Arg Leu Arg 
35 



lie Arg Asn Val Lys Gly Pro Val 
10 15 

Leu Glu Ser Glu Arg Glu Ala Arg 
25 30 



<210> 177 
<211> 97 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Lys Gly Thr Ser Ser Phe Gly Lys Arg Arg Asn Lys Thr His 
1 5 10 15 

Thr Leu Cys Arg Arg Cys Gly Ser Lys Ala Tyr His Leu Gin Lys Ser 
20 25 30 

Thr Cys Gly Lys Cys Gly Tyr Pro Ala Lys Arg Lys Arg Lys Tyr Asn 
35 40 45 

Trp Ser Ala Lys Ala Lys Arg Arg Asn Thr Thr Gly Thr Gly Arg Met 
50 55 60 

Arg His Leu Lys lie Val Tyr Arg Arg Phe Arg His Gly Phe Arg <31u 
65 70 75 80 

Gly 'Thr Thr Pro Lys Pro Lys Arg Ala Ala Val Ala Ala Ser Ser Ser 
85 90 95 



Ser 
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<211> 377 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Arg Leu Leu Arg Met Glu Ser Glu Glu Leu Ala Asp Arg Val Leu 
1 5 10 15 

Asp Val Val Glu Arg Ser Leu Ser Asn Tyr Pro Phe Asp Phe Gin Gly 
20 25 30 

Ala Arg He He Thr Gly Gin Glu Glu Gly Ala Tyr Gly Trp He Thr 
35 40 45 

He Asn Tyr Leu Leu Gly Lys Phe Ser Gin Lys Thr Arg Trp Phe Ser 
50 55 60 

He Val Pro Tyr Glu Thr Asn Asn Gin Glu Thr Phe Gly Ala Leu Asp 
65 70 75 80 

Leu Gly Gly Ala Ser Thr Gin Val Thr Phe Val Pro Gin Asn Gin Thr 
85 90 95 

He Glu Ser Pro Asp Asn Ala Leu Gin Phe Arg Leu Tyr Gly Lys Asp 
100 105 110 

Tyr Asn Val Tyr Thr His Ser Phe Leu €ys Tyr Gly Lys Asp Gin Ala 
115 120 125 

Leu Trp Gin Lys Leu Ala Lys Asp He Gin Val Ala Ser Asn Glu He 
130 135 140 

Leu Arg Asp Pro Cys Phe His Pro Gly Tyr Lys Lys Val Val Asn Val 
145 150 155 160 

Ser Asp Leu Tyr Lys Thr Pro Cys Thr Lys Arg Phe Glu Met Thr Leu 
1€5 170 175 

Pro Phe Gin Gin Phe Glu He Gin Gly He Gly Asn Tyr Gin Gin Cys 
180 185 190 

His Gin Ser He Leu Glu Leu Phe Asn Thr Ser Tyr Cys Pro Tyr Ser 
195 200 205 

Gin Cys Ala Phe Asn Gly He Phe Leu Pro Pro Leu Gin Oly Asp Phe 
210 215 220 

Gly Ala Phe Ser Ala Phe Tyr Phe Val Met Lys Phe Leu Asn Leu Thr 
225 230 . 235 240 

Ser Glu Lys Val Ser <3ln Glu Lys Val Thr Glu Met Met Lys Lys Phe 
245 250 255 

Cys Ala Gin Pro Trp Glu Glu He Lys Thr Ser Tyr Ala X3ly Val Lys 
260 265 270 

<3lu Lys Tyr Leu Ser Glu Tyr Cys Ph:e Ser Gly Thr Tyr lie Leu Ser 
275 2B0 285 

Leu Leu Leu -Gin <31y Tyr His Phe Thr Ala Asp Ser Trp <31u His He 
290 295 3-00 
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305 310 

Tyr Met Leu Asn Leu Thr Asn Met lie 
325 

Thr Pro Leu Ser His Ser Thr Tyr Val 
340 345 

Leu Val Leu Phe Thr Val Ala lie lie 
355 360 

Pro Ser Tyr Phe Trp Lys Asp Met Val 
370 375 
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315 320 

Pro Ala Glu Gin Pro Leu Ser 
330 335 

Phe Leu Met Val Leu Phe Ser 
350 

Gly Leu Leu lie Phe His Lys 
365 



<210> 179 
<211> 407 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Ala Ser Gin Asp Ser Arg Ser Arg Asp Asn Gly Pro Asp Gly 
1 5 10 15 

Met Glu Pro Glu Gly Val lie Glu Ser Asn Trp Asn Glu He Val Asp 
20 25 30 

Ser Phe Asp Asp Met Asn Leu Ser Glu Ser Leu Leu Arg Gly He Tyr 
35 40 45 

Ala Tyr Gly Phe Glu Lys Pro Ser Ala He Gin ^In Arg Ala lie Leu 
50 55 60 

Pro Cys He Lys Gly Tyr Asp Val He Ala Gin Ala Gin Ser <31y Thr 
65 70 75 80 

Gly Lys Thr Ala Thr Phe Ala He Ser He Leu Gin Gin He Glu . Leu 
85 90 9S 

Asp Leu Lys Ala Thr Gin Ala Leu Val Leu Ala Pro Thr Arg Glu Leu 
100 105 110 

Ala Gin Gin He Gin Lys Val Val Met Ala Leu Gly Asp Tyr Met Gly 
115 120 125 

Ala Ser Cy« His Ala Cys He Gly Gly Thr Asn Val Arg Ala Glu Val 
130 135 140 

Gin Lys Leu Gin Met Glu Ala Pro His He He Val Gly Thr Pro Gly 
145 150 ISS 160 

Arg Val Phe Asp Met Leu Asn Arg Arg Tyr Leu Ser Pro Lys Tyr He 
165 170 175 

Lys Met Phe Val Leu Asp Glu Ala Asp <31u Met Leu Ser Arg Gly Phe 
180 . 185 190 

Lys Asp Gin He Tyr Asp He Phe Gin Lys Leu Asn Ser Asn Thr Gin 
195 200 205 

Val Val Leu Leu Ser Ala Thr Met Pro Ser Asp Val Leu ^lu Val Thr 
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Lys Lys Phe Met Arg Asp Pro He Arg Asp Ser Cys Gin Glu Gly Arg 
' ' 230 235 240 



225 



Val Asp Pro Gly Gly Asp Ser Ala Ser Ser Thr Ser Thr Trp Asn Glu 



245 



250 



255 



Arg Ser Glu Ser Trp Thr His Tyr Val Thr Cys Met Lys Pro Leu Thr 
260 265 270 

He Thr Gin Ala Val He Phe He Asn Thr Arg Arg Lys Val Asp Trp 
275 280 285 

Leu Thr Glu Lys Met His Ala Arg Asp Phe Thr Val Ser Ala Met His 
290 295 300 

Gly Asp Met Asp Gin Lys Glu Arg Asp Val He Met Arg Glu Phe Arg 
305 310 315 320 

Ser Gly Ser Ser Arg Val Leu He Thr Thr Asp Leu Leu Ala Arg Gly 



325 



330 



335 



He Asp Val Gin Gin Val Ser Leu Val He Asn Tyr Asp Leu Pro Thr 



340 



345 



350 



Asn Arg Glu Asn Tyr He His Arg He Gly Arg Gly Gly Arg Phe Gly 
355 360 365 

Arg Lys Gly Val Ala He Asn Met Val Thr Glu Glu Asp Lys Arg Thr 
370 375 380 

Leu Arg Asp He Glu Thr Phe Tyr Asn Thr Ser He Glu Glu Met Pro 
385 390 395 400 

Leu Asn Val Ala Asp Leu He 
405 



<210> 180 
<211> 419 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Pro Leu Ser Ala Pro Pro Cys Thr His Leu He Thr Trp Lys 
1 5 10 

Glv Val Leu Leu Thr Ala Ser Leu Leu Asn Phe Trp Asn Pro Pro Thr 
20 25 30 

Thr Ala Gin Val Thr He Glu Ala Gin Pro Pro Lys Val Ser Glu Gly 
35 40 45 

Lys Asp Val Leu Leu Leu Val His Asn Leu Pro Gin Asn Leu Ala Gly 
50 55 60 

He Trp Tyr hys Gly Gin Met Thr Tyr Leu Tyr His Tyr Il« 3lir 
65 70 75 SO 

Ser Tyr Val Val Asp <3ly <31n Arg He He Tyr Gly Pro Ala Tyr Ser 
B«; 90 95 
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Gly Arg Glu Arg Val Tyr Ser Asn Ala Ser Leu Leu He Gin Asn Val 
100 105 110 

Thr Gin Glu Asp Ala Gly Ser Tyr Thr Leu His He He Lys Arg Arg 
lis 120 125 

Asp Gly Thr Gly Gly Val Thr Gly His Phe Thr Phe Thr Leu His Leu 
130 135 140 

Glu Thr Pro Lys Pro Ser He Ser Ser Ser Asn Leu Asn Pro Arg Glu 
145 150 155 160 

Ala Met Glu Ala Val He Leu Thr Cys Asp Pro Ala Thr Pro Ala Ala 
165 170 175 

Ser Tyr Gin Trp Trp Met Asn Gly Gin Ser Leu Pro Met Thr His Arg 
180 185 190 

Leu Gin Leu Ser Lys Thr Asn Arg Thr Leu Phe He Phe Gly Val Thr 
195 200 205 

Lys Tyr He Ala Gly Pro Tyr Glu Cys Glu He Arg Asn Pro Val Ser 
210 215 220 

Ala Ser Arg Ser Asp Pro Val Thr Leu Asn Leu Leu Pro Lys Leu Pro 
225 230 235 240 

Lys Pro Tyr He Thr He Asn Asn Leu Asn Pro Arg Glu Asn Lys Asp 
245 250 25S 

Val Leu Thr Phe Thr Cys Glu Pro Lys Ser Glu Asn Tyr Thr Tyr He 
260 265 270 

Trp Trp Leu Asn Gly Gin Ser Leu Pro Val Ser Pro Arg Val Lys Arg 
275 280 285 

Pro He Glu Asn Arg He Leu He Leu Pro Asn Val Thr Arg Asn Glu 
290 295 300 

Thr Arg Pro Tyr Gin Cys Glu He Arg Asp Arg Tyr ^Gly Gly He Arg 
305 310 315 320 

Ser Asp Pro Val Thr Leu Asn Val Leu Tyr Gly Pro Asp Leu Pro Ser 
325 330 33S 

He Tyr Pro Ser Phe Thr Tyr Tyr Arg Ser Gly X3lu Asn Leu Tyr Leu 
340 345 350 

Ser Cys Phe Ala Glu Ser Asn Pro Arg Ala Gin Tyr Ser Trp Thr He 
355 360 . 365 

Asn Gly Lys Phe Gin. Leu Ser Gly Gin Lys Leu Ser He ^ro Gin He 
370 375 380 

Thr Thr Lys His Ser Gly Leu Tyr Ala Cys Ser Val Arg Asn Ser Ala 
385 390 395 400 

Thr Gly Lys Glu Ser Ser Lys Ser He Thr Val Lys Val Ser Asp Trp 
405 410 415 



He Leu Pro 
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<210> 181 

<211> 82 

<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Phe Thr Leu Tyr Ser Leu Leu Gin Ala Ala Leu Leu Cys Val 
15 10 15 

Asn Ala He Ala Val Leu His Glu Glu Arg Phe Leu Lys Asn He Gly 
20 25 30 

Trp Gly Thr Asp Gin Gly He Gly Gly Phe Gly Glu Glu Pro Gly He 
35 40 45 

Lys Ser Gin Leu Met Asn Leu He Arg Ser Val Arg Thr Val Met Arg 
50 55 60 

Val Pro Leu He He Val Asn Ser He Ala He Val Leu Leu Leu Leu 
65 70 75 80 

Phe Gly 



<210> 182 
<211> 104 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Met Cys Trp Phe Thr Gly Tyr He Phe Asp Thr Phe Asn Glu Leu 
15 10 15 

He Gin Met Phe Tyr Ala Arg Lys Asp Leu Pro Ser He Thr Ala Ala 
20 25 30 

Val Leu Leu He Ser Ala Tyr Arg Ser Arg Gly Val Cys Arg Pro Thr 
35 40 45 

Val Gly Asp Pro He Thr Arg Arg Thr Lys Gly Ala Gly Thr Ala Gly 
50 55 €0 

Ser Arg Pro Ala Val Ser Ser Leu Pro Pro Phe Leu Gly <3ln Asn Glu 
65 70 75 80 

Phe Asp Ala Tyr Ser Val Ala Ala He Cys Ala Gly Trp Tip Tyr Ser 
85 BO 95 

Val He Tyr Thr Arg Arg Ser Asn - 
100 



<210> 183 
<211> 147 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
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Met Gly HiB Phe Thr Glu Glu Asp Lys Ala Thr lie Thr Ser Leu Trp 
1 5 10 . 15 

Gly Lys Val Asn Val Glu Asp Ala Gly Gly Glu Thr Leu Gly Arg Leu 
20 25 30 

Leu Val Val Tyr Pro Trp Thr Gin Arg Phe Phe Asp Ser Phe Gly Asn 
35 40 45 

Leu Ser Ser Ala Ser Ala lie Met Gly Asn Pro Lys Val Lys Ala His 
50 55 60 

Gly Lys Lys Val Leu Thr Ser Leu Gly Asp Ala lie Lys His Leu Asp 
65 70 75 80 

Asp Leu Lys Gly Thr Phe Ala Gin Leu Ser Glu Leu His Cys Asp Lys 
85 90 95 

Leu His Val Asp Pro Glu Asn Phe Lys Leu Leu <31y Asn Val Leu Val 
100 105 110 

Thr Val Leu Ala lie His Phe Gly Lys Glu Phe Thr Pro <3lu Val Gin 
115 120 125 

Ala Ser Trp Gin Lys Met Val Thr Ala Val Ala Ser Ala Leu Ser Ser 
130 135 140 



Arg Tyr His' 
145 



<210> 164 
<211> 142 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<4dO> 1 

Met Val Leu Ser Pro Ala Asp Lys Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp Gly 
15 10 15 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
20 25 30 

Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu Ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 60 * 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
€5 70 7S 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 90 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr ieu Ala Ala 
100 105 110 

His Leu Pro Ma ^lu Phe Thx Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 
115 120 125 



wo 03/(KS802] 




PCT/EP03/II0270 



91/390 

130 135 140 



<210> 185 
<211> 151 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gly Thr Trp Ala Ser Lys Glu Pro Leu Arg Pro Arg Cys Arg 
1 5 10 15 

Pro lie Asn Ala Thr Leu Ala Val Glu Lys Glu Gly Cys Pro Val Cys 
20 25 30 

lie Thr Val Asn Thr Thr lie Cys Ala Gly Tyr Cys Pro Thr Met Thr 
35 40 45 

Arg Val Leu Gin Gly Val Leu Pro Ala Leu Pro Gin Val Val Cys Asn 
50 55 60 

Tyr Arg Asp Val Arg Phe Glu Ser lie Arg Leu Pro Gly Cys Pro Arg 
65 70 75 80 

Gly Val Asn Pro Val Val Ser Tyr Ala Val Ala Leu Ser Cys Gin Cys 
85 90 95 

Ala Leu Cys Arg Arg Ser Thr Thr Asp Cys Gly Gly Pro Lys Asp His 
100 105 110 

Pro Leu Thr Cys Asp Asp Pro Arg Phe Gin Asp Ser Ser Ser Ser Lys 
115 120 125 

Ala Pro Pro Pro Ser Leu Pro Ser Pro Ser Arg Leu Pro Gly Pro Ser 
130 135 140 

Asp Thr Pro lie Leu Pro Gin 
145 150 



<210> 186 
<211> 36 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ser Glu Gly Glu Met Ser Asp Arg Ala Leu Arg Phe His Pro 
15 10 15 

Asp Ala Val Ala Leu Cys Phe Thr Ala Leu Arg Ala lie lie Ser Asn 
20 25 30 

Leu His Arg Ser 
35 



<210> 187 
<211> 298 
<212> PRT 
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<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
15 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala 'Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr <3lu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val l^r Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Tiir Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Qln Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 2S0 25S 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu -Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 2*65 270 

Gly Ala Ta^P Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 260 235 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 188 
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<212> PRT 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

Met Arg Leu Phe lie Ala Leu Pro Val Leu He Val Val Val Ala Met 
15 10 15 

Thr Leu Glu Gly Pro Ala Pro Ala Gin Ala Ala Pro Asp Leu Ser Gly 
20 25 30 

Thr Leu Glu Ser He Pro Asp Lys Leu Lys Glu Phe Gly Asn Thr Leu 
35 40 45 

Glu Asp Lys Ala Arg Ala Ala He Glu His He Lys Gin Lys Glu He 
50 55 60 

Leu Thr Lys Thr Arg Ala Txp Phe Ser Glu Ala Phe Gly Lys Val Lys 
65 70 75 80 

Glu Lys Leu Lys Thr Thr Phe Ser 
85 



<210> 189 
<211> 102 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 

<400> 1 

Met Lys Leu Leu Ala Met Val Ala Leu Leu Val Thr He Cys Ser Leu 
1 5 10 15 

Glu Gly Ala Leu Val Lys Arg Gin Ala Asp Gly Pro Asp Met Gin Ser 
20 25 30 

Leu Phe Thr Gin Tyr Phe Gin Ser Met Thr Asp Tyr Gly Lys Asp Leu 
35 40 45 

Met Glu Lys Ala Lys Thr Ser Glu He Gin Ser Gin Ala Lys Ala Tyr 
50 55 60 

Phe Glu Lys Thr His Glu Gin Leu Thr Pro Leu Val Arg Ser Ala Gly 
65 70 75 80 

Thr Ser Leu Val Asn Phe Phe Ser Ser Leu Met Asn Leu Glu Glu Lys 
85 90 9S 

Pro Ala Pro Ala Ala Lys 
100 



<210> 190 
<211> 186 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 



<400> 1 

Met Arg Phe Ala Leu Leu Leu Leu Met Lys His T&r His He Thr Ala 
1 5 10 IS 
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20 25 30 

Cys Met Gin Asp Arg Asn His Met Pro Tyr Thr Asn Ala Met Val His 
35 40 45 

Glu Val Gin Arg Tyr Val Asp Leu Gly Pro lie Ser Leu Val His Glu 
50 55 60 

Val Thr Cys Asp Thr Lys Phe Arg Asn Tyr Phe lie Pro Lys Gly Thr 
65 70 75 80 

Gin Val Met Thr Ser Leu Thr Ser Val Leu His Asp Ser Thr Glu Phe 
85 90 95 

Pro Asn Pro Glu Val Phe Asp Pro Gly His Phe Leu Asp Asp Asn Gly 
100 105 110 

Asn Phe Lys Lys Ser Asp Tyr Phe Val Pro Phe Ser Ala Gly Lys Arg 
115 120 125 

He Cys Val Gly Glu Ser Leu Ala Arg Met Glu Leu Phe Leu Phe Leu 
130 135 140 

Thr Thr He Leu Gin Asn Phe Lye Leu Lys Pro Leu Val Asp Pro -Lys 
145 150 155 160 

Asp He Asp Met Thr Pro Lys His Ser Gly Phe Ser Lys He Pro Pro 
165 170 175 

Asn Phe Gin Met Cys Phe He Pro Val Glu 
180 185 



<210> 191 
<211> 176 
<212> PRT 
<213> Mus tnusculus 

<400> 1 . 

Met Met Thr Leu Ser Gly Met Leu Asp Val His His Cys Ser Thr Leu OS 

1 5 10 IS m 



Ser Ser Trp Val Leu Leu Met Asp Tyr Ala Gly Asn Ala Thr Ala Val 
20 25 30 

Phe Leu Leu Pro Asp Asp Gly Lys Met Gin His Leu ^lu Gin Thr Leu 
35 40 45 

Asn Lys Glu Leu He Ser Lys Phe Leu Leu Asn Arg Arg Arg Arg Leu 
50 55 60 

Ala Gin He His He Pro Arg Leu Ser He Ser Gly Asn Tyr Asn Leu 
65 70 75 80 

Glu Thr Leu Met Ser Pro Leu Gly He Thr Arg He Phe Asn Ser -Gly 
85 90 95 

Ala Asp Leu Ser <31y He Thr ^lu Glu Asn Ala ^>ro Leu Lys Leu Ser 
100 105 110 

Gin Ala Val His Lys Ala Val Leu Thr He Asp Glu Thr Gly Thr <31u 



CO 



o 
o 
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Ala Ala Ala Ala Thr Val Leu Gin Gly Gly Phe Leu Ser Met Pro Pro 
130 135 140 

lie Leu His Phe Asn Arg Pro Phe Leu Phe lie lie Phe Glu Glu His 
145 150 155 160 

Ser Gin Ser Pro Leu Phe Val Gly Lys Val Val Asp Pro Thr His Lys 
165 170 175 



<210> 192 
<211> 176 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

Met Met Thr Leu Ser Gly Met Leu Asp Val His His Cys Ser Met Leu 
1 5 10 15 

Ser Ser Trp Val Leu Leu Met Asp Tyr Ala Gly Asn Thr Thr Ala Val 
20 25 30 

Phe Leu Leu Pro Asp Asp Gly Lys Met Gin His Leu Glu Gin Thr Leu 
35 40 45 

Asn Lys Glu Leu lie Ser Gin Phe Leu Leu Asn Arg Arg Arg Ser Asp 
50 55 60 

Ala Gin lie His lie Pro Arg Leu Ser lie Ser -Gly Asn Tyr Asn Leu 
65 70 75 80 

Lys Thr Leu Met Ser Pro Leu Gly lie Thr Arg lie Phe Asn Asn Gly 
85 90 95 

Ala Asp Leu Ser Gly lie Thr Glu Glu Asn Ala Pro Leu Lys Leu Ser 
100 105 110 

Lys Ala Val His Lys Ala Val Leu "Hir lie Asp Glu Thr Gly Thr <31u 
115 120 125 

m 

Ala Ala Ala Ala Thr Val Leu Gin Val Ala Thr Tyr Ser Met Pro Pro C/> 
130 135 140 ~* 

He Val Arg Phe Asp His Pro Phe Leu Phe He He Phe Glu Glu His 

145 150 155 160 ^ 

Thr Gin Ser Pro He Phe Val Gly Lys Val Val Asp Pro Thr His Lys 

165 170 175 m 



<210> 193 
<211> 232 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 



o 
o 



<400> 1 

Met Pro Arg Phe Glu Thr Gin Lys Ser Pro Met Val Pro Tyr His He 
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Arg Gin Tyr Gin Asp Ser Asp His Lys Arg Val Val Asp Val Phe Thr 
20 25 30 

Lys Gly Met Glu Glu Tyr He Pro Ser Thr Phe Arg His Met Leu Met 
35 40 45 

Leu Pro Arg Thr Leu Leu Leu Leu Leu Gly Val Pro Leu Ala Leu Val 
50 55 60 

Leu Val Ser Gly Ser Trp He Leu Ala Val He Cys He Phe Phe Leu 
65 70 75 80 

Leu Leu Leu Leu Arg Leu Leu Ala Arg Gin Pro Trp Lys <31u Tyr Val 
85 90 95 

Ala Lys Cys Leu Gin Thr Asp Met Val Asp He Thr Lys Ser Tyr Leu 
100 105 110 

Asn Val His Gly Ala Cys Phe Trp Val Ala Glu Ser Gly Gly Gin Val 
115 120 125 

Val Gly He Val Ala Ala Gin Pro Val Lys Asp Pro Pro Leu Gly Arg 
130 135 140 

Lys Gin Leu Gin Leu Phe Arg Leu Ser Val Ser Ser Gin His Arg t31y 
145 150 155 160 

<31n Gly He Ala Lys Ala Leu Thr Arg Thr Val Leu Gin Phe Ala Arg 
165 170 175 

Asp Gin Ser Tyr Ser Asp Val Val Leu Glu Thr Ser Ala Leu Gin Gin 
180 185 190 

Gly Ala Val Thr Leu Tyr Leu Gly Met Gly Phe Lys Lys Ala Gly Gin 
195 200 205 

Tyr Phe Met Ser He Phe Trp Arg Leu Ala Gly He Cys Thr He Gin 
210 215 220 

Leu Lys Tyr Ser Phe Pro Ser Ala 

225. 230 



<210> 194 
<211> 200 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 

<400> 1 

Met Glu Arg Thr Glu Leu Leu Lys Pro Arg Thr Leu Ala Asp Leu He 
15 10 15 

Arg He Leu His Glu Leu Phe Ala Gly Asp Glu Val Asn Val Glu Glu 
20 25 30 

Val Gin Ala Val Leu tSlu Ala Tyr Glu Ser Asn Pro Ala Glu Trp Ala 
35 40 45 

Leu Tyr Ala Lys Phe Asp Gin Tyr Arg Tyr Thr Arg Asn Leu Val Asp 
50 55 50 
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Gin Gly Asn Gly Lys Phe Asn Leu Met lie Leu Cys Trp Gly Glu Gly 
65 70 75 80 

His Gly Ser Ser He His Asp His Thr Asp Ser His Cys Phe Leu Lys 
85 90 95 

Leu Leu Gin Gly Asn Leu Lys Glu Thr Leu Phe Asp Trp Pro Asp Lys 
100 105 110 

Lys Ser Asn Glu Met He Lys Lys Ser Glu Arg Thr Leu Arg Glu Asn 
115 120 125 

Gin Cys Ala Tyr He Asn Asp Ser He Gly Leu His Arg Val Glu Asn 
130 135 1*0 

Val Ser His Thr Glu Pro Ala Val Ser Leu Hie Leu Tyr Ser Pro Pro 
145 150 155 160 

Phe Asp Thr Cys His Ala Phe Asp Gin Arg Thr Gly His Lys Asn Lys 
165 170 175 

Val Thr Met Thr Phe His Ser Lys Phe Gly He Arg Thr Pro Phe Thr 
180 185 190 

Thr Ser Gly Ser Leu Glu Asn Asn 
195 200 



<210> 195 
<211> 55 
<212> PRT 

<213> Mus mus cuius 

<400> 1 , , .I 

Met Asp Glu Thr Gly Thr Glu Ala Ala Ala Ala Thr Val Leu Leu Ala 
1 5 10 15 

Val Pro Tyr Ser Met Pro Pro He Val Arg Phe Asp His Pro Phe Leu 
20 25 30 

Phe He He Phe Glu Glu His Thr Gin Ser Pro Leu Phe Val Gly Lys 
35 .40 *^ . 

Val Val Asp Pro Thr His Lys 
50 55 



<210> 196 
<211> 243 
<212> PRT 
<213> Mus 



mus cuius 



<400> 1 

Met Glu His Ser Ser Asn Arg Pro Glu Asp Phe Pro Leu Asn Val Phe 
15 10 15 

Ser Val Thr Pro Tyr Thr Pro Ser ttir Ala Asp lie <3ln Val Ser Asp 
20 25 30 



a-cr. asn T.vs Ala Glv Ala Thr Leu Leu Phe Ser Gly He Phe Leu <3ly 
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Leu Val Gly He Thr Phe Thr Val Met Gly Trp He Lys Tyr Gin Gly 
50 55 60 

Val Ser His Phe Glu Trp Thr Gin Leu Leu Gly Pro He Leu Leu Ser 
65 70 75 80 

Val Gly Val Thr Phe He Leu He Ala Val Cys Lys Phe Lys Met Leu 
85 90 95 

Ser cys Gin Leu Cys Ser Asp Asn Glu Glu Arg Val Pro Asp Ser Asp 
100 105 110 

Gin Thr Ser Gly Gly Gin Ser Phe Val Phe Thr Gly He Asn Gin Pro 
115 120 125 

He Thr Phe His Gly Ala Thr Val Val Gin Tyr He Pro Pro Pro Tyr 
130 135 140 

Glv Ser Gin Glu Pro Leu Gly Met Asn Ala Thr Tyr Leu Gin Pro Met 
14i 150 155 160. 

Met Asn Pro Cys Gly Leu He Pro Pro Ser Gly Ala Ala Ala Ala Ala 
165 170 175 

Pro Ser Pro Pro Gin Tyr Tyr Thr He Tyr Pro Gin Asp Asn Ala Ala 
. 180 185 190 

Phe val Glu Ser Glu Gly Phe Ser Pro Phe Val Gly Tbx Oly Tyr Asp 
195 200 205 

Arg Pro Asp Ser Asp Ala Asp Gin Leu Glu Oly Thr Glu Leu Glu Glu 
210 215 220 

Glu Asp Cys val Cys Phe Ser Pro Pro Pro Tyr Glu Glu He Tyr Ala 
225 230 235 240 

Leu Pro Arg 



<210> 197 ^ 
<211> 152 
<212> PRT 
<213> Mus ntusculus 

<400> 1 j— " 
Met Glu Ala Val Leu Asn Glu Leu Val Ser Val Glu Asp Leu Lys Asn 
15 10 

Phe Glu Arg Lys Phe Gin Ser Glu Gin Ala Ala Gly Ser Val -Ser Lys 

20 25 30 ^ 

Ser Thr Gin Phe Glu Tyr Ala Trp Cys Leu Val Arg Ser Lys Tyr Asn O 
35 40 45 

Glu Asp He Arg Arg Gly He Val Leu Leu <3lu Glu Leu Leu Pro Lys 
50 55 -60 

Gly Ser lys Glu <3lu <3ln Arg Asp Tyr Val Phe Tyr Leu Ala Val Gly 
€5 70 75 80 
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Asn Tyr Arg Leu Lys Glu Tyr Glu Lys Ala Leu Lys Tyr Val Arg Gly 
85 5° . 95 

Leu Leu Gin Thr Glu Pro Gin Asn Asn Gin Ala Lys Glu Leu Glu Arg 
100 105 110 

Leu lie Asp Lys Ala Met Lys Lys Asp Gly Leu Val Gly Met Ala lie 
115 120 125 

Val Gly Gly Met Ala Leu Gly Val Ala Gly Leu Ala Gly Leu He Gly 
130 135 1*0 

Leu Ala Val Ser Lys Ser Lys Ser 
145 150 



<210> 198 
<211> 195 
<212> PRT 

<213> MUB rausculuB 
<400> 1 

Met Asn Leu Leu Leu Leu Ala Val Leu Cys Leu Gly Thr Ala Leu Ala 
1 5 10 15 

Thr Pro Lys Phe Asp Thr Phe Ser Ala Trp His Gin Trp Lys Thr His 
20 25 30 

Arg Arg Leu Tyr Gly Thr Asn Glu Glu Trp Arg Ala He Trp Glu Lys 
35 40 45 

Asn Met Arg Met He Gin Leu His Asn Gly Glu Tyr Ser Asn Gly Gin 
50 . 55 €0 

Glv Phe Ser Met Glu Met Asn Ala Phe Gly Asp Met Thr Asn Glu Glu 
65 70 75 80 

Phe Arg Gin Asn Gly Tyr Arg His Gin Lys His Lys Lys Gly Arg Leu 
85 90 95 

Phe Gin Glu Pro Leu Met Leu Lys He Pro Lys Ser Asp Trp Arg Glu 
100 105 110 

Lvs Gly Val Thr Pro val Lys Asn Gin Gly Gin Gly Ser Ala Phe Ser 
115 120 125 

Ala Ser Gly Cys Leu Glu Gly Gin Met Phe Leu Lys Thr Gly Lys Leu 
130 135 140 

He Leu Ser Gin Asn Leu Val Asp Cys Ser His Ala Gin Gly Asn Gin 
145 150 155 1«0 

Gly Cys Asn Gly Gly Leu Met Asp Phe Ala E*ie Gin Tyr He Lys Olu 
165 170 175 

Asn Gly Gly Leu Asp Ser Glu Glu Ser Tyr Pro Tyr Glu Ala Lys Asp 
180 IBS . 190 



Arg He Leu 
195 
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<210> 199 
<211> 170 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 

Met°ser Ser Asn Glu Cys Phe Lys Cys Gly Arg Ser Gly His Trp Ala 
1 5 10 " 

Arg Glu Cys Pro Thr Gly Gly Gly Arg Gly Arg Gly Met Arg Ser Arg 
20 25 ^° 

Gly Arg Gly Phe Gin Phe Val Ser Ser Ser Leu Pro Asp lie Cys Tyr 
35 40 45 

Arg Cys Gly Glu Ser Gly His Leu Ala Lys Asp Cys Asp Leu Gin Glu 
50 .55 60 

ASP Ala cys Tyr Asn Cys Gly Arg Gly Gly His He Ala Lys Asp Cys 
65 70 75 80 

Lys Glu Pro Lys Arg Glu Arg Glu Gin Cys Cys Tyr Asn Cys Gly Lys 
85 90 95 

Pro Gly His Leu Ala Arg Asp Cys Asp His Ala Asp Glu Gin Lys Cys 
100 105 110 

Tyr Ser Cys Gly Glu Phe Gly His He Gin Lys Asp Cys Thr Lys Val 
115 120 125 

Lys Cys Tyr Arg Cys Gly Glu Thr Gly His Val Ala He Asn Cys Ser 
130 135 140 

Lys Thr Ser Glu Val Asn Cys Tyr Arg Cys Gly Glu Ser Gly His Leu 
lis ISO 155 160 

Ala Arg Glu Cys Thr He Glu M.a Thr Ala 
165 170 



<210> 200 
<211> 266 
<212> PRT 

<213> Mus nnisculus 

<400> 1 ^ , «!. 

Met Gly Ala Gly Cys Val Lys Val Thr Lys Tyr Phe Leu Phe Leu Phe 
15 10 15 

Asn Leu Leu Phe Phe He Leu Gly Ala Val He Leu Gly Phe Gly Val 
20 25 30 

Trp He Leu Ala Asp Lys Asn Ser Phe He Ser Val Leu Gin Thr Ser 
35 40 45 

Ser Ser Ser Leu Gin Val Gly Ala Tyr =Val Phe He Gly Val <3ly Ala 
50 55 60 

He Thr He Val Met -Gly Phe Leu <3ly Cys He <Sly Ala Val Asn Glu 
65 70 75 80 
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Val Arg Cys Leu Leu Gly Leu Tyr Phe Val Phe Leu Leu Leu He Leu 
85 90 95 

He Ala Gin Val Thr Val Gly Val Leu Phe Tyr Phe Asn Ala Asp Lys 
100 105 110 

Leu Lys Lys Glu Met Gly Asn Thr Val Met Asp He He Arg Asn Tyr 
115 120 125 

Thr Ala Asn Ala Thr Ser Ser Arg Glu Glu Ala Trp Asp Tyr Val Gin 
130 135 140 

Ala Gin Val Lys Cys Cys Gly Trp Val Ser His Tyr Asn Trp Thr Glu 
145 150 155 160 

Asn Glu Glu Leu Met Gly Phe Thr Lys Thr Thr Tyr Pro Cys Ser Cys 
165 170 175 

Glu Lys He Lys Glu Glu Asp Asn Gin Leu He Val Lys Lys Gly Phe 
180 185 190 

Cys Glu Ala Asp Asn Ser Thr Val Ser Glu Asn Asn Pro Glu Asp Trp 
195 200 205 

Pro Val Asn Thr Glu Gly Cys Met Glu Lys Ala Gin Ala Trp Leu Gin 
210 215 220 

Glu Asn Phe Gly He Leu Leu Gly Val Cys Ala Gly Val Ala Val He 
225 230 235 240 

Glu Leu Leu Gly Leu Phe Leu Ser He Cys Leu Cys Arg Tyr He His 
245 250 255 

Ser Glu Asp Tyr Ser Lys Val Pro Lys Tyr 
260 265 



<210> 201 
<211> 162 
<212> PRT 

<213> Mus nnisculus 
<400> 1 

Met Leu Ala Pro He Pro Glu Pro Lys Pro Gly Asp Leu He Glu He 
15 10 15 

Phe Arg Pro Met Tyr Arg His Trp Ala He Tyr Val Gly Asp Gly Tyr 
20 25 30 

Val He His Leu Ala Pro Pro Ser Glu He Ala Gly Ala Gly Ala Ala 
35 40 45 

Ser He Met Ser Ala Leu Thr Asp Lys Ala He Val Lys Lys Glu Leu 
50 55 60 

Leu Cys His Val Ala Gly Lys Asp Lys Tyr Gin Val Asn Asn Lys His 
^5 70 75 80 

Asp <5lu Glu Tyr Thr Pro Leu Pro Leu Ser Lys He He Gin Arg Ala 
85 90 95 
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100 



105 110 



CVS Glu His Phe Val Asn Glu Leu Arg Tyr Gly Val Pro Arg Ser Asp 

115 120 125 

Gin val Arg Asp Ala Val Lys Ala Val Gly He Ala Gly Val Gly Leu 

130 135 1*0 

Ala Ala Leu Gly Leu Val Gly Val Met Leu Ser Arg Asn Lys Lys Gin 

145 150 155 160 

Lys Gin 



<210> 202 

<211> 348 
<212> PRT 

<213> Mus musculuB 

itet°Asn ser Lys Ser Ala Gin Gly Leu Ala Gly Leu Arg Asn Leu Gly 
. 1 5 10 " 

Asn Thr Cys Phe Met Asn Ser He Leu Gin Cys Leu Ser Asn Thr Arg 
20 25 30 

Glu Leu Arg Asp Tyr Cys Leu Gin Arg Leu Tyr Met Arg Asp Leu Gly 
35 40 45 

His Thr Ser Ser Ala His Thr Ala Leu Met Glu Glu Phe Ala Lys Leu 
50 55 60 

He Gin Thr He Trp Thr Ser Ser Pro Asn Asp Val Val Ser Pro Ser 
65" 70 75 80 

Glu Phe Lys Thr Gin He Gin Arg Tyr Ala Pro Arg Phe Met 431y Tyr 
85 90 95 

Asn Gin Gin Asp Ala Gin Glu Phe Leu Arg Phe Leu Leu Asp Gly Leu 
100 ' 105 110 

His Asn Glu Val Asn Arg Val Ala Ala Arg Pro Lys Ala Ser Pro Glu 
115 120 125 

Thr Leu Asp His Leu Pro Asp Glu Glu Lys Gly Arg Gin Met Trp Arg 
130 135 14<> 

Lvs Tyr Leu Glu Arg Glu Asp Ser Arg He Gly Asp Leu Phe Val Gly 
us 150 155 160 

Gin Leu Lys Ser Ser Leu Thr -Cys Thr Asp ^s Gly Tyr Cys Ser Thr 
1€5 170 175 

Val Phe Asp Pro Phe Trp Asp Leu Ser Leu Pro He Ala Lys Arg Gly 
180 185 190 

Tyr Pro Glu Val Thr ^u Met Asp -Cys Met Arg Leu Phe Thr Lys Glu 
195 200 205 

Asp He Leu Asp Gly Asp Olu Lys Pro Thr Cys Cys Arg Cys Arg Ala 
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Arg Lys Arg Cys lie Lys Lys Phe Ser Val Gin Arg Phe Pro Lys He 
225 230 235 240 

Leu Val Lexl His Leu Lys Arg Phe Ser Glu Ser Arg He Arg Thr Ser 
245 250 255 

Lys Leu Thr Thr Phe Val Asn Phe Pro Leu Arg Asp Leu Asp Leu Arg 
260 265 270 

Glu Phe Ala Ser Glu Asn Thr Asn His Ala Val Tyr Asn Leu Tyr Ala 
275 280 285 

Val Ser Asn His Ser Gly Thr Thr Met Gly Gly His Tyr Thr Ala Tyr 
290 295 300 

Cys Arg Ser Pro Val Thr Gly Glu Trp His Thr Phe Asn Asp Ser Ser 
305 310 315 320 

Val Thr Pro Met Ser Ser Ser Gin Val Arg Thr Ser Asp Ala Tyr Leu 
325 330 335 

Leu Phe Tyr Glu Leu Ala Ser Pro Pro Ser Arg Met 



<210> 203 
<211> 412 
<212> PRT 
<213> Mus imisculus 

<400> 1 

Met Asp Ser Ala Asp Val Asp Ser Ala Val Glu Gly Val Val Asp Ala 
1 5 10 15 

Val Trp Ser Asp Arg Ser Leu Gly Gly Leu Arg Leu Leu He Gin Glu 
20 25 30 

Ser Val Trp Asp Glu Ala Met J^g Arg Leu Gin Ala Arg Met Ala <31n 
35 40 45 

He Arg Ser Gly Arg Gly Leu Asp Gly Ala Val Asp Met Gly Ala Arg 
50 55 60 

Gly Ala Ala Ala Arg Asp Leu Ala Gin Ser Phe Val Asp Glu Ala Gin 
65 70 75 80 

Ser Gin Gly Gly Gin Val Phe Gin Ala Gly Asp Val Pro Ser Ser 5er 
85 90 95 

Pro Phe Phe Ser Pro Ala Leu Val Ser -Gly Leu Pro Pro Ala Ala Pro 
100 105 110 

Cys Ala Gin Ala Glu Val Pro Trp Pro Val Val Met Ala Ser Pro Phe 
lis 120 125 

Arg Thr Val Lys Glu Ala Leu Ala lieu Ala Asn <3ly Thr Pro Arg <Sly 
130 135 140 

<3ly -Ser Ala Ser Val Trp Ser -Glu Arg Leu Gly Gin Ala Leu Glu Leu 
145 ISO 155 160 



340 



345 
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Qly Tvr Gly Leu Gin Val Gly Thr Val Trp He Aen Ala His Gly Leu 
' ' 165 170 175 

Arg Asp Pro Ala Val Pro Thr Gly Gly Cys Lys Glu Ser Gly Ser Ser 
180 185 190 

Trp His Gly Gly Pro Asp Gly Leu Tyr Glu Tyr Leu Gin Pro Leu Gly 
195 200 205 

Thr Pro Ser Gin Glu Ser Phe Leu Cys Glu Asn He Asn Tyr Asp Thr 
210 215 220 

Phe Gly Leu Ala Ala Ser Ser He Leu Pro Ser Gly Pro <3lu Thr Gly 



225 



230 235 240 



pro ser Pro Ala Pro Pro Tyr Gly Leu Phe Val Gly Gly Arg Phe Gin 



245 



250 255 



ser Pro Gly Thr Gin Ser Ser Arg Pro He Gin Asp Ser Ser Gly Lys 
260 265 270 

val Ser Ser Tyr Val Ala Glu Gly Gly Ala Lys Asp He Arg Gly Ala 
275 280 285 

Val Glu Ala Ala His Gin Ala Ala Pro Gly Trp Gly Ala Gin Ser Pro 
290 295 300 

Arg Ala Arg Ala Gly Leu Leu Trp Ala Leu Ala Ala Ala Leu Glu Arg 

Arg Lys Pro Val Leu Thr Ser Gin Leu Glu Arg His Gly Ala Ala Pro 
325 330 335 

Thr val Ala Lys He Glu Val <3lu Leu Ser Val Arg Arg Leu Gin Thr 
340 345 350 

Trp Gly Thr Arg Val Gin Asp Gin Gly Gin Thr Leu Gin Val Thr Gly 
355 360 365 

Leu Arg Gly Pro Val Leu Arg Leu Arg Glu Pro Leu Gly Val Leu Ala 
370 375 380 

Arg Gly Val Pro Arg Met Ser Gly Pro Cys Trp Leu Leu Cys His Tyr 

Trp Pro Leu His Trp Pro Met Ala Met Pro Trp Ser 
.405 410 



<210> 204 
<211> 161 
<212> PRT 

<213> Mus mus cuius 

Met°He Thr Leu He Thr Gly Leu Ala Ser Leu Thr Ser Arg Thr Ser 
1 5 10 15 

Met <3ly He He Val Val <3ly Gly Val He Trp Lys -Sir Val <3ly Trp 
20 2S 30 
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35 



40 45 



Glu Arg Leu Thr Trp Thr Thr Arg Ala Lys Glu Arg Ala Phe Lys Gin 
50 55 60 

Gin Phe Val Asn Tyr Ala Thr Glu Lys Leu Gin Met He Val Ser Phe 
65 70 75 80 

Thr ser Ala Asn Cye Ser His Gin Val Gin Gin Glu Met Ala Thr Thr 
85 90 95 

Phe Ala Arg Leu Cys Gin Gin Val Asp Val Thr Gin Lys His Leu Glu 
100 105 110 

Glu Glu He Ala Arg Leu Ser Lys Glu He Asp Gin Leu Glu Lys He 
115 120 125 

Gin Asn Asn Ser Lys Leu Leu Arg Asn Lys Ala He Gin Leu Glu Ser 
130 135 140 

Glu Leu Glu Asn Phe Ser Lys Gin Phe Leu His Pro Ser Ser Gly Glu 
145 150 155 160 

Ser 



<210> 205 
<211> 217 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 

Met°Asi Phe Phe Gly Lys Ala Lys Pro Lys Ala Pro Pro Pro Ser Leu 
l' 5 10 15 

Thr ASP Cys He Gly Thr Asp Ser Arg Ala Glu Ser He Asp Lys Lys 
20 25 30 

He ser Arg Leu Asp Ala Glu Leu Val Lys Tyr Lys Asp Gin He Lys 
35 40 45 

Lys Met Arg Glu Gly Pro Ala Lys Asn Met Val Lys Gin Lys Ala Leu 
50 55 60 

Arg Val Leu Lys Gin Lys Arg Met Tyr Glu Gin Gin Arg Asp Asn Leu 
65 70 75 80 

Ala Gin Gin Ser Phe Asn Met Glu Gin Ala Asn Tyr Thr He Gin Ser 
85 90 95 

Leu Lys Asp Thr Lys Thr Thr Val Asp Ala Met Lys Leu Gly Val Lys 
100 105 110 

Glu Met Lys Lys Ala Tyr Lys Glu Val Lys Il-e Asp Gin He -Glu Asp 
115 120 125 

Leu Gin Asp Gin Leu Glu Asp Met Met <Slu Asp Ala Asn <3lu He Gin 
130 135 140 

»i» T.o« raiir a-m -R*»T- Tvr Glv "Oxr Pro Glu Leu Asp Glu Asp Asp 
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Leu Glu Ala Glu Leu Asp Ala Leu Gly Asp Glu Leu Leu Ala Asp Glu 
165 170 175 

Asp Ser Ser Tyr Leu Asp Glu Ala Ala Ser Ala Pro Ala lie Pro Glu 
180 185 190 

Gly Val Pro Thr Asp Thr Lys Asn Lys Asp Gly Val Leu Gly Asp Glu 
195 200 205 

Phe Gly Leu Pro Gin lie Pro Ala Ser 
210 215 



<210> 206 
<211> 212 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 

<400> 1 

Met Thr Glu Pro lie Asp Glu Tyr Cys Val Gin Gin Leu Lys Glu Phe 
15 10 15 

Asp Gly Lys Ser Leu Val Ser Val Thr Lys Glu Gly Leu Glu Leu Pro 
20 25 30 

Glu Asp Glu Glu Glu Lys Lys Lys Met tSlu Glu Ser Lys Ala Lys Phe 
35 40 45 

Glu Asn Leu Cys Lys Leu Met Lys Glu lie Leu Asp Lys Lys Val <31u 
50 55 60 

Lys Val Thr lie Ser Asn Arg Leu Val Ser Ser Pro Cys Cys lie Val 

65 70 75 80 

ft 

Thr Ser Thr Tyr Gly Trp Thr Ala Asn Met Glu Arg lie Met Lys Ala 
85 90 95 

Gin Ala Leu Arg Asp Asn Ser Thr Met Gly Tyr Met Met Ala Lys Lys 
100 105 110 

His Leu Glu lie Asn Pro Asp His Pro lie Val Glu Thr Leu Arg Gin 
115 120 125 

Lys Ala Glu Ala Asp Lys Asn Asp Lys Ala Val Lys Asp Leu Val Val 
130 135 140 

Leu Leu Phe Glu Thr Ala Leu Leu Ser Ser Gly Phe Ser Leu Glu Asp 
145 150 1S5 160 

Pro Gin Thr His Ser Asn Arg lie Tyr Axg Met He Lys Leu Gly Leu 
165 170 175 

Gly He Asp Glu Asp Glu Val Thr Ala Glu <31u Pro ^er Ala Ala Val 
180 185 190 

Pro Asp Glu He Pro Pro Leu Glu Gly Asp Glu Asp Ala Ser Arg Net 
195 200 205 

Glu <3lu Val Asp 
210 
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<210> 207 

<211> 87 

<212> PRT 

<213> Nub musculus 

<400> 1 

Met Glu Val Val Met Val Asp He Met Asp Leu Glu Val Met Val Ala 
1 5-10 15 

Thr Met Val Val Val Leu Val Thr Ala Val Glu Glu Val Met Glu Val 
20 .25 30 . 

Val Asp Gin Asp Met Glu Thr Arg Val Val Asp Met Val Val Glu Glu 
35 40 45 

Glu Ala Met Met Val Thr Met Lys Glu Glu lie Leu Val Glu Val Thr 
50 55 60 

Met Val Val Val Glu Thr He Met Thr Leu Glu He He Val Asp Ser 
65 70 75 80 

Asn Asn Gin He Met Asp Pro 
85 



<210> 208 
<211> 170 
<212> PRT 

<213> Mu6 musculus 
<400> 1 

Met Ser Ser Asn Glu Cys Phe Lys Cys Gly Arg Ser Gly His Trp Ala 
1 5 10 15 

Arg Glu Cys Pro Thr Gly Gly Gly Arg Gly Arg Gly Met Arg Ser Arg 
20 25 30 

Gly Arg Gly Phe Gin Phe Val Ser Ser Ser Leu Pro Asp He Cys Tyr 
35 40 45 . 

Arg Cys Gly Olu Ser Gly His Leu Ala Lys Asp Cys Asp Leu Gin Glu 
50 . 55 -60 

Asp Ala Cys Tyr Asn Cys Gly Arg Gly Gly His lie Ala Lys Asp Cys 
€5 70 75 80 

Lys Glu Pro Lys Arg Glu Arg Glu Gin Cys Cys Tyr Asn Cys Gly Lys 
85 90 9S 

Pro Gly His Leu Ala Arg Asp Cys Asp His Ala Asp Glu Oln Lys Cys 
100 105 110 

Tyr Ser <:ys Gly Glu Phe Gly His He *Gln Lys Asp Cys Thr Lys Val 
lis 120 125 ' 

Lys Cys Tyr Arg Cys <?ly Glu Olir Gly Hie Val Ala He -Asn Cys -Ser 
130 135 140 

Lys Thr Ser Glu Val Asn Cys Tyr Arq Cys Glv <Jlu Ser Glv His Leu 
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Ala Arg Glu Cys Thr lie Glu Ala Thr Ala 
165 170 



<210> 209 
<211> 1760 
<212> DNA 

<213> Mu8 musculus 
<400> 1 

gggcttcgga cccggaagtg gcgccttggg ctcccggcgg cgccgcgggg atggcgggag 60 
ccggagctgg tgcaggagct cggggcggcg cgccggccgg agtcgaggcc cgcgctcggg 120 
acccgccacc cgcgcaccgc gcgcaccctc gccatcctcg gcccgcggct cagccgtcgg 180 
cgcgcaggat ggacggcggc ccgggcgccc cgggctccgg ggacaacgcc ccgaccaccg 240 
aggcgctgtt cgtggcgctg ggcgcgggcg tgacggctct cagtcacccg ctgctctacg 300 
tgaagctgct gatccaggtg ggtcatgagc cgatgccccc cacccttggg accaatgtgc 360 
tggggaggaa ggtcctctac ctgccgagct tcttcaccta tgccaagtac attgtgcagg 420 
tggatgggaa gatagggctc ttccggggcc tgagcccccg ccttatgtcc aacgccttgt 480 
ccactgtgac ccgcggcagc atgaagaagg ttttccctcc agatgagatg gagcaggttt 540 
ccaacaagga cgacatgaag acctcactca agaaagttgt gaaggagaca tcgtatgaga 600 
tgatgatgca gtgtgtatcg cgaatgctgg cccatccctt acacgtgatc tcgatgcgat 660 
gcatggtgca gtttgtggga cgggaggcca agtacagtgt gtgctgagtt ctattgggag 720 
atcttcaagg aagagggctg ctgggattct tcgttggctt aatccctcac ctcctgggcg 780 
atgtggtttt cttgtggggc tgtaacctgc tggcccactt catcaatgcc tacttggtgg 840" 
acgacagctt tagccaggcc ctggccatcc ggagctacac caagtttgtg atggggattg 900 
cagtgagcat gctgacctac cccttcctgc tcgttggaga tctcatggca gtgaacaact 960 
gtgggctgcg ggctggactc cctccgaatt cccctgtgtt caagtcctgg atccactgct 1020 
ggaagtacct gagtgtgcag ggccagctct tccgcggctc cagcctgctt ttccgccggg 1080 
tgt<:atc^g gtcatgcttt gccctggagt aacctaagct gcccgaccaa acatttatgg 1140 
ggtcttagcc tacccctggt gaggacccat catctcagat gcccaagggt gactccagcc 1200 
cagcctggct tcatgtccat atttgccatg tgtctgtcca gatgtgggct ggtggaggtg 1260 
ggtcacctgg gacctgggga agcctggggg agcagtgttg gggtggcatc cccttcctgc 1320 
ctagaggtac tggagtccat cttgtactca ggcagaggca ggctgcagag gcaaacgtca 1380 
ctcagtggca aggcttccct gcacctctag cccagctcat cctgccagtc agccagaagc 1440 
acccccgccc cccacttcct gctttgtaaa ttgggcgcca tcacacctgg gccatgggag 1500 
gctggcgcta tgttcccaac actaattttc ttatacaagg gtggtgcctt ctcctgaata 1560 
ggaaatcatg ttctcctcag accatcccct catctgcttg tctgtgctgg tgacgccagg 1620 
tgtgagggtt cagtcactgt gctgggtgcg aatacgcaca ggttacatag gccgacatct 1680 
agtcctcccc tcgtggtaag atagacccat ctcctcgaat aaatgtat^g gtggtgattt 1740 
ggaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1760 



<210> 210 
<211> 1371 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

gtttcctcgc cgccggccaa gatgaaccgn ttcttcggaa aagcgaaacc caaggctccg 60 
ccacctagct tgacggactg cattgggacg gnggatagca gggcagaatc cattgacaaa 120 
aagatttccc ggctggatgc tgaactagtg aaatataagg atcaaatcaa gaagatgaga 180 
gagggtcctg ctaagaacat ggtcaaacag aaagccctga gagttttaaa gcaaaagcgg 240 
atgtatgagc aacagcgaga caacctggcc caacagtcct ttaacatgga gcaagctaat 300 
tacaccatcc agtcactaaa ggacaccaag accacggttg atgccatgaa gttgggagta 360 
aaggaaatga agaaggcata taaggaagta aaaattgacc agattgagga cttacaagac 420 
cagctggagg atatgatgga agatgcaaat gagatccagg aagccctggg ccgcagctac 480 
ggcaccccag agttagatga ^gacgacctg gaagcagagt tagatgcgct gggcgatgag 540 
cttctggctg atgaagatag ctcctacttg gatgaggcag <:ttccgctcc tgcaattccg 600 
gaaggtgttc ccactgacac aaaaaacaag gatggcgtgc tgggggatga atttggactg 660 
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agtattctgg gactaggaaa tagttcccga tctgccaacc agatttaggt ttctttcctt 780 
tctttgaaga aaaagctntn tacactgctc cngnattttt attttttccg ntaaggaatt 840 
cattgctttt gggaaactgt ctttactaaa acttgattcn tttttttttt tttctcttag 900 
gaaagactaa ttgaaaagta cccttgactt tgtatgactt gttttcattc attaacaata 960 
atctgaaatt aaaccaagga gatgagactc tgaattctat ggtagngtaa gtacagtctc 1020 
agtgngctga tacattgata agataaaagt gattgatgag attgggactg ctgatagtat 1080 
gcttcagaac ccttgtctgt tgtggtattg tanatgggtt taagtcatgg cctcttttga 1140 
tanattttgt tgtgtcatgt gagcaagtca ttncacgatn tactgttgga atgaactgtc 1200 
tcttcggtat catgagntac tattttgatt ccatggttcc ctcagtatac tagcctgact 1260 
tgtaatgaat aatgaatatt tcttgatatt taatgnatag gncatttntt tatactcaat 1320 
naatattttt caaaaggaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1371 



<210> 211 
<211> 761 
<212> DNA 

<213> MuB tnuB cuius 



NTNNAAGCTC CGGCCCNTGC TCTGGACCAT GGAAACTTGT QGCCCAGTAN AGNCCTTAGT 60 
GTAAGGCTTT CT^GGGCGGC GGCCATGGAG NCCGTGCTGA ACGAGCTGGT GTCTGTGAAO 120 
GATCTGAANA ATTTTGAAAG GAAATTTCAG TCTNAGCAGG CANCTGGTTC TGTGTCCAAG 180 
AGCACGCAAT TTGAATATGC CTGGTGCCTG <3TTCGAAGCA AATTCAATGA GGACATCCGC 240 
AGAGGCATCG TGCTGCTGGA GGANCTGTTG CCCAAAGGGA GCAAAGAGGA ACAGCGGGAC 300 
TATGTCTTCT ACCTGGCCGT <3GGCAACTNC CGGCTCAAGG AATATGAAAA GGCTCTAAAG 360 
TATGTGCGAG GGCTTOTTNCA NACTNAGCCC CAGAACAACC AGGCCAAGQA GCTGGAACGC 420 
CTGATTGATA AGGCCATGAA GAAAGATGGA CTGGTAGGCA TGGCCATCGT TGGTGGCATG 480 
GCCCTGGGCG TGGCAGGCCT GGCTGGACTC ATTGGACTGG CTGTCTCCAA X3TCCAAATCC 540 
TGAAGGCMC CTCACCTGCT CTCTGCCCOG GGACGCCTAG GAGCCTGGGG GACNCTOGAA €00 
NAGGGGCCTG TCCATCCTCA CCATCGCCTT CCCTTTTNTC CTGCACCCCT OTAGTCTACC 660 
TCTACAGTCT CCATGACCCC CAGCCTNTTA GCCCCTGCAC CTGTCGTTTA ACCCTGTCAT 720 
NCTTTGCAAT GAGTGTAAAT AAAATTGGGC C!GTGGCTCGG G 761 



<210> 2K 
<211> 747 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 



AGCTCCGCCC CTGCTACTGG ACCATGGAGA CTGTGGOCCA <3TA<3AGACCT TAGTGTGAGG 60 
CTTTCAGGGG CCGCGGCCAT GGAGGCCGTG CTGAACGAGC TGGTGTCTGT GGAGGATCTG 120 
AAGAATTTTG AAAGGAAATT TCAGTCTGAG CAGGCAGCTG <3TTCTGTGTC CAAGAGCACG 180 
CAATTTGAAT ATGCCTGGTG CCTGGTTCGA AGCAAATACA ATGAGGACAT GCGCAtSAGGC 240 
ATCGTGCT6C TGGAGGAGCT GTTGCCCAAA GGGAGCAAAG AGGAACAGCG GGACTATGTC 300 
TTCTACCTGG CCGTGGGCAA CTACCGGCTC AAGGAATATG AAAAGGCTCT AAAGTATGTG 360 
CGAGGGCTGT TGCAGACTGA GCCCCAGAAC AACCAGGCXIA AGGAGCTGGA ACGCCTGATT 420 
GATAAGGCCA TGAAGAAAGA TCGACTGGTA GGCATGGCCA TCGNTGGTGG CATGGCCCTG 480 
GGCGTGGCAG GCCTGGCTGG ACTCATTGGA CTGGCTGTCT TCCAAGTNCA AATCCTGAAG 540 
GCAGNCTNAC CTGCTCTNTT GCCCGGGAC6 CCTAGGAGCC TGGGGGACAC TGGAAGAX3GG 600 
GCCTGTCCAT ACTACCATCG CCTTCCTTTT TTCTGCACCC CTGTAGTCTA CCTTTACAGC ^60 
TTCATGACCC CCAGCCTTTT AAWNCCTNCA CCTGGTNGTT TAACCCTNTC ATTCCTTTGC 720 
AATGAGTGNN AAATAAAAAT TGGCCCC 747 



<210> 213 
<211> 459 
<212> DNA 
<213> Mus musculus 



<400> 1 



<400> 1 



<400> 1 
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TTTCAGTCTG AGCAGGCAGC TGGTTCTGTG 
TGCCTGGTTC GAAGCAAATA CAATGAGGAC 
CTGTTGCCCA AAGGGAGCAA AQAGGAAC7VG 
AACTACCGGC TCAAGGAATA TGAAAAGGCT 
<3AGCCCCAGA ACAACCAGGC CAAGGAGCTG 
GATGGACTGG TAGGCATGGC CATCGTTGGT 
GOACTCATTG GACTQGCTGT CTCCAAGTCC 



TCCAAGAGCA CGCAATTTGA ATATGCCTGG 120 
ATCCGCAGAG GCATCGTGCT GCTGGAGGAG 180 
CGGGACTATG TCTTCTACCT GGCCGTGGGC 240 
CTAAAGTATG TGCGAGGGCT <3TTGCAGACT 300 
GAACGCCTGA TTGATAAGGC CATGAAGAAA 360 
GGCATGGCCC TGGGCGTGGC AGGCCTGGCT 420 
AAATCCTGA 459 



wo 03/058021 ^ PCT/EP03/00270 
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<210> 214 
<211> 785 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

tttcccagca atcaggactt gtattggtca 

cttgcgctgg tgagagcatc caaagcctgc 

aatgggaaga aggatcaggt ggcacagctg 

agccctagtg tggatgattt ggctctgagc 

cgaatcaatt ctgcgaaact tgtatctgtt 

agtcatgtga cccctcagcc agaagatagt 

cattgcatga atagaatcaa ggagctcact 

ctcatttgta ctctcttccc ctctcatcgt 

atggagctag aatgcttgct ggattgaaag 

actattacca aagattggtg gttaggccag 

tatttttctg tgctatatat gaaaaataat 

cagagattcc taggaaagct gccttattct 

gtaaagatgt tgatggtctc aataaaatgc 
aaaaa 



gaggacgatc aagagctcat aatcccatgc 60 
ctgaagaaaa ttcggatgtt agtggcagag 120 
gatgacattg tggatatttc tgatgaaatc 180 
atatatccac ctatgtgtca cctgaccgtg 240 
ttaaagaagg cacttgaaat tacaaaagca 300 
tggatccctt tacttattaa tgccattgat 360 
cagagtgaac ttgaattatg acttttcagg 420 
catggtcagg ctctgatacc tgcttttaaa 480 
gggagtgcct atctatattt agcaagagac 540 
attgacacct atttataaac catatgcgta 600 
tgcatgattt ctcattcctg agtcatttct 660 
ctttttgcag taaagtatgt tgttttcatt 720 
taacttgcca gtgattaaaa aaaaaaaaaa 780 

785 



<210> 215 
<211> 1409 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgcgaatcgc agcttctgag accagggttg 
cctacagcta tcgccagtcg tcggccacgt 
gtgcgttttg ggccgggggt cgcttttcgc 
cgcggcgtat ccgtgtcctc cgcccgcttt 
ggcggctacg agcggcgtcc tgaccgcgtc 
taaccatgca gaacctcaac gaccgcctgg 
aggcggccaa cggcgagcta gaggtgaaga 
ggccctcccg cgactacagc cctactacac 
ggtgccacca ttgagaactc caggattgtc 
gatgacttcc gaaccaagtt tgagacggaa 
atcaacggcc tgcgcagggt gctggatgag 
cagatcgaag gcctgaagga agagctggcc 
agtacgctga ggggccaagt gggaggccag 
accgatctcg ccaagatcct gagtgacatg 
iaaccggaagg atgctgaagc ctggttcacc 
gctggccaca cggagcagct ccagatgagc 
cttcagggtc ttgagattga gctgcagtca 
acactggcag aaacggaggc gcgctttgga 
agcggtattg aagcccagct gggcgatgtg 
taccascggc tcatggacat caagtcgcgg 
ctgctcgagg gacaggaaga tcactacaac 
agcaggctct ggggcttctg ctgtcctttg 
ggaagggacc cttacccccg gctcttctcc 
ggaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



ctccgtccgt gctccgcctc gccatgactt 60 
cgtccttcgg aggcctgggc ggcggtctcc 120 
gcgcccagca ttcacggggg ctccggcggc 180 
gtgtcctcgt cctcctcggg gggctacggc 240 
cgacgggctg ctggctgggc aacgagaagc 300 
cctcctacct ggacaaggtg cgcaccctgg 360 
tccgcgactg gtaccagaag caggggcctg 420 
gacctccagg acctgcggga caagattctt 480 
ctgcagatcg acaacgcccg tctggctgca 540 
caggctctgc gcatgagcgt ggaggccgac 600 
ctgaccctgg ccaggaccga cctggagatg 660 
tacctgaaga agaaccatga ggaggaaatc 720 
gtcagtgtgg aggtggattc cgctccgggc 780 
cgaagccaat atgaggtcat ggccgagcag 840 
agccggactg aagaattgaa ccgggaggtc 900 
aggtccgagg ttactgacct gcggcgcacc 960 
cagctgagca tgaaagctgc ct4:ggaagac 1020 
gcccagctgg cgcatatcca ggcgctgatc 1080 
•cgagctgata gtgagcggca gaatcaggag 1140 
ctggagcagg agattgccrac ctaccgcagc 1200 
aatttgtctg cctccaaggt cctctgaggc 1260 
gagggtgtct tctgggtaga gggatgggaa 1320 
tgacctgcca ataaaaattt atggtccaag 1380 

1409 



<210> 216 

<211> 575 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 



WO(»3/(»5802I ^ ^ PCT/EWI3AM»270 

112/390 

gatgcttacc gaatccggag atcctgagga ggaggaagag gaagaggagg aattagtgga 120 
tcccctaaca acagtgagag agcaatgcga gcagttggag aaatgtgtaa aggcccggga 180 
gcggctagag ctctgtgatg agcgtgtatc ctctcgatca catacagaag aggattgcac 240 
ggaggagctc tttgacttct tgcatgcgag ggaccattgc gtggcccaca aactctttaa 300 
caacttgaaa taaatgtgtg gacttaattc accccagtct tcatcatctg ggcatcagaa 360 
tatttcctta tggttttgga tgtaccattt gtttcttatt tgtgtaactg taagttcaca 420 
tgaacctcat gggtttggct taggctggta gcttctatgt aattcgcaat gattccatct 480 
aaataaaagt tctatgatct gcaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 540 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 57 S 



<210> 217 

<211> 1880 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 ^ ^„ 

tggagcgccg cgactcgggc tgagggagct cgggccaatc agagggacgg ccccagaatg 60 
gcatggtaga tggaacgcag ctgagaggtc tgacaagatg taccaggtcc cactaccact 120 
ggatcgggat gggaccctgg tacggctccg cttcaccatg gtggccctgg tcacggtctg 180 
ctgtccactt gtcgccttcc tcttctgcat cctctggtcc ctgctcttcc acttcaagga 240 
gacaacggcc acacactgtg gggtgcccaa ttacctgccc tcggtgagct cagccatcgg 300 
cggggaggtg ccccagcgct acgtgtggcg tttctgcatc ggcctgcact cggcgcctcg 360 
cttcttggtg gccttcgcct actggaacca ctacctcagc tgcacctccc cgtgttcctg 420 
ctatcgcccg ctctgccgcc tcaacttcgg cctcaatgtc gtggagaacc tcgcgttgct 480 
agtgctcact tatgtctcct cctccgagga cttcaccatc cacgaaaatg ctttcattgt 540 
gttcattgcc tcatccctcg ggcacatgct cctcacctgc attctctggc ggttgaccaa 600 
gaagcacaca gtaagtcagg aggatcgcaa gtcctacagc tggaaacagc ggctcttcat 660 
catcaacttc atctccttct tctcggcgct ggctgtctac tttcggcaca acatgtattg 720 
tgaggctgga gtgtacacca tctttgccat -cctggagtac actgttgtct taaccaacat 780 
ggcgttccac atgacggcct ggtgggactt cgggaacaag gagctgctca taacctctca 840 
gcctgaggaa aagcgattct gaacccttca gtcctgcttg ggaggacgca gcccactgcc 900 
cagaaacaag aaacacgata ccattctggc cttccccacc ccacatcctc tcttggcctt 960 
actgaagatg ggggaagggt aagaaggaag ggtgtaggcc aaggctcacc ccagtgctgc 1020 
tggcttctcc tctccacccc tcatatgggc gtggggtcct caaacatcac ctttacctga 1080 
gaggccccaa gaagctgagc tggcagagag ctccaccatt tggtgctaaa aaaaaaaaac 1140 
gtcctgaggt tcatgaccac catccagttt ctggccttta cacagtcacc tttcactgag 1200 
gtcaggagcc cctgagcagt ggctgctccc tgacaaccac agccattbct ctgcacgggg 1260 
gtcattcata ggactaatgt atttcatgat ctactgtgca catccaggcc tgtggccaca 1320 
gttcccctgc taaagttgct caggtgttct agtcctgact tcaccttttt gatttggtgt 1380 
gtgccctagg gtatgtaccc ttccccatct gagcctcggt gtgtccatgt gtctggcggg 1440 
ggatgggtgg actgtatgat ttccaagggc tctaccagtc agtggttctg atgtcat-cgg ISOO 
gtggaggtgg tgttctatac ctaaaggatg acctgctcca gaaacagcac cagcacagca 1S60 
tgtattttct tctcttctga aagttctggc ttgtagaccc ctcccttcct ttgcaaaggt 1620 
atgggataga ggggtcagat gcagatctct actgtaaaat gggctccctg gtatcfccctg 1680 
tcttccctac tgctccaaac cctaaatttt ggttgtacat tttatttgaa aggaaaataa 1740 
attttttttt tgggccaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1800 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1860 

no OA 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



<210> 218 
<211> 882 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ccgaacgcaa -catgaaggtg ctccttgccg ccgccctcat <!gcggggtcc gtcttcttcc 60 
tgctgctgcc gggaccttct gcggccgatg agaagaagaa ggggcccaaa gtcaccgtca 120 
aggtgtattt tgacctacga attggagatg aagatgtagg ccgggtgatc tttggtctct 



180 



WO«3/05«(»21 PCT/EWI3/«027« 
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gatttggcta caaaaacagc aaattccatc gtgtaatcaa ggacttcatg atccagggcg 300 
gagacttcac caggggagat ggcacaggag gaaagagcat ctacggtgag cgcttccccg 360 
atgagaactt caaactgaag cactacgggc ctggctgggt gagcatggcc aacgcaggca 420 
aagacaccaa cggctcccag ttcttcatca cgacagtcaa gacagcctgg ctagatggca 480 
agcatgtggt gtttggcaaa gttctagagg gcatggaggt ggtgcggaag gtggagagca 540 
ccaagacaga cagccgggat aaacccctga aggatgtgat catcgcagac tgcggcaaga 600 
tcgaggtgga gaagcccttt gccatcgcca aggagtaggg cacagggaca tctttctttg 660 
agtgaccgtc tgtgcaggcc ctgtagtccg ccacagggct ttgagctgca ctggccccgg 720 
tgctggcatc tggtggagcg gacccactcc cctcacattc cacaggccca tggactcact 780 
tttgtaacaa actcctacca acactgacca ataaaaaaaa atgtgggttt ttttttttta 840 
aataaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aa 882 



<210> 219 

<211> 2289 

<212> DNA 

<213> Homo sapleilB 

<400> 1 

cggggttggt ggcagcggcg gtagcagcaa tggactttct cctggggaac ccgttcagct 60 
ctccagtggg acagcgcatc gagaaagcca cagatggctc cctgcagagc gaggactggg 120 
ccctcaacat ggagatctgc gacatcatca acgagacgga ggaaggtccc aaagatgccc 180 
tccgagcagt aaagaagaga atcgtgggga ataagaactt ccacgaggtg atgctggctc 240 
tcacagtctt agaaacctgt gtcaagaact gcgggcaccg cttccacgtg ctggtggcca 300 
gccaggactt cgtggagagt gtgctggtga ggaccatcct gcccaagaac aacccaccca 360 
ccatcgtgca tgacaaagtg ctcaacctca tccagtcctg ggctgacgcg ttccgcagct 420 
cgcccgatct gacaggtgtg gtcaccatct atgaggacct gcggaggaaa ggcctggagt 480 
tccccatgac tgacctggac atgctgtcac ccatccacac accccagagg accgtgttca 540 
actcagagac acaat<:agga caggattctg tgggcactga ctccagccag caagaggact 600 
ctggccagca tgctgcccct ctgcccgccc cgcccatact ctccggtgac acgcccatag 660 
caccaacccc ggaacagatt gggaagctgc gcagtgagct ggagatggtg agtgggaacg 720 
tgagggtgat gtcggagatg ctgacggagc tggtgcccac ccaggccgag cecgcagacc 780 
tggagctgct gcaggagctc aaccgcacgt gccgagccat gcagcagcgg gtcctggagc 840 
tcatccctca gatcgccaat gagcagctga cagaggagct gctcatcgtc aatgacaatc 900 
tcaacaatgt gttcctgcgc catgaacggt ttgaacggtt ccgaacaggc cagaccacca 960 
aggccccaag tgaggccgag ccggcagctg acctgatcga catgggccct gacccagcag 1020 
ccaccggcaa cctctcatcc cagctggcag gaatgaacct gggctccagc agtgtgagag 1080 
ctggcctgca gtctctggag gcctctggtc gactggaaga tgagtttgac atgtttgcgc 1140 
tgacacgggg cagctcactg gctgaccaac ggaaagaggt aaaatacgaa gecccccaag 1200 
<:aacagacgg cctggctgga gccctggacg cccggcagca gagcactggc gcgatcccag 1260 
tcacccaggc ctgcctcatg gaggacatcg agcagtggct gtccactgac gtgggtaatg 1320 
atgcggaaga gcctaagggg gtcaccagcg aagaatttga caaattcctg gaagaacggg 1380 
ccaaagccgc ggaccgattg cccaacctct ccagcccctc agctgagggg «ccccgggtc 1440 
ccccatctgg cccagcgccc cggaagaaga cccaggagaa agatgatgac atgctgtttg ISOO 
ccttatgagt gtggggtctg gcaccctgca gcccaggtcc ccactgctct cacaccctta 1560 
ggctgggacc tccctccctc ctctggtgtt aaggctgctt tgggggtggc ttgttacccc 1620 
cttttcctcc tctttgaaga cggagctgcc ccagctgtgg ctgggggtgt ggaggcagtg 1680 
ggatgaactg ggggacaggt ctgcgctgca gtgggatctg gctgctctgc ctcctttccc 1740 
accccagctg accatgagac tttgctgaga agtggaggcc ccaggacagg ctggc<;ggct. 1800 
ggctggctgc ttgacccagt gtgactcfccc ttcactgagt gataccctgc tccgggccca 18€0 
tgccccaagg agcccttcag agcccacact gccagtcgag gcctggctgg aggctggcca 1920 
cagtggaaat tctgccgagc ctcttgtccc ttccctgctc tgctgcatgg ggccccatgg 1980 
ctttggctgg ccactgaggg tagggtgtgg aggtgtgagg cccccctgag gagctgcggc 2040 
ggcccaggta cgaagctgca actctgcgcg cagtgggcga gatcbcatca gccccaggct 2100 
gcaggtgagg cttcagggga tgctggggcc ccactgcccc tccgctgcct tgccctccat 21€0 
ccttcctctg ttccttctgg ccgggcacca cagcactggg gctcacctct tggttgafccc 2220 
tcttgtactg ggagaggtgc <:ttttgtatc cccaattaaa -^tagaaaac caaaaaaaaa 2280 
aaaaaaaaa 2289 



wo 03/058021 





PCT/EPt>3/00270 



114/390 



<211> 712 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ccagctgccc accctctgga cattcaccca gccaggtggt ctcgtcacct cagaggctcc 60 
gccagactcc tgcccaggcc aggactgagg caagcctcaa ggcacttcta ggacctgcct 120 
cttctcacca agatgaactc actggtttct tggcagctac tgcttttcct ctgtgccacc 180 
cactttgggg agccattaga aaaggtggcc tctgtgggga attctagacc cacaggccag 240 
cagctagaat ccctgggcct cctggccccc ggggagcaga gcctgccgtg caccgagagg 300 
aagccagctg ctactgccag gctgagccgt cgggggacct cgctgtcccc gccccccgag 360 
agctccggga gccgccagca gccgggcctg tccgcccccc acagccgcca gatccccgca 420 
ccccagggcg cggtgctggt gcagcgggag aaggacctgc cgaactacaa ctggaactcc 480 
ttcggcctgc gcttcggcaa gcgggaggcg gcaccaggga accacggcag aagcgctggg 540 
cggggctggg gcgcaggtgc ggggcagtga acttcagacc ccaaaggagt cagagcatgc 600 
ggggcggggg cggggtgggg gggacgtagg gctaagggag ggggcgctgg agcttccaac 660 
ccgaggcaat aaaagaaatg ttgcgaactc aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aa 712 



<210> 221 
<211> 545 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 



gagagcagag cgcggcggct ggaagctgct aagtcagagc cgcgatgttc cggattgagg 60 
gcctcgcgcc gaagctggac ccggaggaga tgaaacggaa gatgcgcgag gatgtgatct 120 
cctccatacg gaactttctc at<:tacgtgg ccctcctgcg agtcactcca tttatcttaa 180 
agaaattgga cagcatatga agacaggaca tcacatatga atgcacgata tgaagagcct 240 
ggttacagtt tcgactcctc tctgcaagtg aataggccca gaaaggtgta agagactctt 300 
tgaatggaca taaaattctg cttgttaaga acaagtttgg ctctggtaac tgaccttcaa 360 
agctaaaata taaaactatt tgggaagtat gaaacgatgt ctcgtgatct ggtgtaccct 420 
tatccctgtg acgtttggcc tctgacaata ctggtataat tgtaaataat gtcaaactcc 480 
gttttctagc aagtattaag ggagctgtgt <:tgaaatggc actgtcttgt cagtcatttc 540 
tgttt 545 



<210> 222 
<211> 547 
<:212> DNA 
<213> Homo sapiens 



gcggggtccg tggtgcggga tcgagattgc gggctatggc gccgaaggtt tttcgtcagt €0 
actgggatat ccccgatggc accgattgcc accgcaaagc ctacagcacc accagtattg 120 
ccagcgtcgc tggcctgacc gccgctgcct acagagtcac actcaatcct ccgggcacct 180 
tccttgaagg agtggctaag gttggacaat acacgttcac tgcagctgct gtcggggccg 240 
tgtttggcct caccacctgc atcagcgccc atgtccgcga gaagcccgac gaccccctga 300 
actacttcct cggtggctgc gccggaggcc tgactctggg agcacgcacg cacaactacg 360 
ggattggcgc cgccgcctgc gtgtactttg gcatagcggc ctccctggtc aagatgggcc 420 
ggctggaggg ctgggaggtg tttgcaaaac ccaaggtgtg agccctgtgc ctgccgggac 480 
ctccagcctg cagaatgcgt ccagaaataa attctgtgtc tgtgtgtgaa aaaaaaaaaa 540 
aaaaaaa 547 



<210>'223 

<211> 1866 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 



<400> 1 



wo 03/058021 



115/390 



PCT/EPO3/0O27O 



<400> 1 

cgacactatc cgtgcggcca ggcggagacc 
accgcccaac atggcctcgg agagtgggaa 
ggaccccatc atggagaagt tcaacgcgtc 
ggatgttcaa ggcagcaaag cctacagcag 
ggccgagatg gaccagatac tccatggcct 
caccttcaaa ctgaactcca atgatgagga 
ggagctcatt ggtgcaacgg cagggaagct 
ggtcacagac ctcaggctgt ggatgcggca 
ggagctcatt aggaccatgg tggatcgggc 
gtacacccat ttgcagaggg cccagcccat 
cgtggcactg acccgagact ctgagcggct 
gcccctgggg agtggggcca ttgcaggcaa 
agcaggtgag acgtcctgcc cctcctcccc 
cctgcagaca cacctgaaac cagagggcag 
cattgcctat gggcactgag gtcatcaagt 
tactgagaga ctcagggctc ctgcctccct 
agctgttgcc ccaccctgat caggggaggg 
ccactccctg tcctccagct tagccctgct 
ggccatcact ctcaacagca tggatgccac 
gttctgggct tcgctgtgca tgacccatct 
ctgcaccaag gaattcagct tcgtgcagct 
gatgccccag aagaaaaacc ccgacagttt 
gtttgggcgg tgtgccgggc tcctgatgac 
agacttacag gaggacaagg aagctgtgtt 
ccaggtggcc actggcgtca tctctacgct 
tctcagcccc gacatgctgg ccactgacct 
attccgccag gcccacgagg cctccgggaa 
cgccctcaac cagctgtcac tgcaggagct 
cgtgatctgc gtgtgggact acgggcacag 
tgcgcgctcc agcgtcgact ggcagatccg 
ggcctaggtc ctcccacacc tgccccctaa 
aaaaaa 



cggaggaccg aagcttccgg acgacgagga 60 
gctttggggt ggccggtttg tgggtgcagt 120 
cattgcctac gaccggcacc tttgggaggt 180 
gggcctggag aaggcagggc tcctcaccaa 240 
agacaaggtg gctgaggagt gggcccaggg 300 
catccacaca gccaatgagc gccgcctgaa 360 
gcacacggga cggagccgga atgaccaggt 420 
gacctgctcc acgctctcgg gcctcctctg 480 
agaggcggaa cgtgatgttc tcttcccggg 540 
ccgctggagc cactggattc tgagccacgc 600 
gctggaggtg cggaagcgga tcaatgtcct 660 
tcccctgggt gtggaccgag agctgctccg 720 
agggagaatc accctcagca cccgccaaga 780 
gggcctgtgg ctcctggtga' aaccttcatt 840 
tcaggggtca ctcatggcag ggatgcctgg 900 
cctgggactg tgcaaaagat ccctcccccc 960 
ggctgggcaa cctagttggg ggagaggggg 1020 
tcctcccacc cccccagaac tcaactttgg 1080 
tagtgagcgg gactttgtgg ccgagttcct 1140 
cagcaggatg gccgaggacc tcatcctcta 1200 
ctcagatgcc tacagcacgg gaagcagcct 1260 
ggagctgatc cggagcaagg ctgggcgtgt 1320 
cctcaaggga cttcccagca cctacaacaa 1380 
tgaagtgtca gacactatga gtgccgtgct 1440 
gcagattcac caagagaaca tgggacaggc 1500 
tgcctattac ctggtccgca aagggatgcc 1560 
agctgtgttc atggccgaga ccaagggggt 1620 
gcagaccatc agccccctgt tctcgggcga 1680 
tgtggagcag tatggtgccc tgggcggcac 1740 
ccaggtgcgg gcgctactgc aggcacagca 1800 
taaagtgggc gcgagaggaa aaaaaaaaaa 1860 

1866 



<210> 224 

<211> 1427 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcgaatcgca gcttctgaga ccagggttgc tccgtccgtg ctccgcctcg ccatgacttc 60 
ctacagctat cgccagtcgt cggccacgtc gtccttcgga ggcctgggcg gcggctccgt 120 
gcgttttggg ccgggggtcg cctttcgcgc gcccagcatt cacgggggct ccggcggccg 180 
cggcgtatcc gtgtcctccg cccgctttgt gtcctt:gtcc tcctcggggg cctacggcgg 240 
cggctacggc ggcgtcctga ecgcgtccga cgggctgctg gcgggcaacg agaagctaac 300 
catgcagaac ctcaacgacc gcctggcctc ctacctggac aaggtgcgcg ccctggaggc 360 
ggccaacggc gagctagagg tgaagatccg cgactggtac cagaagcagg ggcctgggcc 420 
ctcccgcgac tacagccact actacacgac catccaggac ctgcgggaca agattcttgg 480 
tgccaccatt gagaactcca ggattgtcct gcagatcgac aatgcccgtc ^ggctgcaga 540 
tgacttccga accaagtttg agacggaaca ggctctgcgc atgagcgtgg aggccgacat 600 
caacggcctg cgcagggtgc tggatgagct gaccctggcc aggaccgacc tggagatgca 660 
gatcgaaggc ctgaaggaag agctggccta cctgaagaag aaccatgagg aggaaatcag 720 
tacgctgagg ggccaagtgg gaggccaggt cagtgtggag gtggattccg ctccgggcac 780 
<:gatctcgcc aagatcctga gtgacatgcg aagccaatat gaggtcatgg ccgagcagaa 840 
ccggaaggat gctgaagcct ggttcaccag ccggactgaa gaattgaacc gggaggt<3gc 900 
tggccacacg gagcagctcc agatgagcag gtccgaggtt actgacctgc ggcgcaccct 9€C 
t:cagggtctt gagattgagc tgcagtcaca gctgagcatg aaagctgcct tggaagacac 1020 
actggcagaa acggaggcgc gctttggagc ccagctggcg catatccagg cgctgatcag lOSO 
cggtattgaa gcccagctgg gcgatgtgcg agctgatagt gagcggcaga atcaggagta 1140 
ccagcggctc atggacatca agtcgcggct ggagcaggag attgccacct accgcaqcct 1200 
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caggctctgg ggcttctgct gtcctttgga gggtgtcttc tgggtagagg gatgggaagg 1320 
aagggaccct tacccccggc tcttctcctg acctgccaat aaaaatttat ggtccaaggg 1380 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 1427 



<210> 225 

<211> 1596 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtctggttgg agctgttgtc ttgtatgctc 
taggccgagt ccaccgcccg agtctgctgc 
tccccggcct ggggtgagca gagcgaccac 
tgcgccctat gcccccgcgc ccccaccgcc 
aacgcgccac cgcggggccc gggtgcagct 
gaggtgagca gtgagcggcg agcgggaggg 
gcccgggccc ggcccgctca tggcggccat 
cgcgtgtggc aagacgtgcc tgctgatcgt 
cgtgcccacc gtcttcgaga actatgtggc 
gctggcgctg tgggacacgg cgggccagga 
cccggacacc gacgtcattc tcatgtgctt 
catccccgag aagtgggtcc ccgaggtgaa 
ggtggccaac aaaaaagacc tgcgcagcga 
gaagcaggaa cccgtgcgca cggatgacgg 
cgactacctc gagtgctctg ccaagaccaa 
cacgcgcgcc gcgctgcaga agcgctacgg 
ggtgctatga gggccgcgcc cgtcgcgcct 
ccagtccccc gcgagcccgg agaaggggag 
gcctggcatc tgtctgctga cgcctctggc 
gcccccatcc cagtgtctgt gtgcgtccag 
agtgccaagg gtcccctgag <:atgcttttc 
tgtgtctgtt cgactcccct cgccccattt 
gcgagattgg cgcgggagtg tggccgcgcc 
gcttgatatc ccttgtctgt aacatagacc 
gttgtcttgt tttttatttt ttaaataaac 
gtttacataa aagttctata agctgtgtat 
atgatgatga catttaaaaa aaaaaaaaaa 



agcgaggccc ggagagaccc gggagagagc 60 
ccgagcccgc gttacgcaca aagccgccga 120 
cgcccgggag cagcgcggcg agacgcacgg 180 
cccgccgcgg casccgaagc gcagcgagag 240 
agcgaccctc tcgccacctg cgcgcagccc 300 
cagcgaggcg ttcgcgggcc ccctcctgct 360 
ccgcaagaag ctggtggtgg tgggcgacgg 420 
gttcagtaag gacgagttcc ccgaggtgta 480 
cgacattgag gtggacggca agcaggtgga 540 
ggactacgac cgcctgcggc cgctctccta 600 
ctcggtggac agcccggact cgctggagaa 660 
gcacttctgt cccaatgtgc ccatcatcct 720 
cgagcatgtc cgcacagagc tggcccgcat 780 
ccgcgccatg gccgtgcgca tccaagccta 840 
ggaaggcgtg cgcgaggtct tcgagacggc 900 
ctcccagaac ggctgcatca actgctgcaa 960 
gcccctgccg gcacggctcc ccctcctgga 1020 
acccgtgtcc cacaaggacc <;caccggcct 1080 
ttgcgccagg acttggcgtg ggcaccgggc 1140 
ctgtgttgca caggcctggg ctccccactg 1200 
tgaagagccg ggcctcagag tgtgtggctg 1260 
tcaccccacc cccgcctctg atccccgggg 1320 
ccatcagatg ttctoccttc accagcggga 1380 
cctccctccc agtggtactt ctactaaatt 1440 
tgacaaatga caaaatggtg agcttatgat 1500 
acagtttttt atgtaaaata ttaaaagact 1560 
aaaaaa 1596 



<210> 226 
<211> 581 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cacagactca gagagaaccc accatggtgc 
ccgcctgggg taaggtcggc gcgcacgctg 
tgttcctgtc cttccccacc accaagacct 
ctgcccaggt taagggccac ggcaagaagg 
acgtggacga -catgcccaac gcgctgtccg 
gggtggaccc ggtcaacttc aagctcctaa 
acctccccgc cgagttcacc cctgcggtgc 
•tgagcaccgt gctgacctcc aaataccgtt 
ccccttgggc ctcccoccag cccctcctcc 
gaataaagtc tgagtgggcg gcaaaaaaaa 



tgtctcctgc cgacaagacc aacgtcaagg 60 
gcgagtatgg tgcggaggcc ctggagagga 120 
acttcccgca cttcgacctg agccacggct 180 
tggccgacgc gctgaccaac gccgtggcgc 240 
ccctgagcga cctgcacgcg <:acaagcttc 300 
gccactgcct gctggtgacc ctggccgccc 3*60 
acgcctccct ggacaagttc ctggcttctg 420 
aagctggagc ctcggtggcc atgcttcttg 480 
ccttcctgca cccgtacccc <:gtggtct'tt 540 
aaaaaaaaaa a S81 



<210> 227 
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<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cccagcgccc cacgcgcccc cgcgcccagg 
cccgcgccgc catgggagtg gagggctgca 
tcaatttcgt cttctggctg gctggaggcg 
atgacccgca gaccaccaac ctcctgtatc 
ccttctatgt aggcatctac atcctcatcg 
tcctgggctg ctacggggcc atccaggaat 
gcctggtcat cctgtttgcc tgtgaggtgg 
accagatcgc caaggatgtg aagcagttct 
atgatgacgc caacaacgcc aaggctgtgg 
gtggctccag cacactgact gctttgacca 
cgggcagcaa catcatcagc aacctcttca 
tcttctccgg gaagctgtac ctcatcggca 
tcttcgagat gatcctgagc atggtgctgt 
gaggccccgc agctctggcc acagggacct 
tccgaggggg ccatcaccgc ctgtgtatat 
gcctttttac ttttggggtt ttgtttttgt 
gacgtcacat gtaggtggcg tgtatgagtg 
gcaggggtcc ttctgccctg gggtcccagg 
SgSfagccact cgcccagaga ctcagcttgg 
gcccgtcctg tgggctgcac agctcacctt 
tctgtgggca ctctctgcct tcatgcacct 
atcacaacat cctgactccg tcatttaata 
aaaaaaaaaa aaaa 



accggcccgc gccccgcagg ccgcccgccg 60 
ccaagtgcat caagtacctg ctcttcgtct 120 
tgatcctggg tgtggccctg tggctccgcc 160 
tggagctggg agacaagccc gcgcccaaca 240 
ctgtgggcgc tgtcatgatg ttcgttggct 300 
cccagtgcct gctggggacg ttcttcacct 360 
ccgccggcat ctggggcttt gtcaacaagg 420 
atgaccaggc cctacagcag gccgtggtgg 480 
tgaagacctt ccacgagacg cttgactgct 540 
cctcagtgct caagaacaat ttgtgtccct 600 
aggaggactg ccaccagaag atcgatgacc 660 
ttgctgccat cgtggtcgct gtgatcatga 720 
gctgtggcat ccggaacagc tccgtgtact 780 
ctgcagtgcc ccctaagtga cccggacact 840 
aacgtttccg gtattactct gctacacgta 900 
tctgaacttt cctgttacct tttcagggct 960 
gagacgggcc tgggtcttgg ggactggagg 1020 
gtgctctgcc tgctcagcca ggcctctcct 1080 
ccaacttggg gggctgtgtc cacccagccc 1140 
gttccctcct gccccggttc gagagccgag 1200 
gtcctttcta acacgtcgcc ttcaactgta 1260 
aagaaggaac atcaggcatg ctaaaaaaaa 1320 

1334 



<210> 228 
<211> 1840 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgcgtccgcc ccgcgagcac agagcctcgc ctttgccgat ccgccgcccg tccacacccg 60 
ccgccagctc accatggatg atgatatcgc cgcgctcgtc gtcgacaacg gctccggcat 120 
gtgcaaggcc ggcttegcgg gcgacgatgc cccccgggcc gtcttcccct ocatcgtggg 180 
gcgccccagg caccagggcg tgatggtggg catgggtcag aaggattcct atgtgggcga 240 
cgaggcccag agcaagagag gcatcctcac cctgaagtac cccatcgagc acggcatcgt 300 
caccaactgg gacgacatgg agaaaatctg gcaccacacc ttctacaatg agctgcgtgt 360 
ggctcccgag gagcaccccg . tgctgctgac 43gaggccccc ctgaacccca aggccaaccg 420 
cgagaagatg acccagatca tgtttgagac cttcaacacc ccagccatgt acgttgctat 480 
ccaggctgtg ctatccctgt acgcctctgg ccgtaccact ggcatcgtga tggactccgg 540 
tgacggggtc acccacactg tgcccatcta cgaggggtat gccctccccc atgccatcct €00 
gcgtctggac ctggctggcc gggacctgac tgactacctc atgaagabcc tcaccgagcg €60 
cggctacagc ttcaccacca cggccgagcg ggaaatcgtg cgtgacat^a aggagaagct 720 
gtgctacgtc gccctggact tcgagcaaga gatggccacg gctgcttcca gctcctccct 780 
ggagaagagc tacgagctgc ctgacggcca ggtcatcacc attggcaatg agcggttecg 840 
ctgccctgag gcactcttcc agccttcctt cctgggcatg gagtcctgtg gcatccacga 900 
aactaccttc aactccatca tgaagtgtga cgtggacatc cgcaaagacc ^gtacgccaa 960 
cacagtgctg tctggcggca ccaccatgta ccctggcatt gccgacagga tgcagaagga 1020 
gatcactgcc ctggcaccca gcacaatgaa gatcaagatc attgctcctc ctgagcgcaa 1080 
gtactccgtg tggatcggcg gctccatcct ggcctcgct^ tccaccttcc agcagatgtg 1140 
gatcagcaag caggagtatg acgagtccgg cccctccatc gtccaccgca aatgcttcta 1200 
gg^ggactat gacttagttg cgttacaccc tttcttgaca aaaectaact tgcgcagaaa 1260 
acaagatgag attggcatgg ctttatttgt tttttttgtt ttgttttggt tttttttttt 1320 
tttttggctt gacteaggat ttaaaaactg ^aacggtgaa ggtgacagca gtcggttgga 1380 
gcgagcatcc cccaaagttc acaatgtggc cgaggacttt gattgcacat tgttgttttt 1440 
ttaatagtca ttecaaatat gagatgcgtt gttacaggaa gtcccttgcc atcctaaaag ISOO 
ccaccccact tctctctaa<j Qaciaatqacc -caatcctcte r.naarrt-nnar. 
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acttttttat tttgttttat tttgaatgat 

tgtcccccaa cttgagatgt atgaaggctt 

cagggcttac ctgtacactg acttgagacc 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gagccttcgt gccccccctt cccccttttt 1680 
ttggtctccc tgggagtggg tggaggcagc 1740 
agttgaataa aagtgcacac cttaaaaatg 1800 
aaaaaaaaaa 1840 



<210> 229 
<211> 1204 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gagcagcgat ggacggtcgg gtgcagctga 
ctgcgacgcg tcgctggagg aacccgattc 
accgactccc ggagttcatc gtgcagacgg 
tctccagcga cgccctgaag gtgacgttcc 
agtgggtgat cccctacatc aagaaggaga 
tggccgagat gaagcgagtc tttggatggg 
cctcgggcct gggggcgggt gctctgggga 
gtcgccaccg gcgccctccc tccgcgcctc 
gcgctcctgt tccctcccgc gtagtgcttg 
ctgctgccgc ccctgggcct cactctggag 
agcccctccc atgtacattt ggacgctgtc 
tacacactgg acagaccacc cactgccgcc 
gccagacgac tacatcattc tgcccacaga 
gcatcccacc gacagactgc tgctcctagt 
tggccacagt ccctggacag tgatccagac 
ttcagcgaga cctatttcct ccccaccccc 
ggtgttcctg gcagccaaat cgagtctctc 
cataacgcag tattctgagt ttgcaactgt 
gtaacccctg cattctgctc tgctctaata 
tcaataaatg tcagacatta ttgaaaagaa 
aaaa 



taaaggccct cctggccttg ccgatccggc 60 
cctttcccga gacgtttgac ggcgataccg 120 
gctcctacat gttcgtggac gagaacacgt 180 
tcatcacccg cctcacaggg cccgccctgc 240 
gccccctcct caatgattac cggggctttc 300 
aggaggacga ggacttctag gccgggagac 360 
gggtccgctg tgttactggc cgccgccagg 420 
cctccccctc gagccgccgc gatgtcccct 480 
cctttgttcc aggaatagcg ctccaggctc 540 
cgagccgccg ccctctcctt ccagccagcc 600 
ctgcgctcca gctgcaagct gggctcctgt 660 
gctgccaagc cctctcctcc ccaccagact 720 
cctgcgctgc cacagccatc gccatccatc 780 
gatctggact cacctcggag gtatttgggc 840 
agctggccgc cccccaaggg atctgtcacc 900 
agaaacctct tgtgttcttg cctaggccca 960 
attttctctt gtggaccagt tagttttgcc 1020 
ctctctgatg tgtgcctttt gttcaacaca 1080 
cactacctgg agaaagtctt ttccttattt 1140 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1200 

1204 



<210> 230 
<211> 1376 
<212> DNA 

<213>.Homo sapiens 
<400> 1 

gttgctccgt ccgtgctccg cctcgccatg 
acgtcgtcct tcggaggcct gggcggcggc 
cgcgcgccca gcattcacgg gggctecggc 
tttgtgtcct cgtcctcctc gggggcctac 
tccgacgggc tgctggcggg caacgagaag 
gcctcctacc tggacaaggt gcgcgccctg 
atccgcgact ggtaccagaa gcaggggcct 
acgaccatcc aggacctgcg ggacaagatt 
gtcctgcaga tcgacaatgc ccgtctggct 
gaacaggctc tgcgcatgag cgtggaggcc 
gagctgaccc tggccaggac cgacctggag 
gcctacctga agaagaacca tgaggaggaa 
caggtcagtg tggaggtgga ttccgctccg 
atgcgaagcc aatatgaggt catggccgag 
accagccgga ctgaagaa^t gaaccgggag 
agcaggtccg aggttactga cctgcggcgc 
tcacagctga gcatgaaagc tgccttggaa 
ggagcccagc tggcgcatat ccaggcgctg 
gtgcgagctg atagtgagcg gcagaatcag 



acttcctaca gctatcgcca gtcgtcggcc 60 
tccgtgcgtt ttgggccggg ggfccgccttt 120 
ggccgcggcg tatccgtgtc ctccgcccgc 180 
ggcggcggct acggcggcgt cctgaccgcg 240 
ctaaccatgc agaacctcaa cgaccgcctg 300 
gaggcggcca acggcgagct agaggtgaag 360 
gggccctccc gcgactacag ccactactac 420 
cttggtgcca ccattgagaa ctccaggatt 480 
gcagatgact tccgaaccaa gtttgagacg 540 
gacatcaacg gcctgcgcag ggtgctggat 600 
atgcagatcg aaggcctgaa ggaagagctg 660 
atcagtacgc tgaggggcca agtgggaggc 720 
ggcaccgatc tcgccaagat cctgagtgac 780 
<:agaaccgga aggatgctga agcctggttc 840 
gtcgctggcc acacggagca gctccagatg 900 
acccttcagg gtctfcgagat ^gagctgcag 960 
gacacactgg cagaaacgga ggcgcgcttt 1O20 
atcagcggta ttgaagccca gctgggcgat 1080 
gagtaccagc ggctcatgga cai:caagtcg 1140 
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aacaatttgt ctgcctccaa ggtcctctga ggcagcaggc tctggggctt ctgctgtcct 1260 
ttggagggtg tcttctgggt agagggatgg gaaggaaggg acccttaccc ccggctcttc 1320 
tcctgacctg ccaataaaaa tttatggtcc aagggaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 1376 



<210> 231 
<211> 589 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cacagactca gagagaaccc accatggtgc. tgtctcctgc cgacaagacc aacgtcaagg 60 

ccgcctgggg taaggtcggc gcgcacgctg gcgagtatgg tgcggaggcc ctggagagga 120 

tgttcctgtc cttccccacc accaagacct acttcccgca cttcgacctg agccacggct 180 

ctgcccaggt taagggccac ggcaagaagg tggccgacgc gctgaccaac gccgtggcgc 240 

acgtggacga catgcccaac gcgctgtccg ccctgagcga cctgcacgcg cacaagcttc 300 

gggtggaccc ggtcaacttc aagctcctaa gccactgcct gctggtgacc ctggccgccc 360 

acctccccgc cgagttcacc cctgcggtgc acgcctccct ggacaagttc ctggcttctg 420 

tgagcaccgt gctgacctcc aaataccgtt aagctggagc ctcggtagcc gttcctcctg 480 

cccgctgggc ctcccaacgg gccctcctcc cctccttgca ccggcccttc ctggtctttg 540 

aataaagtct gagtgggcgg caaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 589 



<210> 232 
<211> 898 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gctgctttcg cctccgcctg tggatgctgc gcctctccga acgcaacatg aaggtgctcc 60 
ttgccgccgc cctcatcgcg gggtccgtct tcttcctgct gctgccggga ccttctgcgg 120 
ccgatgagaa gaagaagggg cccaaagtca ccgtcaaggt gtattttgac ctacgaattg 180 
gagatgaaga tgtaggccgg gtgatctttg gtctcttcgg aaagactgtt ccaaaaacag 240 
tggataattt tgtggcctta gctacaggag agaaaggatt tggctacaaa aacagcaaat 300 
tccatcgtgt aatcaaggac ttcatgatcc agggcggaga cttcaccagg ggagatggca 360 
caggaggaaa gagcatctac ggtgagcgct tccccgatga gaacttcaaa ctgaagcact 420 
acgggcctgg ctgggtgagc atggccaacg caggcaaaga caccaacggc tcccagttct 480 
tcatcacgac agtcaagaca gcctggctag atggcaagca tgtggtgttt ggcaaagttc 540 
tagagggcat ggaggtggtg cggaaggtgg agagcaccaa gacagacagc cgggataaac 600 
ccctgaagga tgtgatcatc gcagactgcg gcaagatcga ggtggagaag ccctttgcca 660 
tcgccaagga gtagggcaca gggacatctt tctttgagtg accgtctgtg caggccctgt 720 
agtccgccac agggctctga gctgcactgg ccccggtgct ggcatctggt ggagcggacc 780 
cactcccctc acattccaca ggcccatgga ctcacttttg taacaaactc ctaccaacac 840 
tgaccaataa aaaaaaatgt gggttttttt tttttaataa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 898 



<210> 233 

<211> 1S63 

<212> DNA 

<213> HonuD sapiens 

<400> 1 

ggagtctcgg acccgaagcc gccacagggc gccccgcctc ccgcccgcca tgcccgcgcc 

ccgcgccccg cgcgctctgg cggccgccgc gcccgcgtcc gggaaggcca agctgacgca 

cccggggaag gcgatcctgg -caggcggcct sgcgggtggc atcgagatct gcatcacctt 

ccccaccgag tacgtgaaga cgcagctgca gctggacgag <:gcfccgcacc <;gccgcggta 

xrcggggcatc ggggactgcg tgcggcagac -ggttcgcagc catggcgtcc tgggcctgta 

ccgcggcctt agctccctgc tctacggttc catccccaag gcggccgtca ggtttggaat 

gttcgagttc ctcagcaacc acatgcggga t<?cccaQqaa caactaaaca acacacat.aa 



^0 

120 

180 

240 

300 

360 

4.7n 
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gaccatcaag gtgaagttca tccacgacca 
cttccacggg gttagggaga ttgtgcggga 
cacagccact gtcctgaagc agggctcgaa 
cctgcgcaac tggtaccgag gggacaaccc 
ggtcttcgga gctattgcag gcgcagccag 
taagacccgg atgcagggcc tggaggcgca 
gcagatcctg aagaaggagg ggctcaaggc 
ccgggtctgc ctggatgtgg ccatagtgtt 
caacaaagtg tggaagacgg actaagccta 
cgccagagtg tcctgctacc tttgtctcac 
ttcccacgtc cctcgagctc tgtagcctgg 
tcccccctgt ggtctgtgtg tgacaccacc 
ctggatgtgc atctggccta tgaccctgtg 
ctgtgccccg cctcccgggg tgcccgtgtg 
cggtcccagt ccggtgcctt ccaccctgcc 
gcctggcttc accgcattcc aggggctgca 
ctggccctcg ggccctctct ccgccccgga 
cctgccaagg cagaataaac cggatcctgt 
aaa 



gacctcccca aaccccaagt acagaggatt 540 
acaagggctg aaggggacgt accagggcct 600 
ccaggccatc cgcttcttcg tcatgacctc 660 
caacaagccc atgaaccctc tgatcactgg 720 
tgtctttgga aacactcctc tggatgtgat 780 
caaataccgg aacacgtggg actgcggctt 840 
attctacaag ggcactgtcc cccgcctggg 900 
tgtcatctat gatgaagtgg tgaagctgct 960 
gagaggccgc aaggggaccg ccccaggcac 1020 
gattccagtg cagtagtgcc aaaaggcccc 1080 
tctgtgcatt gtggctgtca aatccatgtg 1140 
actgtgtccc agtgtctggc ccagccatgg 1200 
cctgtgtttc atgttctgtg tcacgtgacc 1260 
gcctgggtcc tcggccctgt agccctggcc 1320 
ctggcctacc acagctgcct ccgggcctcg 1380 
gccccctgct tctcccgcca ttggccttaa 1440 
cagggtggca cccaccactc tcaggaccac 1500 
tgcaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1560 

1563 



<210> 234 
<211> 610 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

agaagaggcg atggcggcga tggcatctct 
cctctcccgc tgctcagccg aggcctgcct 
cacttctgac gctgtcattt ccactgagac 
caagaacagg gtccagaaca tggctctcta 
cactcgaggc caggatgtgg ggcgttatca 
ccacgcaggc acctatgagg ttagattctt 
ggctcagagg aataacgagg acatttccat 
ccatcggggc acttggaacg ggccctgggt 
ccttgtgatc tactacttgg ccttcagtgc 
ccccagccct gcccttgctt ccttcaataa 
aaaaaaaaaa 



<:210> 235 
<211> 566 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



cggcgccctg gcgctgctcc tgctgtccag 60 
ggagccccag atcacccctt cctactacac 120 
cgtcttcatt gtggagat<:t ccctgacatg 180 
tgctgacgtc ggtggaaaac aattccctgt 240 
ggtgtcctgg agcctggacc acaagagcgc 300 
cgacgaggag tcctacagcc tcctcaggaa 360 
catcccgcct ctgtttacag tcagcgtgga 420 
gtccactgag gtgctggctg cggcgatcgg 480 
gaagagccac atccaggcct gagggcggca 540 
acatcacagg acctgggact gcaaaaaaaa 600 

610 



<400> 1 

ccgagctggc ggggtccgtg gtgcgggatc 
tcgtcagtac tgggatatcc ccgatggcac 
cagtattgcc agcgtcgctg gcctgaccgc 
gggcaccttc cttgaaggag tggctaaggt 
-cggggccgtg tttggcctca ccacctgcat 
ccccctgaac tacttcctcg gtggctgcgc 
caactacggg attggcgccg ccgcctgcgt 
gatgggccgg ctggagggct gggaggtgtt 
gccgggacct ccagcctgca gaatgcgtcc 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaeiaa 



gagattgcgg gctatggcgc cgaaggtttt 60 
cgattgccac cgcaaagcct acagcaccac 120 
cgctgcctac agagtcacac tcaatcctcc 180 
tggacaatac acgttcactg cagctgctgt 240 
cagcgcccat gtccgcgaga agcccgacga 300 
^ggaggcctg actctgggag cacgcacgca 360 
gtactttggc atagcggcct ccctggtcaa 420 
tgcaaaaccc aaggtgtgag ccctgtgcct 480 
agaaataaat tctgtgtctg tgtgaaaaaa 540 

S6€ 



<210> 23€ 



wo 03/058021 
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<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cacagtcatc aattatagac cccacaacat gcgccctgaa gacagaatgt tccatatcag 60 
agctgtgatc ttgagagccc tctccttggc tttcctgctg agtctccgag gagctggggc 120 
catcaaggcg gaccatgtgt caacttatgc cgcgtttgta cagacgcata gaccaacagg 180 
ggagtttatg tttgaatttg atgaagatga gatgttctat gtggatctgg acaagaagga 240 
gaccgtctgg catctggagg agtttggcca agccttttcc tttgaggctc agggcgggct 300 
ggctaacatt gctatattga acaacaactt gaataccttg atccagcgtt ccaaccacac 360 
tcaggccacc aacgatcccc ctgaggtgac cgtgtttccc aaggagcctg tggagctggg 420 
ccagcccaac accctcatct gccacattga caagttcttc ccaccagtgc tcaacgtcac 480 
gtggctgtgc aacggggagc tggtcactga gggtgtcgct gagagcctct tcctgcccag 540 
aacagattac agcttccaca agttccatta cctgaccttt gtgccctcag cagaggactt 600 
ctatgactgc agggtggagc actggggctt ggaccagccg ctcctcaagc actgggaggc 660 
ccaagagcca atccagatgc ctgagacaac ggagactgtg ctctgtgccc tgggcctggt 720 
gctgggccta gtcggcatca tcgtgggcac cgtcctcatc ataaagtctc tgcgttctgg 780 
ccatgacccc cgggcccagg ggaccctgtg aaatactgta aaggtgacaa aatatctgaa 840 
cagaagagga cttaggagag atctgaactc cagctgccct acaaactcca tctcagcttt 900 
tcttctcact tcatgtgaaa actactccag tggctgactg aattgctgac ccttcaagct 960 
ctgtccttat ccattacctc aaagcagtca ttccttagta aagtttccaa caaatagaaa 1020 
ttaatgacac tttggtagca ctaatatgga gattatcctt tcattgagcc ttttatcctc 1080 
tgttctcctt tgaagaaccc ctcactgtca ccttcccgag aataccctaa gaccaataaa 1140 
tacttcagta tttcaaaaaa aaaaaaaaaa aa 1172 



<210> 237 
<211> 1448 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cgcttctcag 

cacctgttca 

aaggaggiaa 

gttgcgagga 

agaatgagtg 

aaggtgacca 

aatctggaga 

gtccagacgc 

aaccaagtgg 

gagctgccgc 

gaactgtctc 

ggtttcctgg 

ctagaaactc 

cctccacata 

tatagctcgt 

tatatgaatc 

cagattgaag 

aggtggtgca 

aacaccatgc 

tttgtttttt 

tattaataaa 

actctcttac 

gaaaaatgcc 

tctacttact 

aaaaaaaa 



cagggccgcc 

acctgaagtt 

aggccgaaaa 

tacacgccga 

cgcgagtcga , 

agtcgatggc 

agatttctgc 

agcaaatgga 

atatgctgct 

agggccagac 

agagactggc 

ccatagccac 

tgaacacgcc 

aattaagaaa 

aatgatggta 

tttctcgaag 

gtggttggtt 

taaaagttaa 

agtgtattcg 

ttttttgcct 

tgtggtccta 

tgcttacatt 

gaataacttc 

aaattsagtt 



gacccaaagg 
cgcggccaaa 
ggccaaaatt 
aaatgccatc 
^gcagtggct 
tggtgtggtt 
tttgatggac 
agacacgatg 
ccaggaaatg 
cggctccgtg 
ccgccttcgg 
cctttgaaat 
agaabgctga 
ttcagtattt 
tttttatagc 
atctggtcaa 
tttattatta 
agagagggga 
gtggactgtg 
tcacagtgag 
taatttatac 
ctataaattt 
ctttattatx: 
tttaaaaaga 



agccgtccga 
gaactgagta 
aaaaaggcca 
cgccagaaga 
gccagggtcc 
aagtcgatgg 
aaattcgagc 
agcagcacga 
gcagatgagg 
ggcacgagcg 
gatcaagtgt 
gctctctgtg 
aatgcccttc 
ctgcactctt 
agccttttaa 
aactgtattc 
tttagtgtga 
aagattactt 
ctatttctgt 
actgcaaatg 
tgaaattacc 
ttcacgtgat 
tggaaaaatt 
aaaaaaaaaa 



ctatgtctaa 
ggagtgccaa 
ttcagaaggg 
accaggcggt 
agacggcggt 
atgcgacatt 
accagtt4:ga 
cgacgctcac 
cgggcctcga 
tggcttcggc 
gacggcagaa 
tgttagagag 
tacctttggg 
agctggattc 
cagaactagt 
agtttcctgc 
ttgatagtat 
agtttggtta 
ttatcctttg 
attgttctca 
ttaggatatt 
aattgtcttt 
aaatttgttc 
aaaaaaaaaa 



catggagaaa 
aaaatgcgat 
caacatggaa 
gaatttcttg 
gacgatgggc 
gaagaccatg 
gactctggac 
cactccccag 
cctcaacatg 
ggagcaggat 
cccgctctga 
atactatacc 
tttacagccc 
taaagttctg 
taatttcgtg 
ccagaatgat 
ctagaatggc 
tacagttata 
ggttttggtt 
taacgtatat 
tttgcataat 
gcgtaactgg 
atttatattt 
aaaaaaaaaa 



60 

120 

180 

240 

300 

3-60 

420 

480 

540 

600 

€60 

720 

780 

840 

900 

960 

1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

1380 

1440 

1448 



<210> 238 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/00270 

122/390 ^ 



<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtcgggcggg gccggcgggg tcttcagggt 
acgacgcaga catggcagcg cagaaggacc 
gcggcacgac cctgctgccg aagctgattc 
ggcgccgcgc gaccatccgg ccctggagca 
cccgcaacct gggagagctg tgccagcgcc 
actatgtgtt cgtgttcctg ggcctcatcc 
tggtggctct ggctgtcttt ttcggcgcct 
ccaagcttgt gctctttggc cgagaggtga 
gcatctcctt ccccttcttc tggctggctg 
gagccaccct ggtggtcatc ggctcccacg 
gggaggagct gcagatggaa cccgtgtgag 
ccagctgccc cacccctgcc catgcctgtc 
gccgteccat -cacaagcccg gggagggatc 
tcaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



accgggctgg ttacagcagc tctacccctc 60 
agcagaaaga tg.ccgaggcg gaagggctga 120 
cctccggtgc aggccgggag tggctggagc 160 
ccttcgtgga ccagcagcgc ttctcacggc 24 0 
tcgtacgcaa cgtggagtac taccagagca 300 
tgtactgtgt ggtgacgtcc cctatgttgc 360 
gttacattct ctatctgcgc accttggagt 420 
gcccagcgca tcagtatgct ctggctggag 480 
gtgcgggctc ggccgtcttc tgggtgctgg 54 0 
ctgccttcca ccagattgag gctgtggacg 600 
gtgtcttctg ggacctgccg gcctcccggg 660 
ctgcacggct ctgctgctcg ggcccacagc 720 
ccgcctttga aaataaagct gttatgggtg 780 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 829 



<210> 239 
<211> 1151 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagtggccca aaggcaggag cagcagacaa 
ctcagtggca gatgacacac caccccccga 
gcccctcaac aagagcctgc gccgctcccg 
oagtggtggt agtggcggtg gcagcatgat 
ggctgcagcc gctgcctccc tgttggccaa 
^acaaaagc aaccctacct caaagcacaa 
ggcagagcgg gccacggagc tggcagccga 
gtccacagag atgctgaagc gcgtggtgca 
tgctggcctg cctgacatgg aggctgtggc 
cttcccctac ctgggcgctt tccccatcaa 
tgtgttcctg gccgagagcg cgctgcacat 
agagctggcc tctgccatca gctccggcaa 
gccctgccgg cggcgcatca actgcgagca 
ccatcagatt tgcaaattca gaaaatgtga 
ggagaaggtg atgcttccga cgggagccgc 
cocaaagctg ccctctccgt gcaatgtcac 
gcgaagacaa acggatgcac ccgtctttag 
cctgttttta tatatatatt ttttgttgtc 
aagaaaaaga aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaaa a 



gagtgcagtg gtggctgccg ccgcaccagc 60 
gcgtcggaac aagagcggta tcatcagtga 120 
cccgctctcc cactactctt cttttggcag 180 
gggcggagag tctgctgaca aggccactgc 240 
tgggcatgac ctggcggcgg ccatggcggt 300 
aagtggtgct gtggccagcc tgctgagcaa 360 
gggacagctg acgctgcagc agtttgcgca 42 0 
ggagcatctc ccgctgatga gcgaggcggg 480 
aggtgccgaa gccctcaatg gccagtccga 540 
cccaggcctc ttcattatga ccccggcagg €00 
ggcgogcctg gctgagtacc ccatgcaggg 660 
gaagaagcgg aaacgctgcg gcatgtgcgc 7-20 
gtgcagcagt tgtaggaatc gaaagactgg 780 . 
ggaactcaaa aagaagcctt ccgctgctct 840 
cttccggtgg tttcagtgac ggcggcggaa 900 
tgctcgtgtg gtctccagca agggattcgg 960 
aaccaaaaat attctctcac agatttcatt 1020 
gttttaacat ctccacgtec ctagcataaa 1080 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa t aaaaaaaaa 1140 

1151 



<210> 240 

<211> 1223 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgaaggcggc ggcgatggcg gcggggatag 
cccggcgact gacaggctcc aactacccgg 
-cctctgcaca agaggaggct tccggagtag 
agtcccttcg tgtgacgtct gcgcagaaac 
acaagaggaa tgccatgaac aaggtcttct 
tttcgagaga cgctgactgt cgggcggtgg 



tggcttctcg cagactccgc gacctactga 60 
gactcagtat tagccttcgc -ctcactggct 120 
ccctcggtga agccccagac cacagctatg 180 
atgttctgca tgt<rcagctc aaccggccca 240 
ggagagagat ggtagagtgc ttcaacaaga 300 
tgatctctgg tgcaggaaaa atgttcactg 360 
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123/390 



cccggatcag ctggtacctc cgtgacatca tcactcgata ccaggagacc ttcaacgtca 480 
tcgagaggtg ccccaagccc gtgattgctg ccgtccatgg gggctgcatt ggcggaggtg 540 
tggaccttgt caccgcctgt gacatccggt actgtgccca ggatgctttc ttccaggtga 600 
aggaggtgga cgtgggtttg gctgccgatg taggaacact gcagcgcctg cccaaggtca 660 
tcgggaacca gagcctggtc aacgagctgg ccttcaccgc' ccgcaagatg atggctgacg 720 
aggccctggg cagtgggctg gtcagccggg tgttcccaga caaagaggtc atgctggatg 780 
ctgccttagc gctggcggcc gagatttcca gcaagagccc cgtggcggtg cagagcacca 840 
aggtcaacct gctgtattcc cgcgaccatt cggtggccga gagcctcaac tacgtggcgt 900 
cctggaacat gagcatgctg cagacccaag acctcgtgaa gtcggtccag gccacgactg 960 
agaacaagga actgaaaacc gtcaccttct ccaagctctg agagccctcg cgtcccaggc 1020 
cccagccagg gggccggcct tgtcccgcct catccacaga aagggaggat gggcgatgac 1080 
agttgtttct atgccttctg acccagtttc ccagtttata actttatgac aatgagtttc 1140 
tcaagcccaa ggccttatct tcacccccca aacaataaag caaagtaaag aaaaaaaaaa 1200 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 1223 



<210> 241 

<211> 1059 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



cccaccaagg gcgagaagat catgctagcc atcatcacca agatgaccct cacccaggtc 60 
tccacctggt tcgccaacgc gcgccggcgc ctcaagaagg agaacaagat gacctgggcc 120 

ccgagaaaca aaagcgaaga tgaggacgag gacgagggcg acgctaccag aagcaaggac 180 

gagagtcccg acaaggcgca ggagggcacg gagacctcgg cagaggacga agggatceigc 240 

ctgcacgtgg actcgctcac ggatcactcg tgctcggccg agtcggacgg ggagaagctt 300 

ccgtgccgcg ccggggaccc cctgtgcgaa tcgggctcgg attgcaagga caagtatgac 360 
gacctggagg acgacgagga cgacgacgag gagggcgagc ggggcctggc gccgcccaag 420 

cccgtgacct cgtcgccgct taccggcttg gaggcgccgc tgctgagccc cccgcccgag 480 

gccgcgcccc gcggtggccg caagacgccc cagggcagcc ggacgtctcc gggcgcgccg 540 

ccccccgcca gcaagcccaa gctgtggtcg ctggccgaga tcgccacgtc ggacctcaag 600 

cagccgagcc tgggcccggg ctgcgggcca ccggggctgc ccgcggccgc cgcgccggcc 660 

tcaaccgggg caccgccagg aggctcgccc taccctgcct cgccgctgct gggccgcccc 720 

ctctactaca cgtcgccctt ctacggcaac tacacaaact acgggaactt gaacgcggcg 780 

<:tgcagggcc agggtctcct gcggtacaac tctgcggccg cggcccccgg cgaggccctg 840 

-cacaccgcgc caaaggcggc cagcgacgcg ggcaaggcgg gcgcgcaccc gctcgagtcc 900 . 

cactaccggt ccccgggcgg cggctacgag cccaagaaag atgccagcga gggctgcacc 960 

gtggttggcg ggggcgtcca gccctaccta tagaagggcc gagcacagca atgcaagtag 1020 

gtgtcacaat tgctttgaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 10S9 



<210> 242 
<211> 1369 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



tttcggtcca ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc tccattcact ctccgcgccc 60 
gttctccggc tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca ccatgacgga acaggccatc 120 
tccttcgcca aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg ccatctccaa gacggccgtg 180 
gctccgatcg agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc acgccagcaa gcagat<:gcc 240 
gccgacaagc agtacaaggg catcgtggac tgcattgtcc gcatccccaa ggagcagggc 300 
gtgctgtcct tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc gctacttccc cactcaagcc 360 
ctcaacttcg ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc tggggggcgt ggacaagcac 420 
acgcagttct ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg gcggtgcggc cggcgcgacc 480 
tccctctgct tcgtgtaccc gctggatttt gccagaacc?c gcctggcagc ggacgtggga 540 
aagtcaggca cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact gcctggtgaa gafccaccaag €00 
tccgacggca tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct ccgtgcaggg catcatcatc 660 
taccgggcgg cctacttcgg cgtgtacgat acggccaaqq <K:atcfctccc cgaccccaaa 720 



<400> 1 



<400> 1 
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gtgtcctacc ccttcgacac ggtgcggcgg 
gctgacatca tgtacacggg caccgtcgac 
ggcaaggcct tcttca^ggg tgcgtggtcc 
gtgctggtcc tgtacgacga gctcaagaag 
acacacacac accaggggaa ccaagagaac 
aaccttcgag aaattccagt tgtctttttc 
gaaggctcta gaaaaggggc gcattgcgat 
atcacggggt gggagggaac cgtggcgtcc 
gtactgagac ctagagtcca gatgcttgta 
aaaacaaaag aatcacgttt tcccatttgt 



cgcatgatga tgcagtccgg gcgcaaagga 840 
tgttggagga agatcttcag agatgagggg 900 
aacgtcctgc ggggcatggg gggcgccttc 960 
gtgatctaag ggccgcggcc tcctccacac 1020 
cacgtagaat cctcaaccgt gcggaccatc 1080 
ccagccgcat cctgcctgta gatggccggg 1140 
ccaaccatcg gcagccgatt ccgtgtcttg 1200 
ctgcgtgggg cccatgggtg agacactcca 1260 
ggagccaagt cgtgttctaa gtatttattt 1320 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 1369 



<210> 243 
<211> 720 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggagactgtg gcacagtaga ctgtagtgtg aggctcgcgg gggcagtggc catggaggcc 60 
gtgctgaacg agctggtgtc tgtggaggac ctgctgaagt ttgaaaagaa atttcagtct 120 
gagaaggcag caggctcggt gtccaagagc acgcagtttg agtacgcctg gtgcctggtg 180 
cggagcaagt acaatgatga catccgtaaa ggcatcgtgc tgctcgagga gctgctgccc 240 
aaagggagca aggaggaaca gcgggattac gtcttctacc tggccgtggg gaactaccgg 300 
ctcaaggaat acgagaaggc cttaaagtac gtccgcgggt tgctgcagac agagccccag 360 
aacaaccagg ccaaggaact ggagcggctc attgacaagg ccatgaagaa agatggactc 420 
gtgggcatgg ccatcgtggg aggcatggcc ctgggtgtgg cgggactggc cggactcatc 480 
ggacttgctg tgtccaagtc caaatcctga aggagacgcg ggagcccacg gagaacgctc 540 
caggagggcc tgtccatcct cgctgtcctt tccctgttct ccccctgccc cccgtctcta 600 
tcctctgtgg ccttcagcta atttctgctc ccctgagatt cgtccttcag ccccatcatg 660 
tgctttggga tgagtgtaaa taaaacgggg ctgtggcttg ggaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

720 



<210> 244 
<211> 1516 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

agaaaacagc aacaagctga gctgctgtga cagaggggaa caagatggcg gcgccgaagg 60 

ggagcctctg ggtgaggacc caactggggc tcccgccgct gctgctgctg accatggcct 120 

tggccggagg ttcggggacc gcttcggctg aagcatttga ctcggtcttg ggtgatacgg 180 

cgtcttgcca ccgggcctgt cagttgacct accccttgca cacctaccct aaggaagagg 240 |-n 

agttgtacgc atgtcagaga ggttgcaggc tgttttcaat ttgtcagttt gtggatgatg 300 C/> 

gaattgactt aaatcgaact aaattggaat gtgaatctgc atgtacagaa gcatattccc 360 — * 

aatctgatga gcaatatgct tgccatcttg gttgccagaa tcagctgcca ttcgctgaac 420 

tgagacaaga acaacttatg tccctgatgc caaaaatgca cctactcttt octet aactc 480 

tggtgaggtc attctggagt gacatgatgg actccgcaca gagcttcata acctcttcat 540 

ggacttttta tcttcaagcc gatgacggaa aaatagttat attccagtct aagccagaaa 600 sll- 

tccagtacgc accacatttg gagcaggagc ctacaaattt gagagaatca tctctaagca 660 CT] 

aaatgtcctc agatctgcaa atgagaaatt cacaagcgca caggaatttt cttgaagatg 720 Si 

gagaaagtga tggcttttta agatgcctct ctcttaactc i:gggtggatt ttaactacaa 780 SB 

ctcttgtcct ctcggtgatg gtattgcttt ggatt^gttg tgcaactgtt gctacagctg €40 fn 

tggagcagta tgttccctct gagaagctga gtatctatgg tgacttggag tttatgaatg 900 

aacaaaagct aaacagatat . ccagcttctt ctcttgtggt ^gttagatct aaaactgaag 960 (/ 

atcatgaaga agcagggcct ctacctacaa aagtgaatct tgctcattct gaaatttaag 1020 

cattttt<:tt ttaaaagaca agtgtaatag acatctaaaa ttccactcct catagagctt 1080 

ttaaaatggt ttcattggat ataggcctta agaaatcact ataaaatgca aataaagtta 1140 ^ 

•ctcaaatctg ^gaagactgt atttgctata actttattgg tattgttttt gtagtaattt 1200 

aagaggtgga tgtttgggat tgtattatta ttttactaat atctgtagct attttgtttt 1260 



wo (»3/05K021 
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acctcctgcc atgatactgt cagttacctt 
atgcttctgc tcaggaatgg cccacaaatc 
ttaatgacac tacattttca ggaactgaaa 
aaaaaaaaaa aaaaaa 



agttaacaag ctgaatattt agtagaaatg 1380 
tgtaatttga aatttagcag gaaatgacct 1440 
tcattaaaat tttatttgaa taattaaaaa 1500 

1516 



<210> 245 
<211> 1617 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gcggcgacga cggcggcggc agcgctccaa 
gccgggagag agcctccgcc agcggccagg 
ctctcggcgg caccgcgcta actcaggggc 
tgggaggcaa gctcagcaag aagaagaagg 
agaaagacaa gaaggccgag ggcgcggcga 
agccccaggc ggccgcagag cccgccgagg 
acgccgaggg caaggccgag gagaaggagg 
aggccccgaa ggcggagccc gagaagacgg 
cgaaggcgcc cgagcaggag caggcggccc 
aagctgctga ggccgccgcg gccccggccg 
ccagcaagga ggaaggggaa cccaaaaaga 
agaccaaaag tgacggggcc ccagcttcag 
cctcttccaa ggagaccccc gcagccacgg 
gccccgcagc ctctgcagaa gagcccaagc 
aaaccgtaac cgtgaaagag tgacaaggac 
•caatctcctc tctctctctc tctctctctc 
ctcctctcct atctctcctc tctctctctc 
tgatatgtat tgcccaagga aaaatacagg 
ggagaatcca aatagtattt ttgtggggaa 
aagaagtcct ggatttccaa gatccgcgtc 
actgccgcca catgcactcc tccaccgctg 
agttgggagt gatgcgtttg attctgccca 
atgagagcag tattttctgt gttttctttt 
ttttaatgtt gtggatgaat gccagctttc 
atctcaatgc caatcctcca ttcttcctct 
ctcatcctac ttagcctacc tagatttctc 
tgcacctgta gttctgttta ttggtcagtg 



ctggctcctc gctccgggct ccgccgtcga 60 
caccagccag acgacgccag cgaccccggc 120 
tgcataggca cccagagccg aactccaaga 180 
gctacaatgt gaacgacgag aaagccaagg 240 
•cggaagagga ggggaccccg aaggagagtg 300 
ccaaggaggg oaaggagaag cccgaccagg 360 
gcgagaagga cgcggcggct gccaaggagg 420 
agggcgcggc agaggccaag gctgagcccc 480 
ccggccccgc tgcgggcggc gaggccccca 540 
agagcgcggc ccctgccgcc ggggaggagc 600 
ctgaggcgcc cgcagctcct gccgcccagg 660 
actcaaaacc cggcagctcg gaggctgccc 720 
aagcgcctag ttccacaccc aaggcccagg 780 
cggtggaggc cccggcagct aattccgacc 840 
agcctatagg aaaaacaata ccacttaaaa 900 
tctatctctc tctctatctc ctctctctct 960 
ctatactaac ttgtttcaaa ttggaagtaa 1020 
atgttgtccc atcaagggag ggagggggtg 10 80 
atatctaata ^accttcagt caactttacc 1140 
tgaaagtgca gtacatcgtt tgtacctgaa 1200 
agagttgaat agcttttctt ctgcaatggg 1260 
cagggcctgt gccaaggcaa tcagatcttt 1320 
taatttacag cctttcttat tttgatattt 1380 
agacagagcc cacttagctt gtccacatgg 1440 
ccagatattt ttgggagtga caaacattct 1500 
atgacgagtt aatgcatgtc cgtggttggg 1S€0 
gaaatgaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 1617 



<210> 246 
<211> 543 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtggagctgt cgccatgaag 
gacacgggag gcgctacgcc 
gcgagtcggc tttcctttcc 
gaaggaagca caaaaaggga 
tcaaattcca gagggccatt 
agaaacctga agttagaaag 
aaaaggctaa gcaagcatct 
cagcacctaa gcaaaagatt 
aacgctaaac tggcagattza 
aaa 



gtcgagctgt gcagttttag 
aggaccgacg ggaaggtttt 
aagaggaatc ctcggcagat 
cagtcggaag aaattcaaaa 
actggtgcat ctcttgctga 
gctcaacgag aacaagctat 
aaaaagactg caatggctgc 
gtgaagcctg tgaaagtttc 
gatttttaaa taaagattgg 



cgggtaceuig at<:taccccg €0 
ccagtttctt aatgcgaaat 120 
aaactggact gtcctctaca 180 
gaaaagaacc cgccgagcag 240 
tataatggcc aagaggaatc 300 
cagggctgct aaggaagcaa 360 
tgctaaggca cctacaaagg 420 
agctccccga gttggtggaa 480 
attataaaaa aaaaaaaaaa 540 

543 
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<211> 1404 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

atcgcagctt ctgagaccag ggttgctccg tccgtgctcc gcctcgccat gacttcctac 60 
agctatcgcc agtcgtcggc cacgtcgtcc ttcggaggcc tgggcggcgg ctccgtgcgt 120 
tttgggccgg gggtcgcttt tcgcgcgccc agcattcacg ggggctccgg cggccgcggc 180 
gtatccgtgt cctccgcccg ctttgtgtcc tcgtcctcct cggggggcta cggcggcggc 240 
tacggcggcg tcctgaccgc gtccgacggg ctgctggcgg gcaacgagaa gctaaccatg 300 
cagaacctca acgaccgcct ggcctcctac ctggacaagg tgcgcgccct ggaggcggcc 360 
aacggcgagc tagaggtgaa gatccgcgac tggtaccaga agcaggggcc tgggccctcc 420 
cgcgactaca gccactacta cacgaccatc caggacctgc gggacaagat tcttggtgcc 480 
accattgaga actccaggat tgtcctgcag atcgacaacg cccgtctggc tgcagatgac 540 
ttccgaacca agtttgagac ggaacaggct ctgcgcatga gcgtggaggc cgacatcaac 600 
ggcctgcgca gggtgctgga tgagctgacc ctggccagga ccgacctgga gatgc agate 660 
gaaggcctga aggaagagct ggcctacctg aagaagaacc atgaggagga aatcagtacg 720 
ctgaggggcc aagtgggagg ccaggtcagt gtggaggtgg attccgctcc gggcaccgat 780 
ctcgccaaga tcctgagtga catgcgaagc caatatgagg tcatggccga gcagaaccgg 840 
aaggatgctg aagcctggtt caccagccgg actgaagaat tgaaccggga ggtcgctggc 900 
cacacggagc agctccagat gagcaggtcc gaggttactg acctgcggcg cacccttcag 960 
ggtcttgaga ttgagctgca gtcacagctg agcatgaaag ctgccttgga agacacactg 1020 
gcagaaacgg aggcgcgctt tggagcccag ctggcgcata tccaggcgct gatcagcggt 1080 
attgaagccc agctgggcga tgtgcgagct gatagtgagc ggcagaatca ggagtaccag 1140 
cggctcatgg acatcaagtc gcggctggag caggagattg ccacctaccg cagcctgctc 1200 
gagggacagg aagatcacta caacaatttg tctgcxitcca aggtcctctg aggcagcagg 1260 
ctctggggct tctgctgtcc tttggagggt gtcttctggg tagagggatg ggaaggaagg 1320 
gacccttacc cccggctctt ctcctgacct gccaataaaa atttatggtc caagggaaaa 1380 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1404 



<210> 248 

<211> 1404 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

atcgcagctt ctgagaccag ggttgctccg tccgtgctcc gcctcgccat gacttcctac ^0 
agctatcgcc agtcgtcggc cacgtcgtcc ttcggaggcc tgggcggcgg ctccgtgcgt 120 
tttgggccgg gggtcgcttt tcgcgcgccc agcattcacg ggggctccgg cggccgcggc 180 
gtatccgtgt cctccgcccg ctttgtgtcc tcgtcctcct cggggggcta cggcggcggc 240 
tacggcggcg tcctgaccgc gtccgacggg ctgctggcgg gcaacgagaa gctaaccatg 300 
cagaacctca acgaccgcct ggcctcctac ctggacaagg tgcgcgccct ggaggcggcc 360 
aacggcgagc tagaggtgaa gatccgcgac tggtaccaga agcaggggcc tgggccctcc 420 
cgcgactaca gccactacta cacgaccatc caggacctgc gggacaagat tcttggtgcc 480 
accattgaga actccaggat tgtcctgcag atcgacaacg cccgtctggc tgcagatgac 540 
ttccgaacca agtttgagac ggaacaggct ctgcgcatga gcgtggaggc cgacatcaac €00 
ggcctgcgca gggtgctgga tgagctgacc ctggccagga ccgacctgga gatgcagatc 6€0 
gaaggcctga aggaagagct ggcctacctg aagaagaacc atgaggagga aatcagtacg 720 
ctgaggggcc aagtgggagg ccaggtcagt gtggaggtgg attccgctcc gggcaccgat 780 
ctcgccaaga tcctgagtga catgcgaagc caatatgagg tcatggccga gcagaaccgg 840 
aaggatgctg aagcctggtt caccagccgg actgaagaat tgaaccggga ggtcgctggc 900 
cacacggagc agctccagat gagcaggtcc gaggttactg acctgcggcg cacccttcag 960 
ggtcttgaga ttgagctgca gtcacagctg agcatgaaag ctgccttgga agacacactg 1020 
gcagaaacgg aggcgcgctt tggagcccag ctggcgcata t^ccaggcgct gatcagcggt 1080 
attgaagccc agctgggcga tgtgcgagct gatagtgagc ggcagaatca ggagtaccag 1140 
cggctcatgg acatcaagtc gcggctggag caggagattg ccacctaccg cagcctgctc 1200 
gagggacagg aagatcacta caacaatttg tctgcctcca aggtcctctg aggcagcagg 12€0 
ctctggggct tctgctgtcc tttggagggt gtcttctggg tagagggatg ggaaggaagg 1320 
gacccttacc cccggctctt ctcctgacct gccaataaaa atttatggtc caagggaaaa 1380 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1404 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/OO27O 
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<210> 249 
<211> 1283 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ataccgcggc gcggacggta gttgctgtgg 
gaagatcgcg gacttagcgt tgccgcgtcc 
aggccaggag ctcaaccacc cttcttcgga 
gctcggtgcc tgtatctact ccggggccta 
ccgccggcga gatgttcaaa aacacgttcc 
tcggcagcaa gcctctgcaa atctgggaca 
tcactgataa tgacatccag tccctggtgc 
catatatcac atgccctgca gaccccaaga 
tcatgattat caaaaacctg aagaagtatt 
agaatgtgcg tcgtcgcttt cgggcaagta 
tcatctgcac catgcccatg cggctggatg 
tagacttcac acggcgagca tacggcacca 
atgcaaattg tcgcatccga cgggtttact 
tgccggcaga gttcaaactg tatctcccag 
tgtgactcga gggatagacc cctggatgtg 
ggacgatgca aaaacatatt tatcttagtt 
ggtgttgctt gtcatggaca ccggtgaaca 
cagtgggggt aagcagtcct gtgagtggcg 
ccccagtgtg gggggagata cctttaccat 
gaattccaga ccaatatttc ttcctgcggt 
tatgtatatg ctgtgtcata ctcataatct 
tgtaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 



tttccgttct gagctcgcag cttaggagct 60 
gagtccggcc atcagtggct gcagatccgg 120 
acagggccgg cctgctgctg tgccctcgac 180 
ggtcggctcc gggggcggct taggagaagg 240 
agagcggctt cctctccatc ctctacagca 300 
aaaaggtacg gaatggccac atcaaaagaa 360 
tagagattga agggacaaat gtaagcacca 420 
agacgctggg aattaaactt cctttccttg 480 
ttaccttcga agtgcaggta ctagatgaca S40 
actaccagag caccacccgg gtcaaaccct 600 
acggctggaa ccagattcag ttcaacttgc €60 
attacatcga gaccctcaga gtgcagatcc 720 
tctcatatcag actctactca gaagatgagc 780 
ttcagaacaa ggcaaagcaa taactggaat 840 
actcttcttt ttaaaaggaa actatgtgga 900 
tgctctgctg tagttctgtt atttatactt 960 
tgccgtaact ctgtgactgc attgtaagtg 1020 
catgaacgct ggagcttatt ccgccgcctg 1080 
gaacttacag aattaaagat ggcccataag 1140 
ttattctatg ttttatatat tatctaaata 1200 
ggaaatgaat aaagtgatat attcctggtt 1260 

1283 



<210> 250 
<211> 588 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

catctgtcat ggcggctggg ctgtttggtt tgagcgctcg ccgtcttttg gcggcagcgg €0 
cgacgcgagg gctcccggcc gcccgcgtcc gctgggaatc tagcttctcc aggactgtgg 120 
tcgccccgtc cgctgtggcg ggaaagcggc ccccagaacc gaccacaccg tggcaagagg 180 
acccagaacc cgaggacgaa aacttgtatg agaagaaccc agactcccat ggttatgaca 240 
aggaccccgt tttggacgtc tggaacatgc gacttgtctt cttctttggc gtctccatca 300 
tcctggtcct tggcagcacc tttgtggcct atctgcctga ctacaggatg aaagagtggt 360 
cccgccgcga agctgagagg cttgtgaaat accgagaggc caatggcctt cccatcatgg 420 
aatccaactg cttcgacccc agcaagatcc agctgccaga ggatgagtga ccagttgcta 480 
agtggggctc aagaagcacc gccttcccca ccccctgcx:t gccattctga cctcttctca 540 
gagcacctaa ttaaaggggc tgaaagtctg aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 251 
<211> 1283 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ataccgcggc gcggacggta gttgctgtgg tttccgttct gagctogcag cttaggagct 60 
gaagatcgcg gacttagcgt tgccgcgtcc gagtccggcc atcagtggct gcagatccgg 120 
aggccaggag ctcaaccacc cttctt<:gga acagggccgg cctgctgctg tgccctcgac 180 
gctcggtgcc tgtatctact ccggggccta ggtcggctcc QaQQQcacfct taaaaaaaoa ?.4o 
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tcggcagcaa gcctctgcaa atctgggaca aaaaggtacg gaatggccac atcaaaagaa 360 
tcactgataa tgacatccag tccctggtgc tagagattga agggacaaat gtaagcacca 420 
catatatcac atgccctgca gaccccaaga agacgctggg aattaaactt cctttccttg 480 
tcatgattat caaaaacctg aagaagtatt ttaccttcga agtgcaggta ctagatgaca 540 
agaatgtgcg tcgtcgcttt cgggcaagta actaccagag caccacccgg gtcaaaccct 600 
tcatctgcac catgcccatg cggctggatg acggctggaa ccagattcag ttcaacttgc 660 
tagacttcac acggcgagca tacggcacca attacatcga gaccctcaga gtgcagatcc 720 
atgcaaattg tcgcatccga cgggtttact tctcatacag actctactca gaagatgagc 780 
tgccggcaga gttcaaactg tatctcccag ttcagaacaa ggcaaagcaa taactggaat 840 
tgtgactcga gggatagacc cctggatgtg actcttcttt ttaaaaggaa actatgtgga 900 
ggacgatgca aaaacatatt tatcttagtt tgctctgctg tagttctgtt atttatactt 960 
ggtgttgctt gtcatggaca ccggtgaaca tgccgtaact ctgtgactgc attgtaagtg 1020 
cagtgggggt aagcagtcct gtgagtggcg catgaacgct ggagcttatt ccgccgcctg 1080 
ccccagtgtg gggggagata cctttaccat gaacttacag aattaaagat ggcccataag 1140 
gaattccaga ccaatatttc ttcctgcggt ttattctatg ttttatatat tatctaaata 1200 
tatgtatatg ctgtgtcata ctcataatct ggaaatgaat aaagtgatat atttsctggtt 1260 
tgtaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 1283 



<210> 252 
<211> 1343 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgggaggaag gcggccgcgc tgccagtccc 
ctttccccaa cccggacccg gcacttctcg 
gcaccgctcc ctcaggagtc gcctaggccg 
gcgccggcgc tccagcaatc actggctgga 
^gccgcggct ccggaagagc ctcgtcctgg 
ccactgggct gggcggctga ccgccgggct 
ggccgctgct ccagcgcggc ctgcgccatg 
gagaagctgc acgagatctt ccgcggcctc 
<:tgctgggga cggcggggac cgaagaaaag 
caacaggaag caaatgaaac gctggcagag 
tctttccgaa accccatgat gtctaagctt 
catcgggagg tgagaagcac acctttgaca 
tatggcatat atgctgtaga gaatgagcat 
cttctgcagg gcactgaaag cctgaaccgg 
attgccacag agactgacca gattggctca 
gaccagttag aacgtaccaa gagtagactg 
-cggaagattc tccgttcaat gtccagaaaa 
atcatcttac tggagctcgc catcctggga 
cattgaactt ctatagggaa gggtttgtgg 
gttagggatg tggatagaat aagcatattg 
tgtatagcca ggctgtggga ggagggagga 
caacagcaac aagaccagta tgatatacca 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 



gcaggtcccc taggcccctt tcgctgcggc 60 
ggttccgcga ctgccgatcg ccccggcgcg 120 
cgcagtctcc cgacttctcg tcaggctttc 180 
gaaggtgggc gttccggctc gagaggaccc 240 
gcggcggtgg tgcggcggtc gccgttatgg 300 
aggaaagggc ccagggcccc gaatctcggt 360 
gcctcctccg ccgcctcctc ggagcatttc 420 
catgaagacc tacaaggggt gcccgagcgg 480 
aagaaattga tcagggattt tgatgaaaag 540 
atggaggagg agctacgtta tgcacccctg 600 
cgaaactacc ggaaggacct tgctaaactc 660 
gccacacctg gaggccgagg agacatgaaa 720 
atgaatcggc tacagtctca aagggcaatg 780 
gccacccaaa gtattgaacg ttctcatcgg 840 
gaaatcatag aagagctggg ggaacaacga 900 
gtaaacacaa gtgaaaactt gagcaaaagt 960 
gtgacaacca acaagctgct gctttccatt 1020 
ggcctggttt actacaaatt ctttcgcagc 1080 
accagaactt tgaccttgtg aatgcatgat 1140 
ctgctgtggg ctgacagttc aaggatgcac 1200 
aagatgaaaa accacttaaa tgtgaaggaa 1260 
aggtaataaa tgctgtttat gacttcttta 1320 

1343 



<210> 253 
<211> 588 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

catctgtcat ggcggctggg ctgtttggtt tgagcgctcg ocgtcttttg gcggcagcgg 60 
cgacgcgagg gctcccggcc gcccgcgtcc gctgggaatc tagcttctcc aggactgtgg 120 
tcgccccgtc cgctgtggcg ggaaagcggc ccccagaacc gaccacaccg tggcaagagg 180 
acccagaacc cgaggacgaa aacttgtatg agaagaaccc agactcccat ggttatgaca 240 
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tcctggtcct tggcagcacc tttgtggcct atctgcctga ctacaggatg aaagagtggt 360 

cccgccgcga agctgagagg cttgtgaaat accgagaggc caatggcctt cccatcatgg 420 

aatccaactg cttcgacccc agcaagatcc agctgccaga ggatgagtga ccagttgcta 480 

agtggggctc aagaagcacc gccttcccca ccccctgcct gccattctga cctcttctca 540 

gagcacctaa ttaaaggggc tgaaagtctg aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 254 

<21I> 1368 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc 
tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca 
aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg 
agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc 
ggtacaaggg catcgtggac tgcattgtcc 
tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc 
ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc 
ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg 
tcgtgtaccc gctggatttt gccagaaccc 
cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact 
tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct 
cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg 
tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg 
ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga 
tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga 
tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc 
tgtacgacga gctcaagaag gtgatctaag 
accaggggaa ccaagagaac cacgtagaat 
aaattccagt tgtctttttc ccagccgcat 
gaaaaggggc gcattgcgat ccaaccatcg 
gggagggaac cgtggcgtcc ctgcgtgggg 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt 
aatcacgttt tcccatttgt acttcaaaaa 



tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 

ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 . 

ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 

acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 

gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtcct 300 

gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 360 

tggggggcgt ggacaagcac acgcagttct 420 

gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 

gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 

gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca 600 

ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg 6€0 

gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 

tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 

tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 

agate ttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 

ggggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 

ggccgcggcc tcctccacac acacacacac 1020 

cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag 1080 

cctgcctgta gatggccggg gaaggctcta 1140 

gcagccgatt ccgtgtcttg atcacggggt 1200 

cccatgggtg agacactcca gtactgagac 1260 

cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaag 1320 

aaaaaaaaaa aaaaaaaa 13*6 8 



<210> 255 

<211> 1563 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

O 

<400> 1 7< 
ccgagatgcg ggtcatggcg ccccgaaccc tcatcctgct gctctcggga gccctggccc 60 
tgaccgagac ctgggcctgc tcccactcca tgaggtattt cgacaccgcc gtgtcccggc 120 
ccggccgcgg agagccccgc ttcatctcag tgggctacgt ggacgacacg cagttcgtgc 180 
ggttcgacag cgacgccgcg agtccgagag gggagccccg ggcgccgtgg gtggagcagg 240 
aggggccgga gtattgggac cgggagacac agaagtacaa gcgccaggca caggctgacc 300 
gagtgaacct gcggaaactg cgcggctact acaaccagag cgaggacggg tctcacaccc 360 
tccagtggat gtatggctgc gacctggggc ccgacgggcg cctcctccgc gggtatgacc 420 
agtccgccta cgacggcaag gattacatcg ccctgaacga ggacctgcgc tcctggaccg 480 ^> 
ccgcggacac ggcggctcag atcacccagc gcaagtggga ggcggcccgt gaggcggagc 540 
agtggagagc ctacctggag ggcacgtgcg tggagtggct ccgcagatac ctggagaacg €00 l_ 
ggaaggagac gctgcagcgc gcggaacacc caaagacaca cgtgacccac catcccgtct 660 CO 
ctgaccatga ggccaccctg aggtgctggg ccctgggctt ctaccctgcg gagat<:acac 720 
tgacctggca gcgggatggc gaggaccaaa ctcaggacac cgagcttgtg gagaccaggc 780 
■cagcaggaga tggaaccttc cagaagtggg cagctgtggt ggtgccttct ggagaagagc 840 
agagatacac gtgccatgtg -cagcacgagg ggctgccaga gcccctcacc ctgagatggg 900 
agccatcttc ccagcccacc atccccatcg tgggcatcqt tcrctcrqccta qctatectaa 960 
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gtggaaaagg agggagctgc tctcaggctg 
agtctctcat cgcttgtaaa gcctgagaca 
tcttcacacc tctcctttgt gacttcaaga 
tgaatgtgtc tgcgttcctg ttagcataat 
tgtccaccgt gacccctgtc cccacactga 
ttccagagaa gtgggctgga tgtctccatc 
aacttcttac ttccctactg aaaataagaa 
tgctatgaga ggttgatgga ttaattaaat 
taaagacctg agaaccttcc agaaaaaaaa 
aaa 



cgtccagcaa cagtgcccag ggctctgatg 1080 
gctgcctgtg tgggactgag atgcaggatt 1140 
gcctctggca tctctttctg caaaggcatc 1200 
gtgaggaggt ggagagacag cccacccccg 1260 
cctgtgttcc ctccccgatc atctttcctg 1320 
tctgtctcaa ctttacgtgt actgagctgc 1380 
tctgaatata aatttgtttt ctcaaatatt 1440 
aagtcaattc ctggaagttg agagagcaaa 1500 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1560 

1563 



<210> 256 
<211> 1368 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc 
tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca 
aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg 
^9<^g99t:caa gctgctgctg caggtccagc 
ggtacaaggg catcgtggac tgcattgtcc 
tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc 
ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc 
ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg 
tcgtgtaccc gctggatttt gccagaaccc 
cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact 
tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct 
cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg 
tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg 
ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga 
tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga 
tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc 
tgtacgaftga gctcaagaag gtgatctaag 
accaggggaa ccaagagaac cacgtagaat 
aaattccagt tgtctttttc ccagccgcat 
gaaaaggggc gcattgcgat ccaaccatcg 
9ggagggaat: cgtggcgtcc ctgcgtgggg 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt 
aatcacgttt t.cccatttgt acttcaaaaa 



tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 
ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 
ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 
acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 
gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtcct 300 
gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 360 
t9g9999cgt ggacaagcac acgcagttct 420 
gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 
gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 
gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca 600 
ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg 660 
gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 
tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 
tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 
agatcttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 
ggggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 
ggccgcggcc tcctccacac acacaca-cac 1020 
cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag 1080 
cctgcctgta gatggccggg gaaggctcta 1140 
gcagccgatt ccgtgtcttg atcacggggt 1200 
cccatgggtg agacactcca gtactgagac 12€0 
cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaag 1320 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1368 



<210> 257 
<211> 1617 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

'<400> 1 

gcggcgacga cggcggcggc agcgctccaa 
gccgggagag agcctccgcc agcggccagg 
ctctcggcgg caccgcgcta actcaggggc 
tgggaggcaa gctcagcaag aagaagaagg 
agaaagacaa gaaggccgag ggcgcggcga 
agccccaggc ggccgcagag cccgccgagg 
acgccgaggg caaggccgag gagaaggagg 
aggccccgaa ggcggagccc gagaagacgg 
<:gaaggcgcc cgagcaggag caggcggccc 
aagctgctga ggccgccgcg gccccggccg 
ccagcaagga ggaaggggaa cccaaaaaga 



ctggctcctc gctccgggct ccgccgtcga 60 
caccagccag acgacgccag cgaccccggc 120 
tgcataggca cccagagccg aactccaaga 180 
gctacaatgt gaacgacgag aaagccaagg 240 
cggaagagga ggggaccccg aaggagagtg 300 
ccaaggaggg caaggagaag cccgaccagg 360 
gcgagaagga cgcggcggct gccaaggagg 420 
agggcgcggc agaggccaag gctgagcccc 480 
ccggccccgc tgcgggcggc gaggccccca 540 
agagcgcggc ccctgccgcc ggggaggagc €00 
ctgaggcgcc cgcagctcct gccgcccagg 660 



wo 03/058021 



131/390 



PCT/EP03/0027O 



cctcttccaa ggagaccccc gcagccacgg 
gccccgcagc ctctgcagaa gagcccaagc 
aaaccgtaac cgtgaaagag' tgacaaggac 
caatctcctc tctctctctc tctctctctc 
ctcctctcct atctctcctc tctctctctc 
tgatatgtat tgcccaagga aaaatacagg 
ggagaatcca aatagtattt ttgtggggaa 
aagaagtcct ggatttccaa gatccgcgtc 
actgccgcca catgcactcc tccaccgctg 
agttgggagt gatgcgtttg attctgccca 
atgagagcag tattttctgt gttttctttt 
ttttaatgtt gtggatgaat gccagctttc 
atctcaatgc caatcctcca ttcttcctct 
ctcatcctac ttagcctacc tagatttctc 
tgcacctgta gttctgttta ttggtcagtg 



aagcgcctag ttccacaccc aaggcccagg 780 
cggtggaggc cccggcagct aattccgacc 84 0 
agcctatagg aaaaacaata ccacttaaaa 900 
tctatctctc tctctatctc ctctctctct 96 0 
ctatactaac ttgtttcaaa ttggaagtaa 1020 
atgttgtccc atcaagggag ggagggggtg 1080 
atatctaata taccttcagt caactttacc 1140 
tgaaagtgca gtacatcgtt tgtacctgaa 1200 
agagttgaat agcttttctt ctgcaatggg 1260 
cagggcctgt gccaaggcaa tcagatcttt 1320 
taatttacag cctttcttat tttgatattt 13 80 
agacagagcc cacttagctt gtccacatgg 1440 
ccagatattt ttgggagtga caaacattct 1500 
atgacgagtt aatgcatgtc cgtggttggg 1560 
gaaatgaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 1617 



<210> 258 
<211> 588 
<212> PNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

catctgtcat ggcggctggg ctgtttggtt 
cgacgcgagg gctcccggcc gcccgcgtcc 
tcgccccgtc cgctgtggcg ggaaagcggc 
acccagaacc cgaggacgaa aacttgtatg 
aggaccccgt tttggacgtc tggaacatgc 
tcctggtcct tggcagcacc tttgtggcct 
cccgccgcga agctgagagg cttgtgaaat 
aatccaactg cttcgacccc agcaagatcc 
agtggggctc aagaagcacc gccttcccca 
gagcacctaa ttaaaggggc tgaaagtctg 



tgagcgctcg ccgtcttttg gcggcagcgg 60 
gctgggaatc tagcttctcc aggactgtgg 120 
ccccagaacc gaccacaccg tggcaagagg 180 
agaagaaccc agactcccat ggttatgaca 240 
gacttgtctt cttctttggc gt<:tccatca 300 
atctgcctga ctacaggatg aaagagtggt 360 
accgagaggc caatggcctt cccatcatgg 420 
agctgccaga ggatgagtga ccagttgcta 480 
ccccctgcct gccattctga <:ctcttct<:a 540 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 259 

<211> 1368 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

> 

<400> 1 

ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 ^\ 

tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 ft 

aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 

agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 g g b 

ggtacaaggg catcgrtggac tgcattgtcc gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtoct 300 » 

tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 360 

ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc tggggggcgt ggacaagcac acgcagttct 420 <C 

ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 — ^ 

tcgtgtaccc gctggatttt gccagaaccc gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 

cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca €00 

tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg €60 

cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 . 

tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 qtj 

ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 ■ ■ ■ 

-tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga agatcttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 CO 

tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc ^ggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 

tgtacgacga gctcaagaag gtgatctaag ggccgcggcc tcctccacac acacacacac 1020 

accaggggaa <:caagagaac cacgtagaat cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag iO80 

aaattccagt 4:gtctttttc ccagcogcat cctgcctcjta qatqaccqac? aaacfcfctcta 1140 



wo 03/05H021 
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gggagggaac cgtggcgtcc ctgcgtgggg cccatgggtg agacactcca gtactgagac 1260 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaag 1320 
aatcacgttt tcccatttgt acttcaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1368 



<210> 260 
<211> 588 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

catctgtcat ggcggctggg 
cgacgcgagg gctcccggcc 
tcgccccgtc cgctgtggcg 
acccagaacc cgaggacgaa 
aggaccccgt tttggacgtc 
tcctggtcct tggcagcacc 
cccgccgcga agctgagagg 
aatccaactg cttcgacccc 
agtggggctc aagaagcacc 
gagcacctaa ttaaaggggc 



ctgtttggtt tgagcgctcg 
gcccgcgtcc gctgggaatc 
ggaaagcggc ccccagaacc 
aacttgtatg agaagaaccc 
tggaacatgc gacttgtctt 
tttgtggcct atctgcctga 
cttgtgaaat accgagaggc 
agcaagatcc agctgccaga 
gccttcccca ccccctgcct 
tgaaagtctg aaaaaaaaaa 



ccgtcttttg gcggcagcgg 60 
tagcttctcc aggactgtgg 120 
gaccacaccg tggcaagagg 180 
agactcccat ggttatgaca 240 
cttctttggc gtctccatca 300 
ctacaggatg aaagagtggt 360 
caatggcctt cccatcatgg 420 
ggatgagtga ccagttgcta 4 80 
gccattctga cctctt<:tca 540 
aaaaaaaa 588 



<210> 261 
<211> 1364 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 
tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 
aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 
agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 
ggtacaaggg <:atcgtggac tgcattgtcc gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtcct 300 
tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 3€o 
ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc tggggggcgt ggacaagcac acgcagttct 420 
ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 
tcgtgtaccc gctggatttt gccagaaccc gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 
cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca 600 
tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg 660 
cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 
tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 (i 
ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 
tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga agatcttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 
tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc ggggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 
tgtacgacga gctcaagaag gtgatctaag ggccgcggcc tcctccacac acacacacac 1020 
accaggggaa ccaagagaac cacgtagaat cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag 1080 
aaattccagt tgtctttttc ccagccgcat cctgcctgta gatggccggg gaaggctcta 1140 ^ 
gaaaaggggc gcattgcgat ccaaccatcg gcagccgatt ccgtgtcttg atcacggggt 1200 ^ 
gggagggaac cgtggcgtcc ctgcgtgggg cccatgggtg agacactcca gtactgagac 1260 ^ 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaag 1320 ^ 
aatcacgttt tcccatttgt acttcaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1364 i-i. 

CO 

<210> 262 
<2ll> 1617 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 



wo 03/058021 
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gcggcgacga cggcggcggc agcgctccaa 
gccgggagag agcctccgcc agcggccagg 
ctctcggcgg caccgcgcta actcaggggc 
tgggaggcaa gctcagcaag aagaagaagg 
agaaagacaa gaaggccgag ggcgcggcga 
agccccaggc ggccgcagag cccgccgagg 
acgccgaggg caaggccgag gagaaggagg 
aggccccgaa ggcggagccc gagaagacgg 
cgaaggcgcc cgagcaggag caggcggccc 
aagctgctga ggccgccgcg gccccggccg 
ccagcaagga ggaaggggaa cccaaaaaga 
agaccaaaag tgacggggcc ccagcttcag 
cctcttccaa ggagaccccc gcagccacgg 
gccccgcagc ctctgcagaa gagcccaagc 
aaaccgtaac cgtgaaagag tgacaaggac 
caatctcctc tctctctctc tctctctctc 
ctcctctcct atctctcctc tctctctctc 
tgatatgtat tgcccaagga aaaatacagg 
ggagaatcca aatagtattt ttgtggggaa 
aagaagtcct ggatttccaa gatccgcgtc 
actgccgcca catgcactcc tccaccgctg 
agttgggagt gatgcgtttg attctgccca 
atgagagcag tattttctgt gttttctttt 
ttttaatgtt gtggatgaat gccagctttc 
atctcaatgc caatcctcca ttcttcctct 
ctcatcctac ttagcctacc tagatttctc 
tgcacctgta gttctgttta ttggtcagtg 



ctggctcctc gctccgggct ccgccgtcga 60 
caccagccag acgacgccag cgaccccggc 120 
tgcataggca cccagagccg aactccaaga 180 
gctacaatgt gaacgacgag aaagccaagg 240 
cggaagagga ggggaccccg aaggagagtg 300 
ccaaggaggg caaggagaag cccgaccagg 360 
gcgagaagga cgcggcggct gccaaggagg 420 
agggcgcggc agaggccaag gctgagcccc 480 
ccggccccgc tgcgggcggc gaggccccca 540 
agagcgcggc ccctgccgcc ggggaggagc 600 
ctgaggcgcc cgcagctcct gccgcccagg 660 
actcaaaacc cggcagctcg gaggctgccc 720 
aagcgcctag ttccacaccc aaggcccagg 780 
cggtggaggc cccggcagct aattccgacc 840 
agcctatagg aaaaacaata ccacttaaaa 900 
tctatctctc tctctatctc ctctctctct 960. 
ctatactaac ttgtttcaaa ttggaagtaa 1020 
atgttgtccc atcaagggag ggagggggtg 1080 
atatctaata taccttcagt caactttacc 114 0 
tgaaagtgca gtacatcgtt tgtacctgaa 1200 
agagttgaat agcttttctt ctgcaatggg 12€0 
cagggcctgt gccaaggcaa tcagatcttt 1320 
taatttacag cctttcttat tttgatattt 1380 
agacagagcc cacttagctt gtccacatgg 1440 
ccagatattt ttgggagtga ^aaacattct ISOO 
atgacgagtt aatgcatgtc cgtggttggg 1560 
gaaatgaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 1617 



<210> 263 
<211> 588 
<212> DJUA 

<213> Homo sapiens 
<400> l' 

catctgtcat ggcggctggg ctgtttggtt tgagcgctcg ccgtcttttg gcggcagcgg 60 
cgacgcgagg gctcccggcc gcccgcgtcc gctgggaatc tagcttctcc aggactgtgg 120 
tcgccccgtc cgctgtggcg ggaaagcggc ccccagaacc gaocacaccg tggcaagagg 180 
acccagaacc cgaggacgaa aacttgtatg agaagaaccc agactcccat ggttatgaca 240 
aggaccccgt tttggacgtc tggaacatgc gacttgtctt cttctttggc gtctccatca 300 
tcctggtcct tggcagcacc tttgtggcct atctgcctga ctacaggatg aaagagtggt 360 
cccgccgcga agctgagagg cttgtgaaat accgagaggc -caatggcctt cccatoatgg 420 
aatccaactg cttcgacccc agcaagatcc agctgccaga ggatgagtga ccagttgcta 480 
agtggggctc aagaagcacc gccttcccca ccccctgcct gccattctga cctcttctca 540 
gagcacctaa ttaaaggggc tgaaagtctg aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 264 
<211> 588 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

<:atctgtcat ggcggctggg ctgtttggtt tgagcgctcg ccgtcttttg gcggcagcgg 60 

cgacgcgagg gctcccggcc gcccgcgtcc gctgggaatc tagcttctcc aggactgtgg 120 

t<:gccccgtc cgctgtggcg ggaaagcggc ccccagaacc gaccacaccg tggcaagagg 180 

acccagaacc cgaggacgaa aacttgtatg agaagaaccc agactcccat ggttatgaca 240 

aggaccccgt tttggacgtc tggaacatgc gacttgtctt cttctttggc gtctccatca 300 

tcctggtcct tggcagcacc tttgtggcct atctgcctga ctacaggatg aaagagtggt 360 

cccQcccrcqa agctcragaqq cttataaaat accoacracran raat-fTcrnctt cnnat-r.^l-PTrT Aon 
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agtggggctc aagaagcacc gccttcccca ccccctgcct gccattctga cctcttctca 540 
gagcacctaa ttaaaggggc tgaaagtctg aaaaaaaaaa aaaaaaaa 588 



<210> 265 
<211> 1368 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc 
tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca 
aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg 
agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc 
ggtacaaggg catcgtggac tgcattgtcc 
tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc 
ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc 
ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg 
tcgtgtaccc gctggatttt gccagaaccc 
cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact 
tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct 
cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg 
tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg 
ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga 
tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga 
tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc 
tgtacgacga gctcaagaag gtgatctaag 
accaggggaa ccaagagaac cacgtagaat 
aaattccagt tgtctttttc ccagccgcat 
gaaaaggggc gcattgcgat ccaaccatcg 
gggagggaac cgtggcgtcc ctgcgtgggg 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt 
aatcacgttt tcccatttgt acttcaaaaa 



tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 
ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 
ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 
acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 
gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtcct 300 
gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 360 
tggggggcgt ggacaagcac acgcagttct 420 
gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 
gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 
gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca 600 
ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg 660 
gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 
tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 
tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 
agatcttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 
ggggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 
ggccgcggcc tcctccacac acacacacac 1020 
cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag 1080 
cctgcctgta gatggccggg gaaggctcta 1140 
gcagccgatt ccgtgtcttg atcacggggt 1200 
cccatgggtg agacactcca gtactgagac 1260 
cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaag 1320 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1368 



<210> 26€ 

<211> 1283 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ataccgcggc gcggacggta gttgctgtgg 
gaagatcgcg gacttagcgt tgccgcgtcc 
aggccaggag ctcaaccacc ctt<:ttcgga 
gctcggtgcc tgtatctact ccggggccta 
ccgccggcga gatgttcaaa aacacgttcc 
tcggcagcaa gcctctgcaa atctgggaca 
tcactgataa tgacatccag tccctggtgc 
catatatcac atgccctgca gaccccaaga 
tcatgattat caaaaacctg aagaagtatt 
agaatgtgcg tx:gtcgcttt cgggcaagta 
tcatctgcac catgcccatg -cggctggatg 
tagacttcaic acggcgagca tacggcacca 
atgcaaattg tcgcatccga cgggtttact 
tgccggcaga gttcaaactg tatctcccag 
tgtgactcga gggatagacc cctggatgtg 
ggacgatcfca aaaacatatt tatcttagtt 
ggtgttgctt gtcatggaca ccggtgaaca 
-cagtgggggt aagcagtcct gtgagtggcg 
ccccagtgtg gggggagata cctttaccat 



tttccgttct gagctcgcag cttaggagct 60 
gagtccggcc atcagtggct gcagatccgg 120 
acagggccgg cctgctgctg tgccctcgac 180 
ggtcggctcc gggggcggct taggagaagg 240 
agagcggctt cctctccatc ctctacagca 300 
aaaaggtacg gaatggccac atcaaaagaa 360 
tagagattga agggacaaat gtaagcacca 420 
agacgctggg aattaaactt cctttccttg 480 
ttaccttcga agtgcaggta ctagatgaca 540 
actacxragag caccacccgg gtcaaaccct 600 
acggctggaa ocagattcag ttcaacttgc €60 
attacatcga gaccctcaga gtgcagatcc 720 
tctcatacag actctactca gaagatgagc 780 
ttcagaacaa ggcaaagcaa taactggaat 840 
actcttcttt ttaaaaggaa actatgtgga 900 
tgctctgctg tagttctgtt atttatactt 960 
tgccgtaact ctgtgactgc attgtaagtg 1020 
catgaacgct ggagcttatt ccgccgcctg 1080 
gaacttacag aattaaagat ggcccataag 1140 
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tatgtatatg ctgtgtcata ctcataatct ggaaatgaat aaagtgatat attcctggtt 1260 
tgtaaaaaaa aaaaaaaaaa aaa 1283 



<210> 267 

<211> 1350 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctgagccagc gacgccctcc attcactctc 
cgctgcccgc cctgccacca tgacggaaca 
cggaggcatc gccgccgcca tctccaagac 
gctgctgcag gtccagcacg ccagcaagca 
cgtggactgc attgtccgca tccccaagga 
ccttgccaac gtcattcgct acttccccac 
gtacaagcag atcttcctgg ggggcgtgga 
gggcaacctg gcctccggcg gtgcggccgg 
ggatttcgcc agaacccgcc tggcagcgga 
ccgaggcctg ggagactgcc tggtgaagat 
ccagggcttc agtgtctccg tgcagggcat 
gtacgatacg gccaagggca tgctccccga 
gatgatcgcg cagaccgtga cggccgtggc 
gcggcggcgc atgatgatgc agtccgggcg 
cgtcgactgt tggaggaaga tcttcagaga 
gtggtccaac gtcctgcggg gcatgggggg 
caagaaggtg atctaagggc cgcggcctcc 
agagaaccac gtagaatcct caaccgtgcg 
ctttttccca gccgcatcct gcctgtagat 
ttgcgatcca accatcggca gccgattccg 
ggcgtccctg cgtggggccc atgggtgaga 
gcttgtagga gccaagtcgt gttctaagta 
catttgtaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



cgcgcccgtt ctccggctgt cctcccgttc 60 
ggccatctcc ttcgccaaag acttcttggc 120 
ggccgtggct ccgatcgagc gggtcaagct 180 
gatcgccgcc gacaagcagt acaagggcat 240 
gcagggcgtg ctgtccttct ggaggggcaa 300 . 
tcaagccctc aacttcgcct tcaaggataa 360 
caagcacacg cagttctgga ggtactttgc 420 
cgcgacctcc ctctgcttcg tgtacccgct 480 
cgtgggaaag tcaggcacag agcgcgagtt 540 
caccaagtcc gacggcatcc ggggcctgta 600 
catcatctac cgggcggcct acttcggcgt 660 
ccccaagaac acgcacatcg tggtgagctg 720 
cggcgtggtg tcctacccct tcgacacggt 780 
caaaggagct gacatcatgt acacgggcac 840 
tgaggggggc aaggccttct tcaagggtgc 900 
cgccttcgtg ctggtcctgt acgacgagct 960 
tccacacaca cacacacacc aggggaacca 1020 
gaccatcaac cttcgagaaa ttccagttgt 1080 
ggccggggaa ggctctagaa aaggggcgca 1140 
tgtcttgatc acggggtggg agggaaccgt 1200 
cactccagta ctgagaccta gagtccagat 1260 
tttatttaaa acaaaagaat cacgttttcc 1320 

1350 



<210> 268 

<211> 1398 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

> 

<400> 1 

cgcagcttct gagaccaggg ttgctccgtc cgtgctccgc ctcgccatga cttcctacag 60 
ctatcgccag tcgtcggcca cgtcgtcctt cggaggcctg ggcggcggct ccgtgcgttt 120 
tgggccgggg gtcgcttttc gcgcgcccag cattcacggg ggctccggcg gccgcggcgt 180 V-^ 
atccgtgtcc tccgcccgct ttgtgtcctc gtcctcctcg gggggctacg gcggcggcta 240 uj 
csgcggcgtc ctgaccgcgt ccgacgggct gctggcgggc aacgagaagc taaccatgca 300 ..^J 
gaacctcaac gaccgcctgg cctcctacct ggacaaggtg cgcgccctgg aggcggocaa 360 CD 
cggcgagcta gaggtgaaga tccgogactg gtaccagaag caggggcctg ggccctcccg 420 
cgactacagc cactactaca cgaccatcca ggacctgcgg gacaagattc ttggtgccac 480 ^ 
caittgagaac tccaggattg tcctgcagat cgacaacgcc cgtctggctg cagatgactt 540 
ccgaaccaag tttgagacgg aacaggctct gcgcatgagc gtggaggccg acatcaacgg €00 
cctgcgcagg gtgctggatg agctgaccct ggccaggacc gacctggaga tgcagatcga €60 
aggcctgaag gaagagctgg cctacctgaa gaagaaccat gaggaggaaa tcagtacgct 720 , 
gaggggccaa gtgggaggcc aggtcagtgt ggaggtggat tccgctccgg gcaccgatct 780 5/5 
cgccaagatc ctgagtgaca tgcgaagcca atatgaggtc atggccgagc agaaccggaa 840 UJ 
ggatgctgaa gcctggttca ccagccggac tgaagaattg aaccgggagg tcgctggcca 900 CD 
cacggagcag ctccagatga gcaggtccga ggttactgac ctgcggcgca cccttcaggg 960 
tcttgagatt gagctgcagt cacagctgag catgaaagct gccttggaag acacactggc 1020 
agaaacggag gcgcgctttg gagcccagct ggcgcatatc caggcgctga tcagcggtat 1080 
tgaaqcccag ctgggcgatg tgcqaqcbaa taatcraocad caoaahraao ao^.ar!r^aCT^cl nAn 



wo 03/0S8021 



136/390 



PCT/EP03/00270 



gggacaggaa gatcactaca acaatttgtc 
ctggggcttc tgctgtcctt tggagggtgt 
cccttacccc cggctcttct cctgacctgc 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 



tgcctccaag gtcctctgag gcagcaggct 1260 
cttctgggta gagggatggg aaggaaggga 1320 
caataaaaat ttatggtcca agggaaaaaa 1380 

1398 



<210> 269 
<211> 1636 
<212> DNA 

<213> Homo sapienB 
<400> 1 

caggcaccag ggcgtgatgg tgggcatggg 
ccagagcaag agaggcatcc tcaccctgaa 
ctgggacgac atggagaaaa tctggcacca 
cgaggagcac cccgtgctgc tgaccgaggc 
gatgacccag atcatgtttg agaccttcaa 
tgtgctatcc ctgtacgcct ctggccgtac 
ggtcacccac actgtgccca tctacgaggg 
ggacctggct ggccgggacc tgactgacta 
cagcttcacc accacggccg agcgggaaat 
cgtcgccctg gacttcgagc aagagatggc 
gagctacgag ctgcctgacg gccaggtcat 
tgaggcactc ttccagcctt ccttcctggg 
cttcaactcc atcatgaagt gtgacgtgga 
gctgtctggc ggcaccacca tgtaccctgg 
tgcx:ctggca cccagcacaa tgaagatcaa 
cgtgtggatc ggcggctcca tcctggcctc 
caagcaggag tatgacgagt ccggcccctc 
ctatgactta gttgcgttac accctttctt 
tgagattggc atggctttat ttgttttttt 
gcttgactca ggatttaaaa actggaacgg 
atcccccaaa gttcacaatg tggccgagga 
gtcattccaa atatgagatg cattgttaca 
cacttctctc taaggagaat ggcccagtcc 
cattgctttc gtgtaaatta tgtaatgcaa 
ttattttgtt ttattttgaa tgatgagcct 
ccaacttgag atgtatgaag gcttttggtc 
ttacctgtac actgacttga gaccagttga 
aaaaaaaaaa aaaaaa 



tcagaaggat tcctatgtgg gcgacgaggc 60 
gtaccccatc gagcacggca tcgtcaccaa 120 
caccttctac aatgagctgc gtgtggctcc 180 
ccccctgaac cccaaggcca accgcgagaa 240 
caccccagcc atgtacgttg ctatccaggc 300 
cactggcatc gtgatggact ccggtgacgg 360 
gtatgccctc ccccatgcca tcctgcgtct 420 
cctcatgaag atcctcaccg agcgcggcta 480 
cgtgcgtgac attaaggaga agctgtgcta 540 
cacggctgct tccagctcct ccctggagaa 600 
caccattggc aatgagcggt tccgctgccc 660 
catggagtcc tgtggcatcc acgaaactac 720 
catccgcaaa gacctgtacg ccaacacagt 780 
cattgccgac aggatgcaga aggagatcac 840 
gatcattgct cctcctgagc gcaagtactc 900 
gctgtccacc ttccagcaga tgtggatcag 960 
catcgtccac cgcaaatgct tctaggcgga 1020 
gacaaaacct aacttgcgca gaaaacaaga 1080 
tgttttgttt tggttttttt tttttttttg 1140 
tgaaggtgac agcagtcggt tggagcgagc 1200 
ctttgattgc acattgttgt ttttttaata 1260 
ggaagtccct tgccatccta aaagccaccc 1320 
tctcccaagt ccacacaggg gaggtgatag 1380 
aattttttta atcttcgcct taatactttt 1440 
tcgtgccccc ccttccccct tttttgtccc 1500 
tccctgggag tgggtggagg cagccagggc 1560 
ataaaagtgc acaccttaaa aatgaaaaaa 1620 

1636 



<210> 270 
<211> 1641 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gcgagatccc taccgcagta gccgcctctg 
cgcccggagc cgctcccgga gcccggccgt 
gcccgcgccc cgagcccgcc gccgcccttc* 
gtgacgttca actccgctct ggcccagaag 
gaggaggcgc tcatcatccc ccccgacgcc 
Sftggtaccag ttggccaaag aagagcctgg 
atgcttgcag gtgttattct aggaggagca 
gatgacgtgt actactgtgg aataaagtac 
tctgcagatg ccccagctgc tctctaccag 
gaagaagaag ttgaatttat cagtgtgcct 
aacattgttc atgactttaa caagaaactt 
tgctatgtga tccctctgaa cacttccatt 



ccgccgcgga gcttcccgaa cctcttcagc 60 
agaggctgca atcgcagccg ggagcccgca 120 
gagggcgccc caggccgcgc catggtgaag 180 
gaggccaaga aggacgagcc caagagcggc 240 
gtcgcggtgg actgcaagga cccagatgat 300 
tgttggtgca tgtgctttgg actagcattt 360 
tacttgtaca aatattttgc acttcaacca 420 
atcaaagatg atgtcatctt aa.atgagccc 480 
acaattgaag aaaatattaa aatctttgaa S40 
gtcccagagt ttgcagatag tgatcctgcc 600 
acagcctatt tagatcttaa cctggataag 660 
gttatgccac ccagaaacct actggagtta 720 



^ PCT/EP«3/»0270 

137/390 

gttattactg atcgcattga aaacattgat cacctgggtt tctttattta tcgactgtgt 840 
catgacaagg aaacttacaa actgcaacgc agagaaacta ttaaaggtat tcagaaacgt 900 
gaagccagca attgtttcgc aattcggcat tttgaaaaca aatttgccgt ggaaacttta 960 
atttgttctt gaacagtcaa gaaaaacatt attgaggaaa attaatatca cagcataacc 1020 
ccacccttta cattttgtgc agtgattatt ttttaaagtc ttctttcatg taagtagcaa 1080 
acagggcttt actatctttt catctcatta attcaattaa aaccattacc ttaaaatttt 1140 
tttctttcga agtgtggtgt cttttatatt tgaattagta actgtatgaa gtcatagata 1200 
atagtacatg tcaccttagg tagtaggaag aattacaatt tctttaaatc atttatctgg 1260 
atttttatgt tttattagca ttttcaagaa gacggattat ctagagaata atcatatata 1320 
tgcatacgta aaaatggacc acagtgactt atttgtagtt gttagttgcc ctgctaccta 1380 
gtttgttagt gcatttgagc acacatttta attttcctct aattaaaatg tgcagtattt 1440 
tcagtgtcaa atatatttaa ctatttagag aatgatttcc acctttatgt tttaatatcc 1500 
taggcatctg ctgtaataat attttagaaa atgtttggaa tttaagaaat aacttgtgtt 1560 
actaatttgt ataacccata tctgtgcaat ggaatataaa tatcacaaag ttaaaaaaaa 1620 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1641 



WO 03/058021 



<210> 271 

<211> 1620 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagcggcgac gacggcggcg gcagcgctcc aactggctcc tcgctccggg ctccgccgtc 60 
gagccgggag agagcctccg ccagcggcca ggcaccagcc agacgacgcc agcgaccccg 120 
gcctctcggc ggcaccgcgc taactcaggg gctgcatagg cacccagagc cgaactccaa 180 
gatgggaggc aagctcagca agaagaagaa gggctacaat gtgaacgacg agaaagccaa 240 
ggagaaagac aagaaggccg agggcgcggc gacggaagag gaggggaccc cgaaggagag 3 00 
tgagccccag gcggccgcag agcccgccga ggccaaggag ggcaaggaga agcccgacca 360 
ggacgccgag ggcaaggccg aggagaagga gggcgagaag gacgcggcgg ctgccaagga 420 
ggaggccccg aaggcggagc ccgagaagac ggagggcgcg gcagaggcca aggctgagcc 480 
cccgaaggcg cccgagcagg agcaggcggc ccccggcccc gctgcgggcg gcgaggcccc 540 
caaagctgct gaggccgccg cggccccggc cgagagcgcg gcccctgccg ccggggagga 600 
gcccagcaag gaggaagggg aacccaaaaa gactgaggcg cccgcagctc ctgccgccca 660 
ggagaccaaa agtgacgggg ccccagcttc agactcaaaa cccggcagct cggaggctgc 720 
cccctcttcc aaggagaccc ccgcagccac ggaagcgcct agttccacac ccaaggccca 780 
gggccccgca gcctctgcag aagagcccaa gccggtggag gccccggcag ctaattccga 840 
ccaaaccgta accgtgaaag agtgacaagg acagcctata ggaaaaacaa ^accacttaa 900 
aacaatctcc tctctctctc tctctctctc tctctatctc tctctctatc tcctctctct 9€0 
ctctcctctc ctatctctcc tctctctctc tcctatacta acttgtttca aattggaagt 1020 
aatgatatgt attgcccaag gaaaaataca ggatgttgtc ccatcaaggg agggaggggg 1080 
tgggagaatc caaatagtat ttttgtgggg aaatatctaa tataccttca gtcaacttta 1140 
ccaagaagtc ctggatttcc aagatccgcg tctgaaagtg cagtacatcg tttgtacctg 1200 
aaactgccgc cacatgcact cctccaccgc tgagagttga atagcttttc ttctgcaatg 12€0 
ggagttggga gtgatgcgtt tgattctgcc cacagggcct gtgccaaggc aatcagatct 1320 
ttatgagagc agtattttct gtgttttctt tt^aatttac agcctttctt attttgatat 1380 
ttttttaatg ttgtggatga atgccagctt tcagacagag cccacttagc ttgtccacat 1440 
ggatctcaat gccaatcctc catttttcct ctccagatat ttttgggagt gacaaacatt IS 00 
ctctcatcct acttagccta cctagatttc tcatgacgag ttaatgcatg tccgtggttg 1S€0 
ggtgcacctg tagttctgtt tattggtcag tggaaatgaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1620 

1620 



<210> 272 

<211> 1990 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

gcggcgagag gcgggctgag gcggcccagc ggcqcrcacrort aacrocqaaac caaccctcct €0 



wo 03/058021 _ _ 

^ ,mm ^ pct/ep,™k,27» 

ctggggctgg gccgtgctct tcggctgttt cgtcatcact ggcttctcct acgccttccc 180 
caaggccgtc agtgtcttct tcaaggagct catacaggag tttgggatcg gctacagcga 240 
cacagcctgg atctcctcca tcctgctggc catgctctac gggacaggtc cgctctgcag 300 
tgtgtgcgtg aaccgctttg gctgccggcc cgtcatgctt gtggggggtc tctttgcgtc 360 
gctgggcatg gtggctgcgt ccttttgccg gagcatcatc caggtctacc tcaccactgg 420 
ggtcatcacg gggttgggtt tggcactcaa cttccagccc tcgctcatca tgctgaaccg 480 
ctacttcagc aagcggcgcc ccatggccaa cgggctggcg gcagcaggta gccctgtctt 540 
cctgtgtgcc ctgagcccgc tggggcagct gctgcaggac cgctacggct ggcggggcgg 600 
cttcctcatc ctgggcggcc tgctgctcaa ctgctgcgtg tgtgccgcac tcatgaggcc 660 
cctggtggtc acggcccagc cgggctcggg gccgccgcga ccctcccggc gcctgctaga 720 
cctgagcgtc ttccgggacc gcggctttgt gctttacgcc gtggccgcct cggtcatggt 780 
gctggggctc ttcgtcccgc ccgtgttcgt ggtgagctac gccaaggacc tgggcgtgcc 840 
cgacaccaag gccgccttcc tgctcaccat cctgggcttc attgacatct tcgcgcggcc 900 
ggccgcgggc ttcgtggcgg ggcttgggaa ggtgcggccc tactccgtct acctcttcag 960 
cttctccatg ttcttcaacg gcctcgcgga cctggcgggc tctacggcgg gcgactacgg 1020 
cggcctcgtg gtcttctgca tcttctttgg catctcctac ggcatggtgg gggccctgca 1080 
gttcgaggtg ctcatggcca tcgtgggcac ccacaagttc tccagtgcca ttggcctggt 1140 
gctgctgatg gaggcggtgg ccgtgctcgt cgggccccct tcgggaggca aactcctgga 1200 
tgcgacccac gtctacatgt acgtgttcat cctggcgggg gccgaggtgc tcacctcctc 1260 
cctgattttg ctgctgggca acttcttctg cattaggaag aagcccaaag agccacagcc 1320 
tgaggtggcg gccgcggagg aggagaagct ccacaagcct cctgcagact cgggggtgga 1380 
cttgcgggag gtggagcatt tcctgaaggc tgagcctgag aaaaacgggg aggtggttca 1440 
caccccggaa acaagtgtct gagtggctgg gcggggccgg caggcacagg gaggaggtac 1500 
agaagccggc aacgcttgct atttatttta caaactggac tggctcaggc agggccacgg 1560 
ctgggctcca gctgccggcc cagcggatcg tcgcccgatc agtgttttga gggggaaggt 1620 
ggcggggtgg gaaccgtgtc attccagagt ggatctgcgg tgaagccaag ccgcaaggtt 1680 
acaaggcatc ctcaccaggg gccccgcctg ctgctcccag gtggcctgcg gccactgcta 1740 
tgctcaagga cctggaaacc catgcttcga gacaacgtga ctttaatggg agggtgggtg 1800 
ggccgcagac aggctggcag ggcaggtgct gcgtggggcc ctctccagcc cgtccta<:cc 1860 
tgggctcaca tggggcctgt gcccacccct cttgagtgbc ttggggacag ctctttccac 1920 
ccctggaaga tggaaataaa cctgcgtgtg ggtggagtgt taggaaaaaa aaaaaaaaaa 1980 
aaaaaaaaaa 



<210> 273. 

<211> 1872 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<4C0> 1 



cccagtcagt ccggaggctg cggctgcaga agtaccgcct gcggagtaac tgcaaagatg 60 
ctgtccgtgc gcgttgctgc ggccgtggtc cgcgcccttc ctcggcgggc cggactggtc 120 
tccagaaatg ctttgggttc atctttcatt gctgcaagga acttccatgc ctctaacact 180 
catcttcaaa agactgggac tgctgagatg tcctctattc ttgaagagcg tattcttgga 240 
gctgatacct ctgttgatct tgaagaaact gggcgtgtct taagtattgg tgatggtatt 300 
gcccgcgtac atgggctgag gaatgttcaa gcagaagaaa tggtagagtt ttcttcaggc 360 
ttaaagggta tgtccttgaa cttggaacct gacaatgttg gtgttgtcgt gtttggaaat 420 
gataaactaa ttaaggaagg agatatagtg aagaggacag gagccattgt ggacgttcca 480 
gttggtgagg agctgttggg tcgtgtagtt gatgcccttg gtaatgctat tgatggaaag 540 
ggtccaattg gttccaagac gcgtaggcga gttggtctga aagcccccgg tatcattcct 600 
cgaatttcag tgcgggaacc aatgcagact ggcattaagg ctgtggatag cttggtgcca 660 
attggtcgtg gtcagcgtga actgattatt ggtgaccgac agactgggaa aacctcaatt 720 
gctattgaca caatcattaa ccagaaacgt ttcaatgatg gatctgatga aaagaagaag 780 
ctgt^ctgta tttatgttgc tattggtcaa aagagatcca ctgttgccca gttggtgaag 840 
agacttacag atgcagatgc catgaagtar accattgtgg tgtcggctac ggcctcggat 900 
ttcagtacct ggctccttac tctggctgtt ccatgggaga gtattt?aga 960 
gacaatggca aacatgcttt gatcatctat gacgacttat ccaaacaggc tgttgcttac 1O20 
tfttt^^t^^ ctctgttgct ccgccgaccc cctggtcgtg aggcctatcc tggtgatgtg 1080 
aa^^ S *f gctgg&gaga gcagccaaaa tgaacgatgc t?lt|gt|g? 1140 

llllT T t^ttl^'^t ^S'^^^^araa acacaggctg gtgatgtgL tgctSc!?t 1200 
™ ^ tcatttccat <:actgacgga <:agatcttct tggaaacaga a?tgttctac 1260 
aaaggcatcc gccccgcaat taacgttggt ctgtctotat ctcat.at.r.cta 



wo 03/058021 



139/390 



PCT/EP«»3/<M»270 



caaaccaggg ctatgaagca ggtagcaggt 
gaggttgctg cttttgccca gttcggttct 
agtcgtggcg tgcgtctaac tgagttgctg 
gaagaacaag tggctgttat ctatgcgggt 
agcaagatta caaagtttga gaatgctttc 
ttgttgggca ctatcagggc tgatggaaag 
gagattgtaa caaatttctt ggctggattt 
ataccagttc agttttgtca ttgttctagt 
tcatactcct tatgtacaga aatcacatga 
aaaaaaaaaa aa 



accatgaagc tggaattggc tcagtatcgt 1380 
gacctcgatg ctgccactca acaacttttg 1440 
aagcaaggac agtattctcc catggctatt 1500 
gtaaggggat atcttgataa actggagccc 1560 
ttgtctcatg tcgtcagcca gcaccaagcc 1620 
atctcagaac aatcagatgc aaagctgaaa 1680 
gaagcttaaa ctcctgtgga ttcacatcaa 1740 
aaattagttc catttgtaaa agggttactc 1800 
aaaataaagg ttccataatg cgtaaaaaaa 1860 

1872 



<210> 274 

<211> 1333 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 



ggcggcggca gggctgagcc agcgacgccc tccattcact ctccgcgccc gttctccggc 60 
tgtcctcccg ttccgctgcc cgccctgcca ccatgacgga acaggccatc tccttcgcca 120 
aagacttctt ggccggaggc atcgccgccg ccatctccaa gacggccgtg gctccgatcg 180 
agcgggtcaa gctgctgctg caggtccagc acgccagcaa gcagatcgcc gccgacaagc 240 
agtacaaggg oatcgtggac tgcattgtcc gcatccccaa ggagcagggc gtgctgtcct 300 
tctggagggg caaccttgcc aacgtcattc gctacttccc cactcaagcc ctcaacttcg 360 
ccttcaagga taagtacaag cagatcttcc tggggggcgt ggacaagcac acgcagttct 420 
ggaggtactt tgcgggcaac ctggcctccg gcggtgcggc cggcgcgacc tccctctgct 480 
tcgtgtaccc gctggatttc gccagaaccc gcctggcagc ggacgtggga aagtcaggca 540 
cagagcgcga gttccgaggc ctgggagact gcctggtgaa gatcaccaag tccgacggca 600 
tccggggcct gtaccagggc ttcagtgtct ccgtgcaggg catcatcatc taccgggcgg 660 
cctacttcgg cgtgtacgat acggccaagg gcatgctccc cgaccccaag aacacgcaca 720 
tcgtggtgag ctggatgatc gcgcagaccg tgacggccgt ggccggcgtg gtgtcctacc 780 
ccttcgacac ggtgcggcgg cgcatgatga tgcagtccgg gcgcaaagga gctgacatca 840 
tgtacacggg caccgtcgac tgttggagga agatcttcag agatgagggg ggcaaggcct 900 
tcttcaaggg tgcgtggtcc aacgtcctgc ggggcatggg gggcgccttc gtgctggtcc 960 
tgtacgacga gctcaagaag gtgatctaag ggccgcggcc tcctccacac acacacacac 1020 
accaggggaa ccaagagaac cacgtagaat cctcaaccgt gcggaccatc aaccttcgag 1080 
aaattccagt tgtctttttc ccagccgcat cctgcctgta gatggccggg gaaggctcta 1140 
gaaaaggggc gcattgcgat ccaaccatcg gcagccgatt ccgtgtcttg atcacggggt 1200 
gggagggaac cgtggcgtcc ctgcgtgggg cccatgggtg agacactcca gtactgagac 1260 
ctagagtcca gatgcttgta ggagccaagt cgtgttctaa gtatttattt aaaacaaaaa 1320 



aaaaaaaaaa aaa 



<210> 275 
<211> 1331 
<212> BJSfh 

<213> Homo sapiens 



cggcggcagg gctgagccag cgacgccctc cattcactct ccgcgcccgt tctccggctg 60 



D 
U 



5 

< 

tcctcccgtt ccgctgcccg ccctgccacc atgacggaac aggccatctc cttcgccaaa 120 ^ 
gacttcttgg ccggaggcat cgccgccgcc atctccaaga cggccgtggc tccgatcgag 180 ^ 
cgggtcaagc tgctgctgca ggtccagcac gocagcaagc agatcgccgc cgacaagcag 240 
tacaagggca tcgtggactg cattgtccgc atccccaagg agcagggcgt gctgtccttc 300 
tggaggggca accttgccaa cgtcattcgc tacttcccca ctcaagccct caacttcgcc 3€0 g 
ttcaaggata agtacaagca gatcttcctg gggggcgtgg acaagcacac gcagttctgg 420 
aggtactttg cgggcaacct ggcctccggc ggtgcggccg gcgcgacctc cctctgcttc 480 
gtgtacccgc tggatttcgc -cagaacccgc ctggcagcgg acgtgggaaa gtcaggcaca 540 
qagcacgagt tccgaggcct gggagactgc ctggtgaaga tcaccaagtc cgacggcatc 600 

' . . „,^^„4.„„ rrtrtr^anrrnna hnahnatot-.a CCQQCJCQgCC "660 
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9tggtgagct ggatgatcgc gcagaccgtg 
ttcgacacgg tgcggcggcg catgatgatg 
tacacgggca ccgtcgactg ttggaggaag 
ttcaagggtg cgtggtccaa cgtcctgcgg 
tacgacgagc tcaagaaggt gatctaaggg 
caggggaacc aagagaacca cgtagaatcc 
attccagttg tctttttccc agccgcatcc 
aaaggggcgc attgcgatcc aaccatcggc 
gagggaaccg tggcgtccct gcgtggggcc 
agagtccaga tgcttgtagg agccaagtcg 
aaaaaaaaaa a 



acggccgtgg ccggcgtggt gtcctacccc 780 
cagtccgggc gcaaaggagc tgacatcatg 640 
atcttcagag atgagggggg caaggccttc 900 
ggcatggggg gcgccttcgt gctggtcctg 960 
ccgcggcctc ctccacacac acacacacac 1020 
tcaaccgtgc ggaccatcaa ccttcgagaa 1080 
tgcctgtaga tggccgggga aggctctaga 1140 
agccgattcc gtgtcttgat cacggggtgg 12 00 
catgggtgag acactccagt actgagacct 1260 
tgttctaagt atttatttaa aacaaaaaaa 1320 

1331 



<210> 276 
<211> 1358' 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gctgagccag cgacgccctc cattcactct 
ccgctgcccg ccctgccacc atgacggaac 
ccggaggcat cgccgccgcc atctccaaga 
tgctgctgca ggtccagcac gccagcaagc 
tcgtggactg cattgtccgc atccccaagg 
accttgccaa cgtcattcgc tacttcccca 
agtacaagca gatcttcctg gggggcgtgg 
cgggcaacct ggcctccggc ggtgcggccg 
tggattttgc cagaacccgc ctggcagcgg 
tccgaggcct gggagactgc ctggtgaaga 
accagggctt cagtgtctcc gtgcagggca 
tgtacgatac ggccaagggc atgctccccg 
ggatgatcgc gcagaccgtg acggccgtgg 
tgcggcggcg catgatgatg cagtccgggc 
ccgtcgactg ttggaggaag atcttcagag 
cgtggtccaa cgtcctgcgg ggcatggggg 
tcaagaaggt gatctaaggg ccgcggcctc 
aagagaacca cgtagaatcc tcaaccgtgc 
tctttttccc agccgcatcc tgcctgtaga 
attgcgatcc aaccatcggc agccgattcc 
tggcgtccct gcgtggggcc catgggtgag 
tgcttgtagg agccaagtcg tgttctaagt 
ccatttgtaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



ccgcgcccgt tctccggctg tcctcccgtt 60 
aggccatctc cttcgccaaa gacttcttgg 120 
cggccgtggc tccgatcgag cgggtcaagc 180 
agatcgccgc cgacaagcag tacaagggca 240 
agcagggcgt gctgtccttc tggaggggca 300 
ctcaagccct caacttcgcc ttcaaggata 360 
acaagcacac gcagttctgg aggtactttg 420 
gcgcgacctc cctctgcttc gtgtacccgc 480 
acgtgggaaa gtcaggcaca gagcgcgagt 540 
tcaccaagtc cgacggcatc cggggcctgt 600 
tcatcatcta ccgggcggcc tacttcggcg 6€0 
accccaagaa cacgcacatc gtggtgagct 720 
ccggcgtggt gtcctacccc ttcgacacgg 780 
gcaaaggagc tgacatcatg tacacgggca 840 
atgagggggg caaggccttc ttcaagggtg 900 
gcgccttcgt gctggtcctg tacgacgagc 960 
ctccacacac acacacacac caggggaacc 1020 
ggaccatcaa ccttcgagaa attccagttg 1080 
tggccgggga aggctctaga aaaggggcgc 1140 
gtgtcttgat cacggggtgg gagggaaccg 1200 
acactccagt actgagacct agagtccaga 1260 
atttatttaa aacaaaagaa tcacgttttc 1320 
aaaaaaaa 1358 



<210> 277 
<211> 1357 
<212> DNA 

<213> Homo -sapiens 
<400> 1 

gcggcggcag ggctgagcca gcgacgccct 
gtcctcccgt tccgctgccc gccctgccac 
agacttcttg gccggaggca tcgccgccgc 
gcgggtcaag ctgctgctgc aggtccagca 
gtacaagggc atcgtggact gcattgtccg 
ctggaggggc aaccttgcca acgtcattcg 
cttcaaggat aagtacaagc agatcttcct 
gaggtacttt gcgggcaacc tggcctccgg 
cgtgtacccg ctggattttg ccagaacccg 
agagcgcgag ttccgaggcc tgggagactg 



ccattcactc tccgcgcccg ttctccggct 60 
catgacggaa caggccatct ccttcgccaa 120 
catctccaag acggccgtgg ctccgatcga 180 
cgccagcaag cagatcgccg ccgacaagca 240 
catccccaag gagcagggcg tgctgtcctt 300 
ctacttcccc actcaagccc tcaacttcgc 360 
ggggggcgtg gacaagcaca cgcagttctg 420 
cggtgcggcc g^gcgacct ccctctgctt 480 
cctggcagcg gacgtgggaa agtcaggcac S40 
cctggtgaag atcaccaagt* ccgacggcat 600 
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ctacttcggc gtgtacgata cggccaaggg 
cgtggtgagc tggatgatcg cgcagaccgt 
cttcgacacg gtgcggcggc gcatgatgat 
gtacacgggc accgtcgact gttggaggaa 
cttcaagggt gcgtggtcca acgtcctgcg 
gtacgacgag ctcaagaagg tgatctaagg 
ccaggggaac caagagaacc acgtagaatc 
aattccagtt gtctttttcc cagccgcatc 
aaaaggggcg cattgcgatc caaccatcgg 
ggagggaacc gtggcgtccc tgcgtggggc 
tagagtccag atgcttgtag gagccaagtc 
atcacgtttt cccatttgta aaaaaaaaaa 



catgctcccc gaccccaaga acacgcacat 720 
gacggccgtg gccggcgtgg tgtcctaccc 780 
gcagtccggg cgcaaaggag ctgacatcat 840 
gatcttcaga gatgaggggg gcaaggcctt 900 
gggcatgggg ggcgccttcg tgctggtcct 960 
gccgcggcct cctccacaca cacacacaca 1020 
ctcaaccgtg cggaccatca accttcgaga 1080 
ctgcctgtag atggccgggg aaggctctag 1140 
cagccgattc cgtgtcttga tcacggggtg 1200 
ccatgggtga gacactccag tactgagacc 1260 
gtgttctaag tatttattta aaacaaaaga 1320 
aaaaaaa 1357 



<210> 278 
<211> 733 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcagtgtccc agccgggttc gtgtcgccat 
cgagcaggcg ctggcgtccg gcctgatcct 
gcgcttcacc cagtggtact ttggtgccta 
gctggagtac ccccggggga agaggaagaa 
gcacatgacc gccgtggtga agctgttcgg 
cgtcctgcat ctcctgctct cggtgcccgc 
cgcctgcctg gccattgcga gcggcatcta 
gacgcccatc gagcccaagc cccgggagcg 
gcccagcaac cccccgccgc ggcccccggc 
ggctgcggtg gcggcggggg gacccccggg 
cgacgaggtc gtgtgacctc gccccggacc 
taaatgcagc gaagccggaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaaa aaa 



ggggcagatc gagtgggcca tgtgggccaa 60 
catcaccggg ggcatcgtgg <x:acagctgg 120 
ctccattgtg gcgggcgtgt ttgtgtgcct 180 
gggctccacc atggagcgct ggggacagaa 240 
gccctttacc aggaattact atgttcgggc 300 
cggcttcctg ctggccacca tccttgggac 360 
cctactggcg gctgtgcgtg gcgagcagtg 420 
gccgcagatc ggaggcacca tcaagcagcc 480 
cgaggcccgc aagaagccca gcgaggagga 540 
aggtccccag gtcaacccca tcccggtgac 600 
tgccctcccg ccaggtgcac ccacctgcaa 660 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

733 



<210> 279 
<211> 984 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ggaaactttc cgccggctgg tccctcggtc 
agcccagcgg ggccggaggg gcggcgggac 
tatgcggccg cgggacgcgc tggggccggg 
aggggagctg ccccccagag cagcatggat 
aacagcctgg ctgcctacgc gcacatccgc 
gtgctgggcg tctgcttcgg cctgctgctc 
tgggcgcccc gcccgcggcc ccggggcccg 
ctggagcccg aggacgacga cgaggacgag 
gacacgctgc cgggccccga gctgtccgca 
ttcacgtcgg cggaggagct ggagcgggcg 
cgggagatct ggcgcaccgg gcagccggac 
cccacggcca cgggcaccct gggccgcatg 
gcaaggcgct cggggtaccg gacctgcaca 
tgcctcggcc cccacagctc ccaggtgcta 
tcccttcccc agtcctgcca gaagaccccg 
ccactccctc ^tctggggtcg atgaagaggt 
tcagtgaaaa aaaaaaaaaa aaaa 



cgtgtcccgc ccgtgctgcc gcggcctggg 60 
ccgagcgggc gggggcggcc ggacccagtg 120 
cagccgggaa gcggggcgct gacggctggt 180 
gccccgcgaa gggacatgga gttgctcagc 240 
gccaaccccg agagcttcgg cctctacttc 300 
accctctgcc tgctcgtcat cagcatctcg 360 
gctcagcgcc gggacccccg cagcagcacc 420 
gaggacacgg tgactcggct gggccccgac 480 
gagccggacg ggcccctcaa cgtcaacgtc 540 
cagcggctgg aggagcgcga acggatcctg 600 
ctgctgggca caggcacgct ggggcccagc 660 
cactattact gatgggcccc ggctcccgct 720 
tgagctcaga gctaccccac accttcggac 780 
ctgggcgtgg accgccaccc <x:tgagaggc 840 
ggggcgggga gggggcagca tgcagggtcc 900 
gaagtgacca aatgaaagaa agctgcattc 960 

984 
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<210> 280 
<211> 733 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcagtgtccc agccgggttc gtgtcgccat 
cgagcaggcg ctggcgtccg gcctgatcct 
gcgcttcacc cagtggtact ttggtgccta 
gctggagtac ccccggggga agaggaagaa 
gcacatgacc gccgtggtga agctgttcgg 
cgtcctgcat ctcctgctct cggtgcccgc 
cgcctgcctg gccattgcga gcggcatcta 
gacgcccatc gagcccaagc cccgggagcg 
gcccagcaac cccccgccgc ggcccccggc 
ggctgcggtg gcggcggggg gacccccggg 
cgacgaggtc gtgtgacctc gccccggacc 
taaatgcagc gaagccggaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaaa aaa 



ggggcagatc gagtgggcca tgtgggccaa 60 
catcaccggg ggcatcgtgg ccacagctgg 120 
ctccattgtg gcgggcgtgt ttgtgtgcct 180 
gggctccacc atggagcgct ggggacagaa 240 
gccctttacc aggaattact atgttcgggc 300 
cggcttcctg ctggccacca tccttgggac 360 
cctactggcg gctgtgcgtg gcgagcagtg 420 
gccgcagatc ggaggcacca tcaagcagcc 480 
cgaggcccgc aagaagccca gcgaggagga 540 
aggtccccag gtcaacccca tcccggtgac 600 
tgccctcccg ccaggtgcac ccacctgcaa 660 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

733 



<210> 281 
<211> 738 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

acatggcagc gcagaaggac cagcagaaag 
ccctgctgcc gaagctgatt ccctccggtg 
cgaccatccg gccctggagc accttcgtgg 
tgggagagct gtgccagcgc ctcgtacgca 
tcgtgttcct gggcctcatc ctgtactgtg 
tggctgtctt tttcggcgcc tgttacattc 
tgctctttgg ccgagaggtg agcccagcgc 
tccccttott ctggctggct ggtgcgggct 
tggtggtcat cggctcccac gctgccttcc 
tgcagatgga acccgtgtga ggtgtcttct 
ccacccctgc ccatgcctgt cctgcacggc 
fccacaagccc ggggagggat cccgcctttg 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 



atgccgaggc ggaagggctg agcggcacga 60 
caggccggga gtggctggag cggcgccgcg 120 
accagcagcg cttctcacgg ccccgcaacc 180 
acgtggagta ctaccagagc aactatgtgt 240 
tggtgacgtc ccctatgttg ctggtggctc 300 
tctatctgcg caccttggag tccaagcttg 360 
atcagtatgc tctggctgga ggcatctcct 420 
cggccgtctt ctgggtgctg ggagccaccc 480 
accagattga ggctgtggac ggggaggagc 540 
gggacctgcc ggcctcccgg gccagctgcc 600 
tctgctgctc gggcccacag cgccgtccca 660 
aaaataaagc tgttatgggt gtcattcaaa 720 

738 



<210> 282 
<211> 766 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcaaacatg gcagcgcaga aggaccagca 
cacgaccctg ctgccgaagc tgattccctc 
ccgcgcgacc atccggccct ggagcacctt 
caacctggga gagctgtgcc agcgcctcgt 
tgtgttcgtg ttcctgggcc tcatcctgta 
ggctctggct gtctttttcg gcgcctgtta 
gcttgtgctc tttggccgag aggtgagccc 
ctccttcccc ^tcttctggc tggctggtgc 
caccctggtg gtcatcggct cccacgctgc 
ggagctgcag atggaacccg tgtgaggtgt 
<:tgccccacc cctgcccatg cctgtcctgc 
tcccatcaca agcccgggga gggatcccgc 



gaaagatgcc gaggcggaag ggctgagcgg ^60 
<:ggtgcaggc cgggagtggc tggagcggcg 120 
cgtggaccag cagcgcttct cacggccccg 180 
acgcaacgtg gagtactacc agagcaacta 240 
ctgtgtggtg acgtccccta tgttgctggt 300 
cattctctat ctgcgcacct tggagtecaa 360 
agcgcatcag tatgctctgg ctggaggcat 420 
gggctcggcc gtcttctggg tgctgggagc 480 
cttccaccag attgaggctg tggacgggga S40 
cttcbgggac ctgccggcct cccgggccag ^00 
acggctctgc tgctcgggcc cacagcgccg €€0 
ctttgaaaat aaagctgtta tgggtgtcat 720 
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<210> 283 
<211> 1089 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgcgggctga ctggtgttta tccgtcactc 
tgactgagaa gaggacgctc ccgggagacg 
gtacaggggc ctggtccgca aagggaagaa 
atccgcccag ccactgccgc cgactgcagt 
aaatatgaat acatggaaga acaagtaatc 
tttggagagc acccctttta ccactgcctg 
ccggaaggac acagcattgt tggttttgcc 
ggcaagttat tgtatcttga ggacttcttc 
ggatcagaaa ttctgaagaa tctaagccag 
cacttcttgg tagcagaatg gaatgaatca 
tctgatctgt ccagtgaaga gggttggaga 
aaaatggcaa cagaggagtg aggagtgctg 
aataaattcc caacttctct tgctttctat 
cccattccaa agctttatta ccagtggcgt 
agtggcaatc tcagatgcag tttggagagt 
aacaacaagg tggtgtgatc ttaatatatt 
aaatgtgtac aatgtacaca ctggtactta 
tactctttga tttaaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaa 



gccgaggttc cttgggtcat ggtgccagcc 60 
aatgaggaac cacctcctcc tactgttcaa 120 
aagcaaaaga cgaaaatggc taaattcgtg 180 
gacatactgc ggctgatcaa ggagctggct 240 
ttaactgaaa aagatctgct agaagatggt 300 
gttgcagaag tgccgaaaga gcactggact 360 
atgtactatt ttacctatga cccgtggatt 420 
gtgatgagtg attatagagg ctttggcata 480 
gttgcaatga ggtgtcgctg cagcagcatg 540 
tccatcaact tctataaaag aagaggtgct 600 
ctgttcaaga tcgacaagga gtacttgcta 660 
ctgtagatga caacctccat tctattttag 720 
gctgtttgta gtgaaataat agaatgagca 780 
tgttgcatgt ttgaaatgag gtctgtttaa 840 
cagatctttc tccttgaata tctttcgata 900 
tgaaaaaaac ttcattctcg tgagtcattt 960 
gagtttctgt ttgattcttt tttaataaac 1020 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1080 

1089 



<210> 284 

<211> 2688 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtcgaaaggc gaggcggccg cggcagcgct tgggacgcgc ctgggcaccg ggctcgctcc -60 
ctgcgccccg gagcaggcca agttcggggc caggacgtcg ggaggacctg gtgcatggct 120 
gcctcctaat cccatagtcc agaggaggca tccctaggac tgcgggcaag ggagccgggc 180 
aagcccaggg cagccttgaa ccgtcccctg gcctgccctc cccggtgggg gccaggatgc 240 
tgaagaagca gtctgcaggg cttgtgctgt ggggcgctat cctctttgtg gcctggaatg 300 
ccctgctgct cctcttcttc tggacgcgcc cagcacctgg -caggccaccc tcagtcagcg 360 
ctctcgatgg cgaccccgcc agcctcaccc gggaagtgat tcgcctggcc caagacgccg 420 
aggtggagct ggagcggcag cgtgggctgc tgcagcagat -cggggatgcc ctgtcgagcc 480 
agcgggggag ggtgcccacc gcggcccctc ccgcccagcc gcgtgtgcct gtgaccccxsg 540 
cgccggcggt gattcccatc ctggtcatcg cctgtgaccg cagcactgtt cggcgctgcc €00 
tggacaagct gctgcattat cggccctcgg ctgagctctt ccccatcatc gttagccagg 660 
actgcgggca cgaggagacg gcccaggcca tcgcctccta cggcagcgcg gtcacgcaca 720 
tccggcagcc cgacctgagc agcattgcgg tgccgccgga ccaccgcaag ttccagggct 780 
actacaagat cgcgcgccac taccgctggg cgctgggcca ggtctt^gg cagtttcgct 840 
tccccgcggc cgtggtggtg gaggatgacc tggaggtggc cccggacttc ttcgagtact 900 
ttcgggccac ctatccgctg ctgaaggccg acccctccct gtggtgcgtc tpggcctgga 960 
atgacaacgg caaggagcag atggtggacg ccagcaggcc tgagctgctc taccgcaccg 1020 
actttttccc tggcctgggc tggctgctgt tggccgagct ctgggctgag ctggagccca 108 0 
agtggccaaa ggccttctgg gacgactgga tgcggcggcc ggagcagcgg caggggcggg 1140 
cctgcatacg ccctgagatc tcaagaacga tgacctttgg ccgcaagggt gtgagccacg 1200 
ggcagttctt tgaccagcac ctcaagttta tcaagctgaa ccagcagttt gtgcactfcca 1260 
cccagctgga cctgtcttac ctgcagcggg aggcctatga ccgagatttc ctcgcccgcg 1320 
tctacggtgc ttcccagctg caggtggaga aagtgaggac caatgaccgg aaggagctgg 1380 
999aggtgcg ggtgcagtat acgggcaggg acagcttcaa ggctttcgcc aaggctctgg 1440 

♦•rtssir»r»^t"a arr i'r^fyrtrtnrrht'r* r^^^r^r^rrrtrtrtf^ o¥»^rr^ r^sar*r*^ 1Cnf> 
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ctagctggaa ttagcacctg cctgtccttc 
aggtgggacc acagtcccca ggctgcatcg 
tatctttttg atttttccga gtggcattta 
tcccgttctc aagggagtca gatcagggga 
gcaggaaacc actgtgtggt ggggggcact 
ctgagctttc tcctggagca tgtgcagaga 
cccttctccc tgacctggct cttccagcca 
ccttccccca gtggggactg agttatggga 
ctaaccaaag gggcttcctt gtcagggcct 
gcctcctgcc cttctctcct gtctgacccc 
agtttatagt tctgagatgg aaagttgaag 
cccagctgtc aggagagagg tgcagggagg 
gccttacctc agagagggac tatgccctga 
tgttgctcta ggaggctcct gctggcttgg 
ttttcccctg gggtttgaca cacaggctcc 
ggagcagtga ccaggacgcc tctggcccag 
cgccccatgt cctcacaggc caggacgcca 
tgtttcttgc ctgacctcag tttcatgaaa 
aataaaggct gaattgtctg aaaaataaaa 



ctgggcccct ccttgccaca tcatgagctg 1620 
gcctgcctgt gtttccctct taggtgcatt 1680 
agtgcacaaa tgataacaag aggattattc 1740 
actattctag ggtatgttgc ggggtattaa 1600 
gggcttgttg gggccagaaa tgtccacgtc 1860 
gtttggcaac gttcgctctc ttgaccagac 1920 
gggcacgagc cctccttcta tacctgctcc 1980 
gaaggggaca tatttgtggc caaaatgata 2040 
ggtggagttg gtgggtcatc ggggctcact 2100 
cacttagccc ttctctcctt gcagcctagc 2160 
ggggcaagca agacctctcc tcagcccatg 2220 
aaggccttgt gctgggacaa cctctctctt 2280 
cccctccttt ctgaaaatca gtgccctccc 2340 
tagaagacag aattcgatct gcctgtccct 2400 
tctcagcatg aggtggagca gtgaccaggt 2460 
tgctgcccag cctccccgcc cgctcccagg 2520 
tggcaggatg gagaggactt ggtggatttt 2580 
gaaagtggaa gctacagaat tatttfcctaa 2640 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 2688 



<210> 285 
<211> 766 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> .1 

gaaaggcatc tcagcggctg ccccaccatg gctacctggg ccctcctgct ccttgcagcc 60 
atgctcctgg gcaacccagg ccttgaggtc agtgtgagcc ccaagggcaa gaacacttct 120 
ggaagggaga gtggatttgg ctgggccatc tggatggaag gtctggtctt ctctcgtctg 180 
agccctgagt actacgacct ggcaagagcc cacctgcgtg atgaggagaa atcctgcccg 240 
tgcctggccc aggagggccc ccagggtgac ctgttgacca aaacacagga gctgggccgt 300 
gactacagga cctgtctgac gatagtccaa aaactgaaga agatggtgga taagcccacc 360 
cagagaagtg tttccaatgc tgcgacccgg gtgtgtagga cggggaggtc acgatggcgc 420 
gacgtctgca gaaatttcat gaggaggtat cagtctagag ttacccaggg cctcgtggcc 480 
ggagaaactg cccagcagat ctgtgaggac ctcaggttgt gtataccttc tacaggtcscc 540 
ctctgagccc tctcaccttg tcctgtggaa gaagcacagg ctcctgtcct cagatcccgg 600 
gaacctcagc aacctctgcc ggctcctcgc ttcctcgatc cagaatccac tctccagtct 660 
ccctcccctg actccctctg ctgtcctccc ctctcacgag aataaagtgt caagcaagaa 720 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 766 

o 



<210> 286 
<211> 1551 
<212> DNA 



UJ 



<213> Homo sapiens f<f\ 

<400> 1 ^ 
ggtggagagc gcagcgcgca gcccggtgca gccctggctt tcccctcgct gcgcgcccgc 60 ^ 
gccccctttc gcgtccgcaa ccagaagccc agtgcggcgc caggagccgg acccgcgccc 120 ^ 
gcaccgctcc -cgggaccgcg accccggccg cccagagatg accgcgaccg aagccctcct 180 ^ 
gcgcgtcctc ttgctcctgc tggctttcgg ccacagcacc tatggggctg aatgcttccc 240 
ggcctgcaac ccccaaaatg gattctgcga ggatgacaat gtttgcaggt gccagcctgg 300 57^ 
ctggcagggt cccctttgtg accagtgcgt gacctctccc ggctgccttc acggactttg 3€0 ttt 
tggagaaccc gggcagtgca tttgcaccga cggctgggac ggggagctct gtgatagaga 420 
tgttcgggcc tgctcctcgg ccccctgtgc caacaacggg acctgcgtga gcctggacga 480 
tggcctctat gaatgctcct gtgcccccgg gtactcggga aaggactgcc agaaaaagga 540 
cgggccctgt gtgatcaacg gctccccctg ccagcacgga ggcacctgcg tggatgatga 600 
gggccgggcc tcccatgcct cctgcctgtg cccccctggc ttctcaggca atttctgcga €60 
gatcgtggcc aacagctgca cccccaaccc atgcgagaac gacggcgtct gcactgacat 720 
tgggggcgac ttccgctgcc ggtgcccagc cggcttcatc gacaaaacct acaaccaccc 7Rn 



wo U3/058021 



145/390 



PCT/EP03/«»27() 



ggtgaccaac tgcgccagca gcccgtgcca 
ggtgagctac gagtgtctgt gcaagcccga 
cgcgctgagc ccccagcagg tcacccgtct 
gacccctggg gtgcacgagc tgccggtgca 
catgaaagag ctcaacaaga aaacccctct 
catcctgggc gtgctcacca gcctggtggt 
caagtgcgag acctgggtgt ccaacctgcg 
cctgctgctt cagtacaaca gcggggagga 
gatcgacatg accaccttca gcaaggaggc 
acagccccct ctagattctt ggagttccgc 
tttgtggtgt tcgctatctc ttgtgtcaaa 
ctttgtgctg ctgtgtgaca aacgcaatgc 
atgatacaga ataataataa gaatttcatc 



gaacgggggc acctgcctgc agcacaccca 840 
gttcacaggt ctcacctgtg tcaagaagcg 900 
gcccagcggc tatgggctgg cctaccgcct 960 
gcagccggag caccgcatcc tgaaggtgtc 1020 
cctcaccgag ggccaggcca tctgcttcac 1080 
gctgggcact gtgggtatcg tcttcctcaa 1140 
ctacaaccac atgctgcgga agaagaagaa 1200 
cctggccgtc aacatcatct tccccgagaa 1260 
cggcgacgag gagatctaag cagcgttccc 1320 
agagcttact atacgcggtc tgtcctaatc 1380 
tctggtgaac gctacgctta catatattgt 1440 
aaaaacaatc ctctttctct ctcttaatgc 1500* 
tttaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1551 



<210> 287 
<211> 524 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgccgccatc atgggtcgca tgcatgctcc 
ctatcgacgc agcgtcccca cttggttgaa 
ttacaaactg gccaagaagg gccttactcc 
acatggtgtt gcacaagtac gttttgtgac 
taagggactt gctcctgatc ttcctgaaga 
tgttcgaaag catcttgaga ggaacagaaa 
aatagagagc cggattcacc gtttggctcg 
caattggaaa tatgaatcat ctacagcctc 
tcaagcaata aaatgattgt ttaactaaaa 



cgggaagggc ctgtcccagt cggctttacc 60 
gttgacatct gacgacgtga aggagcagat 120 
ttcacagatc ggtgtaatcc tgagagattc 180 
aggcaataaa attttaagaa ttcttaagtc 240 
tctctaccat ttaattaaga aagcagttgc 3 00 
ggataaggat gctaaattcc gtctgattct 360 
atattataag accaagcgag tcctccctcc 420 
tgccctggtc gcataaattt gtctgtgtac 480 
aaaaaaaaaa aaaa 524 



<210> 288 
<211> 749 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cacgacgcaa acatggcagc gcagaaggac 
agcggcacga ccctgctgcc gaagctgatt 
cggcgccgcg cgaccatccg gccctggagc 
ccccgcaacc tgggagagct gtgccagcgc 
aactatgtgt tcgtgttcct gggcctcatc 
ctggtggctc tggctgtctt tttcggcgcc 
tccaagcttg tgctctttgg ccgagaggtg 
ggcatctcct tccccttctt ctggctggct 
ggagccaccc tggtggtcat cggctcccac 
ggggaggagc tgcagatgga acccgtgtga 
gccagctgcc ccacccctgc ccatgcctgt 
cgccgtccca tcacaagccc ggggagggat 
gtcattcagg aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



cagcagaaag atgccgaggc ggaagggctg 60 
ccctccggtg caggccggga gtggctggag 120 
accttcgtgg accagcagcg cttctcacgg 180 
ctcgtacgca acgtggagta ctaccagagc 240 
ctgtactgtg tggtgacgtc ccctatgttg 300 
tgttacattc tctatctgcg caccttggag 3^0 
agcccagcgc atcagtatgc tctggctgga 420 
ggtgcgggct cggccgtctt ctgggtgctg 480 
gctgccttcc accagattga ggctgtggac S40 
ggtgtcttct gggacctgcc ggcctcccgg 600 
cctgcacggc tctgctgctc gggcccacag ^60 
cccgcctttg aaaataaagc tgttatgggt 720 

749 



<210> 289 

<211> 1318 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/0027() 

W 146/390 ~ 

gctgagtccc tttgtggccg ccatggacaa ttccgggaag gaagcggagg cgatggcgct 120 
gttggccgag gcggagcgca aagtgaagaa ctcgcagtcc ttcttctctg gcctctttgg 180 
aggctcatcc aaaatagagg aagcatgcga aatctacgcc agagcagcaa acatgttcaa 240 
aatggccaaa aactggagtg ctgctggaaa cgcgttctgc caggctgcac agctgcacct 300 
gcagctccag agcaagcacg acgcagccac ctgctttgtg gacgctggca acgcattcaa 360 
gaaagccgac ccccaagagg ccattaactg tttgatgcga gcaatcgaga tctacacaga 420 
catgggccga ttcacgattg cggccaagca ccacatctcc attgctgaga tctatgagac 4 80 
agagttggtg gacatcgaga aggccattgc ccactacgag cagtctgcag actactacaa 540 
aggcgaggag tccaacagct cagccaacaa gtgtctgctg aaggtggctg gttacgctgc 600 
gctgctggag cagtatcaga aggccattga catctacgaa caggtgggga ccaatgccat 660 
ggacagcccc ctcctcaagt acagcgccaa agactacttc ttcaaggcgg ccctctgcca 720 
cttctgcatc gacatgctca acgccaagct ggctgtccaa aagtatgagg agctgttccc 780 
agctttctct gattcccggg aatgcaagtt gatgaaaaaa ttgctagagg cccacgagga 840 
gcagaatgtg gacagctaca ccgagtcggt gaaggaatac gactccatct cccggctgga 900 
ccagtggctc accaccatgc tgctgcgcat caagaagacc atccagggcg atgaggagga 960 
cctgcgctaa gccccaccca gccccccagt gcccgtcttc ctgtcccatc tgctcagaga 1020 
gagccaagct ctaaagcaca tgtagccgct gagacctgct gtttctgctg ggggcaggct 1080 
cctcttcccc cagccccggg agcctccccc agcttcctgc agccccgacc tctcaggtta 1140 
gaccctgggc cctggagctt aggggattct ccccacccca gccccacacc tgctccttcc 1200 
ctaatgcttt gaggttttct tggttggaag ctgcagctgg cccaagaaag aaaataaaaa 1260 
acaacacttt tgcatgaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1318 



<210> 290 

<211> 1419 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcagcttctg agaccagggt tgctccgtcc 
tatcgccagt cgtcggccac gtcgtccttc 
gggccggggg tcgcttttcg cgcgcccagc 
tccgtgtcct ccgcccgctt tgtgtcctcg 
ggcggcgtcc tgaccgcgtc cgacgggctg 
aacctcaacg accgcctggc ctcctacctg 
ggcgagctag aggtgaagat ccgcgactgg 
gactacagcc actactacac gaccatccag 
attgagaact ccaggattgt cctgcagatc 
cgaaccaagt ttgagacgga acaggctctg 
ctgcgcaggg tgctggatga gctgaccctg 
ggcctgaagg aagagctggc ctacctgaag 
aggggccaag tgggaggcca ggtcagtgtg 
gccaagatcc tgagtgacat gcgaagccaa 
gatgctgaag cctggttcac cagccggact 
acggagcagc tccagatgag caggtccgag 
cttgagattg agctgcagtc acagctgagc 
gaaacggagg cgcgctttgg agcccagctg 
gaagcccagc tgggcgatgt gcgagctgat 
ctcatggaca tcaagtcgcg gctggagcag 
ggacaggaag atcactacaa caatttgtct 
tggggcttct gctgtccttt ggagggtgtc 
ccttaccccc ggctcttctc ctgacctgcc 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gtgctccgcc tcgccatgac ttcctacagc 60 
ggaggcctgfg gcggcggctc <:gtgcgtttt 120 
attcacgggg gctccggcgg ^gcggcgta 180 
tcctcctcgg ggggctacgg cggcggctac 240 
ctggcgggca acgagaagct aaccatgcag 300 
gacaaggtgc gcgccctgga ggcggccaac 360 
taccagaagc aggggcctgg gccctcccgc 420 
gacctgcggg acaagattct tggtgccacc 480 
gacaacgccc gtctggctgc agatgacttc 540 
cgcatgagcg tggaggccga catcaacggc 600 
gecaggaccg acctggagat gcagatcgaa 660 
aagaaccatg aggaggaaat cagtacgctg 720 
gaggtggatt ccgctccggg caccgatctc 780 
tatgaggtca tggccgagca gaaccggaag 840 
gaagaattga accgggaggt cgctggccac 900 
gttactgacc tgcggcgcac ccttcagggt 960 
atgaaagctg ccttggaaga cacactggca 1020 
gcgcatatcc aggcgctgat cagcggtatt 1080 
agtgagcggc agaatcagga gtaccagcgg 1140 
gagattgcca cctaccgcag cctgctcgag 1200 
gcctccaagg tcctctgagg cagcaggctc 1260 
ttctgggtag agggatggga aggaagggac 1320 
aataaaaatt tatggtccaa gggaaaaaaa 1380 
aaaaaaaaa 1419 



<210> 291 

<211> 1428 

<212> DNA 

<213> Homo -sapl^ens 



<400> 1 



wo 03/058021 



147/390 



PCT/EP03/00270 



gcgaatcgca gcttctgaga ccagggttgc 
ctacagctat cgccagtcgt cggccacgtc 
gcgttttggg ccgggggtcg cctttcgcgc 
cggcgtatcc gtgtcctccg cccgctttgt 
cggctacggc ggcgtcctga ccgcgtccga 
catgcagaac ctcaacgacc gcctggcctc 
ggccaacggc gagctagagg tgaagatccg 
ctcccgcgac tacagccact actacacgac 
tgccaccatt gagaactcca ggattgtcct 
tgacttccga accaagtttg agacggaaca 
caacggcctg cgcagggtgc tggatgagct 
gatcgaaggc ctgaaggaag agctggccta 
tacgctgagg ggccaagtgg gaggccaggt 
cgatctcgcc aagatcctga gtgacatgcg 
ccggaaggat gctgaagcct ggttcaccag 
tggccacacg gagcagctcc agatgagcag 
tcagggtctt gagattgagc tgcagtcaca 
actggcagaa acggaggcgc gctttggagc 
cggtattgaa gcccagctgg gcgatgtgcg 
ccagcggctc atggacatca agtcgcggct 
gctcgaggga caggaagatc actacaacaa 
caggctctgg ggcttctgct gtcctttgga 
aagggaccct tacccccggc tcttctcctg 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



tccgtccgtg ctccgcctcg ccatgacttc 60 
gtccttcgga ggcctgggcg gcggctccgt 120 
gcccagcatt cacgggggct ccggcggccg 180 
gtcctcgtcc tcctcggggg cctacggcgg 240 
cgggctgctg gcgggcaacg agaagctaac 300 
ctacctggac aaggtgcgcg ccctggaggc 360 
cgactggtac cagaagcagg ggcctgggcc 420 
catccaggac ctgcgggaca agattcttgg 480 
gcagatcgac aatgcccgtc tggctgcaga 540 
ggctctgcgc atgagcgtgg aggccgacat 600 
gaccctggcc aggaccgacc tggagatgca 660 
cctgaagaag aaccatgagg aggaaatcag 720 
cagtgtggag gtggattccg ctccgggcac 780 
aagccaatat gaggtcatgg ccgagcagaa 840 
ccggactgaa gaattgaacc gggaggtcgc 900 
gtccgaggtt actgacctgc ggcgcaccct 960 
gctgagcatg aaagctgcct tggaagacac 1020 
ccagctggcg catatccagg cgctgatcag 1080 
agctgatagt gagcggcaga atcaggagta 1140 
ggagcaggag attgccacct accgcagcct 1200 
tttgtctgcc tccaaggtcc tctgaggcag 1260 
gggtgtctte tgggtagagg gatgggaagg 1320 
acctgccaat aaaaatttat ggtccaaggg 1380 
aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1428 



<210> 292 

<211> 1588 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ccaagagcga gcgcgcagca cgaagctcga gccgcctccg ccgcgcgacc ccacctcggc 60 
cgccgccgcc' tgcgccgcga gatccgcccc ggcctccccg agagcgagcc ccggccgccg 120 
cgaccaccag ccgcgctaac cgccgaccaa ccgccaccga ggcgcctgag cgagagcaga 180 
ggaggaggag gcatgagtga ggcgggcgag gccaccacca ccaccaccac caccctcccg 240 
caggctccga cggaggcggc cgccgcggct ccccaggacc ccgcgcccaa gagcccggtg 300 
ggcagcggtg cgccccaggc cgcggccccg gcgcccgccg cccacgtcgc aggaaacecc 3^0 
ggtggggacg cggcccccgc agccacgggc accgcggccg ccgcctcttt agccaccgcc 420 
gccggcagcg aagacgcgga gaaaaaagtt ctcgccacca aagtccttgg cactgtcaaa 480 
tggttcaacg tcagaaatgg atatggattt ataaatcgaa atgacaccaa agaagatgta 540 
tttgtacatc agactgccat caagaagaat aacccacgga aatatctgcg -cagtgtagga ^00 
gatggagaaa ctgtagagtt tgatgtggtt gaaggagaga agggtgcaga agctgccaat 660 
gtgactggcc cggatggagt tcctgtggaa gggagtcgtt acgctgcaga tcggcgccgt 720 
tacagacgtg gctactatgg aaggcgccgt ggccctcccc ggaatgctgg tgagattgga 780 
gagatgaagg atggagtccc agagggagca caacttcagg gaccggttca tcgaaatcca 840 
acttaccgcc caaggtaccg tagcagggga cctcctcgcc cacgacctgc cccagcagtt 900 
ggagaggctg aagataaaga aaatcagcaa gccaccagtg gtccaaacca gccgtctgtt 960 
cgccgtggat accggcgtcc ctacaattac ^ggcgtcgcc cgcgtcctcc taacgctcct 1020 
tcacaagatg gcaaagaggc caaggcaggt gaagcaccaa ctgagaaccc tgctccaccc 1080 
acccagcaga gcagtgctga gtaacaccag gctcctcagg caccttcacc atcggcaggt 1140 
gacctaaaga attaatgacc attcagaaat aaagcaaaaa gcaggccaca accttaacca 1200 
acaccaaaga aacatccaag caataaagtg gaagactaac caagatbtgg acattggaat 1260 
gtttactgtt attctttaag aaacaactac aaaaagaaaa tgtcaacaaa tttttccagc 1320 
aagctgagaa cctgggaatt cctgcacgga agacaagaga gtagcctctc cagtttcagc 1380 
aaccgctagg tttctatttt ttttcctggt ttttactgtt ttggtaatat atatat4:gaa 1440 
acaagaaata ttaataccac atggggagaa ccccaaccaa agaaatctga aatatatagt 1500 
aaatgctttt ttttccgttt ttgttcattt tggatgctgg tgctaaacct ccaagtgtca 1560 
tgatttaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1588 



wo 03/058021 




PCT/EPO3/00270 



148/390 

<210> 293 
<211> 1940 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

agagattgcg ggcggctgag acgccgcctg cctggcacct aggagcgcag cggagccccg 60 
acaccgccgc cgccgccatg gagtccgaga ccgaacccga gcccgtcacg ctcctggtga 120 
agagccccaa ccagcgccac cgcgacttgg agctgagtgg cgaccgcggc tggagtgtgg 180 
gccacctcaa ggcccacctg agccgcgtct accccgagcg tccgcgtcca gaggaccaga 240 
ggttaattta ttctgggaag ctgttgttgg atcaccaatg tctcagggac ttgcttccaa 300 
agcaggaaaa acggcatgtt ttgcatctgg tgtgcaatgt gaagagtcct tcaaaaatgc 360 
cagaaatcaa cgccaaggtg gctgaatcca cagaggagcc tgctggttct aatcggggac 420 
agtatcctga ggattcctca agtgatggtt taaggcaaag ggaagttctt cggaaccttt 480 
cttcccctgg atgggaaaac atctcaaggc ctgaagctgc ccagcaggca ttccaaggcc 54 0 
tgggtcctgg tttctccggt tacacaccct atgggtggct tcagctttcc tggttccagc 600 
agatatatgc acgacagtac tacatgcaat atttagcagc cactgctgca tcaggggctt 660 
ttgttccacc accaagtgca caagagatac ctgtggtctc tgcacctgct ccagccccta 720 
ttcacaacca gtttccagct gaaaaccagc ctgccaatca gaatgctgct cctcaagtgg 780 
ttgttaatcc tggagccaat caaaatttgc ggatgaatgc acaaggtggc cctattgtgg 840 
aagaagatga tgaaataaat cgagattggt tggattggac ctattcagca gctacatttt 900 
ctgtttttct cagtatcctc tacttctact cctccctgag cagattcctc atggtcatgg 960 
gggccaccgt tgttatgtac ctgcatcacg ttgggtggtt tccatttaga ccgaggccgg 1020 
ttcagaactt cccaaatgat ggtcctcctc ctgacgttgt aaatcaggac cccaacaata 1080 
acttacagga aggcactgat cctgaaactg aagaccccaa ccacctccct ccagacaggg 1140 
atgtactaga tggcgagcag accagcccct cctttatgag cacagcatgg cttgtcttca 1200 
agactttctt tgcctctctt cttccagaag gccccccagc catcgcaaac tgatggtgtt 12 60 
tgtgctgtag ctgttggagg ctttgacagg aatggactgg atcacctgac tccagctaga 1320 
ttgcctctcc tggacatggc aatgatgagt ttttaaaaaa cagtgtggat gatgatatgc 1380 
ttttgtgagc aagcaaaagc agaaacgtga agccgtgata caaattggtg aacaaaaaat 1440 
gcccaaggct tctcatgtct ttattctgaa gagctttaat atatactcta tgtagtttaa 1500 
taagcactgt acgtagaagg ccttaggtgt tgcatgtcta tgcttgagga acttttccaa 1560 
atgtgtgtgt ctgcatgtgt gtttgtacat agaagtcata gatgcagaag tggttctgct 1620 
ggtacgattt gattcctgtt ggaatgttta aattacacta agtgtactac tttatataat 1680 
<:aatgaaatt gctagacatg ttttagcagg acttttctag gaaagactta tgtataattg 1740 
ctttttaaaa tgcagtgctt tactttaaac taaggggaac tttgcggagg tgaaaacctt 1800 
tcctctgggg acagtggtcg ccaagacatc tacattgtaa gagaacacag tggaagatcc 1860 
tgtcctgatt ctcaaaaatt attttctctg tatgattaaa agtttattcc attaaaaaaa 1920 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1940 



<210> 294 
<211> 1551 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgccatcgcc tcccggcgct ccctccccga ctcctaagtc cttcggccgc caccatgtec €0 
gcctcggctg tcttcattct ggacgttaag ggcaagccat tgatcagccg <:aactacaag 120 
ggtgatgtgg ccatgagcaa gattgagcac ttcatgcctt tgctggtaca gcgggaggag 180 
gaaggcgccc tggccccgct gctgagccac ggccaggtcc acttcctatg gatcaaacac 240 
agcaacctct acttggtggc caccacatcg aagaatgcca atgcctccct ggtgtactcc 300 
ttcctgtata agacaataga ggtattctgc gaatacttca aggagctgga ^gaggagagc 360 
atccgggaca actttgtcat cgtctacgag ttgctggacg agctcatgga ctttggcttc 420 
•ccgcagacca ccgacagcaa gatcctgcag gagtacatca ctcagcagag caacaagctg 480 
gagacgggca agtcacgggt gccacccact gtcaccaacg ctgtgtcctg gcgctccgag 540 
ggtatcaagt ataagaagaa cgaggtcttc at^gatgtca tagagtctgt caacctgctg 600 
gtcaatgcca acggcagcgt ccttctgagc gaaatcgtcg gtaccatcaa gctcaaggtg '660 
tttctgtcag gaatgccaga gctgcggctg ggcctcaatg accgcgtgct cttcgagctc 720 
actggccttt <:aggcagcaa gaacaaatca gtagagctgg aggatgtaaa attccaccag 780 
^gcgtgcggc tctctcgctt tgacaacgac cgcaccatct ccttcatccc gcctgatggt B40 




wo 03/058021 



149/390 



PCT/ETO3/00270 



tctgtcattg agaagttctc ccacagccgc 
tttaagaaac agtcagtggc caacggtgtg 
gactccccca gattcaagac cagtgtgggc 
gtgatttgga gtattaagtc tttcccgggg 
ggcctcccca gtgtggaaaa ggaagaggtg 
gagatcccct acttcaccgt ctctgggatc 
agtggttacc aggccctgcc ctgggttcgc 
aactctctct gcttccctcg cccttggagc 
aatagaagag gggcttgaag tccccctcgc 
gggtgttgcg ggtccctcct tcacagccgc 
tgaattttag gatgtcatta aaaagatgaa 



gtggagatca tggtcaaggc caaggggcag 960 
gagatatctg tgcctgtacc cagcgatgcc 1020 
agcgccaagt atgtgccgga gagaaacgtc 1080 
ggcaaggagt acttgatgcg agcccacttt 1140 
gagggccggc cccccatcgg ggtcaagttt 1200 
caggtccgat acatgaagat cattgagaaa 1260 
tacatcaccc agagtggcgg ctgggagaga 1320 
tttccccatc cccctgattt tatatgaaga 1380 
gagtgccttc ttgcaattac ctgccttagc 1440 
tgagcccaga ggtcccgctg gcccctcctc 1500 
tctaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1551 



<210> 295 

<211> 1611 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cggcgacgac ggcggcggca gcgctccaac 
ccgggagaga gcctccgcca gcggccaggc 
tctcggcggc accgcgctaa ctcaggggct 
gggaggcaag ctcagcaaga agaagaaggg 
gaaagacaag aaggccgagg gcgcggcgac 
gccccaggcg gccgcagagc ccgccgaggc 
cgccgagggc aaggccgagg agaaggaggg 
ggccccgaag gcggagcccg agaagacgga 
gaaggcgccc gagcaggagc aggcggcccc 
agctgctgag gccgccgcgg ccccggccga 
cagcaaggag gaaggggaac ccaaaaagac 
gaccaaaagt gacggggccc cagcttcaga 
ctcttccaag gagacccccg cagccacgga 
ccccgcagcc tctgcagaag agcccaagcc 
aaccgtaacc gtgaaagagt gacaaggaca 
aatctcctct ctctctctct ctctctctct 
ctctcctatc tctcctctct ctctctccta 
tatgtattgc ccaaggaaaa atacaggatg 
gaatccaaat agtatttttg tggggaaata 
aagtcctgga tttccaagat ccgcgtctga 
gccgccacat gcactcctcc accgctgaga 
tgggagtgat gcgtttgatt ctgcccacag 
agagcagtat tttctgtgtt ttctttttaa 
taatgttgtg gatgaatgcc agctttcaga 
tcaatgccaa tcctccattc ttcctctcca 
atcctactta gcctacctag atttctcatg 
acctgtagtt ctgtttattg gtcagtggaa 



tggctcctcg ctccgggctc cgccgtcgag 60 
accagccaga cgacgccagc gaccccggcc 120 
gcataggcac ccagagccga actccaagat 180 
ctacaatgtg aacgacgaga aagccaagga 240 
ggaagaggag gggaccccga aggagagtga 300 
caaggagggc aaggagaagc ccgaccagga 360 
cgagaaggac gcggcggctg ccaaggagga 420 
gggcgcggca gaggccaagg ctgagccccc 480 
cggccccgct gcgggcggcg aggcccccaa 540 
gagcgcggcc cctgccgccg gggaggagcc 600 
tgaggcgccc gcagctcctg cogcccagga 660 
ctcaaaaccc ggcagctcgg aggctgcccc 720 
agcgcctagt tccacaccca aggcccaggg 780 
ggtggaggcc <:cggcagcta attccgacca 840 
gcctatagga aaaacaatac cacttaaaac 900 
atctctctct ctatctcctc tctctctctc 960 
tactaacttg tttcaaattg gaagtaatga 1020 
ttgtcccatc aagggaggga gggggtggga 1080 
tctaatatac cttcagtcaa ctttaccaag 1140 
aagtgcagta catcgtttgt acctgaaact 1200 
gttgaatagc ttttcttctg caatgggagt 1260 
ggcctgtgcc aaggcaatca gatctttatg 1320 
tttacagcct ttcttatttt gatatttttt 1380 
cagagcccac ttagcttgtc cacatggatc 1440 
gatatttttg ggagtgacaa acattctctc 1500 
acgagttaat gcatgtccgt ggttgggtgc 1560 
atgaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1611 



<210> 296 

<211> 1365 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

■cggcggcagg gctgagccag cgacgccctc 
tcctcccgtt ccgctgcccg ccctgccacc 
gacttcttgg ccggaggcat cgccgccgcc 
cgggtcaagc tgctgctgca ggtccagcac 
tacaagggca tcgtggactg cattgtccgc 
tggaggggca acctt:gccaa cgtcattcgc 



cattoactct ccgcgcccgt tctccggctg 60 
atgacggaac aggccat:ctc cttcgccaaa 120 
atctccaaga cggccgtggc tccgatcgag 180 
gccagcaagc agatcgccgc -cgacaagcag 240 
atccccaagg agcagggcgt gctgtccttc 300 
tacttcccca ctcaagccct caacttcgcc 3€0 



wo 03/058021 



150/390 



PCT/EP03/00270 



aggtactttg cgggcaacct ggcctccggc 
gtgtacccgc tggattttgc cagaacccgc 
gagcgcgagt tccgaggcct gggagactgc 
cggggcctgt accagggctt cagtgtctcc 
tacttcggcg tgtacgatac ggccaagggc 
gtggtgagct ggatgatcgc gcagaccgtg 
ttcgacacgg tgcggcggcg catgatgatg 
tacacgggca ccgtcgactg ttggaggaag 
ttcaagggtg cgtggtccaa cgtcctgcgg 
tacgacgagc tcaagaaggt gatctaaggg 
caggggaacc aagagaacca cgtagaatcc 
attccagttg tctttttccG agccgcatcc 
aaaggggcgc attgcgatcc aaccatcggc 
gagggaaccg tggcgtccct gcgtggggcc 
agagtccaga tgcttgtagg agccaagtcg 
tcacgttttc ccatttgtaa aaaaaaaaaa 



ggtgcggccg gcgcgacctc cctctgcttc 480 

ctggcagcgg acgtgggaaa gtcaggcaca 540 

ctggtgaaga tcaccaagtc cgacggcatc 600 

gtgcagggca tcatcatcta ccgggcggcc 660 

atgctccccg accccaagaa cacgcacatc 720 

acggccgtgg ccggcgtggt gtcctacccc 780 

cagtccgggc gcaaaggagc tgacatcatg 840 

atcttcagag atgagggggg caaggccttc 900 

ggcatggggg gcgccttcgt gctggtcctg 960 

ccgcggcctc ctccacacac acacacacac 1020 

tcaaccgtgc ggaccatcaa ccttcgagaa 1080 

tgcctgtaga tggccgggga aggctctaga 1140 

agccgattcc gtgtcttgat cacggggtgg 1200 

catgggtgag acactccagt actgagacct 1260 

tgttctaagt atttatttaa aacaaaagaa 1320 
aaaaaaaaaa aaaaa 1365 



<210> 297 
<211> 1558 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ggagagcgca gcgcgcagcc cggtgcagcc 
ccctttcgcg tccgcaacca gaagcccagt 
ccgctcccgg gaccgcgacc ccggccgccc 
cgtcctcttg ctcctgctgg ctttcggcca 
ctgcaacccc caaaatggat tctgcgagga 
gcagggtccc ctttgtgacc agtgcgtgac 
agaacccggg cagtgcattt gcaccgacgg 
tcgggcctgc tcctcggccc cctgtgccaa 
cctctatgaa tgctcctgtg cccccgggta 
gccctgtgtg atcaacggct ccccctgcca 
ccgggcctcc catgcctcct gcctgtgccc 
cgtggccaac agctgcaccc ccaacccatg 
gggcgacttc cgctgccggt gcccagccgg 
gaccaactgc gccagcagcc cgtgccagaa 
gagctacgag tgtctgtgca agcccgagtt 
gctgagcccc cagcaggtca cccgtctgcc 
ccctggggtg cacgagctgc cggtgcagca 
gaaagagctc aacaagaaaa cccctctcct 
cctgggcgtg ctcaccagcc tggtggtgct 
gtgcgagacc tgggtgtcca acctgcgcta 
gctgcttcag tacaacagcg gggaggacct 
cgacatgacc accttcagca aggaggccgg 
gccccctcta gattcttgga gttccgcaga 
gtggtgttcg ctatctcttg tgtcaaatct 
tgtgctgctg tgtgacaaac gcaatgcaaa 
atacagaata ataataagaa tttcatcttt 



ctggctttcc cctcgctgcg cgcccgcgcc 60 
gcggcgccag gagccggacc cgcgcccgca 120 
agagatgacc gcgaccgaag ccctcctgcg 180 
cagcacctat ggggctgaat gcttcccggc 240 
tgacaatgtt tgcaggtgcc agcctggctg 300 
ctctcccggc tgccttcacg gactctgtgg 360 
ctgggacggg gagctctgtg atagagatgt 420 
caacgggacc tgcgtgagcc tggacgatgg 480 
ctcgggaaag gactgccaga aaaaggacgg 540 
gcacggaggc acctgcgtgg afcgatgaggg 600 
ccctggcttc tcaggcaatt tctgcgagat 660 
cgagaacgac ggcgtctgca ctgacattgg 720 
cttcatcgac aagacctgca gccgcccggt 780 
cgggggcacc tgcctgcagc acacccaggt 840 
cacaggtctc acctgtgtca agaagcgcgc 900 
cagcggctat gggctggcct accgcctigac 960 
gccggagcac cgcatcctga aggtgtccat 1020 
caccgagggc caggccatct gcttcaocat 1080 
gggcactgtg ggtatcgtct tcctcaacaa 1140 
caaccacatg ctgcggaa,ga agaagaacct 1200 
ggccgtcaac atcatcttcc ccgagaagat 1260 
cgacgaggag atctaagcag cgttcccaca 1320 
gcttactata cgcggtctgt octaatcttt 1380 
ggtgaacgct acgcttacat atattgtctt 1440 
aacaatcctc tttctctctc ttaatgcatg 1500 
aaatgaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 1558 



<210> 298 
<211> 495 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 . 

gaaaccaaca gcacgctcat tgcacatatc atgggctcat ttatttcact tataaagaac €0 
ctggccaagg aagagatagt gcctaaagtg gccagtattc tgaccgatat gttagaaaaa 120 



wo 03/058021 



151/390 



PCT/EP03/00270 



gtgttgaggt ctctaatcca gatgatgctc 
cctgacaagc tgctgaaact cttcagaaac 
ggacaagcag cacaggagga agagggtaat 
tgtgattaaa caaccaccag gaaattttga 
ctccgggaac aaaacaattg aatttacaaa 
aaaaaaaaaa aaaaa 



atctatgtac tggaaaaggc agagtccttt 240 
atctcatatt tcctgaagaa gatgatgtct 300 
ccggatgagt tttctgacct actcggcggc 360 
cgacactgtt ctcctgagct cctccctttc 420 
aataaagtgt tatttgactg gaaaaaaaaa 480 

495 



<210> 299 

<211> 1830 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cgcgtccgcc ccgcgagcac agagcctcgc 
ccgccagctc accatggatg atgatatcgc 
gtgcaaggcc ggcttcgcgg gcgacgatgc 
gcgccccagg caccagggcg tgatggtggg 
cgaggcccag agcaagagag gcatcctcac 
caccaactgg gacgacatgg agaaaatctg 
ggctcccgag gagcaccccg tgctgctgac 
cgagaagatg acccagatca tgtttgagac 
ccaggctgtg ctatccctgt acgcctctgg 
tgacggggtc acccacactg tgcccatcta 
gcgtctggac ctggctggcc gggacctgac 
cggctacagc ttcaccacca cggccgagcg 
gtgctacgtc gccctggact tcgagcaaga 
ggagaagagc tacgagctgc ctgacggcca 
ctgccctgag gcactcttcc agccttcctt 
aactaccttc aactccatca tgaagtgtga 
cacagtgctg tctggcggca ccaccatgta 
gatcactgcc ctggcaccca gcacaatgaa 
gtactccgtg tggatcggcg gctccatcct 
gatcagcaag caggagtatg acgagtccgg 
ggcggactat gacttagttg cgttacaccc 
acaagatgag attggcatgg ctttatttgt 
tttttggctt gactcaggat ttaaaaactg 
gcgagcatcc cccaaagttc acaatgtggc 
ttaatagtca ttccaaatat gagatgcgtt 
ccaccccact tctctctaag gagaatggcc 
tgatagcatt gctttcgtgt aaattatgta 
acttttttat tttgttttat tttgaatgat 
tgtcccccaa cttgagatgt atgaaggctt 
cagggcttac ctgtacactg acttgagacc 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



ctttgccgat ccgccgcccg tccacacccg 60 
cgcgctcgtc gtcgacaacg gct<:cggcat 120 
cccccgggcc gtcttcccct ccatcgtggg 180 
catgggtcag aaggattcct atgtgggcga 240 
cctgaagtac cccatcgagc acggcatcgt 300 
gcaccacacc ttctacaatg agctgcgtgt 360 
cgaggccccc ctgaacccca aggccaaccg 420 
cttcaacacc ccagccatgt acgttgctat 480 
ccgtaccact ggcatcgtga tggactccgg 540 
cgaggggtat gccctccccc atgccatcct 600 
tgactacctc atgaagatcc tcaccgagcg 660 
ggaaatcgtg cgtgacatta aggagaagct 720 
gatggccacg gctgcttcca gctcctccct 780 
ggtcatcacc attggcaatg agcggttccg 840 
cctgggcatg gagtcctgtg gcatccacga 900 
cgtggacatc cgcaaagacc tgtacgccaa 9€0 
ccctggcatt gccgacagga tgcagaagga 1020 
gatcaagatc attgctcctc ctgagcgcaa 1080 
ggcctcgctg tccaccttcc agcagatgtg 1140 
cccctccatc gtccaccgca aatgcttcta 1200 
tttcttgaca aaacctaact tgcgcagaaa 1260 
tttttttgtt ttgttttggt tttttttttt 1320 
gaacggtgaa ggtgacagca gtcggttgga 1380 
cgaggacttt gattgcacat tgttgttttt 1440 
gttacaggaa gtcccttgcc atcctaaaag 1500 
cagtcctctc -ccaagtccac acaggggagg 1560 
atgcaaaatt tttttaatct tcgccttaaa 1620 
gagccttcgt gccccccctt cccccttttt 1680 
ttggtctccc tgggagtggg tggaggcagc 1740 
agttgaataa aagtgcaccc cttaaaaaaa 1800 

1830 



<210> 300 
<211> 784 
<212> D13A 
<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ccaagatggc ggtgctgtca gctcctggcc 
ccagcgtggg cctggctgtg caggcacgag 
caagcagcac ccagcctgcc ctgccaaagg 
ggggcgagta tgtggtggcc aagctggatg 
tgtggcccat gaccttcggc ctggcctgct 
cccgctacga catggaccgc tttggcgtgg 
tcatgatcgt ggccggcaca ctcaccaaca 



^gcgcggctt ccggatcctt ggtctgcgct 60 
gtgtccatca gagcgtggcc accgatggcc 120 
ccagagecgt ggctcccaaa cccagcagcc 180 
acctcgtcaa <:tgggcccgc cggagttctc 240 
gcgccgtgga gatgatgcac atggcagcac 300 
tcttccgcgc cagcccgcgc cagtccgacg 360 
agatggcccc agcgcttcgc aaggtctacg 420 



wo 03/058021 
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actaccacta ttcctactcg gtggtgaggg 
acatcccagg ctgcccacct acggccgagg 
ggaagatcaa gcgggagcgg aggctgcaga 
gccgccggag cctgtcgccg tcctgtcccc 
aaacctgccc tcgggctgcc gccaaaaaaa 
aaaa 



gctgcgaccg catcgtgccc gtggacatct 540 
ccctgctcta cggcatcctg cagctgcaga 600 
tctggtaccg caggtagcgc cgccgccgcc 660 
agcctgcttg tgtcccgtga ggttgtcaat 720 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 760 

784 



<210> 301 
<211> 739 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcgcctagc agtgtcccag ccgggttcgt 
tgggccaacg agcaggcgct ggcgtccggc 
acagctgggc gcttcaccca gtggtacttt 
gtgtgcctgc tggagtaccc ccgggggaag 
ggacagaagt acatgaccgc cgtggtgaag 
gttcgggccg tcctgcatct cctgctctcg 
cttgggaccg cctgcctggc cattgcgagc 
gagcagtgga cgcccatcga gcccaagccc 
aagcagccgc ccagcaaccc cccgccgcgg 
gaggaggagg ctgcggcggc ggcgggggga 
ccggtgaccg acgaggtcgt gtgacctcgc 
acctgcaata aacgcagcga agccgggaaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



gtcgccatgg ggcagatcga gtgggccatg 60 
ctgatcctca tcaccggggg catcgtggcc 120 
ggtgcctact ccattgtggc gggcgtgttt 180 
aggaagaagg gctccaccat ggagcgctgg 240 
ctgttcgggc cctttaccag gaattactat 300 
gtgcccgccg gcttcctgct ggccaccatc 360 
ggcatctacc tactggcggc tgtgcgtggc 420 
cgggagcggc cgcagatcgg aggcaccatc 480 
cccccggccg aggcccgcaa gaagcccagc 540 
cccccgggag gtccccaggt caaccccatc 600 
cccggacctg ccctcccacc aggtgcaccc 660 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

739 



<210> 302 

<211> 1625 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

aggcacgagc gggtgacgct gggcctgcag cgcggagcag aaagcagaac ccgcagagtc 60 
ctccctgctg ctgtgtggac gacacgtggg cacaggcaga agtgggccct gtgaccagct 120 
gcactggttt cgtggaagga agctccagga ctggcgggat gggctcagcc tgtateaaag 180 
tcaccaaata ctttctcttc ctcttcaact tgatcttctt tatoctgggc gcagtgatcc 240 
tgggcttcgg ggtgtggatc ctggccgaca agagcagttt t:atctctgtc ctgcaaacct 300 
cctccagctc gcttaggatg ggggcctatg tcttcatcgg cgtgggggca gtcactatgc 360 
tcatgggctt cctgggctgc atcggcgccg tcaacgaggt ccgctgcctg ctggggctgt- 420 
actttgcttt cctgctcctg atcctcattg <:ccaggtgac ggccggggcc ctcttctactr 480 
tcaacatggg caagctgaag caggagatgg gcggcatcgt gactgagctc attcgagact 540 
acaacagcag tcgcgaggac agcctgcagg atgcctggga ctacgtgcag gctcaggtga 600 
agtgctgcgg ctgggtcagc ttctacaact ggacagacaa cgctgagctc atgaatcgcc €60 
ctgaggtcac ctacccctgt tcctgcgaag tcaaggggga agaggacaac agcctttctg 720 
tgaggaaggg cttctgcgag gcccccggca acaggaccca gagtggcaac caccctgagg 780 
actggcctgt gtaccaggag ggctgcatgg agaaggtgca ggcgtggctg <2aggagaacc 840 
tgggcatcat cctcggcgtg ggcgtgggtg tggccatcat cgagctcctg gggatggtcc 900 
tgtccatctg cttgtgccgg cacgtccatt ccgaagacta cagcaaggtc cccaagtact 960 
gaggcagctg ctatccccat ctccctgcct ggcccccaac cfccagggctc ccaggggtct 1020 
ccctggctcc ctcctccagg cctgcctccc acttcactgc gaagaccctc ttgcccaccc 1O80 
tgactsaaag tagggggctt tctggggcct agcgatctct cctggcctat ccgctgccag 1140 
ccttgagccc tggctgttct gtggttcctc tgctcaccgc ccatcagggt tctcttagca 1200 
actcagagaa aaatgctccc cacagcgtcc ctggcgcagg tgggctggac ttctacctgc 1260 
<:ctcaagggt gtgtatattg tataggggca actgtatgaa aaattgggga ggagggggcc 1320 
gggcgcggtg gctcacgcct gtaatcccag cactttggga ggccgaggcg ggtggatcac 1380 
gaggtcagga gatcgagacc abcctggcta acatggtgaa accccgtctc tactaaaaat 1440 
acaaaaaaaa tttagccggg cgcggtggcg ggcacctgta gtcccagcta cttgggaggc 1500 

^'^9«^rrr<am-ra rraa^rrrttrr^rf Sisr*^t^^t^t^^^ M^^->M<-r4-4> ^ ...Mk.— 4- o^«iw«> ^r-«-M 
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ctgcactcca gcctggggga cagaaagaga ctccgtctca aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1620 
aaaaa ^^^^ 



<210> 303 

<211> 1599 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gctcagtcgg cccagcccct ctcagtcctc 
gacgcggccc cggcggcggc ggcagcagct 
agacctggac cagtctcctc tggtctcgtc 
gttcaagtac cagttcgtga gggagcccga 
ggaggacgag gacgaagacc tggaggagct 
gctgtccgcg gccccagtgc ccaccacccc 
aaatgacttc gtgccgccgg cgccccgggg 
ggagcggcag ccgtcttggg acccgagccc 
gctgtctgct gccgcagtct cgccctccaa 
gcctccccct cctcccccgg ccagcgtgag 
agccccggct cccgccgcgc ccccctccac 
gggctcagtg gttgttgacc tcctgtactg 
tggtgccagc ctattcctgc tgctttcatt 
ctacattgcc ttggccctgc tctctgtgac 
ccaagctatc cagaaatcag atgaaggcca 
tgctatatct gaggagttgg ttcagaagta 
cacgataaag gaactcaggc gcctcttctt 
tgcagtgttg atgtgggtat ttacctatgt 
gattttggct ctcatttcac tcttcagtgt 
gatagatcat tatctaggac ttgcaaataa 
agcaaaaatc cctggattga agcgcaaagc 
agttcatctt taaaggggat attcatttga 
ccttgacgtt gcagtgcagt ttcacagatc 
tgttgtgagg aaaaattacc tgtcttgact 
gctgctatgt atggatttaa accgtaatca 
tggaataaaa aacctgtata ttttactttg 
ttgcagagat ggtggagcta gaaaaaaaaa 



cccaaccccc acaaccgccc gcggctctga 60 
gcagcatcat ctccaccctc cagccatgga 120 
ctcggacagc ccaccccggc cgcagcccgc 180 
ggacgaggag gaagaagagg aggaggaaga 240 
ggaggtgctg gagaggaagc ccgccgccgg 300 
tgccgccggc gcgcccctga tggacttcgg 360 
acccctgccg gccgctcccc ccgtcgcccc 420 
ggtgtcgtcg accgtgcccg cgccatcccc 480 
gctccctgag gacgacgagc ctccggcccg 540 
cccccaggca gagcccgtgt ggaccccgcc 600 
cccggccgcg cccaagcgca ggggctcctc 660 
gagagacatt aagaagactg gagtggtgtt 720 
gacagtattc agcattgtga gcgtaacagc 780 
catcagcttt aggatataca agggtgtgat 840 
cccattcagg gcatatctgg aatctgaagt 900 
cagtaattct gctcttggtc atgtgaactg 960 
agttgatgat ttagttgatt ctctgaagtt 1020 
tggtgccttg tttaatggtc tgacactact 1080 
tcctgttatt tatgaacggc atcaggcaca 1140 
gaatgttaaa gatgctatgg ctaaaatcca 1200 
tgaatgaaaa cgcccaaaat aattagtagg 12^0 
ttatacgggg gagggtcagg gaagaacgaa 1320 
gttgttagat ctttattttt agccatgcac 1380 
gccatgtgtt catcatctta ag tat tgtaa 1440 
tatctttttc ctatctatct gaggcactgg 1500 
ttgcagatag tcttgccgca tcttggcaag 1560 
aaaaaaaaa 1599 



<210> 304 

<211> 1900 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

agattgcggg cggctgagac gccgcctgcc 
accgccgccg ccgccatgga gtccgagacc 
agccccaacc agcgccaccg cgacttggag 
cacctcaagg cccacctgag ccgcgtctac 
ttaatttatt ctgggaagct gttgttggat 
caggaaaaac ggcatgtttt gcatctggtg 
gaaatcaacg ccaaggtggc tgaatccaca 
tatcctgagg attcctcaag tgatggttta 
tcccctggat gggaaaacat ctcaaggcct 
ggtcctggtt tct<:cggtta cacaccctat 
atatatgcac gacagtacta catgcaatat 
gttccaccac caagtgcaca agagatacct 
cacaaccagt ttccagctga aaaccagcct 
gttaatcctg gagccaatca aaatttgcgg 
qaa<?atgatg aaataaatcg agattggttg 



tggcacGtag gagcgcagcg gagccccgac 60 
gaacccgagc ccgtcacgct <3Ctggtgaag 120 
ctgagtggcg accgcggctg gagtgtgggc 180 
cccgagcgtc cgcgtccaga ggaccagagg 240 
caccaatgtc tcagggactt gcttccaaag 300 
tgcaatgtga agagtccttc aaaaatgcca 360 
gaggagcctg ctggttctaa tcggggacag 420 
aggcaaaggg aagttcttcg gaacctttct 480 
gaagctgecc agcaggcatt ccaaggcctg 540 
gggtggcttc agctttcctg gttccagcag 600 
ttagcagcca ctgctgcatc aggggctttt ^60 
gtggtct<:tg cacctgctcc agcccctatt 720 
gccaatcaga atgctgctcc tcaagtggtt 780 
atgaatgcac aaggtggccc tattgtggaa 840 
gattggacct attcagcagc tacattttct 900 



wo 03/058U2I # # PCT/EP03/<M>270 
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gccaccgttg ttatgtacct gcatcacgtt 
cagaacttcc caaatgatgg tcctcctcct 
ttacaggaag gcactgatcc tgaaactgaa 
gtactagatg gcgagcagac cagcccctcc 
actttctttg cctctcttct tccagaaggc 
tgctgtagct gttggaggct ttgacaggaa 
gcctctcctg gacatggcaa tgatgagttt 
ttgtgagcaa gcaaaagcag aaacgtgaag 
ccaaggcttc tcatgtcttt attctgaaga 
agcactgtac gtagaaggcc ttaggtgttg 
gtgtgtgtct gcatgtgtgt ttgtacatag 
tacgatttga ttcctgttgg aatgtttaaa 
atgaaattgc tagacatgtt ttagcaggac 
ttttaaaatg cagtgcttta ctttaaacta 
ctgggttttc tgttcaataa agttttacta 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



gggtggtttc catttagacc gaggccggtt 1020 
gacgttgtaa atcaggaccc caacaataac 1080 
gaccccaacc acctccctcc agacagggat 1140 
tttatgagca cagcatggct tgtcttcaag 1200 
cccccagcca tcgcaaactg atggtgtttg 1260 
tggactggat cacctgactc cagctagatt 1320 
ttaaaaaaca gtgtggatga tgatatgctt 1380 
ccgtgataca aattggtgaa caaaaaatgc 1440 
gctttaatat atact<:tatg tagtttaata 1500 
catgtctatg cttgaggaac ttttccaaat 1560 
aagtcataga tgcagaagtg gttctgctgg 1620 
ttacactaag tgtactactt tatataatca 1680 
ttttctagga aagacttatg tataattgct 1740 
aggggaactt tgcggaggtg aaaacctttg 1800 
tgaatgaccc tgaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1860 
aaaaaaaaaa 1900 



<210> 305 
<211> 2688 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtcgaaaggc gaggcggccg cggcagcgct tgggacgcgc ctgggcaccg ggctcgctcc 60 
ctgcgccccg gagcaggcca agttcggggc caggacgtcg ggaggacctg gtgcatggct 120 

gcctcctaat cccatagtcc agaggaggca tccctaggac tgcgggcaag ggagccgggc 180 
aagcccaggg cagccttgaa ccgtcccctg gcctgccctc cccggtgggg gccaggatgc 240 
tgaagaagca gtctgcaggg cttgtgctgt ggggcgctat cctctttgtg gcctggaatg 300 

ccctgctgct cctcttcttc tggacgcgcc cagcacctgg caggccaccc tcagtcagcg 360 

ctctcgatgg <:gaccccgcc agcctcaccc gggaagtgat tcgcctggcc <:aagacgccg 420 

aggtggagct ggagcggcag cgtgggctgc tgcagcagat cggggatgcc ctgtcgagcc 480 

agcgggggag ggtgcccacc gcggcccctc ccgcccagcc gcgtgtgcct gtgacccccg 540 

cgccggcggt gattcccatc ctggtcatcg cctgtgaccg cagcactgtt cggcgctgcc 600 

tggacaagct gctgcattat cggccctcgg ctgagctctt ccccatcatc gttagccagg 660 

actgcgggca cgaggagacg gcccaggcca tcgcctccta cggcagcgcg gtcacgcaca 720 

tccggcagcc cgacctgagc agcattgcgg tgccgccgga ccaccgcaag ttccagggct 780 

actacaagat cgcgcgccac taccgctggg cgctgggcca ggtcttccgg cagtttcgct 840 

tccccgcggc cgtggtggtg gaggatgacc ^ggaggtggc cccggacttc ttcgagtact 900 

ttcgggccac <:tatccgctg ctgaaggccg acccctccct gtggtgcgtc tcggcctgga 960 

atgacaacgg caaggagcag atggtggacg ccagcaggcc tgagctgctc taecgcaccg 1020 

actttttccc tggcctgggc tggctgctgt tggccgagct tstgggctgag ctggagccca 1080 

agtggccaaa ggccttctgg gacgactgga tgcggcggcc ggagcagcgg caggggcggg 1140 

cctgcatacg ccctgagatc tcaagaacga tgacctttgg ccgcaagggt gtgagccacg 1200 

ggcagttctt tgaccagcac ctcaagttta tcaagctgaa ccagcagttt gtgcacttca 1260 gj. 

cccagctgga cctgtcttac ctgcagcggg aggcctatga ccgagatttc otcgeccgcg 1320 

tctacggtgc tccccagctg caggtggaga aagtgaggac caatgaccgg aaggagctgg 1380 

gggaggtgcg ggtgcagtat acgggcaggg acagcttcaa ggctttcgcc aaggctctgg 1440 

gtgtcatgga tgaccttaag tcgggggttc cgagagctgg ctaccggggt attgtcacct 1500 

tccagttccg gggccgccgt gtccacctgg cgcccccact gacgtgggag ggctatgatc 1S60 

ctagctggaa ttagcacctg cctgtcctfcc ctgggcccct ccttgccaca tcatgagctg 1620 

aggtgggacc acagtcccca ggctgcatcg gcctgcctgt gtttccctct taggtgcatt 1680 

tatctttttg atttttccga gtggcattta agtgcacaaa tgataacaag aggattattc 1740 

tcccgttctc aagggagtca gatcagggga actattctag ggtatgttgc ggggtattaa 1800 tTT 

gcaggaaacc actgtgtggt ggggggcact gggcttgttg gggccagaaa tgtccacgtc 18€0 lU 

ctgagctttc tcctggagca tgtgcagaga gtttggcaac gttcgctctc ttgaccagac 1920 

cccttctccc tgacctggct cttccagcca gggcacgagc cctccttcta tacctgctcc 1980 

^ttccccca gtggggactg agttatggga gaaggggaca tatttgtggc <:aaaatgata 2040 

ctaaccaaag gggcttcctt gtcagggcct ggtggagttg gtgggtcatc ggggctcact 2100 

gcctcctgcc cttctctcct gtctgacccc cacttagccc ttctctcctt gcagcctagc 2160 

agtttatagt tctgagatgg aaagttgaag ggggcaagca agacctctcc tcagcccatg 2220 



CQ 

5 



wo 03/«58«21 
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gccttacctc agagagggac tatgccctga cccctccttt ctgaaaatca gtgccctccc 2340 
tgttgctcta ggaggctcct gctggcttgg tagaagacag aattcgatct gcctgtccct 2400 
ttttcccctg gggtttgaca cacaggctcc tctcagcatg aggtggagca gtgaccaggt 2460 
ggagcagtga ccaggacgcc tctggcccag tgctgcccag cctccccgcc cgctcccagg 2520 
cgccccatgt cctcacaggc caggacgcca tggcaggatg gagaggactt ggtggatttt 2580 
tgtttcttgc ctgacctcag tttcatgaaa gaaagtggaa gctacagaat tattttctaa 2640 
aataaaggct gaattgtctg aaaaataaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 2688 



<210> 306 

<211> 875 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



caatggcgtg gcagggacta gcggccgagt tcctgcaggt gccggcggtg acgcgggctt 60 
acaccgcagc ctgtgtcctc accaccgccg cggtgcagct ggagctcctc agcccctttc 120 
aactctactt caacccgcac cttgtgttcc ggaagttcca ggtctggagg ctcgtcacca 180 
acttcctctt cttcgggccc ctgggattca gcttcttctt caacatgctc ttcgtgttcc 240 
gctactgccg catgctggaa gagggctcct tccgcggccg cacggccgac ttcgtcttca 300 
tgtttctctt cgggggcgtc cttatgaccc tgctgggact cctgggcagc ctgttcttcc 360 
tgggccaggc cctcatggcc atgctggtgt acgtgtggag ccgccgcagc cctcgggtga 420 
gggtcaactt cttcggcctg ctcactttcc aggcaccgtt cctgccttgg gcgctcatgg 480 
gcttctcgct gctgctgggc aactccatcc tcgtggacct gctggggatt gcggtgggcc 540 
atatctacta cttcctggag gacgtcttcc ccaaccagcc tggaggcaag aggctcctgc 600 
agacccctgg cttcctaaag ctgctcctgg atgcccctgc agaagacccc aattacctgc 660 
ccctccctga ggaacagcca ggaccccatc tgccaccccc gcagcagtga cccccaccca 720 
gggccaggcc taagaggctt ctggcagctt ccatcctacc catgacccct acttggggca 780 
gaaaaaaccc atcctaaagg ctgggcccat gcaagggccc acctgaataa acagaatgag 840 
ctgcaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 875 



<210> 307 

<211> 1149 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



gaggttcggg gagctcggcc aggctgctgg tacctgcgtc cgcccggcga gcaggacagg €0 
ctgctttggt ttgtgacctc caggcaggac ggccatcctc tccagaatga agatcttctt 120 
gccagtgctg ctggctgccc ttctgggtgt ggagcgagcc agctcgctga tgtgcttctc 180 
ctgcttgaac cagaagagca atctgtactg cctgaagccg accatctgct ccgaccagga 240 
caactactgc gtgactgtgt ctgctagtgc cggcattggg aatctcgtga catttggcca 300 
cagcctgagc aagacctgtt ccccggcctg ccccatccca gaaggcgtca atgttggtgt 360 
ggcttccatg ggcatcagct gctgccagag ctttctgtgc aatttcagtg cggccgatgg 420 
cgggctgcgg gcaagcgtca ccctgctggg tgccgggctg ctgctgagcc ^gctgccggc 480 
cctgctgcgg tttggcccct gaccgcccag accctgtccc -ccgatccccc agctcaggaa S40 
ggaaagccca gccctttctg gatcccacag tgtatgggag cccctgactc ctcacgtgcc '600 
tgatctgtgc ccttggtccc aggtcaggcc <:accccctgc acctccacct gccccagccc 660 
ctgcctctgc cccaagtggg gccagctgcc ctcacttctg gggtggatga tgtgaccttc 720 
cttgggggac tgcggaaggg acgagggttc cctggagtct tacggtccaa catcaggacc 780 
aagtcccatg gacatgctga cagggtcccc agggagaccg tgtcagtagg gatgtgtgcc 840 
tggctgtgta cgtgggtgtg cagtgcacgt gagagcacgt ggcggcttct gggggccatg 900 
tttggggagg gaggtgtgcc agcagcctgg agagcctcag tccctgtagc cccctgccct 960 
ggcacagctg ^atgcacttc aagggcagcc tttgggggtt ggggtttctg ccacttccgg 1020 
gtctaggecc tgccccaaat ccagccagtc ctgccccagc ccacccccac attggagccc 1080 
tcctgctgct ttggtgcctc aaataaatac agatgtcccc aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1140 



<400> 1 



<400> 1 



aaaaaaaaa 



1149 



wo 03/058021 



156/J90 
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<210> 308 

<211> 1984 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cggcgagagg cgggctgagg cggcccagcg gcggcaggtg aggcggaacc aaccctcctg 60 
gccatgggag gggccgtggt ggacgagggc cccacaggcg tcaaggcccc tgacggcggc 120 
tggggctggg ccgtgctctt cggctgtttc gtcatcactg gcttctccta cgccttcccc 180 
aaggccgtca gtgtcttctt caaggagctc atacaggagt ttgggatcgg ctacagcgac 240 
acagcctgga tctcctccat cctgctggcc atgctctacg ggacaggtcc gctctgcagt 300 
gtgtgcgtga accgctttgg ctgccggccc gtcatgcttg tggggggtct ctttgcgtcg 360 
ctgggcatgg tggctgcgtc cttttgccgg agcatcatcc aggtctacct caccactggg 420 
gtcatcacgg ggttgggttt ggcactcaac ttccagccct cgctcatcat gctgaaccgc 480 
tacttcagca agcggcgccc catggccaac gggctggcgg cagcaggtag ccctgtcttc 540 
ctgtgtgccc tgagcccgct ggggcagctg ctgcaggacc gctacggctg gcggggcggc 600 
ttcctcatcc tgggcggcct gctgctcaac tgctgcgtgt gtgccgcact catgaggccc 660 
ctggtggtca cggcccagcc gggctcgggg ccgccgcgac cctcccggcg cctgctagac 720 
ctgagcgtct tccgggaccg cggctttgtg ctttacgccg tggccgcctc ggtcatggtg 780 
ctggggctct tcgtcccgcc cgtgttcgtg gtgagctacg ccaaggacct gggcgtgccc 840 
gacaccaagg ccgccttcct gctcaccatc ctgggcttca ttgacatctt cgcgcggccg 900 
gccgcgggct tcgtggcggg gcttgggaag gtgcggccct actccgtcta cctcttcagc 960 
ttctccatgt tcttcaacgg cctcgcggac ctggcgggct ctacggcggg cgactacggc 1020 
ggcctcgtgg tcttctgcat cttctttggc atctcctacg gcatggtggg ggccctgcag 1080 
ttcgaggtgc tcatggccat cgtgggcacc cacaagttct ccagtgccat tggcctggtg 1140 
ctgctgatgg aggcggtggc cgtgctcgtc gggccccctt cgggaggcaa actcctggat 1200 
gcgacccacg tctacatgta cgtgttcatc ctggcggggg ccgaggtgct cacctcctcc 1260 
ctgattttgc tgctgggcaa cttcttctgc attaggaaga agcccaaaga gccacagcct 1320 
gaggtggcgg ccgcggagga ggagaagctc cacaagcctc ctgcagactc gggggtggac 1380 
ttgcgggagg tggagcattt cctgaaggct gagcctgaga aaaacgggga ggtggttcac 1440 
accccggaaa caagtgtctg agtggctggg cggggccggc aggcacaggg aggaggtaca 1500 
gaagccggca acgcttgcta tttattttac aaactggact ggctcaggca gggccacggc 1560 
tgggctccag ctgccggccc agcggatcgt cgcccgatca gtgttttgag ggggaaggtg 1620 
gcggggtggg aaccgtgtca ttccagagtg gatctgcggt gaagccaagc cgcaaggtta 1680 
caaggcatcc tcaccagggg ccccgcctgc tgctcccagg tggcctgcgg ccactgctat 1740 
gctcaaggac ctggaaaccc atgcttcgag acaacgtgac tttaatggga gggtgggtgg 1800 
gccgcagaca ggctggcagg gcaggtgctg cgtggggccc t-ctccagccc gtcctaccct I860 
gggctcacat ggggcctgtg cccacccctc ttgagtgtct tggggacagc tctttccacc 1920 
cctggaagat ggaaataaac ctgcgtgtgg gtggagtgtt aggaaaaaaa aaaaaaaaaa 1980 
aaaa 1^84 



<210> 309 

<211> 1203 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcgaagcgag gagcagcgat ggacggtcgg gtgcagctga taaaggccct cctggccttg 60 
ccgatccggc ctgcgacgcg tcgctggagg aacccgattc cctttcccga gacgtttgac 120 
ggcgataccg accgactccc ggagttcatc gtgcagacgg gctcctacat gttcgtggac 180 
gagaacacgt tctccagcga cgccctgaag gtgacgttcc tcatcacccg cctcacaggg 240 
cccgccctgc agtgggtgat cccctacatc aagaaggaga gccccctcct caatgattac 300 
cggggctttc tggccgagat gaagcgagtc tttggatggg aggaggacga ggacttctag 3-60 
gccgggagac cctcgggcct gggggcgggt gctctgggga gggtccgctg tgttactggc 420 
cgccgccagg gtcgccaccg gcgccctccc tccgcgcctc cctccccctc gagccgccgc 480 
gatgtcccct gcgctcctgt txicctcccgc gtagtgcttg <:ctttgttcc aggaatagcg S40 
ctccaggctc ctgctgccgc -ccctgggcct x:actctggag -cgagccgccg ccctctcctt 600 
ccagccagcc agcccctccc atgtacattt ggacgctgtc ctgcgctcca gctgcaagct €60 
gggctcctgt tacacactgg acagaccacc x:actgccgcc gctgccaagc cctctcctcc 720 
ccaccagact gccagacgac tacatcattc tgcccacaga cctgcgctgc cacagccatc 780 



wo (»3/()5K()21 




gtatctgggc tggccacagt ccctggacag 
atctgtcacc ttcagcgaga cctatttcct 
cctaggccca ggtgttcctg gcagccaaat 
tagttttgcc cataacgcag tattctgagt 
gttcaacaca gtaacccctg cattctgctc 
ttccttattt tcaataaatg tcagacatta 
aaa 




PCT/EP03/00270 



157/390 

tgatccagac agctggccgc cccccaaggg 900 

ccccaccccc agaaacctct tgtgttcttg 960 

cgagtctctc attttctctt gtggaccagt 1020 

ttgcaactgt ctctctgatg tgtgcctttt 1080 

tgctctaata cactacctgg agaaagtctt 1140 

ttgaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1200 

1203 



<210> 310 
<211> 1679 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggaactggtc tgctcacact tgctggcttg 
acggtgcaaa ggtgcactct gcgaacgtta 
cccccacagc cggatcccct cagccttcca 
ggcctccatg gggctacagg taatgggcat 
catgctgtgc tgcgcgctgc ccatgtggcg 
cacctcgcag accatctggg agggcctatg 
gatgcagtgc aaggtgtacg actcgctgct 
cgccctcgtc atcatcagca tcatcgtggc 
gggcaagtgt accaactgcc tggaggatga 
gggcgtggtg ttcctgttgg ccggccttat 
caacatcatc caagacttct acaatccgct 
tgcctcgctc tacgtcggct gggccgcctc 
ttgctgcaac tgtccacccc gcacagacaa 
ctctgctgct gccagcaact acgtgtaagg 
ttgttcttcc ctggactgag ctcagcgcag 
ccactggctg ctggggactg gggactgggc 
cttcagcctc tctggcccac tcggacaact 
gagtccaccc tcctctggat attggggagg 
ggggagctgg cttctgctgg ccaggatggc 
ggtgttggcc actgtcccca tttacatttt 
tgcgggtagg ccttgatatc acctctggga 
ggagtatggc tgaggccttg cccacccacc 
tttagagggg aggggcgaag gtgctgtaaa 
agagaggcgg ctcaggttgc ccagctctgt 
agcccagggc ccctggagac tgatcccctc 
tgagcctggg agggtggcag ggaggagggg 
ttcctcttcc ttctttgtgg tttctgtttt 
attattat^a ttttctacaa taaatgggac 



cgcatcagga ctggctttat ct<:ctgactc 60 
agtccgtccc cagcgcttgg aatcctacgg 120 
ggtcctcaac tcccgcggac gctgaacaat 180 
cgcgctggcc gtcctgggct ggctggccgt 240 
cgtgacggcc ttcatcggca gcaacattgt 300 
gatgaactgc gtggtgcaga gcaccggcca 360 
ggcactgccg caggacctgc aggcggcccg 420 
tgctctgggc gtgctgctgt ccgtggtggg 480* 
aagcgccaag gccaagacca tgatcgtggc 540 
ggtgatagtg ccggtgtcct ggacggccca 600 
ggtggcctcc gggcagaagc gggagatggg 660 
cggcctgctg ctccttggcg gggggctgct 720 
gccttactcc gccaagtatt ctgctgcccg 780 
tgccacggct ccactctgtt cctctctgct 840 
gctgtgaccc caggagggcc ctgccacggg 900 
agagactgag ccaggcagga aggcagcagc 960 
tcccaaggcc gcctcctgct agcaagaaca 1020 
gacggaagtg acagggtgtg gtggtggagt 1080 
ttaaccctga ctttgggatc tgcctgcatc 1140 
ccccactctg tctgcctgca tctcctctgt 1200 
ctgtgccttg ctcaccgaaa cccgcgccca 1260 
tgcctgggaa gtgcagagtg gatggacggg 1320 
caggtttggg cagtggtggg ggagggggcc 1380 
ggcctcagga ctctctgcct cacccgcttc 1440 
tgagtcctct gccccttcca aggacactaa 1500 
acagcttcac ccttggaagt cctggggttt 1560 
gtaatttaag aagagctatt ca<:caGtgta 1620 
ctgtgcacag gaaaaaaaaa aaaaaaaaa 1679 



<210> 311 
<211> 1261 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtgctgctgg cctggggttg tggttgaggc 
gtgctaggtg gttgcccggt tagttactta 
gggaatttac ttctgctgca ttgtgtgtct 
cctgagctca catccgctgg cgccgcccag 
gaatatggcg acccccactc tccggtcatc 
gaatgtgaag acccagtgga tcatgttgga 
ggttgtctca agttcggcgg tcaggcctac 
catgccttag atggaattga gtgtgccagt 
tgtataaagt ataccggaca ctacttcata 



cgggt-ctccg ctcctgtgcc cgggaagatg €0 
cttctgtgcg gccaggcggc tttgctgctg 120 
cggagccact cgcaaaatgc gaccgctgag 180 
ccggagggcc ccgggggtgc tgcgagctgg 240 
ctctgctctt acctacctga tgaatttata 300 
aatgcaactg catcccagga acttggttat 360 
agcgacgtgg aacacacttc agtccagtgc 420 
<:ctaggacct ttctacgaga aaataaacct 480 
accactttac tctactcctt cttcctggga 540 



wo 03/058021 



158/390 
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acgcttggag gacttgggat ttggtggttt 
ctgatgccaa gtgatggcag caactggtgc 
cccagggagg cgggtgaaag ctccgtcttc 
ctttgatatc agacctgatg ttattttcct 
ggcttctttg gactttggaa tttcaaccca 
aaaagtgttg tggggaatca aatttgttcc 
ggcgagttta caagctgtgg atgggtttcc 
ttcagtcctt tggagcaagt ggacctaaca 
ttcctcttgt gaccctgagt cttcatgcaa 
cagcagaaat agaaatggcc gtggattgta 
taaatgtaga ataaatttta ccaacttgga 
a 



gttgacctta ttttgctaat tactggaggg 660 

actgtttact aagaagagct gccatcatgg 720 

tgaattcatc tctacaggct caaaactcct 780 

tcttttggag ggcatttgtt tggttaagaa 840 

gattttacct tgcagacgga atgacaagca 900 

tttcctcatg cacaaaacat aaaggatagt 960 

atagtcttcc tttctgtaca ttgctatatc 1020 

agttgagcaa aatgaatatt tggatccatg 1080 

ggagatctga agctgaacaa tgaaaatctt 1140 

atacacactg aaattctgac tttctgaatt 1200 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1260 

1261 



<210> 312 

<211> 1984 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

ggcggcgaga ggcgggctga ggcggcccag 
tggccatggg aggggccgtg gtggacgagg 
gctggggctg ggccgtgctc ttcggctgtt 
ccaaggccgt cagtgtcttc ttcaaggagc 
acacagcctg gatctcctcc atcctgctgg 
gtgtgtgcgt gaaccgcttt ggctgccggc 
cgctgggcat ggtggctgcg tccttttgcc 
gggtcatcac ggggttgggt ttggcactca 
gctacttcag caagcggcgc cccatggcca 
tcctgtgtgc cctgagcccg ctggggcagc 
gcttcctcat cctgggcggc ctgctgctca 
ccctggtggt cacggcccag ccgggctcgg 
acctgagcgt cttccgggac cgcggctttg 
tgctggggct cttcgtcccg cccgtgttcg 
ccgacaccaa ggccgccttc ctgctcacca 
cggccgcggg cttcgtggcg gggcttggga 
gcttctccat gttcttcaac ggcctcgcgg 
gcggcctcgt ggtcttctgc atcttctttg 
agttcgaggt gctcatggcc atcgtgggca 
tgctgctgat ggaggcggtg gccgtgctcg 
atgcgaccca cgtctacatg tacgtgttca 
ccctgatttt gctgctgggc aacttcttct 
ctgaggtggc ggccgcggag gaggagaagc 
acttgcggga ggtggagcat ttcctgaagg 
acaccccgga aacaagtgtc tgagtggctg 
cagaagccgg caacgcttgc tatttatttt 
gctgggctcc agctgccggc ccagcggatc 
tggcggggtg ggaaccgtgt cattccagag 
tacaaggcat cctcaccagg ggccccgcct 
atgctcaagg acctggaaac ccatgcttcg 
gggccgcaga caggctggca gggcaggtgc 
ctgggctcac atggggcctg tgcccacccc 
cccctggaag atggaaataa acctgcgtgt 
aaaa 



<210> 313 

<211> 1604 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



cggcggcagg tgaggcggaa ccaaccctcc 60 
gccccacagg cgtcaaggcc cctgacggcg 120 
tcgtcatcac tggcttctcc tacgccttcc 180 
tcatacagga gtttgggatc ggctacagcg 240 
ccatgctcta cgggacaggt ccgctctgca 300 
ccgtcatgct tgtggggggt ctctttgcgt 360 
ggagcatcat ccaggtctac ctcaccactg 420 
acttccagcc ctcgctcatc atgctgaacc 480 
acgggctggc ggcagcaggt agccctgtct 540 
tgctgcagga ccgctacggc tggcggggcg 600 
actgctgcgt gtgtgccgca ctcatgaggc 660 
ggccgccgcg accctcccgg -cgcctgctag 720 
tgctttacgc cgtggccgcc tcggtcatgg 780 
tggtgagcta cgccaaggac 4:tgggcgtgc 840 
tcctgggctt cattgacatc ttcgcgcggc 900 
aggtgcggcc ctactccgtc tacctcttca 960 
acctggcggg ctctacggcg ggcgactacg 1020 
gcatctccta cggcatggtg ggggccctgc 1080 
cccacaagtt ctccagtgcc attggcctgg 1140 
tcgggccccc ttcgggaggc aaactcctgg 1200 
tcctggcggg ggccgaggtg ctcacctcct 1260 
gcattaggaa gaagcccaaa gagccacagc 1320 
tccacaagcc tcctgcagac tcgggggtgg 1380 
ctgagcctga gaaaaacggg gaggtggttc 1440 
ggcggggccg gcaggcacag ggaggaggta 1500. 
acaaactgga ctggctcagg <:agggccacg 1560 
gtcgcccgat cagtgttttg agggggaagg 1620 
tggatctgcg gtgaagccaa gccgcaaggt 1680 
gctgctccca ggtggcctgc ggccactgct 1740 
agacaacgtg actttaatgg gagggtgggt 1800 
tgcgtggggc cctctccagc ccgtcctacc 1860 
tcttgagtgt cttggggaca gctctttcca 1920 
gggtggagtg ttaggaaaaa aaaaaaaaaa 1980 

1984 
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<400> 1 

ggcggcggca gcgctccaac tggctcctcg ctccgggctc cgccgtcgag ccgggagaga 60 
gcctccgcca gcggccaggc accagccaga cgacgccagc gaccccggcc tctcggcggc 120 
accgcgctaa. ctcaggggtt gcataggcac ccagagccga actccaagat gggaggcaag 180 
ctcagcaaga agaagaaggg ctacaatgtg aacgacgaga aagccaagga gaaagacaag 240 
aaggccgagg gcgcggcgac ggaagaggag gggaccccga aggagagtga gccccaggcg 300 
gccgcagagc ccgccgaggc caaggagggc aaggagaagc ccgaccagga cgccgagggc 360 
aaggccgagg agaaggaggg cgagaaggac gcggcggctg ccaaggagga ggccccgaag 420 
gcggagcccg agaagacgga gggcgcggca gaggccaagg ctgagccccc gaaggcgccc 480 
gagcaggagc aggcggcccc cggccccgct gcgggcggcg aggcccccaa agctgctgag 540 
gccgccgcgg ccccggccga gagcgcggcc cctgccgccg gggaggagcc cagcaaggag 600 
gaaggggaac ccaaaaagac tgaggcgccc gcagctcctg ccgcccagga gaccaaaagt 660 
gacggggccc cagcttcaga ctcaaaaccc ggcagctcgg aggctgcccc ctcttccaag 720 
gagacccccg cagccacgga agcgcctagt tccacaccca aggcccaggg ccccgcagcc 780 
tctgcagaag agcccaagcc ggtggaggcc ccggcagcta attccgacca aaccgtaacc 840 
gtgaaagagt gacaaggaca gcctatagga aaaacaatac cacttaaaac aatctcctct 900 
ctctctctct ctctctctct ctatctctct ctctatctcc tctctctctc tcctctccta 960 
tctctcctct ctctctctcc tatactaact tgtttcaaat tggaagtaat gatatgtatt 1020 
gcccaaggaa aaatacagga tgttgtccca tcaagggagg gagggggtgg gagaatccaa 1080 
atagtatttt tgtggggaaa tatctaatat accttcagtc aactttacca agaagtcctg 1140 
gatttccaag atccgcgtct gaaagtgcag tacatcgttt gtacctgaaa ctgccgccac 1200 
atgcactcct ccaccgctga gagttgaata gcttttcttc tgcaatggga gttgggagtg 1260 
atgcgtttga ttctgcccac agggcctgtg ccaaggcaat cagatcttta tgagagcagt 1320 
attttctgtg ttttcttttt aatttacagc ctttcttatt ttgatatttt tttaatgttg 1380 
tggatgaatg ccagctttca gacagagccc acttagcttg tccacatgga tctcaatgcc 1440 
aatcctccat tcttcctctc cagatatttt tgggagtgac aaacattctc tcatcctact 1500 
tagcctacct agatttctca tgacgagtta atgcatgtcc gtggttgggt gcacctgtag 1560 
ttctgtttat tggtcagtgg aaatgaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1604 



<210> 314 

<211> 1652 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctgagccccg ggctgtgcag tccgacgccg 
gcagcgcgga gcagaaagca gaacccgcag 
tgggcacagg cagaagtggg ccctgtgacc 
aggactggcg ggatgggctc agcctgtatc 
aacttgatct tctttatcct gggcgcagtg 
gacaagagca gtttcatctc tgtcctgcaa 
tatgtcttca tcggcgtggg ggcagtcact 
gccgtcaacg aggtccgctg cctgctgggg 
attgcccagg tgacggccgg ggccctcttc 
atgggtggca tcgtgactga gctcattcga 
caggatgcct gggactacgt gcaggctcag 
aactggacag acaacgctga gctcatgaat 
gaagtcaagg gggaagagga caacagcctt 
ggcaacagga cccagagtgg caaccaccct 
atggagaagg tgcaggcgtg gctgcaggag 
ggtgtggcca tcgtcgagct cctggggatg 
cattccgaag actacagcaa ggtccccaag 
gcctggcccc caacctcagg gctcccaggg 
tcccacttca ctgcgaagac cctcttgccc 
gcctagcgat ctctcctggc ctatccgctg 
cctctgctca ccgcccatca gggttotctt 
gtccctggcg caggtgggct ggacttctac 
ggcaactgta tgaaaaattg gggaggaggg 
ccagcacttt gggaggccga ggcgggtgga 
gctaacatgg tgaaaccccg tctctactaa 



actgaggcac gagcgggtga cgctgggcct 60 
agtcctccct gctgctgtgt ggacgacacg 120 
agctgcactg gtttcgtgga aggaagctcc 180 
aaagtcacca aatactttct cttcctcttc 240 
atcctgggct tcggggtgtg gatcctggcc 300 
acctcctcca gctcgcttag gatgggggcc 360 
atgctcatgg gcttcctggg ctgcatcggc 420 
ctgtactttg ctttcctgct cctgatcctc 480 
tacttcaaca tgggcaagct gaagcaggag 540 
gactacaax:a gcagtcgcga ggacagcctg €00 
gtgaagtgct gcggctgggt cagcttctac €60 
cgccctgagg tcacctaccc ctgttcctgc 720 
tctgtgagga agggcttctg cgaggccccc 780 
gaggactggc ctgtgtacca ggagggctgc 840 
aacctgggca tcatcctcgg cgtgggcgtg 900 
gtcctgtcca tctgcttgtg ccggcacgtc 9€0 
tactgaggca gctgctatcc ocatctccct 1020 
gtctccctgg ctccctcctc -caggcctgcc 1080 
accctgactg aaagtagggg gctttctggg 1140 
ccagccttga gccctggctg ttctgtggtt 1200 
agcaactcag agaaaaatgc ^ccccacagc 1260 
ctgcccfecaa gggtgtgtat attgtatagg 1320 
ggccgggcgc ggtggctcac gcctgtaatc 1380 
tcacgaggtc aggagatcga gaccatcctg 1440 
aaatacaaaa aaaatt4:agc cgggcgcggt 1500 
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ggagcggagg ttgcagtgag ctgagatcgt gctactgcac tccagcctgg gggacagaaa 1620 
gagactccgt ctcaaaaaaa aaaaaaaaaa aa 1652 



<210> 315 
<211> 1088 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cggaggagag gcctgcggcg gcagggagcg 
ccgagccgag ccgagccgag ccgagccgga 
caaccatgtc ggtgttcggg aagctgttcg 
gcccgacccc ccaggaggcc atccagcggc 
aacaggagtt cctggagaag aaaatcgagc 
ccaaaaacaa gcgcgcggcc ctccaggcac 
tggcgcagat cgacggcaca ttatcaacca 
ccaacaccaa caccgaggtg ctcaagaaca 
cccatgacaa catggacatc gataaagttg 
aagaacttgc agaggagatt tcaacagcaa 
ttgacgagga tgagctcatg gcggaattag 
atttgctgga aatcagtgga cccgaaacag 
taccatcaaa acccgccaag aagaaagaag 
actgggctgg atccatgtaa tggggtccag 
cctgcgcagc gagcaggcgt gtgcgtgtgt 
ccatcgcttt cgactctcac tccaaagcag 
agcatggtct gcacctggga gatgggcggg 
tgctgtttat aatgttgaat ttctgtaaaa 
aaaaaaaa 



gcgggactgg gagcgggcgc gggagccgac 60 
gcgggcggcg aaggccggcg cggcgagcag 120 
gggctggagg gggtaaggcc ggcaagggcg 180 
tgcgggacac ggaagagatg ttaagcaaga 240 
aggagctgac ggccgccaag aagcacggca 300 
tgaagcgtaa gaagaggtat gagaagcagc 360 
tcgagttcca gcgggaggcc ctggagaatg 420 
tgggctatgc -cgccaaggcc atgaaggcgg 480 
atgagttaat gcaggacatt gctgaccagc 540 
tttcgaaacc tgtagggttt ggagaagagt 600 
aagaactaga acaggaggaa ctagacaaga €60 
tccctctacc aaatgttccc tctatagccc 720 
aggaggacga cgacatgaag gaattggaga 780 
cgctggctgg gcccagacag actgtggtgg 840 
ggggcaggca ggatgtggtg caggcaggtt 900 
tagggccgcg ttgctgctca ctctctgcat 960 
gggagggggg cgggcggggt gggaagtgcc 1020 
taaactgtat ttgcaaatcc aaaaaaaaaa 1080 

1088 



<210> 316 

<211> 1427 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcagcttctg agaccagggt tgctccgtcc 
tatcgccagt cgtcggccac gtcgtccttc 
gggccggggg tcgcttttcg cgcgcccagc 
tccgtgtcct ccgcccgctt tgtgtcctcg 
ggcggcgtcc tgaccgcgtc cgacgggctg 
aacctcaacg accgcctggc ctcctacctg 
-ggcgagctag aggtgaagat ccgcgactgg 
gactacagcc actactacac gaccafcccag 
attgagaact ccaggattgt cctgcagatc 
cgaaccaagt ttgagacgga acaggctctg 
ctgcgcaggg tgctggatga gctgaccctg 
ggcctgaagg aagagctggc ctacctgaag 
aggggccaag tgggaggcca ggtcagtgtg 
gccaagatcc tgagtgacat gcgaagccaa' 
gatgctgaag cctggttcac cagccggact 
acggagcagc tccagatgag caggtccgag 
<:tfcgagattg agctgcagtc acagctgagc 
gaaacggagg cgcgctttgg agcccagctg 
gaagcccagc tgggcgatgt gcgagctgat 
ctcatggaca tcaagtcgcg gctggagcag 
ggacaggaag atcactacaa caatttgtct 
^ggggcttct gctgtccttt ggagggtgtc 
ccttaccccc ggctcttctc ctgacctgcc 



gtgctccgcc tcgccatgac ttcctacagc 60 
ggaggcctgg gcggcggctc cgtgcgtttt 120 
attcacgggg gctccggcgg ccgcggcgta 180 
tcctcctcgg ggggctacgg cggcggctac 240 
ctggcgggca acgagaagct aaccatgcag 300 
gacaaggtgc gcgccctgga ggcggccaac 360 
taccagaagc aggggcctgg gccctcccgc 420 
gacctgcggg acaagattct tggtgccacc 480 
gacaacgccc gtctggctgc agatgacttc 540 
cgcatgagcg tggaggccga catcaacggc 600 
gccaggaccg acctggagat gcagatcgaa €60 
aagaaccatg aggaggaaat <:agtacgctg 720 
gaggtggatt ccgctccggg caccgatctc 780 
tatgaggtca tggccgagca gaaccggaag 840 
gaagaattga accgggaggt cgctggocac 900 
gttactgacc tgcggcgcac ccttcagggt 960 
atgaaagctg ccttggaaga cacactggca 1020 
gcgcatatcc aggcgctgat cagcggtatt 1080 
agtgagcggc agaatcagga gtaccagcgg 114 0 
gagattgcca cctaccgcag cctgctcgag 1200 
gcctccaagg tcctctgagg cagcaggctc 12*60 
ttctgggtag agggatggga aggaagggac 1320 
aataaaaatt tatggtccaa gggaaaaaaa 1380 
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<210> 317 
<211> 739 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcgcctagc agtgtcccag ccgggttcgt 
tgggccaacg agcaggcgct ggcgtccggc 
acagctgggc gcttcaccca gtggtacttt 
gtgtgcctgc tggagtaccc ccgggggaag 
ggacagaagt acatgaccgc cgtggtgaag 
gttcgggccg tcctgcatct cctgctctcg 
cttgggaccg cctgcctggc cattgcgagc 
gagcagtgga cgcccatcga gcccaagccc 
aagcagccgc ccagcaaccc cccgccgcgg 
gaggaggagg ctgcggcggc ggcgggggga 
ccggtgaccg acgaggtcgt gtgacctcgc 
acctgcaata aacgcagcga agccgggaaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



gtcgccatgg ggcagatcga gtgggccatg 60 
ctgatcctca tcaccggggg catcgtggcc i20 
ggtgcctact ccattgtggc gggcgtgttt 180 
aggaagaagg gctccaccat ggagcgctgg 240 
ctgttcgggc cctttaccag gaattactat 300 
gtgcccgccg gcttcctgct ggccaccatc 360 
ggcatctacc tactggcggc tgtgcgtggc 420 
cgggagcggc cgcagatcgg aggcaccatc 480 
cccccggccg aggcccgcaa gaagcccagc 540 
cccccgggag gtccccaggt caaccccatc 600 
cccggacctg ccctcccacc aggtgcaccc 660 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

739 



<210> 318 

<211> 2066 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

tgaggctatg atggcggcca tggcgacggc tcgagtgcgg atggggccgc ggtgcgccca 60 

ggcgctctgg cgcatgccgt ggctgccggt gtttttgtcg ttggcggcgg cggcggcggc 120 

ggcagcggcg gagcagcagg tcccgctggt gctgtggtcg agtgaccggg acttgtgggc 180 

tcctgcggcc gacactcatg aaggccacat caccagcgac ttgcagctct ctacctactt 240 

agatcccgcc ctggagctgg gtcccaggaa tgtgctgctg ttcctgcagg acaagctgag 300 

cattgaggat ttcacagcat atggcggtgt gtttggaaac aagcaggaca gcgccttttc 360 

taacctagag aatgccctgg acctggcccc ctcctcactg gtgcttcctg ccgt-cgactg 420 

gtatgcagtc agcactctga ccacttacct gcaggagaag ctcggggcca gccccttgca 480 - 

tgtggacctg gccaccctgc gggagctgaa gctcaatgcc agcctccctg ctctgctgct 540 

cattcgcctg ccctacacag ccagctctgg tctgatggca cccagggaag tcctcacagg 600 

caacgatgag gtcatcgggc aggtcctgag cacactcaag tccgaagatg tcccatacac 660 

agcggccctc acagcggtcc gcccttccag ggtggcccgt gatgtagccg tggtggccgg 720 

agggctaggt cgccagctgc tacaaaaaca gccagtatca cctgtgatcc atcctcctgt 780 

gagttacaat gacaccgctc cccggatcct gttctgggcc caaaacttct ctgtggcgta 840 ^-j 

caaggaccag tgggaggacc tgactcccct cacctttggg gtgcaggaac tcaacctgac 900 

tggctccttc tggaatgact cctttgccag gctctcactg acctatgaac gactctttgg 960 

taccacagtg acattcaagt tcattctggc caaccgcctc tacccagtgt ctgcccggca 1020 

ctggtttacc atggagcgcc tcgaagtcca cagcaatggc tccgtcgcct acttcaatgc 1080 ^« 

ttcccaggtc acagggceca gcatctactc cttocactgc gagtatgtca gcagcctgag 1140 

caagaagggt agtctcctcg tggcccgcac gcagccctct ccctggcaga tgatgcttca 1200 

ggacttccag atccaggctt tcaacgtaat gggggagcag ttctcctacg ccagcgactg 1260 

tgccagcttc ttctcccccg gcatctggat ggggctgctc acctccctgt tcatgctctt 1320 j^i— 

catcttcacc tatggcctgc acatgatcct cagcctcaag accatggatc gctttgatga 1380 

-ccacaagggc cccactattt ctttgaccca gattgtgtga ccctgtgcca gtgggggggt 1440 LU 

tgagggtggg acggtgtccg tgttgttgct ttcccaccct gcagcgcact ggactgaaga 1500 

gcttccctct tcctactgca gcatgaactg caagctcccc fccagcccatc ttgctccctc 1560 

ttcagcccgc tgaggagctt tcttgggctg cccocatctc tcccaacaag gtgtacatat 1620 

tctgcgtaga tgctagacca accagcttcc cagggttcgt <:gctgtgagg cgtaagggac 1€80 

atgaattcta gggtctcctt totccttatt tattcttgtg gctacatcat ccctggctgt 1740 

ggatagtgct tttgtgtagc aaatgctccc tccttaaggt tatagggctc -cctgagtttg 1800 

ggagtgtgga agtactactt aactgtctgt cctgcttggc tgtcgttatc gttttctggt 1860 
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cctccacgac aggtgggctg ggtgcgatcg ccggctgttt ggcatgttcc caccgggagt 1980 

gccgggcagg agcatggggt gcttggttgt ttccttccta ataaaataaa cgcgggtcgc 2040 

catgcaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 2066 



<210> 319 
<211> 963 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gtggcttcgg cagcggcttc 
catgttgagc cgggcagtgt 
gggctccagg cagaagcaca 
tcacatcaac gcgcagatca 
caacctgaac gtcaccgagg 
ccagatagct cttcagcctg 
tttctggaca aacctcagcc 
catcaaacgt gactttggtt 
tggtgtccaa ggctcaggtt 
aattgctgct tgtccaaatc 
ggggattgat gtgtgggagc 
tctaaaagct atttggaatg 
caaaaagtaa accacgatcg 
gtggtataga gtactgcaga 
ttagtcactt atttcataaa 
tattgggcaa gtgattgaaa 
aaa 



agcagatcgg cggcatcagc 
gcggcaccag caggcagctg 
gcctccccga cctgccctac 
tgcagctgca ccacagcaag 
agaagtacca ggaggcgttg 
cactgaagtt caatggtggt 
ctaacggtgg tggagaaccc 
cctttgacaa gtttaaggag 
ggggttggct tggtttcaat 
aggatccact gcaaggaaca 
acgcttacta ccttcagtat 
taatcaactg ggagaatgta 
ttatgctgag tatgttaagc 
atacagtaag ctgctctatt 
caacttaatg ttctgaataa 
atagtaaatg ctttgtgtga 



ggtagcacca gcactagcag 60 
gctccggctt tggggtatct 120 
gactacggcg ccctggaacc 180 
caccacgcgg cctacgtgaa 240 
gccaagggag atgttacagc 300 
ggtcatatca atcatagcat 360 
aaaggggagt tgctggaagc 420 
aagctgacgg ctgcatctgt 480 
aaggaacggg gacacttaca 540 
acaggcctta ttccactgct 600 
aaaaatgtca ggcctgatta 660 
actgaaagat acatggcttg 720 
tctttatgac tgtttttgta 780 
gtagcatttc ttgatgttgc 840 
tttcttacta aacattttgt 900 
ttgaaaaaaa aaaaaaaaaa 960 

963 



<210> 320 
<211> 896 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

actccccgaa ccactcaggg tcctgtggac agctcaccta gcggcaatgg ctgcaggctc. 60 

ccggacgtcc ctgctcctgg cttttgccct gctctgcctg ccctggcttc aagaggctgg^ 120 

tgccgtccaa accgttccgt tatccaggct ttttgaccac gctatgctcc aagcccatcg 180 

cgcgcaccag ctggccattg acacctacca ggagtttgaa gaaacctata tcccaaagga: 240 

ccagaagtat tcattcctgc atgactccca gacctccttc tgcttctcag actctattcc 300 

gacaccctcc aacatggagg aaacgcaaca gaaatccaat ctagagctgc tccgcatctc: 360 

cctgctgctc atcgagtcgt ggctggagcc cgtgcggttc ctcaggagta tgttcgccaa' 420 

caacctggtg tatgacacct cggacagcga tgactatcac ctcctaaagg acctagagga 480 . f ^ 

aggcatccaa acgctgatgg ggaggctgga agacggcagc cgccggactg ggcagatcct 540 

caagcagacc tacagcaagt ttgacacaaa ctcacacaac catgacgcac tgctcaagaa ^00 I fl„j 

ctacgggctg ctctactgct tcaggaagga catggacaag gtcgagacat tcctgcgcat 660 «— J 

ggtgcagtgc cgctctgtag agggtagctg tggcttctag gtgcccgcgt ggcatcctgt 720 

gaccgacccc tccccagtgc ctctcctggc cctggaaggt gccactccag tgcccatcag 780 

ccttgtccta ataaaattaa gttgtatcat taaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 840 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 896 <^ 



<210> 321 

<211> 1774 

<212> DHA 

<213> Homo -sapiens 



CO 



<400> 1 



WOi)3/058021 




PCT/EH)3/0«27« 



163/390 

aatggaagaa gagatcgccg cgctggtcat tgacaatggc tccggcatgt gcaaagctgg 120 
ttttgctggg gacgacgctc cccgagccgt gtttccttcc atcgtcgggc gccccagaca 180 
ccagggcgtc atggtgggca tgggccagaa ggactcctac gtgggcgacg aggcccagag 240 
caagcgtggc atcctgaccc tgaagtaccc cattgagcat ggcatcgtca ccaactggga 300 
cgacatggag aagatctggc accacacctt ctacaacgag ctgcgcgtgg ccccggagga 360 
gcacccagtg ctgctgaccg aggcccccct gaaccccaag gccaacagag agaagatgac 420 
tcagattatg tttgagacct tcaacacccc ggccatgtac gtggccatcc aggccgtgct 480 
gtccctctac gcctctgggc gcaccactgg cattgtcatg gactctggag acggggtcac 540 
ccacacggtg cccatctacg agggctacgc cctcccccac gccatcctgc gtctggacct 600 
ggctggccgg gacctgaccg actacctcat gaagatcctc actgagcgag gctacagctt 660 
caccaccacg gccgagcggg aaatcgtgcg cgacatcaag gagaagctgt gctacgtcgc 720 
cctggacttc gagcaggaga tggccaccgc cgcatcctcc tcttctctgg agaagagcta 780 
cgagctgccc gatggccagg tcatcaccat tggcaatgag cggttccggt gtccggaggc 840 
gctgttccag ccttccttcc tgggtatgga atcttgcggc atccacgaga ccaccttcaa 900 
ctccatcatg aagtgtgacg tggacatccg caaagacctg tacgccaaca cggtgctgtc 960 
gggcggcacc accatgtatc cgggcattgc cgacaggatg cagaaggaga tcaccgccct 1020 
ggcgcccagc accatgaaga tcaagatcat cgcaccccca gagcgcaagt actcggtgtg 1080 
gatcggtggc tccatcctgg cctcactgtc caccttccag cagatgtgga ttagcaagca 1140 
ggagtacgac gagtcgggcc cctccatcgt ccaccgcaaa tgcttctaaa cggactcagc 1200 
agatgcgtag catttgctgc atgggttaat tgagaataga aatttgcccc tggcaaatgc 1260 
acacacctca tgctagcctc acgaaactgg aataagcctt cgaaaagaaa ttgtccttga 1320 
agcttgtatc tgatatcagc actggattgt agaacttgtt gctgattttg accttgtatt 1380 
gaagttaact gttccccttg gtattaacgt gtcagggctg agtgttctgg gatttctcta 1440 
gaggctggca agaaccagtt gttttgtctt gcgggtctgt cagggttgga aagtccaagc 1500 
cgtaggaccc agtttccttt cttagctgat gtctttggcc agaacaccgt gggctgttac 1560 
ttgctttgag ttggaagcgg tttgcattta cgcctgtaaa tgtattcatt cttaatttat 1620 
gtaaggtttt ttttgtacgc aattctcgat tctttgaaga gatgacaaca aattttggtt 1680 
ttctactgtt atgtgagaac attaggcccc agcaacacgt cattgtgtaa ggaaaaataa 1740 
aagtgctgcc gtaaccaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1774 



<210> 322 
<211> 1674 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggccgccact gtaggaaaag taacttcagc 
agccatggag ggccagagcg tggaggagct 
gaagttgcaa cgcatcacgg tgcacaagga 
gctggcgtcg gaccggaacc ccccgaccgg 
cgagctacag gccctggcgc gggacaacac 
gcccacggag cgcgtggaag aggcgatagt 
gccgcgagag aagccfctgc cccgaccgcg 
cctcaagggc atccgtccca agaagaagac 
gtggcggcgg cgctggggct accagcgcgc 
ggtgcccggc aatgccgacc ccttggagga 
ggaaagggtg gccaagaacg agctgaaccg 
gcagctgccc agcgcggccg gcttgcaccc 
ccgcgccatg caagtggcca aggtctccac 
ccccaaggag aaggtgcccc ggggctccgg 
ggactttgca gccgagaaaa agaaccagtt 
gcctcagctg gatgtgacta gggccaccaa 
ggccgccaag aggaggaaaa tgagccagaa 
tgggggcaag aggaaagggg gcccgcccag 
aggcaagatg aattctgggc cgcctggctt 
aggaggaaag aggaggaagt aatagtttct 
tatgaatact aaatgttaag ttctaggcaa 
tgccttcatt gagtttaaag ggacaggatt 
ggactgcaca aattaatgtt tttcccacaa 
acraatttaaq aattagggaa ataatttggt 



tgcagcccca aagcgagtga gccgagccgg 60 
gctcgcaaag gcagagcagg acgaggcaga 120 
gctggagctg cagtttgacc tgggcaacct 180 
gctgcggtgc gccggaccca cgccggaggc 240 
gcaactgctc atcaaccagc tgtggcagct 300 
ggcgcggctg ccggagccca ccacacgcct 360 
gccacttaca cgctggcagc agttogcgcg 420 
caacctggtg tgggacgagg tgagtggcca 480 
ccgggacgac accaaagaat ggctgattga 540 
ccagttcgcc aagcggattc aggccaagaa 600 
gctgcgtaac ctggcccgcg cgcacaagat 660 
taccggacac cagagtaagg aggagctggg 720 
cgcctctgtg gggcgctttc aggagcgcct 780 
caagaaaagg aagtttcaac cccttttcgg 640 
ggagctgctt cgtgtcatga acagcaagaa 900 
taagcagatg agggaggagg accaggagga 960 
gggcaagaga aagggaggcc ggcaggggcc 1020 
ccagggaggg aagaggaaag ggggcttggg 1080 
gggtggcaag agaaaaggag gacagcgccc 1140 
aactgtcgga <;ccg1:ctgta aaccaaggac 1200 
ttatacgggg actcagaagg acctggccgc 12"60 
gcccttccgt caagaaagta tgtaagtgtt 1320 
ccgagacttt ggagattaag aacttatttg 1380 
ggaaaccggg aatgagttct attctt:aaac 1440 



wo 03/058021 M V PCT/EP03/()0270 

164/390 



agacttagat tgacgtatat gtttctgcat tatttttaca acaagtttgt gtatcagagc 1560 
gggagtgcgg gggagggaaa gaaaacaaac agtttcagaa ttgaataggc aagtgactgt 1620 
tttaaagatt aagtaataaa gatgtcttat ctagaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1674 



<210> 323 
<211> 727 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

agggtggcac agtagactgt agtgtgaggc 
tgaacgagct ggtgtctgtg gaggacctgc 
aggcagcagg ctcggtgtcc aagagcacgc 
gcaagtacaa tgatgacatc cgtaaaggca 
ggagcaagga ggaacagcgg gattacgtct 
aggaatacga gaaggcctta aagtacgtcc 
accaggccaa ggaactggag cggctcattg 
gcatggccat cgtgggaggc atggccctgg 
ttgctgtgtc caagtccaaa tectgaagga 
agggcctgtc catcctcgct gtcctttccc 
ctgtggcctt cagctaattt ctgctcccct 
ttgggatgag tgtaaataaa acggggctgt 
aaaaaaa 



tcgcgggggc agtggccatg gaggccgtgc 60 
tgaagtttga aaagaaattt cagtctgaga 120 
agtttgagta cgcctggtgc ctggtgcgga 180 
tcgtgctgct cgaggagctg ctgcccaaag 240 
tctacctggc cgtggggaac taccggctca 300 
gcgggttgct gcagacagag ccccagaaca 360 
acaaggccat gaagaaagat ggactcgtgg 420 
gtgtggcggg actggccgga ctcatcggac 480 
gacgcgggag cccacggaga acgctccagg 540 
tgttctcccc ctgccccccg tctctatcct €00 
gagattcgtc cttcagcccc atcatgtgct 660 
ggcttgggaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 

727 



<210> 324 
<211> 1432 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggctgggtgt ggagctgcag ogtatccaca ggccccsigga tgcaggccct ggtgctactc 60 
ctctgcattg gagccctcct cgggcacagc agctgccaga accctgccag ccccccggag 120 
gagggctccc cagaccccga cagcacaggg gcgctggtgg aggaggagga tcccttcttc 180 
aaagtccccg tgaacaagct ggcagcggct gtctccaact tcggctatga cctgtaccgg 240 
gtgcgatcca gcatgagccc cacgaccaac gtgctcctgt ctcctctcag tgtggccacg 300 
gccctctcgg ccctctcgct gggagcggag cagcgaacag aatccatcat tcaccgggct 360 
ctctactatg acttgatcag cagcccagac atccatggta cctataagga gctccttgac 420 . 
acggtcactg ccccccagaa gaacctcaag agtgcctccc ggatcgtctt tgagaagaag 480 
ctgcgcataa aatxicagctt tgtggcacct ctggaaaagt catatgggac caggcccaga 540 - 
gtcctgacgg gcaaccctcg cttggacctg caagagatca acaactgggt gcaggcgcag 600 
atgaaaggga agctcgccag gtccacaaag gaaattcccg a^gagatcag cattcticctt 660 
<:tcggtgtgg cgcacttcaa ggggcagtgg gtaacaaagt ttgactccag aaagacttcc 720 
ctcgaggatt tctacttgga tgaagagagg accgtgaggg tccccatgat gtcggaccct 780 
aaggctgttt tacgctatgg cttggattca gatctcagct gcaagattgc ccagctgccc 840 
ttgaccggaa gcatgagtat catcttcttc ctgcccctga aagtgaccca gaatttgacc 900 
ttgatagagg agagcctcac ctccgagttc attoatgaca tagaccgaga actgaagacc 960 CO 
gtgcaggcgg tcctcactgt ccccaagctg aagctgagtt atgaaggcga agtca-ccaag 1020 
tccctgcagg agatgaagct gcaatccttg tttgattcac cagactttag caagatcaca 1080 
ggcaaaccca tcaagctgac tcaggtggaa caccgggctg gctttgagtg gaacgaggat 1140 ^< 
ggggcgggaa ccacccccag cccagggctg cagcctgccc acctcacctt cccgctggac 1200 
tatcacctta accagccttt -catcttcgta ctgagggaca -cagacacagg ggcccttctc 1260 
ttcattggca agattctgga ccccaggggc ccctaatatc -ccagtttaat attccaatac 1320 . /'^ 

cctagaagaa aacccgaggg acagcagatt ccacaggaca cgaaggctgc ccctgtaagg 1380 tTT 
tttcaatgca ^acaataaaa gagctttatc cct aaaaaaa aaaaaaaaaa aa 1432 



<210> 325 



o 



5 
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<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcgcaacggc ggcgacggcg gcgaccccac cgcgcatcct gccaggcctc cggcgcccag 60 
cgccccacgc gcccccgcgc ccccgcgccc ccgcgcccct ttcttcgcgc ccccgcccct 120 
cggcccgcca ggcccccttg ccggccaccc gccaggcccc gcgccggccc gcccgccgcc 180 
caggaccggc ccgcgccccg caggccgccc gccgcccgcg ccgccatggg agtggagggc 240 
tgcaccaagt gcatcaagta cctgctcttc gtcttcaatt tcgtcttctg gctggctgga 300 
ggcgtgatcc tgggtgtggc cctgtggctc cgccatgacc cgcagaccac caacctcctg 360 
tatctggagc tgggagacaa gcccgcgccc aacaccttct atgtaggcat ctacatcctc 420 
atcgctgtgg gcgctgtcat gatgttcgtt ggcttcctgg gctgctacgg ggccatccag 480 
gaatcccagt gcctgctggg gacgttcttc acctgcctgg tcatcctgtt tgcctgtgag 540 
gtggccgccg gcatctgggg ctttgtcaac aaggaccaga tcgccaagga tgtgaagcag 600 
ttctatgacc aggccctaca gcaggccgtg gtggatgatg acgccaacaa cgccaaggct 660 
gtggtgaaga ccttccacga gacgcttgac tgctgtggct ccagcacact gactgctttg 720 
accacctcag tgctcaagaa caatttgtgt ccctcgggca gcaacatcat cagcaacctc 780 
ttcaaggagg actgccacca gaagatcgat gacctcttct ccgggaagct gtacctcatc 840 
ggcattgctg ccatcgtggt cgctgtgatc atgatcttcg agatgatcct gagcatggtg 900 
ctgtgctgtg gcatccggaa cagctccgtg tactgaggcc ccgcagctct ggccacaggg 960 
acctctgcag tgccccctaa gtgacccgga cacttccgag ggggccatca ccgcctgtgt 1020 
atataacgtt tccggtatta ctctgctaca cgtagccttt ttacttttgg ggttttgttt 1080 
ttgttctgaa ctttcctgtt accttttcag ggctgacgtc acatgtaggt ggcgtgtatg 1140 
agtggagacg ggcctgggtc ttggggactg gagggcaggg gtccttctgc cctggggtcc 1200 
cagggtgctc tgcctgctca gccaggcctc tcctgggagc cactcgccca gagactcagc 1260 
ttggccaact tggggggctg tgtccaccca gcccgcccgt cctgtgggct gcacagctca 1320 
ccttgttccc tcctgccccg gttcgagagc cgagtctgtg ggcactctct gccttcatgc 1380 
acctgtcctt tctaacacgt cgccttcaac tgtaatcaca acatcctgac tccgtcattt 1440 
aataaagaag gaacatcagg catgctacca ggcctgtgca gtcaaaaaaa aaaaaaaaaa 1500 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 1535 



<210> 326 

<211> 1481 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcgcaacgg cggcgacggc ggcgacccca ccgcgcatcc tgccaggcct ccggcgccca 60 
gcgccccacg cgcccccgcg cccccgcgcc cctttcttcg cgcccccgcc cctcggcccg 120 
ccaggccccc ttgccggcca cccgccaggc cccgcgccgg cccgcccgcc gcccaggacc 180 
ggcccgcgcc ccgcaggccg cccgccgccc gcgccgccat gggagtggag ggctgcacca 240 
agtgcatcaa gtacctgctc ttcgtcttca atttcgtctt ctggctggct ggaggcgtga 300 
tcctgggtgt ggccctgtgg ctccgccatg acccgcagac caccaacctc ctgtatctgg 360 
agctgggaga caagcccgcg cccaacacct tctatgtagg catctacatc ctcatcgctg 420 
tgggcgctgt catgatgttc gttggcttcc tgggctgcta cggggccatc caggaatccc 480 
agtgcctgct ggggacgttc ttcacctgcc tggtcatcct gtttgcctgt gaggtggccg 540 
ccggcatctg gggctttgtc aacaaggacc agatcgccaa ggatgtgaag cagttctatg 600 
accaggccct acagcaggcc gtggtggatg atgacgccaa caacgccaag gctgtggtga -660 
agaccttcca cgagacgctt gactgctgtg gctccagcac actgactgct ttgaccacct 720 
cagtgctcaa gaacaatttg tgtccctcgg gcagcaacat catcagcaac ctcttcaagg 780 
aggactgcca ccagaagatc gatgacctct tctccgggaa gctgtacctc abcggcattg 840 
ctgccatcgt ggtcgctgtg atcatgatct tcgagatgat cctgagcatg gtgctgtgct 900 
gtggcatccg gaacagctcc gtgtactgag gccccgcagc tctggccaca gggacctctg 960 
cagtgccccc taagtgaccc ggacacttcc gagggg^ca tcaccgcctg tgtatataac 1020 
gtttccggta ttectctgct acacgtagcc tttttacttt tggggttttg ttttt^ttct 1080 
gaactttcct gttacctttt cagggctgac gtcacatgta ggtggcgtgt atgagtggag 1140 
acgggcctgg gtcttgggga ctggagggca ggggtccttc tgccctgggg t<x:cagggtg 1200 
ctctgcctgc tcagccaggc ctctcctggg agccactcgc ccagagactc agctt:ggcca 1260 
acttgggggg ctgtgtccac ccagcccgcc cgtcctgtgg gctgcacagc tcaccttgtt 1320 
ccctcctgcc ccggttcgag agccgagtct gtgggcactc tctgccttca tgcacctgtc 1380 
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aaggaacatc aggcatgcta aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa a 1481 



<210> 327 
<211> 1516 
<212> DNA 

<213> Homo eaplens 
<400> 1 

atcgtcacca actgggacga catggagaaa atctggcacc acaccttcta caatgagctg 60 
cgtgtggctc ccgaggagca ccccgtgctg ctgaccgagg cccccctgaa ccccaaggcc 120 
aaccgcgaga agatgaccca gatcatgttt gagaccttca acaccccagc catgtacgtt 180 
gctatccagg ctgtgctatc cctgtacgoc tctggccgta ccactggcat cgtgatggac 240 
tccggtgacg gggtcaccca cactgtgccc atctacgagg ggtatgccct cccccatgcc 300 
atcctgcgtc tggacctggc tggccgggac ctgactgact acctcatgaa gatcctcacc 360 
gagcgcggct acagcttcac caccacggcc gagcgggaaa tcgtgcgtga cattaaggag 420 
aagctgtgct acgtcgccct ggacttcgag caagagatgg ccacggctgc ttccagctcc 480 
tccctggaga agagctacga gctgcctgac ggccaggtca tcaccattgg caatgagcgg 540 
ttccgctgcc ctgaggcact cttccagcct tccttcctgg gcatggagtc ctgtggcatc 600 
cacgaaacta ccttcaactc catcatgaag tgtgacgtgg acatccgcaa agacctgtac 660 
gccaacacag tgctgtctgg cggcaccacc atgtaccctg gcattgecga caggatgcag 720 
aaggagatca ctgccctggc acccagcaca atgaagatca agatcattgc tcctcctgag 780 
cgcaagtact ccgtgtggat cggcggctcc atcctggcct cgctgtccac <:ttccagcag 840 
atgtggatca gcaagcagga gtatgacgag tccggcccct ccatcgtcca ccgcaaatgc 900 
ttctaggcgg actatgactt agttgcgtta caccctttct tgacaaaacc taacttgcgc 960 
agaaaacaag atgagattgg catggcttta tttgtttttt ttgttttgtt ttggtttttt 1020 
tttttttttg gcttgactca ggatttaaaa actggaacgg tgaaggtgac agcagtcggt 1080 
tggagcgagc atcccccaaa gttcacaatg tggccgagga ctttgattgc acattgttgt 1140 
ttttttaata gtcattccaa atatgagatg cgttgttaca ggaagtccct tgccatccta 1200 
aaagccaccc -cacttctctc taaggagaat ggcccagtcc tctcccaagt ccacacaggg 1260 
gaggtgatag cattgctttc gtgtaaatta tgtaatgcaa aattttttta atcttcgcct 1320 
taatactttt ttattttgtt ttattttgaa tgatgagcct tcgtgccccc ccttocccct 1380 
tttttgtccc ccaacttgag atgtatgaag gcttttggtc tccctgggag tgggtggagg 1440 
cagccagggc ttacctgtac actgacttga gaccagttga ataaaagtgc acaccttaaa 1500 
aaaaaaaaaa aaaaaa 1516 



<210> 328 
<211> 1414 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

<:gagcccgga cggcgcctct cgaacgagtg 
gcgctctttc caagcctggt gccaggctct 
tttcgggcgg gaaagatgtc cctgaagggg 
ctggtgtaca ttcagcagac ggacgactcg 
tccgggaacg tggaagacga cttgatcatc 
ccgcagtgcc ccagcgjggag ggtctacgtg 
ttcttctgga tgcaggaacc caagacagac 
gagtatctga acaacccccc gatgcctggg 
gaactctctg cgctaggcgg tgagggtggc 
agccagctca tgcagctcat cggacx:agcc 
ctgactggac ctggcctggc cagcttactg 
tcctccagct cccggagcca gtcggcagcg 
•cgtgccaccc <:agccccttc tgctccagca 
cccagttccg ggaatggagc cagcacagca 
gacctccaga gcatcctggc cacgatgaac 
gtggacctgg ccagtgtgct gacgccggag 
gtccaggagc gcctgcttcc ctacttgcca 



tgggcgcgag gcaggatgac gacctcaggc 60 
cggggcgcct ccaacaagta cttggtggag 120 
accaccgtga ctccggataa gcggaaaggg 180 
cttatteact tctgctggaa ggacaggacg 240 
ttccctgacg actgtgagtt caagcgggtg 300 
ctgaagttca aggcagggtc caagcggctt 360 
caggatgagg agcattgccg gaaagtcaac 420 
gcactggggg <:cagcggaag <:agcggccac 480 
ctgcagagcc tgctgggaaa catgagccac 540 
ggcctcggag gactgggtgg gctgggggcc 600 
gggagcagtg ggcctccagg gagcagctcc 6-60 
gtcaccccgt x:atccaccac ctcttccacc 720 
gctgcctcag caactagccc gagcccegcg 780 
gccageccga occagcccat ccagctgagc 840 
gtaiccagccg ggccagcagg cggccagcaa 900 
ataatggctc ccatcctcgc oaacgcggat 960 
tctggggagt cgctgccgca gaccgcggat 1020 
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gccttggcct cggggcagct gggccccctc 
gtggaggccg ccaacaaggg cgatgtggaa 
aagcccgagc agaaagaggg cgacacgaag 
ctggactgag ccacgcgccg tcctccgagg 
tcacctccca cccactgatt attaataaag 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



atgtgccagt tcggtctgcc tgcagaggct 1140 
gcgtttgcca aagccatgca gaacaacgcc 1200 
gacaagaagg acgaagagga ggacatgagc 1260 
aactgggcgc ttgcagtgcg ttgcacaccc 1320 
tcttttcttt tacctgccaa aaaaaaaaaa 1380 
aaaa 1414 



<210> 329 

<211> 1064 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cttagtcgcg ggctgactgg tgtttatccg 
ccagcctgac tgagaagagg acgctcccgg 
gttcaagtac aggggcctgg tccgcaaagg 
ttcgtgatcc gcccagccac tgccgccgac 
ctggctaaat atgaatacat ggaagaacaa 
gatggttttg gagagcaccc cttttaccac 
tggactccgg aaggacacag cattgttggt 
tggattggca agttattgta tcttgaggac 
ggcataggat cagaaattct gaagaatcta 
agcatgcact tcttggtagc agaatggaat 
ggtgcttctg atctgtccag tgaagagggt 
ttgctaaaaa tggcaacaga ggagtgagga 
ttttagaata aattcccaac ttctcttgct 
tgagcaccca ttccaaagct ttattaccag 
gtttaaagtg gcaatctcag atgcagtttg 
tcgataaaca acaaggtggt gtgatcttaa 
tcatttaaat gtgtacaatg tacacactgg 
ataaactact ctttgattta aaaaaaaaaa 



tcactcgccg aggttccttg ggtcatggtg 60 
gagacgaatg aggaaccacc tcctcctact 120 
gaagaaaagc aaaagacgaa aatggctaaa 180 
tgcagtgaca tactgcggct gatcaaggag 240 
gtaatcttaa ctgaaaaaga tctgctagaa 300 
tgcctggttg cagaagtgcc gaaagagcac 360 
tttgccatgt actattttac ctatgacccg 420 
ttcttcgtga tgagtgatta tagaggcttt 480 
agccaggttg caatgaggtg tcgctgcagc S40 
gaaccatcca tcaacttcta taaaagaaga 600 
tggagactgt tcaagatcga caaggagtac 660 
gtgctgctgt agatgacaac ctccattcta 720 
ttctat:gctg tttgtagtga aataatagaa 780 
tggcgttgtt gcatgtttga aatgaggtct 840 
gagagtcaga tctttctcct tgaatatctt 900 
tatatttgaa aaaaacttca ttctcgtgag 960 
tacttagagt ttctgtttga ttctttttta 1020 
aaaaaaaaaa aaaa 1064 



o 

o 



<210> 330 
<211> 1206 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gccgcaacct gcacagccat gcccgggcaa gaactcagga cggtgaatgg ctctcagatg 60 
ctcctggtgt tgctggtgct ctcgtggctg ccgcatgggg gcgccctgtc tctggccgag 120 
gcgagccgcg caagtttccc gggaccctca gagttgcact ccgaagactc cagattccga 180 
gagttgcgga aacgctacga ggacctgcta accaggctgc gggccaacca gagctgggaa 240 
gattcgaaca ccgacctcgt cccggcccct gcagtccgga tactcacgcc agaagtgcgg 300 
ctgggatccg gcggccacct gcacctgcgt atctctcggg ccgcccttcc cgaggggctc 360 
cccgaggcct cccgccttca ccgggctctg ttccggctgt ccccgacggc gtcaaggtcg 420 
tgggacgtga cacgaccgct gcggcgtcag ctcagccttg caagacccca ggcgcccgcg 480 
ctgcacctgc gactgtcgcc gccgccgtcg cagtcggacc aactgctggc agaatcttcg 540 
tccgcacggc cccagctgga gttgcacttg cggccgcaag ccgccagggg gcgccgcaga 600 
gcgcgtgcgc gcaacgggga ccactgtccg ctcgggcccg ggcgttgctg -ccgtctgcac 660 
acggtccgcg cgtcgctgga agacctgggc tgggccgatt gggtgctgtc gccacgggag 720 
gtgcaagtga ccatgtgcat cggcgcgtgc ccgagccagt tcx:gggcggc aaacatgcac 780 
gcgcagatca agacgagcct gcaccgcctg aagcccgaca cggtgccagc gccctgctgc 840 
gtgcccgcca gctacaatcc catggtgctc attcaaaaga ccgacaccgg ^gtgtcgctc 900 
cagacctatg atgacttgtt agccaaagac tgccactgca tatgagcagt cctggtcctt 960 
ccactgtgca cctgcgcggg ggacgcgacc tcagttgtcc tgccctgtgg aatgcgctca 1020 
aggttcctga gacacccgat tcctgcccaa acagctgcat ttatataagt ctgttattta 1080 
ttattaattt attggggtga ccttcttggg gactcggggg ctggtctgat ggaactgtgt 1140 
atttatttaa aactctggtg ataaaaataa aqctcftctcra act<7ttaaaa aaaaaaaaaa 1200 
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<210> 331 
<211> 1386 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gacagacccg cggggcaaac ggactggggc 
cagggcccgc ccagggcgcc gcgcagcacg 
gcgtctcgcc tctagccatg gggtccgcag 
tggtgggctg ggggggtctg atcctggcgt 
tcctggacca caacatcgtg acggcgcaga 
tggtgcagag caccgggcac atgcagtgca 
ccgaggtgca ggcggcgcgg gcgctcaccg 
tcttcgtgac cctggcgggc gcgcagtgca 
cgcgtgtggc cctcacggga ggcgtgctct 
cactctgctg gttcgccaac attgtcgtcc 
cgcagaagta cgagctgggc gcagcgctgt 
tggtaggcgg ctgcctcttg tgctgcggcg 
gcttccccgt gaagtactca gcgccgcggc 
agaactacgt ctgagggcgc tgggcacggc 
gcgttggata agcctgggga gccccgcatg 
gcaggcttct cggaacgtcc ggctctgcgc 
tgcgcccgca gctgaccttc tcctgccact 
aagtttcctt ttctgtgcgc ggcgctgttt 
tttcgcttcc cctccaagac gctgggggtc 
tgctgacttc ggaggggcgg atgcagagcc 
ggtctttact ccatcggcag ggcccgagcc 
ggtctcactc cagcatctcc ccaggcaagg 
ggagtgggaa ggctaagaat ctgcttagta 
aaaaaa 



caagagccgg gagcgcgggc gcaaaggcac 60 
gccttggggg ttctgcgggc cttcgggtgc 120 
cgttggagat cctgggcctg gtgctgtgcc 180 
gcgggctgcc catgtggcag gtgaccgcct 240 
ccacctggaa ggggctgtgg atgtcgtgcg 300 
aagtgtacga ctcggtgctg gctctgagca 360 
tgagcgccgt gctgctggcg ttcgttgcgc 420 
ccacctgcgt ggccccgggc <:cggccaagg 480 
acctgttttg cgggctgctg gcgctcgtgc 540 
gcgagtttta cgacccgtct gtgcccgtgt 600 
acatcggctg ggcggccacc gcgctgctca 660 
cctgggtctg caccggccgt cccgacctca 720 
ggcccacggc caccggcgac tacgacaaga 780 
cgggcccctc ctgccagcca cgcctgcgag 840 
gaccgcggct tccgccgggt agcgcggcgc 900 
cccgacgcgg ctcctggatc -cgctcctgcc 960 
agcccggccc tgcccttaac agacggaatg 1020 
ccataggcag agcgggtgtc agactgagga 1080 
ttggctgctg ccttacttcc cagaggctcc 1140 
cagggccccc accggaagat gtgtacagct 1200 
cagggaccag tgacttggcc tggacctccc 1260 
cttgtgggca ccggagcttg agagagggcg 1320 
aatggtttga actctcaaaa aaaaaaaaaa 1380 

1386 



<210> 332 
<211> 1947 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gggaggaggt ggctccagag atggcagtga 
ccgcggagtg ggggcagcgg ctacttctgg 
tccaccggct ggcgctgacg ggggagaagc 
tctacaccaa tggctctctg gaggtggagt 
cagaagagaa gtccctgctg gtggggttca 
gctcctattc aacccgggat ttccaggact 
tggtcctgtt cctcatcaac accaaggatc 
agaagacgtt gtttatcttt cccgggctcc 
cgaagccaca ggccacagtc ccccgcaagg 
agcccaagtc aacacccgca gtgattcagg 
tgggcctgag ccacctcaac aactcctaca 
aggcggaaga aggccagtac agcctgaact 
aggagcatcc attcgacatc acggtgatga 
cggcagcgga gatgcccctt ttcaagctct 
ctggcatctt ctgggtgtcc atcctctgca 
ggctcatggc ggccttggcc ttcaccaaga 
actacttcat caacagccag ggccacccca 
cacacctgct gaagggcgcc ctcctcttca 
ccttcatcaa gtacgtcctg tcggataagg 
tgcaggtcct ggccaacgtig gcctacatca 



gcgagaggag ggggctcggc cgcgggagcc 60 
tactgctgtt gggtggctgc tccgggcgca 120 
gagcggacat ccagctgaac agcttcggtt 180 
tgagcgtcct gcggctgggc ctccgggagg 240 
gtctcagccg ggttcggtct ggcagagttc 300 
gccctctcca gaaaaacagt agcagtttcc 3€0 
tgcaggtcca ggtgcggaag tatggagagc 420 
tcccggaagc accctccaaa ccagggctcc 480 
tggatggcgg agggacctct gcagccagca 540 
gtcctagtgg gaaggacaag gacctggtgt 600 
acttcagttt ccacgtggtg atcggct<:tc 660 
tccacaactg caacaattca gtgccaggaa 720 
tccgggagaa gaaccccgat ggcttcctgt 780 
acatggtcat gtccgcctgc ttcctggccg 840 
ggaacacgta cagcgtcttc aagatccact 900 
gcatctctct cctcttccac agcatcaact 960 
tcgaaggcct tgccgtcatg tactacatcg 1020 
tcaccatcgc ^ctgattggc tcaggctggg 1080 
agaagaaggt ctttgggatc gtgatcccca 1140 
tcatcgagtc ccgcgaggaa ggcgccagcg 1200 
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tgttccccgt agtctggtcc atccggcatc 
tggcagtgaa cctggccaag ctgaagctgt 
acgtctactt cacccgcatc atcgccatcc 
agtggctgta ccagctcttg gtggagggct 
acaagttcca gcccacaggg aacaacccgt 
atgttcagat ggagcaagta atgacggact 
acaaaacagc cagcgggcgg gaactgttat 
gtcctccccc agcatttctc actcctgccc 
ggggtccatg tggaccaggc gcccagctcc 
tggaagaaga gtcccttcct ccccccaaat 
acccctccct tccagctatg tgtacaataa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 



tccaggatgc gtctggcaca gacgggaagg 1320 
tccggcatta ctatgtcatg gtcatctgct 1380 
tgctgcaggt ggctgtgccc tttcagtggc 1440 
ccaccctggc cttcttcgtg ctcacgggct 1500 
acctgcagct gccccaggag gacgaggagg 1560 
ctgggttccg ggaaggcctc tccaaagtca 1620 
gatcacctcc acatctcaga ccaaagggtc 1680 
ttcttccaca gcgtatgtgg ggaggtggag 1740 
ccgggacccc ggttcccgga caagcccatt 1800 
attgggcagc cctgtcctta ccccgggacc 1860 
tgaccaatct gtttggctaa aaaaaaaaaa i920 

1947 



<210> 333 

<211> 1065 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cttagtcgcg ggctgactgg tgtttatccg 
ccagcctgac tgagaagagg acgctcccgg 
gttcaagtac aggggcctgg tccgcaaagg 
ttcgtgatcc gcccagccac tgccgccgac 
ctggctaaat atgaatacat ggaagaacaa 
gatggttttg gagagcaccc cttttaccac 
tggactccgg aaggacacag cattgttggt 
tggattggca agttattgta tcttgaggac 
ggcataggat cagaaattct gaagaatcta 
agcatgcact tcttggtagc agaatggaat 
ggtgcttctg atctgtccag tgaagagggt 
ttgctaaaaa tggcaacaga ggagtgagga 
ttttagaata aattcccaac ttctcttgct 
tgagcaccca ttccaaagct ttattaccag 
gtttaaagtg gcaatctcag atgcagtttg 
tcgataaaca acaaggtggt gtgatcttaa 
tcatttaaat gtgtacaatg tacacactgg 
ataaactact ctttgattta aaaaaaaaaa 



tcactcgccg aggttccttg ggtcatggtg 60 
gagacgaatg aggaaccacc tcctcctact 120 
gaagaaaagc aaaagacgaa aatggctaaa 180 
tgcagtgaca tactgcggct gatcaaggag 240 
gtaatcttaa ctgaaaaaga tctgctagaa 300 
tgcctggttg cagaagtgcc gaaagagcac 360 
tttgccatgt actattttac ctatgacccg 420 
ttcttcgtga tgagtgatta tagaggcttt 480 
agccaggttg caatgaggtg tcgctgcagc 54 0 
gaaccatcca tcaacttcta taaaagaaga 600 
tggagactgt tcaagatcga caaggagtac 660 
gtgctgctgt agatgacaac ctccattcta 720 
ttctatgctg tttgtagtga aataatagaa 780 
tggcgttgtt gcatgtttga aatgaggtct 840 
gagagtcaga tctttctcct tgaatatctt 900 
tatatttgaa aaaaacttca ttctcgtgag 960 
tacttagagt ttctgtttga ttctttttta 1020 
aaaaaaaaaa aaaaa 1065 



<210> 334 
<211> 739 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcgcctagc agtgtcccag ccgggttcgt gtcgccatgg ggcagatcga gtgggccatg €0 
tgggccaacg agcaggcgct ggcgtccggc ctgatcctca tcaccggggg catcgtggcc 120 
acagctgggc gcttcaccca gtggtacttt ggtgcctact ccattgtggc gggcgtgttt 180 
gtgtgcctgc tggagtaccc ccgggggaag aggaagaagg gctccaccat ggagcgctgg 240 
ggacagaagt acatgaccgc cgtggtgaag ctgttcgggc cctttaccag gaattactat 300 
gttcgggccg tcctgcatct cctgctctcg gtgcccgccg gcttcctgct ggccaccatc 360 
cttgggaccg cctgcctggc cattgcgagc ggcatctacc tactggcggc tgtgcgtggc 420 
gagcagtgga cgcccatcga gcccaagccc cgggagcggc -cgcagatcgg aggcaccatc 480 
aagcagccgc ccagcaaccc cccgccgcgg cccccggccg aggcccgcaa gaagcccagc 540 
gaggaggagg ctgcggcggc ggcgggggga cccccgggag gtccccaggt caaccccatc -600 
ccggtgaccg acgaggtcgt gtgacctcgc cccggacctg ccctcccacc aggtgcaccc 660 
acctgcaata aacgcagcga agccgggaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 720 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 739 



UU 

< 
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<210> 335 
<211> 862 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggcgaaagag ccggcggagc cggagacccg ctcccggaga cgccgcctcg cgatccccgc 60 

gcgggcggga ccgggcggcc ggcatcatga ccctgtttca cttcgggaac tgcttcgctc 120 

ttgcctactt cccctacttc atcacctaca agtgcagcgg cctgtccgag tacaacgcct 180 

tctggaaatg cgtccaggct ggagtcacct acctctttgt ccaactctgc aagatgctgt 240 

tcttggccac tttctttccc acctgggaag gcggcatcta tgacttcatt ggggagttca 300 

tgaaggccag cgtggatgtg gcagacctga taggtctaaa ccttgtcatg tcccggaatg 360 

ccggcaaggg agagtacaag atcatggttg ctgccctggg ctgggccact gctgagetta 420 

ttatgtcccg ctgcattccc ctatgggtcg gagcccgggg cattgagttt gactggaagt 480 

acatccagat gagcatagac tccaacatca gtctggtcca ttacatcgtc gcgtctgctc 540 

aggtctggat gataacacgc tatgatctgt accacacctt ccggccagct gtcctcctgc 600 

tgatgttcct cagtgtctac aaggcctttg ttatggagac cttcgtccac ctctgctcgc 660 

tgggcagttg ggcagctcta ctggcccgag cagtggtaac ggggctgctg gccctcagca 720 

ctttggccct gtatgtcgcc gttgtcaatg tgcactccta ggcttggtgt ctcagacatt 780 

gatgtacctt ttccctgcct cactccaggt tttagtgaag taaacagtat ttggaaagtt 840 

aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aa 862 



<210> 336 

<211> 763 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens \ 



gctggggctg cagcgctgcc tccgagaccg cgagacatct acgcagcgaa atcgagcctg 60 
gccttgaggg tccacaccgc gagggaagat gcgtgcgccc attccagagc ctaagcctgg 120 
agacctgatt gagatttttc gcccttt<:ta cagacactgg gccatctatg ttggcgatgg 180 
atatgtggtt catctggccc ctccaagtga ggtcgcagga gctggtgcag ccagtgtcat 240 
gtccgccctg actgacaagg ccatcgtgaa gaaggaattg ctgtatgatg tggccgggag 30 0 
tgacaagtac caggtcaaca acaaacatga tgacaagtac tcgccgctgc cctgcagcaa 3*60 
aatcatccag cgggcggagg agctggtggg gcaggaggtg ctctacaagc tgaccagtga 420 
gaactgcgag cactttgtga atgagctgcg ctatggagtc gcccgcagtg accaggtcag 4B0 
agatgtcatc atcgctgcaa gcgttgcagg aatgggcttg gcagccatga gccttattgg 540 
agtcatgttc tcaagaaaca agcgacaaaa gcaataactg aaaaagactg tcctgtcagc 600 
gatgacttta tacatcaagg gggtcttgtt ttgctagaga gtttggggtt tggtttgtgg €60 
atttcattgt gatttataat aaggcttatt ttcacagaat aaaataaagc aaaacgaggg 720 
aggattttat tgggggaagt gcagcaaaaa aaaaaaaaaa aaa 763 



<210> 337 
<211> 421 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



ccggatcggt gactgtggag ggcgagctga gccctggccg ccgccacaat: gggccgcgag 60 
tttgggaatc tgacgcggat . gcggcatgtg atcagctaca gcttgtcacc gttcgagcag 120 
cgcgcctatc cgcacgtctt cactaaagga atGcccaat:g ttctgcgccg cattcgggag 180 
tctttctttc gcgtggtgcc gcagtttgta gtgttttatc ttatctacac atgggggact 240 
gaagagttcg agagatccaa gaggaagaat ccagctgcct atgaaaatga ^aaatgagca 300 
acgcatccgg atgacggttc cctgtctctg aaagaccttt ctctggaaga ggagtctgca 360 
ttgtagtgtc tcaaagacac aataaacttc ctatggtctg caaaaaaaaa aaaaaaaaaa 420 



<400> 1 



<400> 1 



a 



421 
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<210> 338 
<211> 880 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

accgcgagcg cgggggccga cgggtcgccg 
ctgctggagg ccggcctggc gcgggtgctc 
cgcgggaagg tgccgggtcg ggcgcaccgg 
ctgctgggcg cgctgccgtt gcggagcttg 
cgcggggtga tcaccatgaa cgaggagtac 
gagtggaaga gactaggagt cgagcagctg 
cccaccttgg acaacctcca gaagggagtc 
cagtgtgttt acgtgcattg taaggctggg 
tacctgattc aggtgcacaa atggagtcca 
cggtcataca tccacatcag gcctggccag 
attactgcac gggcaacaaa ggatgggact 
attagaaaga actcaagaca ctcctgcttg 
acagggctta agcccagact tgacgtaaca 
tctttctctg acttgttttg ttttcttgaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 



ctgcgccggg ccgggatggc ggccaccgcg 60 
ttctacccga cgctgctcta caccctgttc 120 
gactggtacc accgcatcga ccccaccgtg 180 
acgcgccagc tggtacagga cgagaacgtg 240 
gagacgaggt tcctgtgcaa ctcttcacag 300 
cggctcagca cagtagacat gactgggatc 360 
caatttgctc tcaagtacca gtcgctgggc 420 
cgctccagga gtgccactat ggtggcagca 480 
gaggaggctg taagagccat cgccaagatc 540 
ctggatgttc ttaaagagtt ccacaagcag €00 
tttgtcattt caaagacatg atgtatgggg 660 
atacagaaca aaaagagctt aacaggacca 720 
gaaatgtgcc aataggtaat aggtaatttt 780 
ataacactgt tgtgtggcta gaaaggaaaa 840 
aaaaaaaaaa 880 



<210> 339 
<211> 2751 
<212> DNA 

<213> Mus tnusculus 
<400> 1 

ggcacagcct gtgggacagg gctttcggct 
ttttggagag tccccgcggc agccgtcacc 
ccgcccatcc agtctacggc tggggccgtc 
atggaaaagg tgaaggtgaa acgatatgtg 
gagtcctcag atgaagagga tgaagaattt 
gcagagcctg aggaacagga ggaggactca 
aaccgcatca gtgaagatgt ggaagagcga 
gaagtagtgg gagagagcga ctcagaagta 
gacagcagtg aggaagagga ggaagagatt 
atgatgcgtc agcgagcaca ggagaggaaa 
gatgaagggc gctctgggga ggagtctgag 
agtgaggatg aaatggagcc tcgacttaag 
acagttcaag aacgagaagc tgaagcattg 
cgcatggctg aggagcggcg caagtacacc 
gagctagagg agaacaagcg gtctcttgct 
aatgacgagg aagaatacga ggcatggaaa 
agagaagacc gagaagcgct tgaaaaggag 
actgaggaag aaaggcgggc agaacttcgg 
gttaaaggca aatacaagtt tctacagaag 
gaggatgaag aagtctacaa gagagacttt 
aaaaccattc ttcctaaagt catgcaggtc 
tacacccacc ttgtggatca agataccact 
gcccagaaca caaaattctt taaacaaaag 
ccatctgcca agaagaggaa aaccacctag 
ggggatctgg tcaattctct tgaaccatta 
acttgcggcc ataacttgtg tttgaaggtg 
xxxxcacaga aaagcactaa ccgggtaggc 
gaaatcttat gtttctcacc ttggcttccc 
tctagcctgg atcagatacc tggacatatg 
ttttcttttt tctttttctt ttacattatt 
gaaatccaag ctcagtocaa cctgttttcc 



ccttgctttt cgttgttggg attgagtccg 60 
atgtcggtcc caagcgcact catgaagcag 120 
ccagttcgaa acgagaaagg tgagatctca 180 
tccggaaaga gaccagatta tgcccctatg 240 
cagttcatta agaaagctaa ggaacaagaa 300 
tccagtgacc cccgacttcg gcggttacag 360 
ttggctcgac acagaaagat cgtggaacct 420 
gaaggggatg cttggcgcct ggaacgagaa 480 
gacgatgaag aaattgagcg gcgccgtggc 540 
aatgaagaga tggaagtcat ggaggtggaa 600 
tcagagtctg agtatgagga gtacacagac 660 
cctgtcttca ttcgaaagaa ggatcgggtg 720 
aaacagaagg aactggaaca agaagcaaaa 780 
ctcaagattg tagaagaaga gaccaagaaa 840 
gccctggatg cgctcaatac tgatgatgaa 900 
gtccgcgagc tcaaaagaat caagagggag 960 
aaagcagaaa ttgaacgcat gagaaacctg 1020 
gcaaatggca aagtcattac <:aacaaagct 1080 
tattatcacc gaggtgcctt cttcatggat 1140 
agtgcaccta -ctcttgagga ccatttcaac 1200 
aagaattttg gacggtctgg tcgcaccaag 1260 
tcctttgact ctgcatgggg ccaagagagt 1320 
gcagcagggg tacgagatgt atttgagcga 1380 
tcttcagctt attccagctg tgggacacaa 1440 
tttacatggt tcttgtatag agctttccag 1500 
ctttctaaga ggtttggact <3ataccgxxx 1560 
tagaggcttc cagcttaaaa -ccactcctga 1620 
acattgactt gggactattc tgagtgtttg 1680 
gatggatggt gtattctttc tttcttcttt 1740 
tcttccttag ggttaggagt aggctatcag 1800 
atttgtggtg ttgaatctta taaatataca 1860 
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tataatatta gaaacaaaag tctagtccag tgaacagagc agcacatgcc ttcagtcccc 1980 
acaccagaag ttagggacct atgaagatct ctcactccag gccagccata actacacagt 2040 
gggccctgtc tcaaaaagaa aaaagaattg tagtaactaa aagtagctcg gtaggttaca 2100 
cacacctgta atcccaacac ttgggaggta gaagcaggaa aatgaagaat tcactcatcc 2160 
aaagtggaca tggtggcaga cacctttaat ccctgcacca ggaggcagag acaggcagat 2220 
ctgagtttaa ggccatccct gtctacagag taagatctgg gatcaccaga actacacaga 2280 
gacaccttgt ctcaaaaaat aaagagttca gtcatcaatc tacatagttc aggaccttcc 2340 
tagactctac aagacagcct aagaagcaaa acaaaaaaaa tgtaaaatat agcagggaaa 2400 
taggcaaatt tttttcctcc ctactagaat tggaacccag ggcctagaaa atacatgcca 2460 
agtgttctac tgttgaatta tatccctagt tcttttattt tcgtgtgtgt gtgtgtgtgt 2520 
gtgtgtgttt tttaaagtct cactaatcta cttacgcagt tcttgaagtt gagaaaccct 2580 
gcctacaagt cttagcaacc tgagtttgat cctatagatg aacatagcag tagataactc 2640 
agtctggcaa ccagcaaatt gacatctgac ttccatatgt attctatgga atgtatgaat 2700 
tagtgttcac atgagatgta tttaaaaagc aaagtgtaaa aaaaaaaaaa a 2751 



<210> 340 
<211> 681 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

atgatctcca gctatactat gagccttagg 
aaccggaatt gttttatcca actcatccct 
agtagcccat ttccactatg ttctatcaat 
tgttcactga ttcccattat tttcaggctt 
cttcgccatc atattcgtag gagtaaacat 
ttcaggaata ccacgacgct actcagacta 
ctcttctata ggatcattta tttcactaac 
agaggccttt gcttcaaaac gagaagtaat 
atgacttcat ggctgccctc caccatatca 
aaaataagaa aggaaggaat -cgaaccccct 
atatgtcttt ctcaataaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaccaaa aaaaaaaaaa a 



ctttattttc ttatttacag ttggtggtct 60 
tgacatcgtg cttcacgata <:atactatgt 120 
gggagcagtg tttgctatca tagcaggatt 180 
caccctagat gacacatgag caaaagccca 240 
aacattcttc cctcaacatt tcctgggcct 300 
cccagatgct tacaccacat gaaacactgt 360 
agctgttctc atcatgatct ttataatttg 420 
atcagtatcg tatgcttcaa caaatttaga 480 
cacattcgag gaaccaacct atgtaaaagt 540 
aaaattggtt tcaagccaat ctcatatcct 600 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 660 

681 



<210> 341 
<211> 1072 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

9oL9g9asLgtc actttggaag aagtatatgc 
acctgtggca aggcaggctc ctggcaaacg 
cacccagctg ggccctgggc gcttccaaat 
taatgtcaaa ctagtgaatg aagaacgaac 
agacggcatg gagtacccct ttattggaga 
agatttacgg ttccgaatca aacfttgtcaa 
tttgtacaca aatgtgacaa tctcattagt 
tactcacttg gatggtcaca aggtacatat 
gaagctatgg aagaaagggg aagggctccc 
tttgataatc acttttgatg tggattttcc 
aggtatcaaa cagctactga aacaagggtc 
atattgagag tgaataaaat tggactttgt 
tctgcaaggt ttttttgtgt gtgtttttgt 
tttttttatc taatgatcat catgaaatga 
attcggaaaa gaatgaccag -caaaaggttt 
tctggtgctg ccgcctgagt ttcaagaatt 
aaacacaata tagagggttg gagttgttag 
tctgttttta aatacatttt gttgttattt 



aggaaatttt gtggaagtag ttagaaacaa 60 
gaagtgcaat tgtcggcaag agatgcggac 120 
gacccaggag gtggtctgcg acgaatgccc 180 
gctggaagta gaaatagagc ctggggtgag 240 
aggtgagcct cacgtggatg gggagcctgg 300 
gcacccaata tttgaaagga gaggagatga 360 
tgagtcactg gttggctttg agatggatat 420 
ttcccgggat aagatcacca ggccaggagc 480 
caactttgac aacaacaata tcaagggctc 540 
aaaagaacag ttaacagagg aagcgagaga 600 
agtgcagaag gtatacaatg gactgcaagg 6€0 
ttaaaataag tgaa^aagcg atatttatta 720 
ttttattttc aatatgcaag ttaggcttaa 780 
ataagagggc ttaagaattt gtccatttgc 840 
actaatacct ctccctttgg ggatttaatg 900 
aaagctgcaa gaggactcca ggagcaaaag 960 
caatttcatt caaaatgcca actggagaag 102 0 
ttttcatgaa aaaaaaaaaa aa 1072 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/00270 
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<210> 342 
<211> 1101 
<212> DNA 

<213> Mu6 musculus 
<400> 1 

cttgtttcgg aaggagctga ctggccaatc 
gtgctgttgg tcacattgct gacaggatgc 
cagctcgagt ggcaaagcaa ccaaccctgg 
ctgcgctggg tgcagacgct gtctgaccag 
acacaagaac tgacggcact gatggaggac 
gagctggagg aacagctggg tccagtggcg 
gtgcaggcgg cacaggcccg actcggagcc 
cagtaccgca acgaggtgca caccatgctg 
ctctccacac acctgcgcaa gatgcgcaag 
aagcgcctag ctgtgtacaa ggcaggggca 
atccgtgagc gcctggggcc tctggtggag 
gctggggccg cccagcctct gcgcgatcgc 
cggctggagg aagtgggcaa ccaggcccgt 
gaggaggtgc gctccaagat ggaggaacag 
ttccaggccc gcctcaaggg ctggttcgag 
gcaaacctga tggagaagat acaggcctct 
gcccaggaga atcaatgagt atccttctcc 
gtggccctgt ctcaagcacc tctctggccc 
cgagcccaaa aaaaaaaaaa a 



acaattgcga agatgaaggc tctgtgggcc 60 
ctagccgagg gagagccgga ggtgacagat 120 
gagcaggccc tgaaccgctt ctgggattac 180 
gtccaggaag agctgcagag ctcccaagtc 240 
actatgacgg aagtaaaggc ttacaaaaag 300 
gaggagacac gggccaggct gggcaaagag 360 
gacatggagg atctacgcaa ccgactcggg 420 
ggccagagca cagaggagat acgggcgcgg 480 
cgcttgatgc gggatgccga ggatctgcag 540 
cgcgagggcg ccgagcgcgg tgtgagtgcc 600 
caaggtcgcc agcgcactgc caacctaggc 660 
gcccaggctt ttggtgaccg catccgaggg 720 
gaccgcctag aggaggtgcg tgagcacatg 780 
acccagcaaa tacgcctgca ggcggagatc 840 
ccaatagtgg aagacatgca tcgccagtgg 900 
gtggctacca accccatcat caccccagtg 960 
tgtcctgcaa caacatccat atccagccag 1020 
tctggtggcc cttgcttaat aaagattctc 1060 

1101 



<210> 343 

<211> 1610 

<212> DNA 

<213> Mus musculus 

<400> 1 

ggcccgcccg aggccgcccg ccccgtcccc 
ccgccatggg ctgcctcggc aacagtaaga 
agcgcgaggc caacaaaaag atcgagaagc 
ccacgcaccg cctgctgctg ctgggtgctg 
agatgaggat cctgcatgtt aatgggttta 
ctgcaaggag caacagcgat ggtgagaagg 
tgaaggaggc cattgaaacc attgtggccg 
tggccaaccc tgagaaccag ttcagagtgg 
aactttgact tcccacctga attctatgag 
gtgcgtgcct gctacgagcg ctccaatgag 
ctggacaaga ttgatgtgat caagcaggcc 
cgctgccgtg tcctgacctc tggaatcttt 
ttccacatgt tcgatgtggg cggccagcgc 
aatgatgtga ctgccatcat cttcgtggtg 
gaggacaacc agactaaccg cctgcaggag 
aacagatggc tgcgcaccat ctctgtgatt 
gagaaagtcc tcgctggcaa atcgaagatt 
accactcctg aggatgcgac tcccgagccg 
tacttcattc gggatgagtt tctgagaatc 
tgctaccctc actttacctg cgccgtggac 
tgccgtgaca tcatccagcg catgcatctc 
acccaaattt aattcagcct taagcacaat 
agttggtcac ccaccatagg gcatgatcaa 
ttctgaaaaa <2ccctcttcc cttcagcttg 
gcggcctaca gaagaaaaag aaaaaaaagg 
taaaataaaa gcagcaacag aaataaagaa 



gccgccccgc agcccggccg cgccccgccg 60 
ccgaggacca gcgcaacgag gagaaggcgc 120 
agctgcagaa ggacaagcag gtctaccggg 180 
gagagtctgg caaaagcacc attgtgaagc 240 
acggagaggg cggcgaagag gacccgcagg 300 
ccactaaagc gcaggacatc aaaaacaacc 360 
ccatgagcaa cctggtgccc cctgtggagc 420 
actacattct gagcgtgatg aacgtgcctg 480 
catgccaagg ctctgtggga ggatgaggga 540 
taccagctga ttgactgtgc ccagtacttc 600 
gactacgtgc caagtgacca ggacctgctt 660 
gagaccaagt tccaggtgga caaagtcaac 720 
gatgagcgcc gcaagtggat ccagtgcttc 780 
gccagcagca gctacaacat ggtcattcgg 840 
gctctgaacc tcttcaagag catctggaac 900 
ctcttcctca acaagcaaga cctgcttgct 960 
gaggactact ttccagagtt cgctcgctac 1020 
ggagaggacc cacgcgtgac ccgggccaag 1080 
agcactgcta gtggagatgg gcgccactac 1140 
actgagaaca tccgccgtgt cttcaacgac 1200 
cgccaatacg agctgctcta agaagggaac 12-60 
taattaagag tgaaacgtaa ttgtacaagc 1320 
caccgcaacc tttccttttt cccccagtga 1380 
<:ttagatgtt ccaaatttag taagcttaag 1440 
ccacaaaagt tccctctcac tttcagtaaa 1500 
ataaatgaaa ttcaaaatga aataaatatt 1560 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/IMI270 
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<210> 344 
<211> 865 
<212> DNA 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

agcgcgcctc ctcgcagcca ctgtgttccc 
ccctggaccc cgcagcatga ctgtcaagaa 
cgggctcacc acactggcgc aggcggtgca 
agactccagc aggctgccgt cagaaggacc 
tcggcaggcg gccgatgtgg acaagactgt 
gggcactggc aacgacctca gtcccactac 
gacagccatg aaggcacatg gagtggacaa 
atgggacccg accaaggtgc ccccacgcct 
gcataagatt ctgcaagagt cagggctgaa 
agaccaacca ctaactgggg cctacacagt 
catatccaag catgacctgg gccacttcat 
cggacacacc acctacccct cccaccagta 
tcatgcatcc tgagaaatga cacaaataga 
aaattctttc aggaagccta accctgaaaa 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaa 



gcgcgtcctc ggagttctca gcttttccgg 60 
gatcgcgatc ttcggtgcca ccggcaggac 120 
agcaggttat gaggtgacgg tgctggttcg 180 
ccagccagcc catgtggtgg tgggagatgt 240 
ggctgggcag gaagctgtca tcgtgctact 300 
agtaatgtcc gagggcaccc ggaacatcgt 360 
ggtcgtggcc tgcacctcgg ccttcctact 420 
gcaggacgtg accgatgacc acatccggat 480 
atacgtggca gtgatgcccc cacacatagg 540 
gaccctggat ggacgagggc cctcgagggt 600 
gctacggtgc ctcaccacca atgagtatga 660 
tgactagcac tctgacctag gtggggaggg 720 
ggggtcaata aatttttagc caaaagcttc 780 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 840 

865 



<210> 345 
<211> 1145 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cggctgctat agagccgggt gagagagcga gcgcccgtcg gcgggtgtcg agggcgggtt 60 
gcctcgcgct gacccttccc gccctccttc tcgtcacaca ccaggtcccc gcggaagccg 120 
cggtgtcggc gccatggcgg agctgacggc tcttgagagt ctcatcgaga tgggcttccc 180 
caggggacgc gcggagaagg ctctggccct cacagggaac cagggcatcg aggctgcgat 240 
ggactggctg atggagcacg aagacgaccc cgatgtggac gagcctttag agactcccct 300 
tggacatatc ctgggacggg agcccacttc ctcagagcaa ggcggccttg aaggatctgg 360 
ttctgctgcc ggagaaggca aacccgcttt gagtgaagag gaaagacagg aacaaactaa 420 
gaggatgttg gagctggtgg cccagaagca gcgggagcgt gaagaaagag aggaacggga 480 
ggcattggaa cgggaacggc agcgcaggag acaagggcaa gagttgtcag cagcacgaca S40 
gcggctacag gaagatgaga tgcgccgggc tgctgaggag aggcggaggg aaaaggccga 600 
ggagttagca gccagacaaa gagttagaga aaagatcgag agggacaaag cagagagagc 660 
caagaagtat ggtggcagtg tgggctctca gccaccccca gtggcaccag agccaggtcc 720 
tgttccctct tctcccagcc aggagcctcc caccaagcgg gagtatgacc agtgtcgcat 780 
acaggtcagg ctgccagatg ggacctcact gacccagacg ttccgggccc gggaacagct 840 
ggcagctgtg aggctctatg tggagctcca ccgtggggag gaactaggtg ggggccagga 900 
ccctgtgcaa ttgctcagtg gcttccccag acgggccttc tcagaagctg acatggagcg 960 
gcctctgcag gagctgggac tcgtgccttc tgctgttctc attgtggcca agaaatgtcc 1020 
cagctgaggg cctttgtccc attgtccctc tgtgacccct tcatctttga taaagcactg 1080 
acatctcctt cctaataaat agaccctgag ttctgtaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1140 
aaaaa ^^^^ 



<210> 346 
<211> 1922 
<212> DiaA 

<213> Homo sapiens 



wo 03/058021 





PCT/EP03/00270 



175/390 



<400> 1 

gacagagcga gcgcggcgcg gggccaccat gggggcccag ctcagcacgt tgggccatat 60 
ggtgctcttc ccagtctggt tcctgtacag tctgctcatg aagctgttcc agcgctccac 120 
gccagccatc accctcgaga gcccggacat caagtacccg ctgcggctca tcgaccggga 180 
gatcatcagc catgacaccc ggcgcttccg ctttgccctg ccgtcacccc agcacatcct 240 
gggcctccct gtcggccagc acatctacct ctcggctcga attgatggaa acctggtcgt 300 
ccggccctat acacccatct ccagcgatga tgacaagggc ttcgtggacc tggtcatcaa 360 
ggtttacttc aaggacaccc atcccaagtt tcccgctgga gggaagatgt ctcagtacct 420 
ggagagcatg cagattggag acaccattga gttccggggc cccagtgggc tgctggtcta 480 
ccagggcaaa gggaagttcg ccatccgacc tgacaaaaag tccaacccta tcatcaggac 540 
agtgaagtct gtgggcatga tcgcgggagg gacaggcatc accccgatgc tgcaggtgat 600 
ccgcgccatc atgaaggacc ctgatgacca cactgtgtgc cacctgctct ttgccaacca 660 
gaccgagaag gacatcctgc tgcgacctga gctggaggaa ctcaggaaca aacattctgc 720 
acgcttcaag ctctggtaca cgctggacag agcccctgaa gcctgggact acggccaggg 780 
cttcgtgaat gaggagatga tccgggacca ccttccaccc ccagaggagg agccgctggt 840 
gctgatgtgt ggccccccac ccatgatcca gtacgcctgc cttcccaacc tggaccacgt 900 
gggccacccc acggagcgct gcttcgtctt ctgagggccg ggcacggtca cacggccacc 960 
cgccccgcgc accccacgcc ctgttcacgc tcacccagtc acctccccac atcgcacact 1020 
ggggccccgg gttcagcctg gcctgcccgt gccctggtga atcacctggc tgagcagttc 1080 
ccctggagcc ccttcgggag cagggctgtg tcccagatgg gccacggctg agccttcaga 1140 
gtacgtcctg cctggcactt actggtcctt accagagacg cccagcccca tccctgtcct 1200 
catgacccct cgtccacccc ccacacacac tataaggctg agggctgcca gcagccccgt 1260 
ctgcccacca ttcccggccg tggaccatag tcgggatgtc agcagacaca catgggcagc 1320 
ccaaagctgc aggtgccagg gcccacccca gcctcgcctg tcacccccac tcccgcctca 1380 
gggccaggcc caggcctcac cacctgacgc tgcatgagac attgacacca gaaagccctc 1440 
ttgggggcac tgctccctac cccagggccc tggccagccg ggagcttggc tctcctctgg 1500 
ctagagtggg aagagggggc tggccatggg gccctcccag aacctcagca tttccttcca 1560 
gcccatccaa acactgaggc agccttgggg aaccccgagc tggggggttg gcagcccact 1620 
gcaccgcctc agggttttgg ggtcctgggc tggggccacc atccctgatg gcagaactcc 1680 
cacaaccaca tgtatttatt cctctgtcct aaaccgtccc ctccttccct cacccccagc 1740 
acagggggat tctgagcagt gcctcttgtc tgagggacat atcagtgacc tcgacgttgc 1800 
ctttagacta cagttgtgtt agcctcttgc gtattggctt tttcagagtc atttatgagc 1860 
agaaaaaaaa aaagtaaaac tttgctaata ttaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1920 
aa 1922 



<210> 347 

<211> 2058 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



cacagccggc cgacaccaca ccagccgggg agccgccgcc gccgccgcca cetctgagca €0 
gccggctggg agcgagagcc gacagctagt ctgcaagcca ccgctgtcgc catggggagc 120 
cgcgtctcgc gggaagactt cgagtgggtc tacaccgacc agccgcacgc cgaccggcgc 180 
<=gggagatcc tggcaaagta tccagagata aagtccttga tgaaacctga tcccaatttg 240 
atatggatta taattatgat ggttctcacc cagttgggtg cattttacat agtaaaagac 300 
ttggactgga aatgggtcat atttggggcc tatgcgtttg gcagttgcat taaccactca 360 
atgactctgg ctattcatga gattgcccac aatgctgcct ttggcaactg caaagcaatg 420 
tggaatcgct ggtttggaat gtttgctaat cttcctattg ggattccata ttcaatttcc 480 
tttaagaggt atcacatgga tcatcatcgg taccttggag ctgatggcgt cgatgtagat 540 
attcctaccg attttgaggg ctggttcttc tgtaccgctt tcagaaagtt tatatgggtt 600 
attcttcagc ctctctttta tgcctttcga cctctgttca tcaaccccaa accaattacg 660 
tatctggaag ttatcaatac cgtggcacag gtcacttttg acattttaat ttattacttt • 720 
ttgggaatta aatccttagt ctacatgttg gcagcatctt tacttggcct gggtttgcac 780 
ccaatttctg gacattttat agctgagcat tacatgttct taaagggtca tgaaacttac 840 
•tcatattatg ggcctctgaa tttacttacc ttcaatgtgg gttatcataa tgaacatcat 900 
gatttcccca acattcctgg aaaaagtctt ccactggtga ggaaaatagc agctgaatac 960 
tatgacaacc tccctcacta caattcctgg ataaaagtac tgtatgattt tgtgatggat 1020 
gatacaataa gtccctactc aagaatgaag aggcaccaaa aaggagagat ggtgctggag 1080 
taaatatcat tagtgccaaa ^ggattcttc tccaaaactt taaatcrataa aatqqaattt 1140 



<400> 1 



wo 03/058021 



176/390 
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aagagctcgg tgataccaag aagtgaatct 
tgctcagttt cactcacagg aaacttgtga 
actcatgtct gtcattttat aagcatatca 
aggcacggtg gctcatgcct ataatcccag 
ctgaggtcag gagttcgaga ccagcctggc 
atgcaaaaat tagccgggcg tggcggcaca 
aggtgggaga attgcttgaa cccaggaggc 
tgccactgca ctccaccctg ggcaacagag 
atataaaaaa taaaaagcta tttctagttt 
agctaataaa cagctattaa tcacagtgta 
atctttatac tatataatat ggttacttgg 
aaaataattt ttaaaaagcc tgaggtatga 
tttccctgta agctgaatta ctcatttaaa 
gacactgctg aatcctgtac agccttactc 
ttcaaaaaaa aaaaaaaa 



ggcttttaaa cagtcagcct gactctgtac 1260 
cttgtgtatt atcgtcattg aggatgtttc 1320 
tttaaaaagc ttctaaaaag ctatttcgcc 1380 
cactttggga ggccaaggtg ggtggatcac 1440 
caacacggtg aaaccccatc tctactaaaa 1500 
tgcctgtaat cccagctaca tgggaggctg 1560 
ggaggcagag gctgcagtga cccaagattg 1620 
caagacccca tctcaaaaat aaataaatat 1680 
atttcactat aaagttttgc tttattaaaa 1740 
ttagtatttg ttacattttt gtatttcact 1800 
gtaccggggg aactttaaaa tttcatctca 1860 
tatagcataa aagattgaga tgaaaatata 1920 
aattttaact tctatatggg acccgaatta 1980 
ataaataaag tacttactga atttccacca 2040 

2058 



<210> 348 
<211> 1357 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tcgcaggctc cggcgggggc gcaggaggtc gcccggcgcg tcactgtcgg gtcggcgagc 60 
cacgggggcc gccgcagcac catggcgacc accgtcagca ctcagcgcgg gccggtgtac 120 
atcggtgagc tcccgcagga cttcctccgc atcacgccca cacagcagca gcggcaggtc 180 
cagctggacg cccaggcggc ccagcagctg cagtacggag gcgcagtggg caccgtgggc 240 
cgactgaaca tcacggtggt acaggcaaag ttggccaaga attacggcat gacccgcatg 300 
gacccctact gccgactgcg cctgggctac gcggtgtacg agacgcccac ggcacacaat 360 
ggcgccaaga atccccgctg gaataaggtc atccactgca cggtgccccc aggcgtggac 420 
tctttctatc tcgagatctt cgatgagaga gccttctcca tggacgaccg cattgcctgg 480 
acccacatca ccatcccgga gtccctgagg cagggcaagg tggaggacaa gtggtacagc 540 
ctgagcggga ggcaggggga cgacaaggag ggcatgatca acct<:gtcat gtcctacgcg 600 
ctgcttccag ctgccatggt gatgccaccc ^agcccgtgg tcctgatgcc aacagtgtac 660 
cagcagggcg ttggctatgt gcccatcaca gggatgcccg ctgtctgtag ccccggcatg 720 
gtgcccgtgg ccctgccccc ggccgccgtg aacgcccagc cccgctgtag cgaggaggac 780 
ctgaaagcca tccaggacat gttccccaac atggaccagg aggtgatccg ctccgtgctg 840 
gaagcccagc gagggaacaa ggatgccgcc atcaactccc tgctgcagat gggggaggag 900 
ccatagagcc tctgcctcga tgccgttttg cccccgctct ttggacacgc cgacccggcg 960 
ctccccaagg aatgctgtcc caacaagatt cccgtgaaag agcacccgtg tcgccccctc 1020 
ccgtggactt ctgtgccgcc ccgtccacac ctgttcttgg gtgcatgtgg gttttcggtt 1080. 
cctggcggtc caggacgggg cgggggctcc cctcccatct cgtgctggga ggtctcagcg 1140 
cgctctcctg tccctgggac gtgcgtctct ccttctcatg ccgttctgga aaatgctctt 1200 
gctgtagaga gcagctgctt ctgccagggt gttggaggtg gtggagcgcc ttccgattcc 1260 
attcatggca ttttgtgatg tgatgtaatt ggaatagagc tgttgattta aggcacacac 1320 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 1357 



<210> 349 

<211> 812 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



O 

CD 



<400> 1 

ggatgcctcg cgcccgcgga gagacgggcc cgggacttgg gaagagcagg ct<:cgggatc €0 

cagctcgggc gctgctgggt tcagcgcccg agctgggctt tgcagtgctg agccgcgagc 120 | 

-cacttgtttg tggggagaat ttacacccgc gatgagttcg agcttgagag gctcccgctg 180 </!> 

ggcttgggct gcatggagcg gggtccagcg ctgcctggcg gcttcacgcg aaccctgggc 240 UJ 

gcgtcccttg <3ggtaggtgc cggtgcctcc ctctgtcgag agtacccagg atgagagcct 300 

ctgggcgttg ggcggtgttg cccagatcgg gcccgggaca <2ccagacaga tgagatt^tc 360 



wo 03/058021 
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PCT/EPIB/00270 



gggagatcaa cgctgctgct ccggctgcgt 

ggttgtgggg aaccacctgg agagcatctt 

ggtcgctagc ctcctggagt aatatgccat 

gtgcatcgtg cgtgcaggtg ctccggggcc 

tatccaccag gggacctgga gggtttccaa 

gaccaccggg gatttcggct gggcccgggc 

aagttggtcc cctctgggtc cggggcctgt 



catccgaaca ttcgtggagc tgaaggaggt 480 
cctggtgatg ggttactgtg agcaggacct 540 
acagcccttc tcgcgagggc tcaggtcata 60 0 
tccagctatc tgccgcaggg aaccttcatt 660 
tttgtcatga ccgaccaggg tttgttggtg 720 
ctatggtgtc ccccttaagg caatggcccc 780 
at 812 



<210> 350 

<211> 1468 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cgagagcacg tgtccagacc ctagcctgta 
aagccatgcc ggggtgtggc ctctgacccc 
cacctggaac ccgacctccc agcctcgcag 
ctgccgctgg ccggcctcta cctggtgcag 
ctgccagtgc tgctgcgtgc cggcggcctc 
ctgtacgctc cgtggctgct caagctggct 
gcgagggcct gggtgacgcg cagcacggcg 
gggctgcccc ctcctggagc tggccaggcc 
ctgttgttga acctgggtgc cgccatgcag 
ctgctggagc cggccgaact ggggccgggc 
ggggccgcgc tagctggggg cgcgctgctg 
ctctttctgc tcctggctgc x:acctactgg 
gccctgcggc ggctcccaca gcagccccct 
ctgcgggacg tgctagccgt gccggggacc 
aagctgggtg agcagggtgc cagcagcctg 
tctgctcccg agttgggact gtggaatggt 
tcctccctgg gtgggacctt gctggccaag 
gtgctgcgct tccgcctcgg gggcctagcc 
accctggggg ccagcatgga cgctggcaca 
tgtctgcagc acttcttggg aggcctggtc 
tgcagccagc tggcccccag ggccctgcag 
gagctgctgg ggaagctgct gctgggcact 
ccacatccct gcttcttgct cctgctcatc 
ctagcaccca gcacctttct ttgagctgag 
cctgtgaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaa 



<210> 351 

<211> 1759 

<212> DNA 

<:213> Homo sapiens 



cgacgctgac tctgcccggt cccagaacca 60 
acgcggaggg gacctcgcct tgcgggaccc 120 
ccggcctgag ccgccatgcg cgggaagttg 180 
ggcctgccct acgggctcca gtccggcctc 240 
tcgctgacgc gcgtggggct ggccaaggtt 300 
tgggccccgc tggtggacgc gcagggctcg 360 
ggcctgggcc tggtgtgtgg gctgcttgcc 420 
gggctgcccg ccgctgtggc ggggttgctg 480 
gatgtggccc tggacgcgct ggctgtgcag 540 
aataccgtgc aggtggtcgc gtacaagctg 600 
gcgctgctgc ccaccttctc gtggccgcaa 660 
ctggccgcgg ccctggcctg ggctgcacca 720 
tccgagcagc gtccccacac cgcgcacctt 780 
gtgtggacgg caggctttgt gctcacctac 840 
tttcctcttc tcctgctgga ccacggcgtt 900 
gtgggtgctg tggtctgctc catcgctggc 960 
cactggaaac tgctgcctct gttgaggtcg 1020 
tgtcagactg ccttggtctt ccacctggac 1080 
atcttgagag ggtcagcctt gctgagccta 1140 
accacagtx:a ccttcactgg gatgatgcgc 1200 
gccacacact acagccttct ggccacgctg 1260 
ctggccggag gcctggctga tgggttgggg 1320 
ctctctgcct ttcccgttct gtacctggac 1380 
tggctggagt ggtcaataaa gccacatgtg 1440 

1468 



<400> 1 

ctctgaccac ctacatggtc cccaagccag 
atacacagca gatcgaggcg gagaagaagc 
actggcgacc gcggctggcg ctgaacgtga 
ccctgcctgc cgatgtgcat cggtacatga 
acctgcccat cctgttcatc gaccagctca 
accgctccac caccgagctg cccctcaccg 
tgcgcttctg gatccacatg caggacgccg 
agaaagatgc tgatgaggtg aaaggaattt 
tgaccttctt tgtcgcagcg ttccatcttc 
tcagtttctg gaagaagaag aagagcatga 
agaaggcatt gaagatgact attttttgga 
cttacagcga atctgagagg aaaaccgagg 



aagaaatcaa <3Ctgctcacc ggggagtctg 60 
xsgacgagtgc cctggatgag ccagtgtccc 120 
tggcggacaa ctttgtcttt gacgggtcct 180 
agatgatcca gctggggaaa accgtgcatt 240 
gcaaccgcgt gaaggacctg atggtcataa 300 
tgtcctacga caaggtcfcca ctggggcggc 360 
tgtactccct gcagcagttc gggttttcag 420 
ttgtagatac -caacttatac ttcctggcgc 480 
tctttgabtt cctggccttt aaaaatgaca 540 
tGggcatgt<: caccaagctg tggaaagtga 600 
gaggcctgat gcccgaattt cagtttggca 660 
agtacgatac tcaggccatg aagtacttgt 720 
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ataagagctg gtactcctgg ttaatcaaca 
tcctcttcat gctgccccag ctctttgtga 
cctggaaggc cttcacctac aaggctttca 
tcatcaccat gcccacgtct caccggctgg 
tctacctgta ccagcggtgg ctttatcctg 
agtcctacga ggagaaggcc acgcgggcgc 
cgccagccaa gtgcaacttg aattgtcaat 
ctagacattg cgttttctgt gttgccaaaa 
agttcccatc acgtcagatt tggagctggt 
ctgtcttggt cacagagctg ggtgctgccg 
acgagtgtcc ggggttcggc catgtcctca 
agggggctgt tggatttcca tttcaggtgg 
acacgtatgg aattcattcc gcatggactc 
gagagttggt tgttttaaag cttaatgtat 
gtggcatttt tcttgacctg gtataatgaa 
tccagaaagt aatacatgat atggatttat 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaa 



gcttcgtcaa cggggtctat gcctttggtt 840 
actacaagtt gaagtcagtg gcacatctgc 900 
acaccttcat tgatgacgtc tttgccttca 960 
cctgcttccg ggacgacgtg gtgtttctgg 1020 
tggataaacg cagagtgaac gagtttgggg 1080 
cccacacgga ctgaaggccg cccgggctgc 1140 
gagtattttt ggaagcattt ggaggaattc 1200 
tcccttcgga catttctcag acatctccca 1260 
agcgcttacg atgcccccac gtgtgaacat 1320 
gtcaccttga gctgtggtgg ctcccggcac 1380 
cgcgggcagg ggtgggagcc ctcacaggca 1440 
ttttctaagt gctccttatg tgaatttcaa 1500 
tgggatcaaa ggctctttcc tcttttgttt 1560 
gtttctattt taaaataaat ttttctggct 1620 
agtatttcag atatttgagt ttaacccttt 1680 
ttatgcatta aaagagcaaa tttaaagagc 1740 

1759 



<210> 352 

<211> 1393 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggagcatcgc ggctcaggct gcgggaaagc 
tccgcgggcg agctcgagca gccaaccccg 
agcgcgtgga gcacttcctg gagcaaagga 
aggccaagac cggggtggag aagcggtatc 
tgtatctgct gttcggctac ggagcgtctc 
ccgcatatgc ctcaatcaaa gctatcgaga 
tcacctactg ggtggtgtac gccctgtttg 
tgtcctggtt ccctttctac tacgtgggca 
ccaggccctg gaacggggct ctcatgctgt 
ggcaccacgg ggccgtagac agaatcatga 
cggccggaat aaccaggaac gtcaagccaa 
gcagccccct gagcctcaca aggacctcct 
ccaggcctcc acagagtctt cagcgcatcc 
tccaggcaag gccctggggg tctccttaaa 
ctcggccacc cccagctctg gatcccaggg 
ccgcctgtcc ggcagggccc agggccagcg 
gcaacacacc cagccgcctg. gtacttcctc 
ggggcccctg cagccaccca acgtcacctc 
cagcagcagc aacatcccca cgcagccccc 
agcccccaag accagcggac agcgccagaa 
ctcagtgccc gagctggtcc cctgccattc 
caccaccgag atcacctgca gctggccaca 
gtgcctgaaa'cacctggcct gctaggaggc 
aaaaaaaaaa aaa 



ggtgcgcgtg cagcggggtg ggtgccctgg 60 
ggcgcgtcgg ggccatggac ggcctgaggc 120 
acctggtcac cgaagtgctg ggggcgctgg 180 
tggctgcagg agccgtcact ctgctaagcc 240 
tgctgtgcaa tctcatcgga tttgtgtacc 300 
gcccaagcaa ggacgacgac actgtgtggc 360 
ggctggccga gttcttcagc gatctactcc 420 
agtgcgcctt cctgttgt^c tgcatggctc 480 
atcagcgcgt cgtgcgtccg ctgttcctaa 540 
acgacctcag cgggcgagcc ctggacgcgg 600 
gccagacccc gcagccgaag gacaagtgaa 660 
ggctggtgag gagggggccg cgccaggctc 720 
cccaacagca gcccctgcca gtccctcggg 780 
tgccacctcg ggcaagtccc agtcccagtc 840 
ccagctgccc tctggctctg gctgtggctc 900 
tcgggcacag ggcagctccc actggtctcg 960 
cagcccctcc cagtcagccc tcccgtcctc 1020 
cagcccggtc tcacccatgg tccagtctcc 1080 
cagcaagtcc tctggcaagc cggaggacgc 1140 
ggaatcgtcg aaacagcctg ccagcagcgc 1200 
cgggacctct ctggagtaca cttcggagtc 1260 
ccacaggccc ccgtgcctgc agcactactg 1320 
tccaataaag ctaacccgga ccaaaaaaaa 1380 

1393 



<210> 353 
<211> 820 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggtcgagtcc tgaaggaggg cctgatgtct 
agggcagact tcaaaagcta ctaaaaatga 
actatgacct tatcatcatt ggaggtggct 



tcatcattgc tcaaattctt gcttatcagg €0 
acggccctga agatcttccc aagtcctatg 120 
caggaggtct ggcagctgct aaggaggcag 180 
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gatggggtct 
aagcagcttt 
agacagttaa 
tgaattgggg 
ggcaatttat 
attcagcaga 
ggtgaccgaa 
cgggtagaac 
catgggtcaa 
ggacctgcac 



cggaggaaca 
gttaggacaa 
gcatgattgg 
ctaccgagta 
tggtcctcac 
gagatttctc 
agaatactgc 
cctggttggt 
ccgcctggct 
tgcccgttca 



tgtgtgaatg 
gccctgcaag 
gacagaatga 
gctctgcggg 
aggattaagg 
attgccactg 
atcaggcagt 
gggcatctat 
gggcacgccc 
acggcccatt 



tgggttgcat 
actctcgaaa 
tagaagctgt 
agaaaaaagt 
caacaaataa 
gtgaaagacc 
gatgatcttt 
gtcgcttggg 
ctctcgcggt 
attcccctcc 



acctaaaaaa 
ttatggatgg 
acagaatcac 
cgtctatgag 
taaaggcacg 
acgttactgg 
ttctcccttg 
agtggggcgg 
ttgccggcct 



ctgatgcatc 300 
aaagtcgagg 360 
attggctctt 420 
aatgcttatg 480 
aaccaaattt 540 
gggcatccct 600 
gcttactgcc 660 
attctcgcgg 720 
gccccacttg 780 
820 



<210> 354 
<211> 1862 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

gtcagtccgg 

ccgtgcgcgt 

gaaatgcttt 

ttcaaaagac 

atacctctgt 

gcgtacatgg 

agggtatgtc 

aactaattaa 

gtgaggagct 

caattggttc 

tttcagtgcg 

gtcgtggtca 

ttgacacaat 

actgtattta 

ttacagatgc 

ccccacttca 

atggcaaaca 

agatgtctct 

acctacactc 

ccttgactgc 

caaatgtcat 

gtatccgccc 

ccagggctat 

ttgctgcttt 

gtggcgtgcg 

aacaagtggc 

agattacaaa 

tgggcactat 

ttgtaacaaa 

cagttcagtt 

actccttatg 

aa 



aggctgcggc 
tgctgcggcc 
gggttcatct 
tgggactgct 
tgatcttgaa 
gctgaggaat 
cttgaacttg 
ggaaggagat 
gttgggtcgt 
caagacgcgt 
ggaaccaatg 
gcgtgaactg 
cattaaccag 
tgttgctatt 
agatgccatg 
gtacctggct 
tgctttgatc 
gttgctccgc 
ccggttgctg 
tttgccagtc 
ttccatcact 
tgcaattaac 
gaagcaggtai 
tgcccagttc 
tctaactgag 
tgttatctat 
gtttgagaat 
cagggctgag 
tttcttggct 
ttgtcattgt 
tacagaaatc 



tgcagaagta 
gtggtccgcg 
ttcattgctg 
gagatgtcct 
gaaactgggc 
gttcaagcag 
gaacctgaca 
atagtgaaga 
gtagttgatg 
aggcgagttg 
cagactggca 
attattggtg 
aaacgtttca 
ggtcaaaaga 
aagtacacca 
ccttactctg 
atctatgacg 
cgaccccctg 
gagagagcag 
atagaaacac 
gacggacaga 
gttggtctgt 
gcaggtacca 
ggttctgacc 
ttgctgaagc 
gcgggtgtaa 
gatttcttgt 
ggaaagatct 
ggatttgaag 
tctagtaaat 
acatgaaaaa 



ccgcctgcgg 
cccttcctcg 
caaggaactt 
ctattcttga 
gtgtcttaag 
aagaaatggt 
atgttggtgt 
ggacaggagc 
cccttggtaa 
gtctgaaagc 
ttaaggctgt 
accgacagac 
atgatggatc 
gatccactgt 
ttgtggtgtc 
gctgttccat 
acttatccaa 
gtcgtgaggc 
ccaaaatgaa 
aggctggtga 
tcttcttgga 
ctgtatctcg 
tgaagctgga 
tcgatgctgc 
aaggacagta 
ggggatatct 
ctcatgtcgt 
cagaacaatc 
cttaaactcc 
tagttccatt 
taaaggttcc 



agtaactgca 
gcgggccgga 
ccatgcctct 
agagcgtatt 
tattggtgat 
agagttttct 
tgtcgtgttt 
cattgtggac 
tgctattgat 
ccccggtatc 
ggatagcttg 
tgggaaaacc 
^gatgaaaag 
tgcccagttg 
ggctacggcc 
gggagagtat 
acaggctgtt 
ctatcctggt 
cgatgctttt 
tgtgtctgct 
aacagaattg 
tgtcggatcc 
attggctcag 
cactcaacaa 
ttctcccatg 
tgataaactg 
cagccagcac 
agatgcaaag 
tgtggattca 
tgtaaaaggg 
ataatgcaaa 



aagatgctgt 
ctggtctcca 
aacactcatc 
cttggagctg 
ggtattgccc 
tcaggcttaa 
ggaaatgata 
gttccagttg 
ggaaagggtc 
attcctcgaa 
gtgccaattg 
tcaattgcta 
aagaagctgt 
gtgaagagac 
tcggatgctg 
tttagagaca 
gcttaccgtc 
gatgtgttct 
ggtggtggct 
tacattccaa 
ttctacaaag 
gctgcccaaa 
tatcgtgagg 
cttttgagtc 
gctattgaag 
gagcccagca 
caagccttgt 
ctgaaagaga 
catcaaatac 
ttactctcat 
aaaaaaaaaa 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 

600 

660 

720 

780 

840 

900 

9€0 

1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

1380 

1440 

1500 

1560 

1620 

1^80 

1740 

1800 

18€0 

18€2 



<210> 355 
<211> 823 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggcagggcgc cagtgaccgc tggggccaga gccctgccgg gaaaggaggg cttccgcctt 60 
gcagcgcagc tcggatcagc agcagcccag gaggcctccc gcccgtactt tcccgcgtcc 120 



wo 03/058021 



180/390 



PCT/EP03/00270 



actatgtggg aggcagcatc aggtccatgg 
ggctgtcgcg cccgcagggg acccgcggct 
gcacgctgct caccttcttc gacctggcct 
atattctggc ctcggtgatt ctcaacgtcc 
tttgtggcat ttgggggctc ctcgtcagga 
cctagagcaa agcgaccaac tccgctcctg 
gcctcatctt ttagtataaa tgggtggcaa 
ctgaaatata acccaaatcg tctaagatag 
gaaggaacag aatacagctt aaaaatttga 
catccgtaaa acagaaaaca gcacgaactt 
aaaaaaaaaa aaacggggaa aggtaactaa 



cggcggcggc cctgtctggc ctggcggtgc 240 
cttacggcgc cttctgcaag acgctcacgc 300 
ggcggctgcg caagaacttc ttttacttct 360 
acctgcaggt atatatttag agccactaac 420 
tggctgactt ccacccacct gctcacccac 480 
catgcagact tgccactcat tctttccatt 540 
aaaaagaaaa aaacagcatt tgtggaaagc 600 
aatgaaaaat tgactctcaa ggaaatattt 660 
aaatccttaa aaatatctga gaagtttttg 720 
taggaaatga caatgggcac agaatgcaat 780 
aaaaaaaaaa aaa 823 



<210> 356 

<211> 1319 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcgtcgcgca gggtcgggga ctgcgcggcg 
acgggctgcc tgcgggctga gagcgtcgag 
tcctaaagga cttcctggcc gggggcgtcg 
ccatcgagag ggtcaaactg ctgctgcagg 
agaagcagta caaagggatc attgattgtg 
tctccttctg gaggggtaac ctggccaacg 
acttcgcctt caaggacaag tacaagcagc 
agttctggcg ctactttgct ggtaacctgg 
tttgctttgt ctacccgctg gactttgcta 
gcgccgccca gcgtgagttc catggtctgg 
atggcctgag ggggctctac cagggtttca 
gagctgccta cttcggagtc tatgatactg 
tgcacatttt tgtgagctgg atgattgccc 
cctacccctt tgacactgtt cgtcgtagaa 
atattatgtia cacggggaca gttgactgct 
aggccttctt caaaggtgcc tggtccaatg 
tggtgttgta tgatgagatc aaaaaatatg 
tttacagtga acttgatcta caagttcaca 
taggggaagt aaaaagatct gggataaaac 
cttcattgag tgttcattaa accacacatg 
cacagcaaat agaaaataat ttatcatact 
tgaatgtgaa acatcaataa agaccactta 



gtgccaggcc gggcgtgggc gagagcacga 60 
ctgtcaccat gggtgat<;ac gcttggagct 12 0 
ccgctgccgt ctccaagacc gcggtcgccc 180 
tccagcatgc cagcaaacag atcagtgctg 240 
tggtgagaat ccctaaggag cagggcttcc 300 
tgatccgtta cttccccacc caagctctca 360 
tcttcttagg gggtgtggat cggcataagc 420 
cgtccggtgg ggccgctggg gccacctccc 480 
ggaccaggtt ggctgctgat gtgggcaagg 540 
gcgactgtat catcaagatc ttcaagtctg 600 
acgtctctgt ccaaggcatc attatctata 660 
ccaaggggat gctgcctgac cccaagaa-cg 720 
agagtgtgac ggcagtcgca gggctggtgt 760 
tgatgatgca gtccggccgg aaaggggccg 840 
ggaggaagat tgcaaaagac gaaggagcca 900 
tgctgagagg catgggcggt gcttttgtat 960 
tctaatgtaa ttaaaacaca agttcacaga 1020 
gatccattgt gtggtttaat agactattcc 1080 
cagactgaaa ggaatacctc agaagagatg 1140 
tattttgtat ttattttaca tttaaattcc 1200 
tgtacaatta actgaagaat tgataataac 1260 
atgcacgctt tctaaaaaaa aaaaaaaaa 1319 



<210> 357 

<211> 1214 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctcgaggtgc cgggttgcag gcgctcagga 
gcgccagcag agcactacct gaggcagcga 
gggcagtgtg gccatggaga atcaggtgtt 
ccgcgagcta tatctgcgcg tggagctgag 
tgaaaacgtg ctgcatttca aagctcaagg 
atttcacctg gagttcttag accttgtgaa 
gcaggtaaac attacagtac agaagaaagt 
ggaaaagcga -ccactgtttt tggctcctga 
ggaaatggag ctcagagcta aggaagaaga 
aggctctcct gaaactctta caaacttaag 
gcaattcttg ggattcbcct ggatctttgt 



gcgctagggt ttgaggcctg ctttctgctc 60 
ggcgcagcga gcctagcctc cccgcgccct 120 
gacgccgcat gtctactggg ctcagcgaca 180 
^gacgtacag aaccctgcca tcagcatcac 240 
acatggtgcc aaaggagaca atgtctatga 300 
accagagcct gt1:tacaaaG tgacccagag 360 
gagtcagtgg tgggagagac tcacaaagca 420 
ctttgatcgt tggctggatg aatctgatgc 400 
gcgcctaaat aaactccgac tggaaagcga 540 
gaaaggatac ctgtttatgt ataatcttgt 600 
caacctgact gtgcgattct gtatcttggg €60 
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gctggcagtt gtggaaacta tcaatgcagc 
ttctctgatc cagc.ttcttg gaagaaattt 
agaaatgcag aacaaagctg tggttttctt 
tttcaggtac tctttctaca tgctgacgtg 
gcttcgttac actctgtgga ttcccttata 
agtgattcag tccattccaa tattcaatga 
tccagtgaaa atcaaagtta gattttcctt 
tttaggttta tacataaatt ttcgtcacct 
aaaaaaaaaa aaaa 



aattggagtc actacgtcac cggtgctgcc 780 
tattttgttt atcatctttg gcaccatgga 840 
tgtgttttat ttgtggagtg caattgaaat 900 
cattgacatg gattggaagg tgctcacatg 960 
tccactggga tgtttggcgg aagctgtctc 1020 
gaccggacga ttcagtttca cattgccata 1080 
ttttcttcag atttatctta taatgatatt 1140 
ttataaacag cgcagacggc gctatggaca 1200 

1214 



<210> 358 
<211> 2837 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

cccacgcgtc 

ccccttgggg 

gctgagttcc 

cttctgcacg 

gaggttgcca 

aaggacgagc 

gagccctttg 

gtgcccctcg 

agcaagaacg 

tttgctgtgg 

tacatcttct 

cacctgacac 

tgcgaccccc 

acctgcgtgg 

gccctgcaga 

ggccgcatca 

gtggccattg 

gatgtgcagg 

gtgaacgtgc 

gccctgtacg 

agcgggggct 

ggaggagtgg 

tcccaccatc 

tacccgccgc 

tgcagctgca 

tgtcgcctgc 

gccaaggctc 

ctccctgcct 

tgggaaacag 

gaggacagac 

ctggcatctg 

ctgagtctca 

gggtgaggcg 

ctgaaatcag 

atacaaaaat 

aggcaggaga 

tgaactccgg 

tcctgggact 

agctccaggt 

tctccaggca 

agaggagctt 

ctgctcatcc 

acaacccttc 

caatttccta 



cggcgggaca 
acacgctgcg 
gggctgcgca 
acgcactggc 
tcagccaggg 
gtgtgcccaa 
gcctggtcct 
tgggagccct 
tcgagaagat 
tgctgggcgg 
tcacagggag 
ctgtcaccct 
agaccgtggc 
cccccgacta 
gcaccatcac 
tcaaccagaa 
ggggccagaig 
agatggagcc 
agagcttgga 
ccttctccaa 
tctgtgggaa 
gtgccagtgg 
gcgcctgcct 
aatcgccgcg 
cactgctctg 
ggctggtgga 
cagggcaccc 
cagcctcctc 
tgcagtgact 
acggcacctc 
actcaggcca 
gtttttccat 
gctcacacct 
gagttcaaga 
tagcctggcg 
atcgcttgaa 
cctgggtgac 
gttgcaagga 
gtcctatctt 
ggtggggctg 
gtaactcttt 
tcctgggccc 
tcacctccca 
acaagccgga 



gccaggagga 
gcgactgcgg 
gctccaaggc 
ccaggacctg 
cgaggtcacc 
gaacctggcc 
catcattgcg 
cgctgcaggg 
cctggccgag 
gccccaggag 
ccctcgtgtg 
ggagctgggg 
caaccgcgtg 
cgtcctatgc 
ccgtttctat 
acagttccag 
cgatgagagc 
tgtgatgcag 
cgaggccatc 
cagcagccag 
cgacggcttc 
gatgggccgg 
cctgcgcagc 
ccgcctgagg 
agcccttccc 
gacggggcct 
ctcaaagcag 
cctcagccgc 
caccccctgc 
tgagtcaccc 
caccatggaa 
ttgttcagtg 
gtaatcccag 
tcagcctggc 
tggtggcgca 
cccgggaggt 
agaaggaggc 
tgaaatgaag 
tctcagtggg 
tggttatgcg 
atcctcatgg 
catccactca 
agtcccactt 
tgcttgagaa 



agggcagctt 
gaggccttcc 
ctgggccgct 
cacaagtcag 
ctggccctca 
acgcagctgg 
ccctggaact 
aactgtgtgg 
gtgctgcccc 
acggggcagc 
ggcaagattg 
ggcaagaacc 
gcctggttcc 
agccctgaga 
ggcgacgacc 
cggctgcggg 
gatcgctaca 
gaggagatct 
gagttcatca 
gtggtcaagc 
atgcacatga 
taccatggca 
Gcggggatgg 
atgctgctgg 
caggcccagg 
gggctcccgg 
cgcctgcctc 
tcccaaccat 
ccccgcacca 
ctctcctgtg 
tcactgcatc 
gagagaatta 
cactttggga 
taacatggcg 
tgcctgtaat 
ggaggttgcc 
tctgccttaa 
gattgaggga 
gtggcacgga 
atagggtctc 
tgcccactac 
gccaaagcag 
ttga^caagc 
acctacattt 



ggcagagcct 
acgcggggcg 
tcctgcaaga 
ccttcgagtc 
ggaacctccg 
actccgcctt 
atccgctgaa 
tgctgaagcc 
aatacgtgga 
tgctagagca 
ttatgactgc 
cttgctacgt 
gctacttcaa 
tgcaggagag 
cccagagctc 
cattgctggg 
tcgcccccac 
tcgggcccat 
accggcggga 
gggtgctgac 
ccctggccag 
agttctcctt 
agaagctcaa 
tggccatgga 
ctgtagacca 
gcccgaggag 
ctccctcctg 
gagagccgag 
accacccata 
gagcgggcgt 
caaggccatt 
accattgata 
ggccgaggca 
aaaccccgtc 
cccagctact 
gtgagctgag 
aaaaaaaaaa 
ttgagggatt 

gcggggccgc 

ccttccctcc 
gagtcatact 
aatgcagggt 
tgatgatt<:t 
ggacaatgag 



caggatggac 

cacgcggcca 

aaacaagcag 

ggaggtgtct 

ggcctggatg 

catccggaag 

cctgacgctg 

atcggagatt 

ccagagctgc 

caggttcgac 

tgccgccaag 

ggacgcu:aac 

cgccggccag 

gctgctgcct 

cccaaacctg 

ctgcggcx:gt 

ggtgctggtg 

cctgcccatc 

gaagcccctg 

ccagaccagc 

cctgcctttt 

cgacaccttc 

cgccctccgc 

ggcccaaggc 

ccatgacagc 

gaaaaggatt 

ggtcttccct 

gtgggaggca 

tt<:aggagaa 

ccgaggggcc 

cctgccctct 

cctcctggct 

ggcggatcac 

tctactaaaa 

caggaggcta 

attgcgtcac 

aaaaaaaacc 

gctgagctgg 

ctccctcttc 

agcccatgcc 

cttccccatg 

ttcctgcctg 

gaaactggcc 

aggctgctcc 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 

600 

660 

720 

780 

840 

900 
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1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

13 80 

1440 

1500 

1560 

1620 

1680 

1740 

1800 

1860 

1920 

1980 

2040 

21O0 

2160 

2220 

2260 

2340 

2400 

2460 

2520 

2580 

2640 



o 

o 

UJ 

en 

CO 
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1H2/39I) 

ctacaacttt agtcgggaag agggacaggg gtggacctga gtttcgtctc ctgtctctct 2760 
ggctgatgtc acctgaataa agccttcttc cctggcaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 2820 
aaaaaaaaaa aaaaaaa 



<210> 359 
<211> 421 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

agccctccag caaggattca 
tcccggtcct ggtggtggtt 
ccccagacgt ctccagtgcc 
aggctcggga actcatcagc 
ggttttcaga gacatttcag 
aagggtgaca tcccaggagg 
actccctcca tgtggcccca 



gagtgcccct ccggcctcgc 
ctgtcgatcg tcttggaagg 
ttggataagc tgaaggagtt 
cgcatcaaac agagtgaact 
aaagtgaagg agaaactcaa 
ggcct<:tgaa atttcccaca 
ggtgccacca ataaaaatcc 



catgaggctc ttcctgtcgc 60 
cccagcccca gcccagggga 120 
tggaaacaca ctggaggaca 180 
ttctgccaag atgcgggagt 240 
gattgactca tgaggacctg 300 
ccccagcgcc tgtgctgagg 360 
tacagaaaaa aaaaaaaaaa 420 

421 



<210> 360 
<211> 956 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



cttcctttct cagttccctt aaagcacagc ccagggaaac ctcctcacag ttttcatcca 60 
gccacgggcc agcatgtctg ggggcaaata cgtagactcg gagggacatc tctacaccgt 120 
tcccatccgg gaacagggca acatctacaa gcccaacaac aaggccatgg cagacgagct 180 
gagcgagaag caagtgtacg acgcgcacac caaggagatc gacctggtca accgcgaccc 240 
taaacacctc aacgatgacg tggtcaagat tgactttgaa gatgtgattg cagaaccaga 300 
agggacacac agttttgacg gcatttggaa ggccagcttc accaccttca ctgtgacgaa 3€0 
atactggttt taccgcttgc tgtctgccct ctttggcatc ccgatggcac tcatctgggg 420 
catttacttc gccattctct ctttcctgca catctgggca gttgtaccat gcattaagag 480 
cttcctgatt gagattcagt gcatcagccg tgtctattcc atctacgtcc acaccgtctg S40 
tgacccactc tttgaagctg ttgggaaaat attcagcaat gtccgcatca acttgcagaa 600 
agaaatataa atgacatttc aaggatagaa gtatacctga ttttttttcc ttttaatttt 660 
cctggtgcca atttcaagtt ccaagttgct aatacagcaa caatttatga attgaattat 720 
cttggttgaa aataaaaaga tcactttctc agttttcata agtattatgt ctcttctgag 780 
ctatttcatc tatttttggc agtctgaatt tttaaaaccc atttaaattt ttttccttac 840 
^^ttttattt gcatgtggat caaccatcgc tttattggct gagatatgaa catattgttg 900 
aaaggtaatt tgagagaaat atgaagaact gaggaggaaa aaaaaaaaaa aaaaaa 9S6 



<210> 361 
<211> 665 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 ^ ^r. 

agggacaaga ctccgactcc agctctgact tttttcgcgg ctctcggctt ccactgcagc 60 
catgtcactc ctcttgctgg tggtctcagc ccttcacatc ctcattctta tactgctttt 120 
cgtggccact ttggacaagt cctggtggac tctccct^gg aaagagtccc tgaatctctg 180 
gtacgactgc acgtggaaca acgacaccaa aacatgggcc tgcagtaatg tcagcgagaa 240 
tggctggctg aaggcggtgc aggtcctcat ggtgctctcc ctcattct<:t gctgtctctc 300 
cttcatcctg ttcatgttx:c agctctacac catgcgacga ggaggtctct tctatgccac 360 
cggcctctgc cagctttgca ccagcgtggc ggtgtttact ggcgccttga tctatgccat 420 
ccacgccgag gagatcctgg agaagcaccc gcgagggggc agcttcggat actgcttcgc 480 
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183/390 

gaagcgggag tgagcgcccc gcctcgctcg gctgcccccg ccccttcccg gcccccctcg 600 
ccgcgcgtcc tccaaaaaat aaaaccttaa ccgcggaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 660 
aaaaa 665 



<210> 362 

<211> 2362 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gcgcggagcc ccagccgagc ctagccctgc 
gccaggaacg ctccgtctgg aacggcgcag 
gtgagcagcc atgtccaacc ccagcgcccc 
cccaggccct ctgccccctg ggggctatgg 
tgcctaccct ggctacccgc agcctggcta 
gccccccacc cacccgatgc ccatgaacta 
gagagcggtg agtgatagct tcgggcctgg 
ttttatccga aaggtttact ccatcatctc 
tgctatcttc acctttgtgg aacctgtcag 
ctacgtgtcc tatgctgtct tcgttgtcac 
cagacgccgt ttcccatgga acatcattct 
catgacgggc accatttcca gtatgtacca 
cactgcggtg gtatccattt cagtcaccat 
ctcgtgcaca ggcctcttct gtgtcctggg 
tagcattgtg ctctacttcc aatacgttta 
ggccatttgt ttcaccctgt tcctggctta 
gcacaccatc agccccgagg actacatcac 
ctacatcttc acctttgtgc tgcagctgat 
ttttcacccg atcctgggct ctcccttcca 
ctgggcttta ggcccctttc cttccccttg 
gagacaggtg gcctctctgg ctatggatgt 
ggactaactg ttgctcttgg tgggcttggc 
cgccacctac tgtatgacac cacattcttc 
agagcctatt cgatagctag aagggaatat 
gttcccctcc cacctctgtc acaggcttct 
cagcaaagcc agagagcttt gtccccggcc 
cctttggctt ggcatctttt agctcaggaa 
ttgcttcaat cccttcttgt ttcagtgaca 
ggacagataa tagaacgagc aaagtaacct 
tgggcttgct cctggcttgt gacgctataa 
ccccattctt gaaagctgct ggggcctcct 
actcttgctt cctgtattca ggcagctcag 
tggccaggaa gtagccaggg tgaagagaga 
tccctcacct ggctagggag ataccgaagc 
ttccttctgc taacccaggg agggtcctaa 
agttgcactg ggggatttct gacttgaggc 
gtaatattaa gtgccttgag ctggaatggg 
ggggcagaaa tcaaatcagc ccaaggatat 
ctaactatat cacacaaagg gatacaacta 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aa 



ccggccccgg aggacttgca acactccgag 60 
gtcccagcag ctggggttcc ccctcagccc 120 
accaccatat gaagaccgca accccctgta 180 
gcagccatct gtcctgccag gagggtatcc 240 
cggtcaccct gctggctacc cacagcccat 300 
cggcccaggc catggctatg atggggagga 360 
agagtgggat gaccggaaag tgcgacacac 420 
cgtgcagctg ctcatcactg tggccatcat 480 
cgcctttgtg aggagaaatg tggctgtcta 540 
ctacctgatc cttgcctgct gccagggacc 600 
gctgaccctt tttacttttg ccatgggctt 660 
aaccaaagcc gtcatcattg caatgatcat 720 
cttctgcttt cagaccaagg tggacttcac 780 
aattgtgctc ctggtgactg ggattgtcac 840 
ctggctccac atgctctatg ctgctctggg 900 
cgacacacag ctggtcctgg ggaaccggaa 960 
tggcgccctg cagatttaca cagacatcat 1020 
gggggatcgc aattaaggag caagccccca 1080 
agctagaggg ctgggcccta tgactgtggt 1140 
agtaacatgc ccagtttcct ttctgtcctg 1200 
gtgggtactt ggtggggacg gaggagctag 1260 
agggactagg ctgaagatgt gtcttctccc 1320 
ctaacagctg gggttgtgag gaatatgaaa 1380 
gaaaggtaga agtgacttca aggtcacgag 1440 
tgactacgta gttggagcta tttcttcccc 1500 
tcctggacac ataggccatt atcctgtatt 1560_ 
ggtagaagag atctgtgccc atgggtctcc 1620 
tatgtattgt ttatctgggt tagggatggg 1€80 
atacaggcca gcatggaaca gcatctcccc 1740 
gacagagcag gccacatgtg gccatctgct 1800 
tgcaggcttc tggatctctg gtcagagtga 1860 
agcagaaagt aaggggcaga gtcatacgtg 1920 
ctcggtgcgg gcagggagaa tgcctggggg 1980 
ctactgtggt actgaagact tctgggttct 2040 
gaggaaggtg acttctctct gtttgtctta 2100 
ccatctctcc agccagccac tgccttcttt 21*60 
gaagggggac aagggtcagt ctgtcgggtg 2220 
agttaggatt aattacttaa tagagaaatc 2280 
taaatgtaat aaaatttatg tctagaagtt 2340 

2362 



<210> 363 

<211> 1099 

<212> DNA 

<213> Bomo sapiens 



<400> 1 

atatcgtcga ^ccacggcga tcggatgact gtggacgcct gggagtatgg gagtgagttt 60 
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actcggactt ggttgttgcg cgctccggac 
gtggcggcgg gcagaggtga tgtctgggag 
gtccctgcag gaagcatcac ccaggctggc 
gggaagtgaa acggagccag cggctgagga 
aggacatgga gtatgacacg acgtggtggt 
cactgaccga tcgcagagat gatggtgggg 
acatggacta ccgttcatat cctcgcgagt 
gacgaactca tctgaggagc agagtgcgga 
gtgcaagcac cggcaggaac ggatgatgcg 
tcagactacg acgagtagag acacttgaag 
aatacctcaa catccgggcc caacagggca 
ggactggtcg gccacacatg agaggcacca 
gataccacga cacagcacgc gaaagcctaa 
aacacagagc acgacagacg gaccacgacg 
aaggaacaag aacacaagag aaaaagaaaa 
cgaaaaaaca agagagaccg cggccaataa 
aaaaaaaaac aaaaaacag 



tccggactga gactgggaga gttggaggag 180 
cccttccttg acatttccgg gccgagaaga 240 
agatcatggt agcagcagca gggggtggct 300 
ggggccccag cagcccccga aggccctatc 360 
cgtggtgaca ggactggccg catatggagc 420 
agaaccgaag ccgagaccac gactaccggg 480 
atggcagcca agagggcaag gcatgactat 540 
gatccgtgga caagctgcag acgcacagga 600 
gcacaagtct acaggtccca gccaggggct 660 
gaagcaacaa gacggaagga agccaatcac 720 
aagccccaca gagacccagc cacgaccgga 780 
gaacgtaaaa acagaaaacg gatcacaagg 840 
gaccacggac ccggaacagg aaaagaggaa 900 
agggagaaca acagaaagac cacagaagaa 960 
aagacaacag aaacaaacat gaacaaaaaa 1020 
cgagaaaaca aaagaagaaa aacaaaaaga 1080 

1099 



<210> 364 
<211> 1967 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cgcgcgggcg gcgctttgaa ccgggcgcgg 
cacgccgggg tagggccggg gtcgggttgt 
atggcagccg aggcgcgcgt gtcgcgctgg 
gcctgctgca cgcacccgct ggacctgctc 
aagctgcgca tgacgggcat ggcgctgcgg 
tacagcggcc tgagcgcctc gctgtgcaga 
atctacgaga ctgtgcggga ccgcgtggcc 
gagaaggtgt tgctgggctc cgtcagcggt 
gacttggtca acgtcaggat gcagaacgac 
tacgcccatg cgctggatgg cctgtaccgc 
ttctcgggtg caaccatggc atccagccga 
tgctacgacc aggccaagca gctggtcctt 
actcactttg tcgccagctt tattgcagcc 
tgtgccacgt tcctgtgcca gcccctggat 
ggggagtatc agggcgtttt ccactgcgcc 
ttttacaagg gcctcgtccc agctggcatc 
gtgtttctgg aacagctacg <:aaaaacttt 
ggaatggctg ggctgccagg ccagacacgc 
acctgctcct ggggccacga cctccctggc 
tgctgtcccc ccacctgctg gctgagctcc 
gcaccacccc cgctctggct accaggctct 
ctcccgctgg cagctcctca ggggaacagg 
tgggccaggg gaggggtatt atccctgcct 
cagcactttc catcgaggac. ttgggtggca 
ccaagtgcta gctctgcact tcgtgtctgc 
gcagctgcaa ctccccgcga gaccccgcag 
caagcgagtg cctgggaggg agtggcccag 
cgagggccac cgaggtoccg cgcaccgctg 
ttgccaaagc ctctccactc accagcaggc 
ccctcgggca cctgggcccc cccgcttggc 
gttcctcctt agggccttct ccccgacaag 
gcctccctgg tcgctgggct tcaccccacc 
caatcaataa atgccgggag ctgccaaaaa 



ggcgcggggc gcggggcgct gcggccggta ^0 
ggtcgggccg ggattgggct ctcctgggcc 120 
tacttcgggg ggctggcctc ctgcggggcc 180 
aaggtgcatc tgcagacgca gcaggaggtg 240 
gtggtgcgta ccgacggcat cctggcactc 300 
cagatgacct actccctgac tcggttcgcc 3€0 
aagggcagcc aggggcctct ccccttccac 420 
ttagctggag gcttcgtggg gacgcccgca 480 
gtgaagctgc cccagggtca gcggcgcaac 540 
gtagctcgtg aagagggtct caggagactg €00 
ggggccttag tcactgtggg ccagctgtcc 660 
agcaccgggt acctctctga caacatcttc 720 
gctggtgacg agccccctcc tcagggtgga 780 
gtgctgaaga ctogcctgat gaactccaag. 840 
gtggagacag cgaagctcgg gcctctggcc 900 
cgcctcatcc cccacaccgt gctcactttt 960 
ggcatcaaag tgccatcctg accagccgtg 1020 
taggttcttc caaagagtcc caagcccagc 1080 
cgtggccacc catcctccgc agcaggcccc 1140 
tcctggcctc gtcccctctc agctgtagct 1200 
cccggctggg cactgcgtgg ccttgcccct 1260 
ggctaccaga ggctgatttc tcccctctcc 1320 
cctgcccccg atgcccaaag cagcat<:ttc 1380 
gagtgtgggt gcagcctggc tgttgcfccac 1440 
tgagagcaao cagaccttcc atgtcctcgg 1500 
ctgggtggga tgaacaagca acgcagacca 1560 
agaggttctg gagccattgt gggtgagggt i€20 
cctgccctgc agtggcttta acagttagtt 1€80 
ggtctctgtc ttcagggatt gtgcctgcgt 1740 
tccctggggg aatggcccag gcgggccgcg 1800 
gagtccgacg gggcggatgc -tgcatcctct 18€Q 
^^gggaagggc agtgtgctct gtgggggctg 1920 
aaaaaaaaaa aaaaaaa 1967 
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<211> 1434 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cggacgcgtg ggcgggaccc ggagccgagg gccattgagt ggcgatggcg gcgacggcga 60 
gtgccggggc cggcgggata gacgggaagc cccgtacctc ccctaagtcc gtcaagttcc 120 
tgtttggggg cctggccggg atgggagcta cagtttttgt ccagcccctg gacctggtga 180 
agaaccggat gcagttgagc ggggaagggg ccaagactcg agagtacaaa accagcttcc 240 
atgccctcac cagtatcctg aaggcagaag gcctgagggg catttacact gggctgtcgg 300 
ctggcctgct gcgtcaggcc acctacacca ctacccgcct tggcatctat accgtgctgt 360 
ttgagcgcct gactggggct gatggtactc cccctggctt tctgctgaag gctgtgattg 420 
gcatgaccgc aggtgccact ggtgcctttg tgggaacacc agccgaagtg gctcttatcc 480 
gcatgactgc cgatggccgg cttccagctg accagcgccg tggctacaaa aatgtgttta 540 
acgccctgat tcgaatcacc cgggaagagg gtgtcctcac actgtggcgg ggctgcatcc 600 
ctaccatggc tcgggccgtc gtcgtcaatg ctgcccagct cgcctcctac tcccaatcca 660 
agcagttctt actggactca ggctacttct ctgacaacat cttgtgccac ttctgtgcca 720 
gcatgatcag cggtcttgtc accactgctg cctccatgcc tgtggacatt gccaagaccc 780 
gaatccagaa catgcggatg attgatggga agccggaata caagaacggg ctggacgtgc 840 
tgttcaaagt tgtccgctac gagggcttct tcagcctgtg gaagggcttc acgccgtact 900 
atgcccgcct gggcccccac accgtcctca ccttcatctt cttggagcag atgaacaagg 960 
cctacaagcg tctcttcctc agtggctgaa gcggccgggg gctcccactc gcctgctgcg 1020 
cctatagcca ctgcgccctg ggggcctggg ctctgctgcc ctggacccct ctatttattt 1080 
cccttccaca gtgtggtttc ttcctctgcg gtaaaggact tggtctgttc taccccctgc 1140 
tccagcttgc cctgctcgtc ctgatcctgt gatttctctg tccttggcta ttcttgcagg 1200 
gagctggaaa acttcctgag gatttctggc ctccccctgg gttttagttt cagggcacac 1260 
aggacagcag aagatcccct ttgtcagtgg ggaaaccaag gcagagctga ggggacaggg 1320 
aggagcagaa gccatcaaga tggtcaaagg gcctgcagag ggagatgtgg cccttcctcc 1380 
ccctcattga ggacttaata aattggattg atgacaccaa aaaaaaaaaa aaaa 1434 



<210> 366 

<211> 1063 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cagcccatgg ccctaacagg ggcccatctc 
tgtgatttca cttccactca cataacagct 
aaccatatac caatgatggc gcgatgtaac 
accagctgtc caaaaaggcc ttcgatacgg 
taatcttcat gtcgcacgga tattttctga 
cccaccgcaa ttaggagggc acatggtccc 
cctagagagt cgccacttcg taagagcaca 
acctgagcgt caccatagtc tagatagaat 
ctgcgtcaat tacaagtgtt actgggcact 
caggtacttc gacgtctccc cttcaccatt 
ttgtagccac aggcttcaca cggacttcac 
tctgctacat cccgcaacta atatatcacc 
gacagccgcc gacacgaata cggccacttg 
tctcccacga atggacgagc gccctaccca 
ggcgccgccg aaacacactc cccagagagc 
aagcggcaca ccaaggaggt gcaaccacac 
cacacagaga gggacacccg acaccacaac 
ccgacaacag cgacgccaca acgccagcca 



gagacctcct aatgacctcc ggcctagcca 60 
cc teat act a ggcctactaa ccaacacact 120 
acgagaaagc acataccaag gccaccagac 180 
gataatccgt atttattacc atcagaagtt 240 
gccttttacc aactccagac atagccccta 300 
cagagcaggc agtcacaccc gctaaatcca 360 
tccgtattac tcgcatcagg agtatcaatc 420 
aacaaccgaa aaccagaata ggt-caagaca 480 
ctatcttgac ccatccgtac aaagcctcag S40 
tccgagcggc atctacggct caacatgatc ^00 
gtccattatc gggct<:aagt ttactcacta 6€0 
taaacatccc aaagagtcaa aaatggaggc 720 
caagacacgg agccggccaa ccacggcagg 780 
cacaccagac ccccacacga acaccacacg 840 
ctcaaacacg gccgacccaa agtcaggaca 900 
asacgcagcc gcaataaaaa cacgggagca 960 
cggggggaaa aggcgacccc cgcgtcgcgc 1020 
aagcaaaaaa cca 1063 



<210> 367 
<211> 2241 
<212> DNA 
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<400> 1 

gtgcggtggc ggcggcggcg gtggcggcgg 
cgagcgggcg ctggcaccga ggcctgacca 
ggaccggtct caccgaatgc atcctgtcgg 
tgcacatgga ccggaacccc tactacgggg 
agctgtataa gcgttttcag ttgctggagg 
actggaatgt tgacctgatt cccaaattcc 
tactgtatac agaggtgact cgctacctgg 
acaagggggg caagatcbac aaagtgccgt 
tgatgggcat gtttgagaaa cggcgcttcc 
atgagaatga ccccaagacc tttgagggcg 
tctaccggaa gtttgatctg ggccaggatg 
tctaccgcac tgatgactac ctggaccagc 
tgtacagtga gtccctggcc cggtatggca 
tgggcgagct gccccagggt tttgcaagat 
tgaacaaacc tgtggatgac atcatcatgg 
agggagaggt ggcccgctgc aagcagctga 
tgcggaaggc tggccaggtt atccgcatca 
ccaacgacgc caactcctgc caaataatca 
acatctacgt gtgcatgatc tcctatgcac 
ctattgccag cactactgtg gagaccacgg 
agctgttgga gcccattgac cagaagtttg 
atgatggttg tgagagccag gtgttctgtt 
agacaacctg caacgacatc aaagacatct 
ttgagaacat gaagcgcaaa cagaacgacg 
cgcccccagc ccctgctgcc ccagcctgtg 
tgcttccccc accacgttcc catcacccac 
ctagcgatgg cttgggagat ggggggttgg 
cctaggaaaa gagggttcct ctccttgtgt 
gctctgtttg ggaagacgtg gaggaaaagg 
ctgtagtggc ctttggagat gcccccacct 
aaggggccct cccagcacaa agttgcattc 
tttgacccac cctttctgag cctgcagcct 
ctgccccagc ccctcccagc ccttgcccag 
ccccgttgga ggttgatttg ctgttttgtt 
agagaaaaga aaagtgagcc aagcagaagg 
gccctgcccc atgcctttcc tttagtggtg 
<:cccttcccc accctctagt gtatttcaca 
aacctgaaaa aaaaaaaaaa a 



cgactgctgc ggtgaaggag gaggaggagc 60 
tggacgagga atacgatgtg atcgtgctgg 120 
gcatcatgtc tgtgaacggg aagaaggtgc 180 
gcgagagctc ctccatcaca cccctggagg 240 
ggccccctga gtcgatgggc cgaggccgag 300 
tcatggctaa cgggcagctg gtaaagatgc 360 
acttcaaggt ggtggagggc agctttgtct 420 
ccactgagac tgaggcottg gcttccaatc 480 
gcaagttcct ggtgtttgtg gcaaacttcg 540 
ttgaccccca gactaccagc atgcgtgacg 600 
tcatcgattt cactggccat gccctggcgc 660 
cctgccttga gaccgtcaac cgcatcaagt 720 
agagcccata tttatacccg ctctacggct 780 
tgagtgccat ctatgggggg acatatatgc 840 
agaacggcaa ggtggtgggc gtgaagtctg 900 
t<:tgtgaccc cagctacatc ccggaccgtg 960 
tctgtatcct tagccacccc atcaagaaca 1020 
tcccccagaa ccaggtcaac aggaagtcag 1080 
acaa<::gtggc ggcccagggc aagtacatag 1140 
accctgaaaa ggaggtggag ccggctctgg 1200 
tggctatcag tgacttgtat gagcccattg 1260 
cctgctccta cgatgccacc acacactttg 1320 
acaaacgcat ggctggcacg gcctttgact 1380 
"tctttggaga agctgagcag tgattgtggc 1440 
tctgttctcc tcgagggctc cagcatcctc 1500 
ctcattgat<: cactgaccaa atccttaacc 1560 
atagcatcct ctttcttggc ccttccttat 1620 
gtgtctcttc cccccacccc taattcttct 1680 
tgacttctgc ccccaccgct cttaccccca 1740 
ccccGCcacc aactctcgcg tgttggagag 1800 
ctccccccta atttattcta atttattaac 1860 
tcccgtgtgg cctgagggct gtcgagtgag 1920 
cctgggggag tggggaaggc ttgggcatgg 1980 
tcttgtcttt gtgttctgtg gtacttgctg 2040 
aggtgggaaa acggacccaa accccagtgt 2100 
ggaaaccctt atcttgcaaa gtgaatgtgt 2160 
gaaaacaaaa cctcccaata aaacggttga 2220 

2241 



<210> 368 
<211> 959 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<4O0> 1 

gagggcccat ctgggcaagg cccccatcgc 
gcctcctgct tcactttcag gtttctcgaa 
cctgccagat ttctgtttct cttgctgggc 
cctacgaaga tgctcagtgc tcgagatcgc 
gcagagctcc agggcttcgc ggtggacaag 
ctggaaaccg agctggccct gaccctcatc 
gcctacatgg ccgcggcgct actggagttc 
gccacccagt actaccagcg cttcgaccga 
tgtgt<:agtg ccatcatcat cttcctggtg 
ggagctgcca ttgctgcttt -tgtttttggc 
gccttcaaga tctaccggac tgagatggca 
ctctggggct acctggctcc taggcccagc 
gtctccttgg gattcactag cccccagccc 



ctgccttctc tcccggggcc ctgtgggcaa 60 
gtgccttctt gctcctgtct gtttccccat 120 
ttttggcagt agggggctgt gttggtgggc 180 
cgggaccggc accctgagga gggggtagtt 240 
gccttcctca cctcccacaa gggcatcctg 300 
atcttcatct gcttcacggc ctccatctct 360 
ttcatcacac ttgccttcct cttcctctat 420 
attaactggc cctgtctgga cttcctgcgc 4B0 
gtctcctttg cagctgtgac ctcccgggac 540 
atcatcctgg ^ttccatctt tgcctatgat 600 
cccggggcca gccaggggga ccagcagtga 660 
cagccagaga ggacagtgga gcccagacac 720 
gccaaacccc accccagccc tacacagcag 780 

¥'t^4-tfys>rw*^fm^ rtrt^rtr*f'r*n»n rrstirrirrrrrr^^'i- QAfS 



wo 03/05802 1 W W PCT/EPO3/O0270 

1K7/390 

ctcatgaagc tctggccaga ggaggggaac ttattggggg agggggggtg gaggggagga 900 
atctggacct ctaagtcatt cccaaattaa aatattcaaa ttctaaaaaa aaaaaaaaa 959 



<210> 369 
<211> 1748 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gctgaagccg ctgcccctgc tacaggcacc 
gcaatggagc cacatgactc ctcccacatg 
attgtttaca gcatcatctt tgtgctcggg 
tttgcccgcc tgtacccttg caagaaattc 
accatggcgg acatgctctt cttgatcacc 
cagggcaact ggatactccc caaattcctg 
aacacctact gctctgtggc cttcctgggc 
actcggccca tcaagactgc tcaggccaac 
gtcatctggg tggccattgt gggagctgca 
acagtgcccg acagtgctgg ctcaggcaac 
ggcagcgtgc cagtcctcat catccacatc 
ctcatcatcc tcttctgcaa cctggtcatc 
cagcagcgca acgctgaagt caagcgccgg 
gtgttcatca tctgcttcgt gccccaccac 
ctgggcttcc aggacagcaa attccaccag 
tgcctcctta gcaccaactg tgtcttagac 
ttccgcaagc acctcaccga aaagttctac 
gccaccacgg atacggtcac tgaagtggtt 
ctcaaaaatt agtccctgct tccaggcctg 
gagctggggg aagaagggat atctactgtg 
ggccattaga tttggaggct acctcacctg 
gaaaatccag aactcaaatg agccccttca 
tgactgatga ctttatcctg agtcccttaa 
aggtgcagac cttgggggaa gactttaaac 
taaagctttg ggggagtggg cgcagtggct 
cgaggtgggc agatcatggg tcaagagatc 
catctctact aaaacataca aaaattagcc 
ctactcagga ggctgaggca ggagaatcgc 
cctagattgc accattgcac tctagcctgg 
aaaaaaaa 



accaggacca gctgatcatt ccagcccaca 60 
gactctgagt tccgatacac tctcttcccg 120 
gtcattgcta atggctacgt gctgtgggtc 180 
aatgagataa agatcttcat ggtgaacctc 240 
ctgccacttt ggattgtcta ctaccaaaac 300 
tgcaacgtgg ctggctgcct tttcttcatc 3 60 
gtcatcactt ataaccgctt ccaggcagta 420 
acccgcaagc gtggcatctc tttgtccttg 480 
tcctacttcc tcatcctgga ctccaccaac 540 
gtcactcgct gctttgagca ttacgagaag 600 
ttcatcgtgt tcagcttctt cctggtcttc 660 
atccgtacct tgctcatgca gccggtgcag 720 
gcgctgtgga tggtgtgcac ggtcttggcg 780 
gtggtgcagc tgccctggac ccttgctgag 840 
gccattaatg atgcacatca ggtcaccctc 900 
cctgttatct actgtttcct caccaagaag 960 
agcatgcgca gtagccggaa atgctcccgg 1020 
gtgccattca accagatccc tggcaattcc 1080 
aagtcttctc ctccatgaac atcatggact 1140 
gtctgggcac cacctctgtg ggcactggtg 1200 
ggcagggatg atggcagagc caggctgttg 1260 
tccgcctgtg ggcgcatact acagtaactg 1320 
tcttatgggg ccggaaggaa tgtcagggcc 1380 
cacctagttc tccccgatgg ggcatcggtc 1440 
cacacctgta atcccagcac tttgggaggc 1500 
gagaccatcc tggccaacat tgtaaaaccc 1560 
gggcatggtg gcacacgcct ^tagtcccag 1620 
ttgaacctgg gaggcagagg ttgcagtgaa 1680 
caacagagcg agattccatc tcaaaaaaaa 1740 

1748 



a. 

<210> 370 
<211> 1530 

<212> DNA N-/ 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ctttcccctc gctgcgcgcc cgcgccccct ttcgcgtccg caaccagaag cccagtgcgg 60 
cgccaggagc cggaoccgcg cccgcaccgc tcccgggacc gcgaccccgg ccgcccagag 120 
atgaccgcga ccgaagccct cctgcgcgtc ctcttgctcc tgctggcttt crggccacagc 180 
acctatgggg ctgaatgctt cccggcctgc aacccccaaa atggattctg cgaggatgac 240 
aatgtttgca ggtgccagcc tggctggcag ggtccccttt gtgaccagtg cgtgacctct 300 
cccggctgcc ttcacggact ctgtggagaa cccgggcagt gcatttgcac -cgacggctgg 360 
gacggggagc tctgtgatag agatgttcgg gcctgctcct cggccccctg tgccaacaac 420 Hrr 
gggacctgcg tgagcctgga cgatggcctc tatgaatgct cctgtgcccc cgggtactcg 480 
ggaaaggact gccagaaaaa ggacgggccc tgtgtgatca acggctcccc ctgccagcac 540 
ggaggcacct gcgtggatga tgagggccgg gcctcccatg cctcctgcct gtgcccccct 600 
ggcttctcag gcaatttctg cgagatcgtg gccaacagct gcacccccaa <:ccatgcgag 660 
aacgacggcg tctgcactga catcgggggc gacttccgct gccggtgccc agccggcttc 720 



wo 03/058021 




PCT/EP03/<M>270 



188/390 

ggcacctgcc tgcagcacac ccaggtgagc tacgagtgtc tgtgca^gcc cgagttcaca 840 
ggtctcacct gtgtcaagaa gcgcgcgctg agcccccagc aggtcacccg tctgcccagc 900 
ggctatgggc tggcctaccg cctgacccct ggggtgcacg agctgccggt gcagcagccg 960 
gagcaccgca tcctgaaggt gtccatgaaa gagctcaaca agaaaacccc tctcctcacc 1020 
gagggccagg ccatctgctt caccatcctg ggcgtgctca ccagcctggt ggtgctgggc 1080 
actgtgggta tcgtcttcct caacaagtgc gagacctggg tgtccaacct gcgctacaac 1140 
cacatgctgc ggaagaagaa gaacctgctg cttcagtaca acagcgggga ggacctggcc 1200 
gtcaacatca tcttccccga gaagatcgac atgaccacct tcagcaagga ggccggcgac 1260 
gaggagattt aagcagcgtt cccacagccc cctttagatt cttggagttc cgcagagctt 1320 
actatacgcg gtctgtccta atctttgtgg tgttcgctat ctcttgtgtc aaatctggtg 1380 
aacgctacgc ttacatatat tgtctttgtg ctgctgtgtg acaaacgcaa tgcaaaaaca 1440 
atcctctttc tctctcttaa tgcatgatac agaataataa taagaatttc atctttaaat 1500 
gaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1530 



<210> 371 

<211> 3135 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

cgcgcgcgcg cgggcgggag cggagggcaa 
cgcgggaggt gacgcgcggc gaggatggcg 
ctgtcggtgc tgttggcggc gggcccctcc 
gtgctgctgc ccttcacgcg ggccacgcgc 
tgctaccgct ggttgtccac ccggccggag 
gagcagcagt gctcccagaa ggcagtggtg 
accagcatca tcttogcaga ggacatcacc 
gtggacctca tccatgacat ccagatcgtc 
tcccccctgg agctgaagat ccaggccctg 
gctggactgg tcttcgagtg gacgattgtg 
tcccacaatg cgctgcgaat cctcactttc 
atctcagaga tggagaaggc tgccaagcaa 
accgggagct ccaagctcaa ggctcgcatc 
gcagaagtca ggctgctgat tttggaaaac 
ctgatggtgg gaacctccat tcactacaag 
gaactctcca tgccttccga tcagtacgag 
gaaggagacc caacccggcc ggtggctgtc 
ctgcagctgg gacagagcag cctcgtcctt 
tctaggttac ccaacagcac tatctacgtg 
caccctggtg acaggtgggt gctggagacc 
tttgacaagt tcagcaacaa ggtctatgta 
cctgctgagt tcttcgaggt gctctcgtcc 
gcactaaaga ggggacagac ggccattgac 
ggaggggtcc acatactaca ggtgcctgtg 
<K:gatcaccc tgtat-cccag catcttgaca 
cagtacacaa taagggccca cggtggcagt 
ctggttgcca cagttactgt caagggcgtg 
gtgatccagg cacatgatgt gcagaaccca 
atcgagcccc acagcatgga gtttgccccg 
ctggagctgc ccctgaggat cagtggcctc 
ttgagcgact gctcccactt tgacttggct 
ccactcccag ggaggctgcc gccaggctct 
gaggcccagg gctctaccac gcttcttgtg 
gccaagatca ccattgctgc ctacctgccc 
ttggtaaccc tgggctcctc aaaggagatg 
ctcgagccgt ccaaattctt ccagaacgtc 
gctctctttg ccccccattc ctcccggaat 
•caggccttgg gtgagcaggt catcgccctg 
ccctttcctg cggtggagcc tgccgtggtg 
accct-cgcgc ctgtctacac cagcccccag 
aacaaqcaqq .tcrQtcccaqt atccaaccac 



cggggcggcg cgggcggccg ggcgcagggt 60 
gcgcggggcc gggggctgct gctgctgacg 120 
gccgctgcgg ccaagctcaa -catccccaaa 180 
gttaacttca cgttggaggc ctcggagggc 240 
gtggccagca tcgagccgct gggcctggac 300 
caggcccgcc tgacccagcc tgcccgcctc 360 
acaggccagg tcctgcgctg tgatgccatt 420 
tccaccaccc gcgagctcta cctggaggac 4 80 
gactccgaag ggaacacctt <:agcactctg 540 
aaggactccg aggcggacag gttx:tcagac -600 
ttggagtcta cgtacatccc tccttcttac 660 
ggggacacca tcctggtgtc tgggatgaag 720 
caggaggctg tctacaagaa tgtacgccct 780 
atccttctga acccggccta tgacgtctac 840 
gtgcagaaga tcaggcaagg gaaaattaca 900 
ttgcagcttc agaacagcat cccgggcccc 960 
ttggcccagg acacgtcgat ggtcactgca 1020 
ggccacagga gtattcgcat gcaaggtgct 1080 
gtcgaacctg gatacctagg gttcactgtt 1140 
ggccgcctgt atgaaatcac catcgaagtt 1200 
tctgacaaca tecgaattga aactgtgctt 1260 
tcccagaatg ggtcatacca tcgcatcagg 1320 
gcggccctca cctctgtggt ggaccaggat 1380 
tggaaccagc aggaggtgga aattcacatc 1440 
tttccgtggc aaccaaagac gggcgcctat 1500 
gggaacttca gctggtcttc gtcaagccac 1560 
atgaccacag gcagtgacat cgggttcagt 1620 
ctccatttcg gtgagatgaa ggtgtatgtg 1680 
tgccaggtgg aggcacgtgt gggccaggcc 1740 
atgcccggcg gggccagtga ggtggtcacc 1800 
gtcgaggtgg agaaccaggg tgtgttccag 1860 
gagcactgca gcggcgtccg ggtaaaggcc 1920 
agctacagac acggccacgt ccacctgagt 1980 
ctcaaggctg tggatccctc ctctgttgcc 2040 
ctgtttgaag gaggtcccag accttggatc 2100 
accgctgagg acactgacag catcggcctg 21€0 
tatcagcaac actggatcct tgtgacctgt 2220 
t<2ggtgggga acaagoccag cctcaccaac 2280 
aagttcgtct gcgccccacc gtccaggctc 2340 
ctggacatgt <:ctgtccgct gctgcagcag 24O0 
cacaaccccc tactoaacct oactacttac 2460 



wo 03/058021 



189/390 



PCT/EP03/00270 



gaccaggagg gccgccggtt cgacaacttc 
aggccagtgt tggccagcat cgagcctgag 
gagagtggcc aaaagaagct gcacggtttg 
accacagcca tcactgccac tgccactggc 
acaaagcagc cgcatgaccc tctggtgcct 
gaggacgtga gggtgagccc agaagaggtg 
gagctccgca tcagggaagg ctcaggttac 
gtcaaggtgg cctaccagga ggccaggggt 
ccactgttgg ttttcattcc ttatctgggc 
aaagctagca cttgactcac actcggaatc 
tcacttgagc ccaggagttc aagaccagcc 
aaaaaaaaaa aaaaa 



agctctctga gcatccagtg ggagtccacc 2520 
ctgcccatgc agctggtgtc ccaggacgat 2580 
caggccattt tggttcacga ggcatcagga 2640 
taccaggagt cccacctcag ctctgccaga 2700 
ctgtcggcct ccatagagct catcctggtg 2760 
accatctaca accaccctgg catccaggca 2820 
ttcttcctcg acaccagcac cgcagatgtt 2880 
gtcgccatgg taagcttggg ccatcggtcc 2940 
tgttgtgtgg ttaattgatt gatcattttg 3000 
ccagaacttt gggaggtcaa ggcaggaaga 3060 
tggacaatat agtgagaccc ccatctctac 3120 

3135 



<210> 372 

<211> 1984 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

attcaggaac gcatagaaga tcggctcccg gaattggaac agctggagcg cattggactg 60 
ttcagtcatg cggagattaa ggctatcatt aagaaggctt ccgatctaga gtacaaaatc 120 
cagagaagaa cccttttcaa ggaagacttt atcaattatg ttcaatatga aattaatctt 180 
ttggagctga tccagagaag aagaacacgc .attggatatt catttaagaa ggatgagatt 240 
gagaattcta ttgtacaccg ggtacaaggt gttttccagc gtgcctcagc aaaatggaaa 300 
gacgatgttc aactttggct ctcctatgtg gctttttgta agaagtgggc tactaaaact 360 
cgacttagca aggtattctc tgccatgttg gcgattcatt ccaacaaacc agctttgtgg 420 
attatggcag ccaaatggga aatggaagat cgattgtctt cagaaagcgc aaggcaacta 480 
tttcttcgcg cactgcgctt tcatccagag tgcccaaaac tttataaaga atactttagg 540 
atggagctga tgcatgctga aaaactgagg aaggagaagg aagaatttga aaaagccagt 600 
atggatgtgg agaatcctga ttattctgaa gaaatcctta agggcgagtt ggcatggatc 660 
atctacaaaa attctgtaag cataattaaa ggtgcagaat ttcacgtgtc actgctttcg 720 
attgcacagc tatttgactt tgccaaagat ctacaaaaag agatttatga tgaccttcag 780 
gctctacaca cagatgatcc tctcacttgg gattatgtgg caaggcgaga attagagatt 840 
gagtcacaga cagaagagca gcctacaacg aaacaagcca aagcagtgga ggtcggccgg 900 
aaggaggaga ggtgctgtgc tgtgtatgaa gaggcagtga agactctgcc aacagaggcc 960 
atgtggaagt gttacatcac cttttgcttg gaaagattta ctaagaagtc aaatagtggg 1020 
ttccttagag ggaagaggtt ggaaagaacc atgactgtat tcaggaaggc acatgaactg 1080 
aagcttctgt cagaatgcca atacaagcag ttgagtgttt cgttgctgtg ttataacttc 1140 
ctgagggaag ctctggaagt ggcagtagct ggaactgaat tgtttagaga ctctgggaca 1200 
atgtggcagc tgaagctgca ggtgctgatc gagtcaaaga gccctgacat agccatgctt 1260 
tttgaagaag cctttgtgca cctgaaaccc caggtttgtc tgccattgtg gatt<:cctgg 1320 
gcagagtgga gtgaaggtgc caaaagccaa gaagacactg aggcagtctt taagaaagct 1380 
ctcttagctg tcataggtgc cgactcagta accctgaaga ataagtacct ggattgggct 1440 
tatcgaagtg gtggctacaa aaaggcx:aga gctgtgttta aaagtttaca ggagagccga 1500 
ccattttcag ttgacttttt caggaaaatg attcagtttg aaaaggagca agaatcctgc 1560 
aatatggcga acataagaga atattatgag agagctttga gagagtttgg atccgcagat 1€20 
tctgatcttt ggatggatta tatgaaagaa gaattgaacc acccccttgg tagacctgag 1€80 
aactgtggac agatctactg gcgagcgatg aaaatgttgc agggagagtc agcagaggca 1740 
tttgtagcta aacatgctat gcatcagact ggccatttat gaagatgaag aatacagtca 1800 
gctttgtgaa atagtattgc aagcaagccc cgtgggcaaa tttgtattga gtccatctgt I860 
aatttgctca gtgatggcag acaagatggc tgtctggttt tgagacacac tttaatttta 1920 
tgttaacttg ttaaatcttt ttaaaaatta aaaaattttt atgattgaga aaiaaaaaaaa 1980 
aaaa 1984 



<210> 373 

<211> 2704 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



wo ()3/05K(l2l 



19«/39« 



PCT/EWI3/00270 



<400> 1 

ctggagagtg ctgaagattg atgggatcgt tgccttatgc atttgttttg gttttacaaa 60 

aaggaaactt gacagaggat catgctgtac ttaaaaaata caacatcaca gaggaagtag 120 

actgatatta acaatactta ctaataataa cgtgcctcat gaaataaaga tccgaaagga 180 

attggaataa aaatttcctg catctcatgc caagggggaa acaccagaat caagtgttcc 240 

gcgtgattga agacaccccc tcgtccaaga atgcaaagca catccaataa aatagctgga 300 

ttataactcc tcttctttct ctgggggccg tggggtggga gctggggcga gaggtgccgt 360 

tggcccccgt tgcttttcct ctgggaagga tggcgcacgc tgggagaacg gggtacgata 420 

accgggagat agtgatgaag tacatccatt ataagctgtc gcagaggggc tacgagtggg 480 

atgcgggaga tgtgggcgcc gcgcccccgg gggccgcccc cgcaccgggc atcttctcct 540 

cccagcccgg gcacacgccc catccagccg catcccggga cccggtcgcc aggacctcgc 600 

cgctgcagac cccggctgcc cccggcgccg ccgcggggcc tgcgctcagc ^cggtgccac 660 

ctgtggtcca cctgaccctc cgccaggccg gcgacgactt ctcccgccgc taccgccgcg 720 

acttcgccga gatgtccagc cagctgcacc tgacgccctt caccgcgcgg ggacgctttg 780 

ccacggtggt ggaggagctc ttcagggacg gggtgaactg ggggaggatt gtggccttct 840 

ttgagttcgg tggggtcatg tgtgtggaga gcgtcaaccg ggagatgtcg cccctggtgg 900 

acaacatcgc cctgtggatg actgagtacc tgaaccggca cctgcacacc tggatccagg 960 

ataacggagg ctgggatgcc tttgtggaac tgtacggccc cagcatgcgg cctctgtttg 1020 

atttctcctg gctgtctctg aagactctgc tcagtttggc cctggtggga gcttgcatca 1080 

ccctgggtgc ctatctgggc cacaagtgaa gtcaacatgc ctgccccaaa caaatatgca 1140 

aaaggttcac taaagcagta gaaataatat gcattgtcag tgatgtacca tgaaa-caaag 1200 

ctgcaggctg tttaagaaaa aataacacac atataaacat cacacacaca gacagacaca 1260 

cacacacaca acaattaaca gtcttcaggc aaaacgtcga atcagctatt tactgccaaa 1320 

gggaaatatc atttattttt tacattatta agaaaaaaag atttatttat ttaagacagt 1380 

cccatcaaaa ctcctgtctt tggaaatccg accactaatt gccaagcacc gcttcgtgtg 1440 

gctccacctg gatgttctgt gcctgtaaac atagattcgc tttccatgtt gttggccgga 1500 

tcaccatctg aagagcagac ggatggaaaa aggacctgat cattggggaa gctggctttc 1560 

tggctgctgg aggctgggga gaaggtgttc attcacttgc atttctttgc cctgggggct 1620 

gtgatattaa cagagggagg gttcctgtgg ggggaagtcc atgcctccct ggcctgaaga 1680 

agagactctt tgcatatgac tcacatgatg catacctggt gggaggaaaa gagttgggaa 1740 

•cttcagatgg acctagtacc cactgagatt tccacgccga aggacagcga tgggaaaaat 1800 

gcccttaaat cataggaaag tattttttta agctaccaat tgtgocgaga aaagcatttt I860 

agcaatttat acaatatcat ccagtacctt aagccctgat tgtgtatatt catatatttt 1920 

ggatacgcac cccccaactc ccaatactgg ctctgtctga gtaagaaaca gaatcctctg 1980 

gaacttgagg aagtgaacat ttcggtgact tccgcatcag gaaggctaga gttacccaga 2040 

gcatcaggcc gccacaagtg cctgctttta ggagaccgaa gtccgcagaa cctgcctgtg 2100 

tcccagcttg gaggcctggt cctggaactg agccggggcc ctcactggcc tcctccaggg 2160 

atgatcaaca gggcagtgtg gtctccgaat gtctggaagc tgatggagct cagaattcca 2220 

ctgtcaagaa agagcagtag aggggtgtgg ctgggcctgt caccctgggg ccctccaggt 2280 

aggcccgttt tcacgtggag catgggagcc acgacccttc ttaagacatg tatcactgta 2340 

gagggaagga acagaggccc tgggcccttc ctatcagaag gacatggtga aggctgggaa 2400 ^ 

cgtgaggaga ggcaatggcc acggcccatt ttggctgtag cacatggcac gttggctgtg 2460 .,, ^ 

tggccttggc ccacctgtga gtttaaagca aggctttaaa tgactttgga gagggtcaca 2520 ^ 

aatcctaaaa gaagcattga agtgaggtgt catggattaa ttgacccctg tctatggaat 2580 .. /\ 

tacatgtaaa acattatctt gtcactgtag tttggtttta tttgaaaacc tgacaaaaaa 2€40 

aaagttccag gtgtggaata tgggggttat ctgtacatcc tggggcatta aaaaaaaaaa 2700 UJ 

< 

CO 
UJ 



aaaa 



<210> 374 

<211> 2576 - 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 ^ ^ ^ ^« 

ctacgggcgc agacagctgt gtgacgagtc tgtcctgtga ttcccaccgc tcactcatcg "60 
tggctggcct cggtgacggc tccatccgcg tctacgacag aaggatggca ctcagcgaat 120 
gccgcgtcat gacgtaccgg gagcacacag cctgggtggt gaaggcctcc ctgcagaagc 180 
gtcccgacgg ccacatcgtg agtgtgagcg tcaatggaga tgtgcgcatc tttgatcccc 240 
ggj^j.g^;ctga gfccggtaaat gtgcttcaga tcgtgaaggg gctgacggcc otggacatcc 300 
acccccaggc ggacctgatc gcatgtggct ccgtcaatca gttcaccgcc atctacaaca 360 
-• « — »v^.»9^ an«-a^^s^rT<-r r'4-*-nah.aaoc caocaoatca 420 
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gcgccatcag ctgcctggcc ttccacccgc 
actactacat ctccgtgtac tcggtggaga 
caccaggcca cggccgcctg ctgtacatag 
tcggctgctg cggccccgca gtgtgaacgt 
ggagggccct gctactcgct tttgtctgtc 
gggagggctc gggttgacgg tggcttccca 
ggccacggcg cctctgtccc tctcctgttc 
cacctcactt tatttccatg taatcagagc 
cctggcggag aggcaggcgc tggggctcct 
gccaagagcg agcgagaggc gctgccccag 
cgcaagcagg gacatttcct agccagctgg 
gaggaagaag gagacgcccc tccaactggc 
gctgtccttg gccgctggca gcatcactga 
cctccaggtc tctggactcc agttttggcc 
ctgtggcggt gcacagggga ggcaggtcct 
ggctcctttc cctccgaagg gctgctcttc 
gtggtctcca tgcctgtgcc ctcacacagg 
ggccggcacc tgggggcaca cacatgcagg 
gttcctcaca tacaggcaag aggcactgcc 
cccgtctcca gccttgagcc gcccatgctg 
gtgcagacag gagctgtgtg gacagtcccg 
agttttgcaa acagaacaca accacaatga 
cgtcgggaat caggattatt gagaggtgaa 
aggcccatga ccacgggagt gagagctggt 
ctggtggcct gccgtggcca agagcatctt 
ttggccagag acacacctgg ccctcagggg 
gggacgtgac aaggcaggac agaggcggcc 
cccaccagaa gaaggttccg gcacgaatcc 
cgggtccgga aggtgtagag agtcccggcc 
aacaccagaa tcttccagaa gcccagctcc 
tcaactcaat tcttacccaa cacgcgtttc 
caaaaggcag gtggctccag aggggtcaag 
cccaccccca tgggcaccgc gtgccgcctg 
aaaattcaat cacgacgtta accggctcga 
tttattttac caaacgcgaa ttgagacgga 
gctaagagca gagagtgacc aacagtaaac 



actggcctca cctggccgtg ggaagcaacg 480 
agcgtgtcag atagcggcgt gacccgggcc 540 
tgaagctgtc actcgccggg gcacggggcg 600 
tggctgctgc cttagctgct gatgacggca 660 
ttcgctgtcg tgtctggaat gtcagggaag 720 
ctgagcacca gcatccaggt gcacccccgc 780 
tgtgtttctc tgagacgctg aaaggggaaa 840 
attagctgca gaaaaacccc ccgacagagc 900 
acgggtccct ggggcagctg tccccatcag 960 
ccaggcccac cacctctcac agtcagtgca 1020 
gggacactgg aaattcggga aaccaagaga 1080 
gggtgtgaag gaagccgccc aggggtccgg 1140 
gcaggaagcg cacagcccac cctccccgca 1200 
cctctcacac agagctgtca gcaggggccg 1260 
tggcgaggta gcccctgcct taatccacgg 1320 
cccacaggcg cggggacagc agcccgacct 1380 
tgtagcacac gcatgtgcag atggcaccac 1440 
cggcgtggtc tccctgctct gtccccacac IS 00 
gggtcccgga cagctccggg tgacaccagc 1S60 
atgcgacctc ggctgacagc tgggcctgtg 1620 
cccaggaggg gccgcagggc gtgtatgagc 1680 
tggtattttg aaaagtgttc tttccgtgtt 1740 
ggagccaggt ggcttcattc tggcagtgag 1800 
gtggcgaggc ccggctctcc tgcggtgtgg 1860 
ctgggtggat ggaaccctgc ctggtcacat 1920 
gctgagctgg agactgagct ggggctggcc 1980 
cctccgctgc tcctttttgg aatgtgagct 2040 
catccccacg tctgggccga gaaagcagcc 2100 
tcactcagct cacagggcgt gccaggcggc 2160 
acccgcacac gcagcttccc atccagtcct 2220 
tgtttgtttt gagacaaaat caccacctgt 2280 
accccccccc gcccccgctc caccctggag 2340 
cacgtgggct gtcttcacag gtctgatgtg 2400 
gagagcgccg gcctagaggc tcattatcta 2460 
ctttgacaaa acacgaaatg gtaatgtgaa 2520 
aacacgcgca gaaaaaaaaa aaaaaa 2576 



<210> 375 
<211> 2813 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



gaaggatctg gtgtcggcct gtggcagtgg agggaacaca gacgtgctca tggagggcgt 60 
gaagactgag gtggaggaca cactgacccc acccccctcg gatgctggct cacctttcca 120 
gagcagcccc ttgtcccttg gcagcagggg cagtggcagc ggtggcagtg gcagtgactc 180 
ggagcctgac agcccagtct ttgaggacag .caaggcaaag <:cagagcagc ggccgtctct 240 
gcacagccgg ggcatgctgg accgctcccg cctggccctg tgcacgctcg tcttcctctg 300 
cctgtcctgc aaccccttgg cctccttgct gggggcccgg gggcttccca gcccctcaga 360 
taccaccagc gtctaccata gccctgggcg caacgtgctg ggcaccgaga gcagagatgg 420 
ccctggctgg gcccagtggc tgctgccccc agtggtctgg ctgctcaatg ggctgttggt 480 
gctcgtctcc ttggtgcttc tctttgtcta cggtgagcca gtcacacggc cccactcagg 540 
ccccgccgtg tacttctgga ggcatcgcaa gcaggctgac ctggacctgg cccggggaga 600 
ctttgcccag gctgcccagc agctgtggct ggccctgcgg gcactgggcc ggcccctgcc €^0 
cacctcccac ctggacctgg cttgtagcct cctctggaac ctcatccgtc acctgctgca 720 
gcgt<3tctgg gtgggccgct ggctggcagg ccgggcaggg ggcctgcagc aggactgtgc 780 
tctgcgagtg gatgctagcg ccagcgcccg agacgcagcc ctggtctacc ataagctgca -840 
ccagctgcac accatgggga agcacacagg cgggcacct^ actgccacca acctggcgct 900 
gagtgccctg aacctggcag agtgtgcagg ggat^ccgtg tctgtggcga cgctggccga 960 
gatctatgtg gcggctgcat tgagagtgaa gaccagtctc ccacgggcct tgcat^ttct 1020 
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tcctgccatg cagtggctct gccaccccgt gggccaccgt ttcttcgtgg atggggactg 1140 
gtccgtgctc agtaccccat gggagagcct gtacagcttg gccgggaacc cagtggaccc 1200 
cctggcccag gtgactcagc tattccggga acatctctta gagcgagcac tgaactgtgt 1260 
gacccagccc aaccccagcc ctgggtcagc tgatggggac aaggaattct cggatgccct 1320 
cgggtacctg cagctgctga acagctgttc tgatgctgcg ggggctcctg cctacagctt 1380 
ctccatcagt tccagcatgg ccaccaccac cggcgtagac ccggtggcca agtggtgggc 1440 
ctctctgaca gctgtggtga tccactggct gcggcgggat gaggaggcgg ctgagcggct 1500 
gtgcccgctg gtggagcacc tgccccgggt gctgcaggag tctgagagac ccctgcccag 1560 
ggcagctctg cactccttca aggctgcccg ggccctgctg ggctgtgcca aggcagagtc 1620 
tggtccagcc agcctgacca tctgtgagaa ggccagtggg tacctgcagg acagcctggc 1680 
taccacacca gccagcagct ccattgacaa ggccgtgcag ctgttcctgt gtgacctgct 1740 
tcttgtggtg cgcaccagcc tgtggcggca gcagcagccc ccggccccgg ccccagcagc 1800 
ccagggcacc agcagcaggc cccaggcttc cgcccttgag ctgcgtggct tccaacggga 1860 
cctgagcagc ctgaggcggc tggcacagag cttccggccc gccatgcgga gggtgttcct 1920 
acatgaggcc acggcccggc tgatggcggg ggccagcccc acacggacac accagctcct 1980 
cgaccgcagt ctgaggcggc gggcaggccc cggtggcaaa ggaggcgcgg tggcggagct 2040 
ggagccgcgg cccacgcggc gggagcacgc ggaggccttg ctgctggcct cctgctacct 2100 
gccccccggc ttcctgtcgg cgcccgggca gcgcgtgggc atgctggctg aggcggcgcg 2160 
cacactcgag aagcttggcg atcgccggct gctgcacgac tgtcagcaga tgctcatgcg 2220 
cctgggcggt gggaccactg tcacttccag ctagaccccg tgtccccggc ctcagcaccc 2280 
ctgtctctag ccactttggt cccgtgcagc ttctgtcctg cgtcgaagct ttgaaggccg 2340 
aaggcagtgc aagagactct ggcctccaca gttcgacctg cggctgctgt gtgccttcgc 2400 
ggtggaaggc ccgaggggcg cgatcttgac cctaagaccg gcggccatga tggtgctgac 2460 
ctctggtggc cgatcggggc actgcagggg ccgagccatt ttggggggcc cccctccttg 2520 
ctctgcaggc accttagtgg cttttttcct cctgtgtaca gggaagagag gggtacattt 2580 
ccctgtgctg acggaagcca acttggcttt cccggactgc aagcagggct ctgccccaga 2640 
ggcctctctc tccgtcgtgg gagagagacg tgtacatagt gtaggtcagc gtgcttagcc 2700 
tcctgacctg aggctcctgt gctactttgc cttttgcaaa ctttattttc atagattgag 2760 
aagttttgta cagagaatta aaaatgaaat tatttataaa aaaaaaaaaa aaa 2813 



<210> 376 
<211> 3587 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 ..... 
aagagacaaa gaggatagtt cctggcagct cttcactgtc caggtgcaga ctgaggccat 60 
cggcgagggc agcctggagc cgtccccaca gtcccaggca gaggatggcc ggagccaggc 120 
ggcagttggg gcggtaccag agggtgcctg gaaggatacg gcccagctcc acaagagcga 180 
ggaggcggtg agtgtcggac agaagcgggt gctgcggtat tacctcttcc agggccagcg 240 
ctatatctgg atcgagaccc agcaagcctt ctaccaggtc agcctcctgg accatggccg 300 
ctcttgtgac gacgtccacc gctcccgcca tggcctcagc ctccaggacc aaatggtgag 360 
gaaggccatt tacggcccca acgtgatcag cataccggtc aagtcctacc cccagctgct 420 
ggtggacgag gcactgaacc cctactatgg gttccaggcc ttcagcatcg cgctgtggct 480 
ggctgaccac tactactggt acgccctgtg catcttcctc atttcctcca tctccatctg 540 jjj 
cctgtcgctg tacaagacca gaaagcaaag ccagactcta agggacatgg tcaagttgtc 600 
catgcgggtg tgcgtgtgcc ggccaggggg agaggaagag tgggtggact ccagtgagct €€0 
agtgcccgga gactgcctgg tgctgcccca ggagggtggg ctgatgccct gtgatgccgc 720 
cctggtggcc ggcgagtgca tggtgaatga gagctctctg acaggagaga gcattccagt 780 
gctgaagacg gcactgccgg aggggctggg gccctactgt gcagagacac accggcggca 840 
cacactcttc tgcgggaccc tcatcttgca ggcccgggcc tatgtgggac cgcacgtcct 900 
ggcagtggtg acccgcacag ggttctgcac ggcaaaaggg ggcctggtga gctccatctt 960 
gcacccccgg cccatcaact tcaagttcta taaacacagc atgaagtttg tggctgccct 1020 
ctctgtcctg gctctcctcg gcaccatcta cagcatcttc atcctctacc gaaaccgggt 1080 
gcctctgaat gagattgtaa tccgggctct cgacctggtg accgtggtgg tgccacctgc 1140 
cctgcctgct gccatgactg tgtgcacgct ctacgcccag agccgactgc ggagacaggg 1200 
cattttctgc at<x:acccac tgcgcatcaa cctggggggc aagctgcagc tggtgtgttt 12€0 
cgacaagacg ggcaccctca ctgaggacgg cttagacgtg atgggggtgg tgcccctgaa 1320 
ggggcaggca ttcctgcccc tggtcccaga gcctcgccgc ctgcctgtgg ggcccctgct 13B0 
ccgagcactg gccacctgcc atgccctcag ccggctccag gacacccccg tgggcgaccc 1440 
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ctcagcattt gggacccagg tcttggcagt gatgagaccc ccactttggg agccccagct 1560 
gcaggcaatg gaggagcccc cggtgccagt cagcgtcctc caccgcttcc ccttctcttc 1620 
ggctctgcag cgcatgagtg tggtggtggc gtggccaggg gccactcagc ccgaggccta 1680 
cgtcaaaggc tccccggagc tggtggcagg gctctgcaac cccgagacag tgcccaccga 1740 
cttcgcccag atgctgcaga gctatacagc tgctggctac cgtgtcgtgg ccctggccag 1800 
caagccactg cccactgtgc ccagcctgga ggcagcccag caactgacga gggacactgt i860 
ggaaggagac ctgagcctcc tggggctgct ggtcatgagg aacctactga agccgcagac 1920 
aacgccagtt atccaggctc tgcgaaggac ccgcatccgc gccgtcatgg tgacagggga 1980 
caacctgcag acagcggtga ctgtggcccg gggctgtggc atggtggccc cccaggagca 2040 
tctgatcatc gtccacgcca cccaccctga gcggggtcag cctgcctctc tcgagttcct 2100 
gccgatggag tcccccacag ccgtgaatgg cgttaaggat cctgaccagg ctgcaagcta 2160 
caccgtggag ccagaccccc gatccaggca cctggccctc agcgggccca cctttggtat 2220 
cattgtgaag cacttcccca agctgctgcc caaggtcctg gtccagggca ctgtctttgc 2280 
ccgcatggcc cctgagcaga agacagagct ggtgtgcgag ctacagaagc ttcagtactg 2340 
cgtgggcatg tgcggagacg gcgccaatga ctgtggggcc ctgaaggcgg ctgatgtcgg 2400 
catctcgctg tcccaggcag aagcctcagt ggtctcaccc ttcacctcga gcatggccag 2460 
tattgagtgc gtgcccatgg tcatcaggga ggggcgctgt tcccttgaca cttcattcag 2520 
cgtcttcaag tacatggctc tgtacagcct gacccagttc atctccgtcc tgatcctcta 2580 
cacgatcaac accaacctgg gtgacctgca gttcctggcc atcgacctgg tcatcaccac 2640 
cacagtggca gtgctcatga gccgcacggg gccagcgctg gtcctgggac gggtgcggcc 2700 
accgggggcg ctgctcagcg tgcccgtgct cagcagcctg ctgctgcaga tggtcctggt 2760 
gaccggcgtg cagctagggg gctacttcct gaccctggcc cagccatggt tcgtgcctct 2820 
gaacaggaca gtggccgcac cagacaacct gcccaactac gagaacaccg tggtcttctc 2 880 
tctgtccagc ttccagtacc tcatcctggc tgcagccgtg tccaaggggg cgcccttccg 2940 
ccggccgctc tacaccaatg tgcccttcct ggtggccctg gcgctcctga gctccgtcct 3000 
ggtgggcctt gtcctggtcc ccggcctcct gcaggggccg ctggcgctga ggaacatcac 3060 
tgacaccggc ttcaagctgc tgctgctggg tctggtcacc ctcaacttcg tgggggcctt 3120 
catgctggag agcgtgctag accagtgcct ccccgcctgc ctgcgccgcc tccggcccaa 3180 
gcgggcctcc aagaagcgct tcaagcagct ggaacgagag ctggccgagc agccctggcc 3240 
gccgctgccc gccggccccc tgaggtagtg caggcccacg ggcaccccag acactggaac 3300 
tccctgcctc tgagccacca actggacccc tctccagcaa <:accaccgcc accacctccc 3360 
acatccctga ggttggcgac tgtctacact cctcccccga gaccaccccc accctgggga 3420 
agcgttgact actgtcccct accttggacc atcccgcgta ggggtggcag cccccagctc 3480 
ccctcagtgc tgctgtcagt gtagcaaata aagtcatgat attttcctgg ccaaaaaaaa 3540 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaa 3S87 



<210> 377 
<211> 902 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 



ttcctgctca ccggtgggct ccgggcacgc ccggcagggt cctggtgggc gcaggcaagg €0 
ggacgtaggc agagtgctcc ggccagcatg gagggactgg tcttccttaa cgccctggcc 120 
actcggttgc tagttcctgc tgcactcgct ggtcggggtc tggcgagtga ccgaggtgaa 180 
gaaggagccg cggtactggc tgcttgcgct gctcaacctc ttgctcttcc tggagactgc 240 
gctcaccctc aagttcaagc gcggcagagg ctacaaatgg ttttcaccag ccatattttt 300 
atatctgatt agcatcgttc catcattatg gcttcttgaa ttgcaccatg agacccagta 360 
ttgcagtatc caggctgaag gaacatcaca gaataccagc agaaaagaag acttcaatca 420 
aacattgaca tccaatgaac aaaccagtag agctgatgat ctcattgaga cggccaaagt 480 
ttttgtgaat aacttatcta cagtatgtga gaaagttttg gacattggga ctccatcaga 540 
cattcctgtt aatgctaata attggaagat ggcttctacc cattggaggc gggatcactc 600 
gagatcaact ctctcaactt cttcttatgt ntgtggggac agcggctgac atactggaat €60 
tcacaagtga gaccctagaa gaacaaaatg tgaggctctg ttggstaaaat tccactaata 720 
gaagacatac taaccccaag tggcaacttg gtctaatttg gagggtactg ggttttctat 780 
ccacgtgcta ttgcccatat gtgcattgtg aagaagcctt catcaatgtc caccaaggtc 840 
ctgataaatg tgaggtagaa aggaatcaaa agcaagctt^ caaaacccat gggggagtcc 900 



<400> 1 



902 
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<210> 378 
<211> 1793 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtctgtggat ttctagttta tgataaatag gactttaaaa accagggacg ggagggcgag 60 
tgttcaggtt ctagagctat gcagctggag cactgccttt ctccttctat catgctctcc 120 
aagaaatttc tcaatgtgag cagcagctac ccacattcag gcggatccga gcttgtcttg 180 
cacgatcatc ccattatctc gaccactgac aacctggaga gaagttcacc tttgaaaaaa 240 
attaccaggg ggatgacgaa tcagtcagat acagacaatt ttcctgactc caaggactca 300 
ccaggggacg tccagagaag taaactctct cctgtcttgg acggggtctc tgagcttcgt 360 
cacagtttcg atggctctgc tgcagatcgc tacctcctct ctcagtccag ccagccacag 420 
tctgcggcca ctgctcccag tgccatgttc ccgtaccccg gccagcacgg accggcgcac 480 
cccgccttct ccatcggcag ccctagccgc tacatggccc accacccggt catcaccaac 540 
ggagcctaca acagcctcct gtccaactcc tcgccgcagg gataccccac ggccggctac 600 
ccctacccac agcagtacgg ccactcctac caaggagctc cgttctacca gttctcctcc 660 
acccagccgg ggctggtgcc cggcaaagca caggtgtacc tgtgcaacag gcccctttgg 720 
ctgaaatttc accggcacca aacggagatg atcatcacca aacagggaag gcgcatgttt 780 
ccttttttaa gttttaacat ttctggtctc gatcccacgg ctcattacaa tatttttgtg 840 
gatgtgattt tggcggatcc caatcactgg aggtttcaag gaggcaaatg ggttccttgc 900 
ggcaaagcgg acaccaatgt gcaaggaaat cgggtctata tgcatccgga ttcccccaac 960 
actggggctc actggatgcg ccaagaaatc tcttttggaa aattaaaact tacgaacaac 1020 
aaaggagctt caaataacaa tgggcagatg gtggttttac agtccttgca caagtaccag 1080 
ccccgcctgc atgtggtgga agtgaacgag gacggcacgg aggacactag ccagcccggc 1140 
cgcgtgcaga -cgttcacttt ccctgagact cagttcatcg ccgtcaccgc ctaccagaac 1200 
acggatatta cacaactgaa aatagatcac aacccttttg caaaaggatt tcgggataat 1260 
tatgacacga tctacaccgg ctgtgacatg gaccgcctga ccccctcgcc caacgactcg 1320 
ccgcgctcgc agatcgtgcc cggggcccgc tacgocatgg ccggctcttt cctgcaggac 1380 
cagttcgtga gcaactacgc caaggcccgc ttccacccgg gcgcgggcgc gggccccggg 1440 
ccgggtacgg accgcagcgt gccgcacacc aacgggctgc tgtcgccgca gcaggccgag 1500 
gacccgggcg cgccctcgcc gcaacgctgg tttgtgacgc cggccaacaa ccggctggac 15€0 
ttcgcggcct <:ggcctatga cacggccacg gacttcgcgg gcaacgcggc cacgctgctc 1620 
tcttacgcgg cggcgggcgt gaaggcgctg ccgctgcagg ctgcaggctg cactggccgc 1680 
ccgctcggct actacgccga cccgbcgggc tggggcgccc gcagtccccc gcagtactgc 1740 
ggcaccaagt cgggctcggt gctgccctgc tggcccaaca gcgccgcggc cgc 1793 



<210> 379 

<211> 1542 

<212> DNA. 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 a. ^« 

ccgccgcgag tccgcagtag ttcgggccat ggaggcggag ccgccgctct acccgatggc 60 
gggggctgcg gggccgcagg gcgacgagga cctgctcggg gtcccggacg ggcccgaggc 120 
cccgctggac gagctggtgg gcgcgtaccc -caactacaac gaggaggagg aggagcgccg 180 
ctactaccgc cgcaagcgcc tgggcgtgct caagaacgtg ctggctgcca gcgccggggg 240 
catgctcacc tacggcgtct acctgggcct cctgcagatg cagctgatcc tgcactacga 300 
cgagacctac cgcgaggtga agtatggcaa catggggctg <:ccgacatcg acagcaaaat 360 
gctgatgggc atcaacgtga ctcccatcgc cgccctgctc tacacacctg tgctcatcag 420 
gttttttgga acgaagtgga tgatgttcct cgctgtgggc atctacgccc tctttgtctc 480 
caccaactac tgggagcgct actacacgct tgtgccctcg gctgtggccc tgggcatggc 540 
catcgtgcct ctttgggctt cx:atgggcaa ctacatcacc aggatggcgc agaagtacca 600 
tgagtactcc cactacaagg agcaggatgg gcaggggatg aagcagcggc ctccgcgggg 660 
ctcccacgcg -ccctatctcc tggtcttcca agccatcttc tacagcttct tccatctgag 720 
cttcgcctgc gcccagctgc ccatgattta tttcctgaac cactacctgt atgacctgaa 780 
ccacacgctg tacaatgtgc agagctgcgg caccaacagc cacgggatcc tcagcggctt 840 
caacaagacg gttctgcgga cgctcccgcg gagcggaaac ctcattgtgg tggagagcgt 900 
gctcatggca gtggccttcc tggccatgct gctggtgctg ggtttgtgcg gagccgctta 960 
ccggcccacg gaggagafccg atctgcgcag cgtgggctgg ggcaacatct tccagctgcc 1020 

-t., r^„„^„^„^. ar^r^nnr'f-nnn nnann.irt\nr.a rntlttCttta tctacaqcgg 1080 
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cttcgaggtg ctctttgcct gcactggtat cgccttgggc tatggcgtgt gctcggtggg 1140 

gctggagcgg ctggcttacc tcctcgtggc ttacagcctg ggcgcctcag ccgcctcact 1200 

cctgggcctg ctgggcctgt ggctgccacg cccggtgccc ctggtggccg gagcaggggt 1260 

gcacctgctg ctcaccttca tcctcttttt ctgggcccct gtgcctcggg tcctgcaaca 1320 

cagctggatc ctctatgtgg cagctgccct ttggggtgtg ggcagtgccc tgaacaagac 1380 

tggactcagc acactcctgg gaatcttgta cgaagacaag gagagacagg acttcatctt 1440 

caccatctac cactggtggc aggctgtggc catcttcacc gtgtacctgg gctcgagcct 1500 

gcacatgaag gctaagctgg cggtgctgct ggtgacgctg gt 1542 



<210> 380 

<211> 2778 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

caccctgttt ggccaggatg cctttgggac gcttggcagg gagcgcccgc tccgaggagg 60 
gaagcgaggc atttctggag ggaatggtgg attgggagct gagtaggctg cagcgacaat 120 
gcaaagtgat ggaaggggag aggcgggcct acagcaagga agtccaccag cgcatcaaca 180 
agcaacttga ggagatccgg cgcttggagg aggtacgggg cgatctccag gtgcagatca 240 
gcgcagccca gaaccaggtc aagcggcttc gggacagtca gcggctggag aacatggacc 300 
gcctgctgaa gggccgggcc caggtgcagg cggagatcga ggagctgcag gagcagacca 360 
gggccctgga caagcagatc caggagtggg agacgcggat ctttacccac agtaagaatg 420 
tcaggtcccc gggattcatc ctggatcaga aggtcaagat caggcgaagg atcaggatcc 480 
tagaaaacca gttggacagg gtcacctgtc actttgacaa ccagctggta cggaatgcgg 540 
ccctgcggga ggagctggat ctgctgcgga tcgacaggaa ccgctatctg aacgtggacc 600 
gcaagctgaa gaaggagatc caccacctgc atcacctggt cagcaccctt atcctctcct 660 
ccacctctgc ctacgccgtc agggaggagg cgaaggccaa gatgggcttg ctgcgggagc 720 
gcgcggagaa agaggaggcc cagagcgaga tggaggcgca ggtcctgcag cggcagatct 780 
tgcacctgga gcagctgcac cacttcctca agctcaagaa caacgaccgg cagccggatc 840 
ccgatgtcct ggagaagcgt gaaaagcagg ccggggaggt ggccgagggc gtctggaaga 900 
cctcccagga gaggctggtg ctttgctacg aggacgccct gaataaactg tcccagctga 960 
tgggggagag tgaccctgac ctgttggtgc agaagtatct ggagatcgag gagcgcaact 1020 
ttgctgagtt caacttcatc aacgagcaga acttggagct ggagcatgtg caggaagaga 1080 
tcaaggagat gcaggaggct ttggtgagcg cacgtgccag caaggatgac cagcatttgc 1140 
tgcaggagca gcagcagaag gtgttgcagc agcgcatgga caaggtgcac tcggaggctg 1200 
agcgccttga ggcccgcttc caggatgtgc ggggacagct ggagaagctc aaggctgata 1260 
tccagctcct cttcaccaag gcccattgcg acagcagcat gatcgatgac ctccttgggg 1320 
tcaagaccag catgggagac cgggacatgg gcctcttcct gagcctcatt gagaagcggc 1380 
tggtggagct cctgacagtg caggccttcc tacatgccca gagcttcacc tccctggccg 1440 
acgctgccct cctagtgctg ggccagagcc tggaggacct tccgaagaag atggccccac 1500 
ttcagccccc tgacactcta gaagaccccc cgggttttga ggccagcgat gactacccca 1560 
tgagcaggga ggagctgctg agccaagtgg agaagctggt gagagtgggg cctgcggggg 1620 
tggggccagg cctcagtgtg tgtcggggcc cagttcacct tccctgcagg tggagctcca 1680 
ggagcaggcg gaggcgcagc gccagaagga cctggccgcc gccgccgcga agctggacgg 1740 
caccctgagc gtggacctgg ccagcaccca gagggccggc tccagtaccg tcctggtgcc 1800 
caccaggcac ccccatgcca tccccgggtc cattttgagc cacaagacta gcagagaccg 1860 
tggctctctt ggccacgtca cttttggcgg cctcagctcc agcactgggc atttgcccag 1920 
ccacatcacg cacggtgacc ccaacactgg ccacgtgacc ttcggctcca ccagtgcctc 1980 
gagtgggggc cacgtgacct tcagacccgt cagcgccagc agctacctgg gctccactgg 2040 
atacgtgggg tccagcaggg gcggagaaaa cacagagggt ggtgtggaga gcggaggcac 2100 
agcgtctgat tcgagcggag gcctcgggtc cagcagagac cacgtctcca gcaccggccc 2160 
tgcctccagc actggcccgg gctcctccac cagcaaagac tcccggggct aacacgaggg 2220 
gcacgcagcc cccaccctgc cctggctctc tgtggggtct ttttttt^tg tctctacttc 2280 
ccctgtttgc cttgtgggtc tctgtctttt tctcccagtg gcaggcctct gtctttttgc 2340 
cccttcaact gttttcatct gcccttcatc accgcctcac ctgtgtctcc cggttccttt 2400 
ctctctgctc ctgacactgc ttttccctct gactcctgat ctcctgttct ctgggcttcc 24^0 
tggtcagtgt <:tgtccgtct tstctccata tctgcccctt ccctgtctgc tgagcoctgg 2S20 
ccccctgtgg atcccccacc tcctgtttcc ggctctctct cctcatctcc atctcccagg 2580 
ctctccacgc atcctgtgtc cctgtct-ctg tagctcctta ctccccaaga gccccccagt 2640 
gctgacaggt gtgggaaaag tcagggcgaa gacgccaggt tcagcatggg aaaatgggac 2700 



WO«3/05«021 W W PCT/EPOJ/«027() 

196/390 

aaaaaaaaaa aaaaaaaa 2776 



<210> 381 
<211> 845 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggaaaacgga gagccgaagg agtcaatcta aattcgatga gcgcgtcggg ctccaatggc 60 
aggcgctgtc agcccgtgga tgggctgtct gggatttcta gagtggtccc agaactggtg 120 
ttcttcccag gcctgatccc gcctgcttcc tgcccctgtc tctccaccct gactccctgc 180 
cctctgtaag tggacccctg agggctggcg cctgtgaaac actggagaag tgccgcagaa 240 
ctggctgctg gtgaccctga gaggcctacg ttggcaaact gcagcccgct gccccttttg 300 
ctcgcttccc ccgggcctgg agtggctcct gatcgcattc tggcgctccg. atttcgagaa 360 
atgacttata cagctgtgca atggctgaga atgctacttt agataatgag aagaaaatct 420 
ctcgaatggc tcccaaaatg aggtccttgt ttaacgaggc cacaggaagc cgccagccga 480 
acgctgatac caaagaggag gccaagaagc ggactgtggc ttggttgcct gtattggaca 540 
ttgccaacat gtaacagcct taacacttaa cagcgtgaaa cagccttggc tgctctaacg 600 
agaccgtccg acaacggact agaacgactg gaaactgtca accgagcaca aggcatacac 660 
ggtgatacac ctgcgacaac aacagacaag aaccgggaca ggggaccatc acagcgcccg 720 
cagaacggac accacaggtg tgcaggcaga ggatccaaag ccaggaagcg cacgacagaa 780 
gataaccaag ggcccgaaag ccaactacga aacagacaag gaaacccaag cgcacgggca 840 
caaac 845 



<210> 382 
<211> 706 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

catcaacttc accctcattg acagccaagc acagtatcca gttgtcaaca caaattatgg 60 
taaaatccag gcctaagaac accattaccc agtgagatct tgggtccagt ggagcagtac 120 
ttaggggtcc cctatgcctc acccccaact ggagagaggc ggtttcagcc accagaatcc 180 
ccatcctcct ggactggcat ccgaaatgct actcagtttt ctgctgtgtg cccccagcac 240 
ctggatgaaa gattcttatt gcatgacatg ctgcccatct ggtttaccac cagttggata 300 
ctttgatgac ctatgttcaa gatcaaaatg aagactgcct ttacttaaac atctatgtgc 360 
ccatggaaga tggaaccaac ataaagagaa atgcagacga tataaccagt aatgaccatg 420 
gtgaagataa agatattcat gaacagaaca gtaagaagcc tgttatggtc tatatccatg 480 
ggggatctta catggaggga accggtaaca tgattgatgg cagcattttg gccagctatg 540 
ggaacgtcat cgttatcacc attaactacc gtctgggaat actaggtatg caagaggcac 600 
gtttgtgtgg gagctcaaaa atgtttaatt attttaaatc tcctttcact aatttaataa 660 
atttttttga gttcagaaaa aacaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaggg 706 



<210> 383 

<211> 1874 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

gggagagggc cgaggcccgg gggcaggagt 
gagaagagcc gcggggggcc cagcccggag 
agccccgcgt gcccggggag cgccagccgc 
ggtggcggcg ggcggcgggc gcggccgtgc 
tcttcggcgt caccgccaac ctcgtgctgt 
gcgagcaggc gacgcgcgcc gcgctggtat 
tgggcggctg gctggccgac gtgtacctgg 



gcagggctct gaggcgggga gaggagagga 60 
ccaggatgcc <:gcgccgcgc gcccgggagc 120 
tgctgcctcg <:ggtgcgcgg ggccctcgac 180 
tgctggtgga gatgctggag cgcgccgcct 240 
acctcaacag caccaacttc aactggaccg 300 
tcctgggcgc ctcctac:ctg ctggcgcecg 360 
gccgctaccg cgcggtcgcg ctcagcctgc 420 
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ccttctgcgg agagatgccc gcgtcgccgc 
cgcgctcctc gcccagcccc tactgcgcgc 
gcctggccgc cagctccgtc cggagcaacc 
atctcggccg cgacgccacc cgccgcttct 
tgctgtgctg tcgctgctgg tggtggcgtt 
ctacagcatc cctgtgggct gtgtgggcct 
cgtcttcatc accaagcccc cgatgggcag 
ccaaaactgc tgcccccagc tgtggcaacg 
cgtgctggcc gacgagaggt ctccccagcc 
cttccaggtg ctggtgaaga tcttgcccgt 
ctacttccag atgcagtcca cctatgtcct 
tttcccagcc aacccggcca acatctctgt 
ggagtcctgg agatggagcg cttacactac 
attggggagg tcctgtacaa cgcggcacca 
ctgctcattg ggatcagtga gatctttgcc 
gaggccccgc gctccatgca gggcgccatc 
ggctcactgt tgggctccag cctagtggca 
tgccccaagg actttgggaa catcaacaat 
gctggcattc aggccgtcac ggctctccta 
gcgtcccagg gcccagcctc ccacagccgt 
attccagccc ccttgcttca ctctaccgga 
ttctcggttt attctgttag aatgaaatgg 
tcacgaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 
aaaaaaaaaa aaaa 



tgggacctgc ctgcccctcg gccggctgcc 540 
ccgtcctcta cgcgggcctg ctgctactcg 600 
tcacctcctt cggtgccgac caggtgatgg 660 
tcaactggtt tactggagca tcaacctggg 720 
tattcagcag aacatcagct tcctgctggg 780 
ggcatttttc atcttcctct ttgccacccc 840 
ccaagtgtcc tctatgctta agctcgctct 900 
acactcggcc agagaccgtc aatgtgcccg 960 
aggggcttcc ccgcaagagg acatcgccaa 1020 
catggtgacc ctggtgccct actggatggt 1080 
gcagggtctt cacctccaca tcccaaacat 1140 
ggccctgaga gcccagggca gcagctacac 1200 
atccaccaca acgagaccgt gtcccagcag 1260 
ctgtccatct ggtggcagat ccctcagtac 1320 
agcatcccag gcctggagtt tgcctactca 1380 
atgggcatct tcttctgcct gtcgggggtg 1440 
ctgctgtcct tgcccggggg ctggctgcac 1500 
tgccggatgg acctctactt cttcctgctg 1560 
tttgtctgga tcgctggacg ctatgagagg 1620 
ttcagcaggg acaggggctg aacaggccct 1680 
cagacggcag cagtcccagc tctggtttcc 1740 
ttcccataaa taaggggcat gagcccttcc 1800 
aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1860 

1874 



<210> 384 
<211> 301 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cggattttgt catacgactc actatagggc ggccgcgnaa ttcgcacgag ggagatcttc 60 
ggtgggggta cgggtgtttt acgccaggac gctgatgcgt ttgggttctc gtctgcagac 120 
cctctggacc tggtcacgat tccataatgt accacaacag tagtcagaag -cggcactgga 180 
ccttctccag cgaggagcag ctggcaagac tgcgggctga cgccaaccgc aaatfccagat 240 
gcaaagccgt ggccaacggg aaggttcttc cgaatgatcc agtctttctt gagcctcatg 300 
a 301 



<210> 385 
<211> 628 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tttgtatacg actactatag ggcggccgcg 
gaggagagac cccggggagt agagagagag 
caagcaagaa gaagaagaaa acatgtcagg 
ggatcgatat gctcaagata agtcagttgt 
gaagcaggcc tttattaaag ccacagggaa 
cgcggacctg gatgccaagc tagagctgtt 
atcgaaagca attgtactct atcaaaagag 
actgggaaaa tttcttcgat cccaaggttt 
gcaagcgaca ggaaaggccc tctgcttttc 
tttgtgtcga tttcaccaag aagtggagac 
gctgacggtg aaccgca4:gg aacagtgc 



aattcgcacg aggcccagga gatgggggtc 60 
aaactcactc cccgagtccc cgaccctccc 12 0 
acacaaatgc agttatccct gggacttaca 180 
aaataagatg caacagaaat attgggagac 240 
gaaggaagat gaacatgttg ttgcctctga 300 
tcattcaatt cagagaacct gtctggactt 360 
gatatgtttc ttgtctcaag aagaaaacga 420 
ccaagataaa accagagcag gaaagatgat 480 
ttcccagcaa aggttggcct tacgaaatcc 540 
ttttcggcat cgggccatct -cagatact^g 600 

628 
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<211> 634 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tgtactacga ctcactatag ggcggccgcg aattcggcac gagggtgagc cgagattgcg 60 
cactgcagcc cagcctgggc aacagcgtga gactccatct taaaaaaaaa aaaaaaatct 120 
gaaagagcaa gttgttatcc gtgttacaaa tggacattgt gaccatgcct gcactgcgtt 180 
tctctggact cgtttttaaa cagcgattgt catcttgagg cttcacttct aaagtgctgt 240 
gtgtggtgga ttatgcctgc gtgtcacatg aaatctttac tgtgtgatta tcctttctac 300 
tgagtaaagc tagttaggat tttctttctt ttttcttttt taaaaatttg cagtcttccc 360 
tgcgttgact atttggaatg tgatctggga cagacagaat ttacccctcc tggttgcatt 420 
tctttgctta atattacaga accagttctg ggtatgtatt acatatttct caaatgtctt 480 
ggttttatga aattcatatg tgatgatgct aacaaaaact cagaaatcga agagtataaa 540 
atattaaaag ggaacatgcg cctaccagac tcatggtctt tccataactt gttcctctaa 600 
cctccaaaaa acaaactatg gtgctttctc attt 634 



<210> 387 
<211> 668 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tttgtaatac gactcactat agggcggccg 
ggccaggttg tgaggaaccg cagcgcgccg 
ccgcgccgtg acctgcgacc ctagaccccg 
gcccggcccg ggcggcgcga cgggaggatg 
cagccgcagc tggccaacgg ggccctcaaa 
gacgcggcct gggaggataa ggatgaattt 
attgctgtgg tcctgggtgt catttgggga 
gcaggattct gcctgatcaa tgcaggagtc 
attgatgagg aagaatatgg tggcacgtgg 
tttgccttgt tcatggtcat ttggatcatc 
tgtacagctc ccaagtgctc cctatccagt 
acttgatc 



cgaattcggc acgagggaac cgggtagctt 60 
caggaccggg ccgctgagcc tgcagccgcc 120 
actccctttg gctcagcccg cgcgccccag 180 
agcggcgggc ggcggaagga ggagccgcct 240 
gtctccgtct ggagtaaggt gctgcggagc 300 
ttagatgtga tctactggtt ccgacagatc 360 
gttttgccat tacgagggtt cttgggaata 420 
ctgtacctct acttcagcaa ttacctacag 480 
gagctcacga aggaagggtt tatgacctct 540 
ttttacactg ccatccatta tgactgatgg 600 
ccaaaggacc ctcttgatta cagcacagga 660 

668 



<210> 388 
<211> 559 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

tgtaatacga ctcactatag gggcggccgc 
ccgcagcttc cctgagcgcc gagtccctcc 
caccgagcct ctgcccagcc aagccgccgt 
gcgccggggg atccgcagga cgagctgctg 
aggcaccggg gggaggggga gaacgaagcg 
caggctgggg agcccagccc ggggttgggc 
gccggctcgg gccccgcccg gcagtcgccc 
gcaggtgttt ccagtgccat ggaccacacc 
tcgtgttaca catctctcat ttctgacatc 
tttactggaa ttcttcaga 



gaattcgcac gaggcggcga cgctgagaca €0 
ggggacagca gcagggagcg cccgcgcagc 120 
<:gGcgcgccg ggggaccgcc agccatggcc 180 
ccgctggccg gccccgggtc ccagtggctc .240 
gtgacgccga aaggggccac gccggcgccg 300 
gccagggccc gggaagcggc gtcgcgggaa 360 
gttgccatgg aaactgcatc cacaggtgtg 420 
ttctcaacaa catcaaaaga tggggaagga 480 
tgctatccac ctcaggagga ttctacatat 540 

559 



<210> 389 
<211> 564 
<212> DNA 
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<400> 1 

ttgtaatacg actcactata gggcggccgc 

tgagaacatg gacgttaata tcgccccact 

cgatcgcttt gcccggccgg acttcaggga 

caacctgctc tattaccaga ccaactacct 

ggggtttctg agtcccttca acatgatcct 

agggtttgtg tgggcagccc acaataaaga 

cacgacgttc gttatggtgg tcatgttggc 

agtcatggtc tttgtgtttg gcattacttt 

gttgagactt cggaacctca agaacaaact 

gaggacaccg atgggcattg tcct 



gaattcggca cgaggggaag aacgcaaagc 60 
ccgcgcctgg gacgatttct tcccgggttc 120 
catttccaaa tggaacaacc gcgtagtgag 180 
ggtggtggct gccatgatga tttccattgt 240 
gggaggaatc gtggtggtgc tggtgttcac 300 
cgtccttcgc cggatgaaga agcgctaccc 360 
gagctatttc cttatctcca tgtttggagg 420 
tcctttgctg ttgatgttta tccatgcatc 480 
ggagaataaa atggaaggaa taggtttgaa 540 

564 



<210> 390 
<211> 475 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

gtaatacgac tcactatagg gcggccgcga 
gccgccccca atgccggagg ctcggcccct 
cagtacagcc tgctcctgca gtacctggtg 
cctgggagcc tgggcgggat cccaagtcca 
aaggcgatgg aaagctgcgc tttcaaggct 
ggaggtgcat ttggggtgtt taccgctggc 
aagggatcct ntunaccgta caccgactgc 
agagagggaa tgtcctatgc caaaaatttc 



attcggcacg aggcgactgt catggcggcg 60 
gagacagcgg gttccgccga agctccgctg 120 
ggtgacaagc gtcagccccg gctcctggag 180 
gccaagagtg aggagcagaa gatgatcgag 240 
gcgctggcct gcgtgggagg atttgtctta 300 
atcgatacca iinacgtgggc tttgaccctt 360 
aannaagaaa gtggctgaaa gacatggggc 420 
gccattgtgg gagccatgtt ttctt 475 



<210> 391 
<211> 625 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tgtaacacga cttactatag nnggcggccg cgcaattcgg cacgaggaga cagccaagga 60 
gcccatagtg gtgcaggtgt tgagaagaac accaaggacc aaaatgttca cgcctccatc 120 
agagtctcag ctggtggaca cgggaaccca aaccgacatc acctttgaac atatcatggc 180 
cctcactaag atgtcctctc ccagcccacc cgtactggat ccctatctct tgccagagga 240 
gcatccctca gcccatgaat actacgatcc aaatgactac attggagaca tccatcagga 300 
gatggacagg gaggagctgg agctggagga agtggacctc tacagaatga acagccagga 360 
caagctgggc ctcactgtgt gctaccggac ggacgatgaa gacgacattg ggatttatat 420 
cagtgagatt gaccctaaca gcattgcagc caaggatggg cgcatccgag aaggagaccg 480 
cattatccag attaatggga tagaggtgca caaccgtgaa gaggctgtgg ctctt<:taac 540 
cagtgaagaa aataaaaact tttcattgct gattgcaagg cctgaactcc agctggatga 600 
gggctggatg gatgatgaca ggaac €25 

<210> 392 ^ 

<211> 668 

<212> DNA 

<213> Homo sapi^s 

<400> 1 fjj 
gattttgtaa tacgactcac tatagggcgg ccgcgaattc ggcacgaggc ggagacggag 60 
gaggaggagg gagaggctga atgttggctc ggtaattgag aggagcggcc gctccagagc 120 
ttcctcccgg ggcgcccccc tcagtccgtc cgcgcttctc agccgccagt ctcctggccg 180 
cgcagtcccc gcggacggcc gggccgcgga gaccctcgca gaagaaggcg ctgccggcgg 240 
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gccggtccct ccggccgccg ccatgtcctc 
ggaggaccgg gagtacgaga gccaggccaa 
ctactcggcc gaggaaggcg agaaccgccg 
cggcggcggc ggccggagct tctctcagcc 
tgtttcaccc gtcgtccatg ttcgaggact 
ggaagcgctg gaaaaatttg ngacaatatg 
ggctctag 



ctcctcttcc tcccccaggg agacgtacga 360 
gcgtctcaag accgaggagg gggagatcga 420 
ggaagcgacg ccccggggcg ggggcgatgg 480 
ggaggcaggt ggaagtcatc ataaagtttc 540 
ctgtgaatct gtggtggaag cagacctcgt 600 
ctatgtgatg atgatgccat ttaaacgaca 660 

668 



<210> 393 
<211> 493 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tgtaatacga ctcactatag ggcggccgcg 
tgcgcgtgcc ctgtgagacc gccaagaggt 
atacttgggc atccggcagg tcagcaagcc 
ccgaagcgag ttcttcaaga cctatatctg 
ggagatgcgg accaagatgc gcatcatggg 
cgaggaggcg gcagacgagc tgggcgcaaa 
gggcggcggt tgcctaatgc tggagtactg 
ggaggagcag cgtgctgcct ggaacgcgct 
gctggaagcg ctg 



aattcggcac gagggcccac tcagcaaggt 60 
ggtgggcgcg ttccctatgg cgaagctgct 120 
gcttgccaac cgtattaagg aggccgaccg 180 
cctcccgccg gctcaactgt atcactgggt 240 
cttccggggc acggtcatca atccgctgaa 300 
gctgctgggc gaagccacca tcttcatagc 360 
gcgccaccag gcgcagcatc gccacaagga 420 
gcgggacgag gtgggccacc tggcgctggc 480 

493 



<210> 394 

<211> 657 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ggattttgta atacgactca ctatagggcg 
ggcggcgccg agcgcggggt cttggtccac 
caggggacgc aggatattgg gagtgtgtgg 
aaagaaccga gtggtgctag ccaaacagct 
ggagaaggac atcatcacct tggaaatgag 
cagccagaat gtggaactcc tcaacttgct 
cttctgtgaa gcactgaggg agaccaagca 
cctttctggg cttcagcatg tactcccacc 
ttttccggtg tgtgagtcct gtccccttta 
ggaacactcc ctagacaata aagatggtcc 
tgaattttat caaacacact tccagctggc 



gccgcgaatt cggcacgaga aaacgggaaa 60 
cttccagcac aaggagctga tggccgctga 120 
catgcatcct cat<:atcagg aaactctaaa 180 
gttgttgagc gaattgttag aacatcttct 240 
ggagctcatc caggccaaag tgggcagttt 300 
gcctaagagg ggtccccaag cttttgatgc 360 
aggccacctg gaggatatgt tgctcaccac 420 
gttgagctgt gactacgact tgagtctccC; 480 
caagaagctc -cgcctgtcga cagatactgt 540 
tgtctgcctt caggtgaagc cttgcactcc 600 
atataggttg cagtctcggc ctcgtgg 657 



<210> 395 
<211> 599 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tgtaatacga ctcactatag ggcggccgcg aattcggcac gaggcggcgc tggtcgtatc 60 
cggggcagcg gagcagggcg gccgagacgg ccctggcaga ggtcgggccc ctcggggccg 120 
cgtggccaat cagatccccc ctgagatcct gaagaaccct cagctgcagg cagcaatccg 180 
ggtcctgcct tccaactaca actttgagat ccccaagacc atctggagga tccaacaagc 240 
ccaggccaag aagggttcac ggaggccgaa gtgatggtga <:gggtgacgt gacctacggg 300 
gcttgctgtg tggatgactt cacagcgagg gccctgggag ctgacttctt ggtgcactac 360 
ggccacagtt gcctgattcc catggacacc tcggcccaag acttccgggt gctgtacgtc 420 
tttgtggaca ^iccggataga cactacacac ctcctggact ctctccgcct cacctttccc 480 
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gcccaggagc tgaaagccga gtatcgtgtg agtgtcccac agtgcaagcc cctgtcccc 599 



<210> 396 
<211> 607 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

tttgtaatac gactcactat agggcggccg cgaattcggc acgaggccgt tccgctccct 
ggggcttccc cgagcgccgt cggtggtcat ggctgcccca gcctcccggc aggtccgacg 
cagagcccgg gcagcgccgc ggccccgctc ggccgaggac tggtggtggg accggctggc 
gccgaggggc tcggggtacc acctgctgca gtccgacagc atgctgctgg tgctgtccga 
acccggcccc gcccggcccc gcgcacagcg gcgcgcttcc cgccgcactc cccggcagcc 
gccccggggc cccagcgccg cggccaagcc caaggccggg ctcaggtccg aggcggcggc 
cgcgcccgca cccgcaccgg cacccacgcc cacgcccgag gaagggcccg acgcgggctg 
gggagaccgc attcccttgg aaatcctggt gcagattttc gggttgttgg tggcggcgga 
cggccccatg cccttcctgg gcagggctgc gcgcgtgtgc cgccgctggc aggaggccgc 
ttcccaaccc gcgctctggc acaccgtgac cctgtcgtcc ccgctggtcg gccggcctgc 
caagggc 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 

600 

607 



<210> 397 
<211> 763 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

ttgtaatacg actcactata gggcggccgc 
ggnaatccaa caaggatgaa gctgagcgct 
gcaaccagcc cgaccgggcg ctccgcttcc 
cgcgagttcg cgccctgatt gagtccctca 
ccccacccac agacacaacc catgccaccc 
cggccaacgg tgaagctgga ggagagagca 
ctgtgaaaag ggtcaagcaa tgtaaagatt 
cctcggatga ggacctgaag aaggcctacc 
agaaccacgc acctggtgcc actgaagcct 
tcagcaaccc ggagaagagg aagcagtatg 
cccggcacgg ccatgggcat ggggatttcc 
aagacctctt caacatgttc tttggcggcg 
gcaacggccg catgcgctat acctaccagc 



gaattcggca cgagggctgg tctcx:gccat 60 
gtatcagcat cgccctcaag gccatccaga 120 
tggagaaggc acagcggctg tatccgacgc ISO 
accagaaacc acagactgcc ggtgaccaac 240 
acaggaaagc aggtgggacc gatgccccct 300 
ccaaaggcta cactgcagaa caggttgcag 360 
actatgagat cctgggggtg agcagagggg 420 
gcagactggo cctcaaattc cacccagaca 460 
tcaaagccat tggcacagca tatgcggtac 540 
accagttcgg cgatgacaag agccaggcgg 600 
accgtggctt tgaggccgac atctcccctg 660 
gcttcccttc tagtaacgtc cacgtctaca 720 
aaaggcagga ccg 763 



<210> 398 
<211> 633 
<212> DNA 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

ggatacgact cactataggg cggccgcgaa 
ggctccgccc tagccgccgc gtcccagcta 
accctctcgg gcctcggcta cttggactgc 
cggctcggcc cgaggactac gaggcggcgc 
tggccagact cctggagatc gacccgtact 
ggtataagca gtttagccaa attttgaaga 
agttttccag aggctatgaa tcatttggcg 
gcaaagaatg ggccccggga gcagaaggag 
afcccattttc gtacccatac aaaaaactgg 
caaagcagaa taaatctgta ctcgtgcctc 



ttcggcacga ggcacgccta ggcgccctcc 60 
gagctccagc gcccgctcag gccccactcg 120 
ggcggaatat ggcggctccg atgact<Kx:g 180 
tcaatgccgc cctggctgac gtgcccgaac 240 
tgaagcccta cgccgtggac ttccagcgca 300 
acattggaga aaatgaaggt ggtattgata 3€0 
tccacagatg tgctgatggt ggtttatact 420 
ttt ttctt:ac tggagatttt ^atggttgga 480 
attatggaaa atgggagctg tatatcccac 540 
atggatccaa attaaaggta gttattacta 600 
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<210> 399 
<211> 101 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Leu Val Ala Glu Asn Gly Lys Lys Asp Gin Val Ala Gin Leu Asp 
15 10 15 

Asp He Val Asp He Ser Asp Glu He Ser Pro Ser Val Asp Asp Leu 
20 25 30 

Ala Leu Ser He Tyr Pro Pro Met Cys His Leu Thr Val Arg He Asn 
35 40 45 

Ser Ala Lys Leu Val Ser Val Leu Lys Lys Ala Leu Glu lie Thr Lys 
50 55 60 

Ala Ser His Val Thr Pro Gin Pro Glu Asp Ser Trp He Pro Leu Leu 
65 70 75 80 

He Asn Ala He Asp His Cys Met Asn Arg He Lys Glu Leu Thr Gin 
85 90 95 

Ser Glu Leu Glu Leu 
100 



<210> 400 
<211> 222 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 

1 5 10 15 • . 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
20 25 30 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu He Ser Thr . - . 

35 40 45 

o 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 

50 55 60 ^ 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
65 70 75 80 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp laa Glu Ala Trp Phe Thr 
85 90 95 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg <3lu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
100 lt)S 110 

Leu <3ln Met Ser Arg ^r Glu Val Ihr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
115 120 125 



< 

CO 
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Gly Leu Glu lie Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
130 135 140 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 
145 150 155 160 

His lie Gin Ala Leu lie Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
165 170 175 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Gin Glu Tyr Arg Leu Met Asp He 
180 185 190 

Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu He Ala . Tyr Arg Ser Leu Leu Glu Gly 
195 200 205 



Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
210 215 220 



<210> 401 

<211> 91 

<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Leu Glu Asp Glu Gin Lys Met Leu Thr Glu Ser Gly Asp Pro 
15 10 15 

Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Leu Val Asp Pro Leu Thr Thr 
20 25 30 

Val Arg Glu Gin Cys Glu Gin Leu Glu Lys cys Val Lys Ala Arg Glu 
35 40 45 

Arg Leu Glu Leu Cys Asp Glu Arg Val Ser Ser Arg Ser His Thr Glu 
50 55 60 

Glu Asp Cys Thr Glu Glu Leu Phe Asp Phe Leu His Ala Arg Asp His 
65 70 75 80 

Cys Val Ala His Lys Leu Phe Asn Asn Leu Lys 
85 90 



<210> 402 
<211> 254 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Tyr Gin Val Pro Leu Pro Leu Asp Arg Asp Gly Thr lieu Val Arg 
15 10 15 

Leu Arg Phe Thr Met Val Ala Leu Val Thr Val Cys Cys Pro Leu Val 
20 2S 30 

Ala Phe Leu Phe Cys He Leu Trp Ser Leu Leu Phe His Phe Lys Glu 
35 40 . 45 

Thr Thr Ala Thr His Cys 131y Val Pro Asn Tyr Leu Pro Ser Val Ser 
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Ser Ala lie Gly Gly Glu Val Pro Gin Arg Tyr Val Trp Arg Phe Cys 
65 70 75 80 

lie Gly Leu Hie Ser Ala Pro Arg Phe Leu Val Ala Phe Ala Tyr Trp 
85 90 95 

Asn His Tyr Leu Ser Cys Thr Ser Pro Cys Ser Cys Tyr Arg Pro Leu 
100 105 110 

Cys Arg Leu Asn Phe Gly Leu Asn Val Val Glu Asn Leu Ala Leu Leu 
115 120 125 

Val Leu Thr Tyr Val Ser Ser Ser Glu Asp Phe Thr He His Glu Asn 

130 135 140 

Ala Phe He Val Phe He Ala Ser Ser Leu Gly His Met Leu Leu Thr 
145 150 155 160 

Cys He Leu Trp Arg Leu Thr Lys Lys His Thr Val Ser Gin Glu Asp 
165 170 175 

Arg Lys Ser Tyr Ser Trp Lys Gin Arg Leu Phe He He Asn Phe He 
180 185 . 190 

Ser Phe Phe Ser Ala Leu Ala Val Tyr Phe Arg His Asn Met Tyr Cys 
195 200 205 

Glu Ala Gly Val Tyr Thr He Phe Ala He Leu Glu Tyr Thr Val Val 
210 215 220 

Leu Thr Asn Met Ala Phe His Met Thr Ala Trp Trp Asp Phe Gly Asn 
225 230 235 240 

Lys Glu Leu Leu He Thr Ser Gin Pro Glu Glu Lys Arg Phe 
• 245 250 



<210> 403 
<211> 208 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Lys Val Leu Leu Ala Ala Ala Leu He Ala Gly Ser Val Phe Phe 
1 5 10 15 

Leu Leu Leu Pro Gly Pro Ser Ala Ala Asp Glu Lys Lys Lys Gly Pro 
20 25 30 

Lys Val Thr Val Lys Val Tyr Phe Asp Leu Arg He Gly Asp ^lu Asp 
35 40 45 

Val Gly Arg Val He Phe Gly Leu Phe Gly Lys Thr Val Pro Lys Thr 
50 55 60 

Val Asp Asn Phe Val Ala Leu Ala Thr Gly Glu Lys Gly Phe Gly Tyr 
"65 70 75 80 

Lys Asn Ser Lys Phe His Arg Val He Lys Asp Phe Met He Gin Gly 
85 90 95 
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Gly Asp Phe Thr Arg Gly Asp Gly Thr Gly Gly Lys Ser He Tyr Gly 

100 105 110 

Glu Arg Phe Pro Asp Glu Asn Phe Lys Leu Lys His Tyr Gly Pro Gly 

115 120 125 

Trp Val Ser Met Ala Asn Ala Gly Lys Asp Thr Asn Gly Ser Gin Phe 

130 135 140 

Phe He Thr Thr Val Lys Thr Ala Trp Leu Asp Gly Lys His Val Val 

145 150 155 160 

Phe Gly Lys Val Leu Glu Gly Met Glu Val Val Arg Lys Val Glu Ser 

165 170 175 

Thr Lys Thr Asp Ser Arg Asp Lys Pro Leu Lys Asp Val He He Ala 

180 185 190 

Asp Cys Gly Lys He Glu Val Glu Lys Pro Phe Ala He Ala Lys Glu 

195 200 205 



<210> 404 
<211> 492 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Phe Leu Leu Gly Asn Pro Phe Ser Ser Pro Val Gly Gin Arg 
1 5 10 15 

He Glu Lys Ala Thr Asp Gly Ser Leu <51n Ser Glu Asp Trp Ala Leu 
20 25 30 

Asn Met Glu He Cys Asp He He Asn Glu Thr Glu Glu Gly Pro Lys 
35 40 • 45 

Asp Ala Leu Arg Ala Val Lys Lys Arg He Val Gly Asn Lys Asn Phe 
50 55 60 

His Glu Val Met Leu Ala Leu Thr Val Leu <3lu Thr Cys Val Lys Asn 
65 70 75 80 

Cys Gly His Arg Phe His Val Leu Val Ala Ser Gin Asp Phe Val Glu 
85 90 95 

Ser Val Leu Val Arg Thr He Leu Pro Lys Asn Asn Pro Pro Thr He 
100 105 110 

Val His Asp Lys Val Leu Asn Leu He Gin Ser Trp Ala Asp Ala Phe 
115 120 125 

Arg Ser Ser Pro Asp Leu Thr Gly Val Val Thr He Tyr Glu Asp Leu 
130 135 140 

Arg Arg Lys Gly Leu Glu Phe Pro Met Thr Asp Leu Asp Met Leu Ser 
145 150 15S 160 

Pro He His Thr Pro Gin Arg Thr Val Phe Asn Ser Glu Hbr Gin Ser 
165 170 175 
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180 185 190 

Gin His Ala Ala Pro Leu Pro Ala Pro Pro lie Leu Ser Gly Asp Thr 
195 200 205 

Pro lie Ala Pro Thr Pro Glu Gin lie Gly Lys Leu Arg Ser Glu Leu 
210 215 220 

Glu Met Val Ser Gly Asn Val Arg Val Met Ser Glu Met Leu Thr Glu 
225 230 235 240 

Leu Val Pro Thr Gin Ala Glu Pro Ala Asp Leu Glu Leu Leu Gin Glu 
245 250 255 

Leu Asn Arg Thr Cys Arg Ala Met Gin Gin Arg Val Leu Glu Leu lie 
260 265 270 

Pro Gin lie Ala Asn Glu Gin Leu Thr Glu t3lu Leu Leu lie Val Asn 
275 280 285 

Asp Asn Leu Asn Asn Val Phe Leu Arg His Glu Arg Phe Glu Arg Phe 
290 295 300 

Arg Thr Gly Gin Thr Thr Lys Ala Pro Ser Glu Ala Glu Pro Ala Ala 
305 310 315 320 

Asp Leu lie Asp Met Gly Pro Asp Pro Ala Ala Thr Gly Asn Leu Ser 
325 330 335 

Ser Gin Leu Ala Gly Met Asn Leu Gly Ser Ser Ser Val Arg Ala Gly 
340 345 350 

Leu Gin Ser Leu Glu Ala Ser Gly Arg Leu Glu Asp Glu Phe Asp Met 
355 360 365 

Phe Ala Leu Thr Arg Gly Ser Ser Leu Ala Asp Gin Arg Lys Glu Val 
370 375 380 

Lys Tyr Glu Ala Pro Gin Ala Thr Asp Gly Leu Ala t31y Ala Leu Asp 
385 390 395 400 

Ala Arg Gin Gin Ser Thr Gly Ala lie Pro Val Thr <31n Ala Cys Leu 
405 410 415 

Met Glu Asp He Glu Gin Trp Leu Ser Thr Asp Val Gly Asn Asp Ala 
420 425 430 

Glu Glu Pro Lys Gly Val Thr Ser Glu Glu Phe Asp Lys Phe Leu Glu 
435 440 445 

Glu Arg Ala Lys Ala Ala Asp Arg Leu Pro Asn Leu Ser Ser Pro Ser 
450 455 460 

Ala Glu Gly Pro Pro Gly Pro Pro Ser Gly Pro Ala Pro Arg Lys Lys 
465 470 475 480 

Thr Gin Glu Lys Asp Asp Asp Met Leu Phe Ala Leu 
485 490 



<210> 405 
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<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asn Ser Leu Val Ser Trp Gin Leu Leu Leu Phe Leu Cys Ala Thr 
15 10 15 

His Phe Gly Glu Pro Leu Glu Lys Val Ala Ser Val Gly Asn Ser Arg 
20 25 30 

Pro Thr Gly Gin Gin Leu Glu Ser Leu Gly Leu Leu Ala Pro Gly Glu 
35 40 45 

Gin Ser Leu Pro Cys Thr Glu Arg Lys Pro Ala Ala Thr Ala Arg Leu 
50 55 60 

Ser Arg Arg Gly Thr Ser Leu Ser Pro Pro Pro Glu Ser Ser Gly Ser 
65 70 75 80 

Arg Gin Gin Pro Gly Leu Ser Ala Pro His Ser Arg Gin lie Pro Ala 
85 90 95 

Pro Gin Gly Ala Val Leu Val Gin Arg Glu Lys Asp Leu Pro Asn Tyr 
100 105 110 

Asn Trp Asn Ser Phe Gly Leu Arg Phe Gly Lys Arg Glu Ala Ala Pro 
115 120 125 

Gly Asn His Gly Arg Ser Ala Gly Arg Gly Trp Gly Ala Gly Ala Gly 
130 135 140 

Gin 
145 



t 

<210> 406 

<211> 51 

<212> PRT. 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Phe Arg lie Glu Gly Leu Ala Pro Lys Leu Asp Pro Glu Glu Met 
1 5 10 15 

Lys Arg Lys Met Arg Glu Asp Val lie Ser Ser lie Arg Asn Phe Leu 
20 25 30 

lie Tyr Val Ala Leu Leu Arg Val Thr Pro Phe lie Leu Lys Lys Leu 
35 40 45 

Asp Ser lie 
50 



<210> 407 
<211> 141 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 
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15 10 15 

Asp Cys His Arg Lys Ala Tyr Ser Thr Thr Ser He Ala Ser Val Ala 
20 25 30 

Gly Leu Thr Ala Ala Ala Tyr Arg Val Thr Leu Asn Pro Pro Gly Thr 
35 40 45 

Phe Leu Glu Gly Val Ala Lys Val Gly Gin Tyr Thr Phe Thr Ala Ala 
50 55 60 

Ala Val Gly Ala Val Phe Gly Leu Thr Thr Cys He Ser Ala His Val 
65 70 75 80 

Arg Glu Lys Pro Asp Asp Pro Leu Asn Tyr Phe Leu Gly Gly Cys Ala 
85 90 95 

Gly Gly Leu Thr Leu Gly Ala Arg Thr His Asn Tyr Gly He Gly Ala 
100 105 110 

Ala Ala Cys Val Tyr Phe Gly He Ala Ala Ser Leu Val Lys Met Gly 
115 120 125 

Arg Leu Glu Gly Trp Glu Val Phe Ala Lys Pro Lys Val 
130 135 140 



<210> 408 
<211> 262 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ser Glu Ser Gly Lys Leu Trp Gly Gly Arg Phe Val Gly Ala 
15 10 15 

Val Asp Pro He Met Glu Lys Phe Asn Ala Ser He Ala Tyr Asp Arg 
20 25 30 

His Leu Trp Glu Val Asp Val Gin Gly Ser Lys Ala Tyr Ser Arg Gly 
35 40 45 

>- 

Leu Glu Lys Ala Gly Leu Leu Thr Lys Ala Glu Met Asp Gin He Leu CX^ 
SO 55 60 Q 



His Gly Leu Asp Lys Val Ala Glu Glu Trp Ala Gin ^ly Thr Phe Lys 
65 70 75 . 80 

Leu Asn Ser Asn Asp Glu Asp He His Thr Ala Asn Glu Arg Arg Leu 
85 90 9S 



O 



CQ 



Lys Glu Leu He Gly Ala Thr Ala Gly Lys Leu His iSir Gly Arg Ser ^ 
100 105 110 

Arg Asn Asp Gin Val Val Thr Asp. Leu Arg Leu Trp Met Arg <3ln Thr 

115 120 125 OO 

Cys Ser Thr Leu Ser Gly Leu Leu Trp Glu Leu Il« Arg Thr Met Val 
130 135 140 

Asp Arg Ala Glu Ala <51u Arg Asp Val Leu Phe Pro <3ly Tyr Thr Eis 

icre l^n 



wo »3/()58021 



209/390 



PCT/EWI3/00270 



Leu Gin Arg Ala Gin Pro lie Arg Trp Ser His Trp lie Leu Ser His 
165 170 175 

Ala Val Ala Leu Thr Arg Asp Ser Glu Arg Leu Leu Glu Val Arg Lys 

180 185 190 

Arg lie Asn Val Leu Pro Leu Gly Ser Gly Ala lie Ala Qly Asn Pro 
195 200 205 

Leu Gly Val Asp Arg Glu Leu Leu Arg Ala Gly Glu Thr Ser Cys Pro 
210 215 220 

Ser Ser Pro Gly Arg lie Thr Leu Ser Thr Arg Gin Asp Leu Gin Thr 
225 230 235 240 

His Leu Lys Pro Glu Gly Arg Gly Leu Trp Leu Leu Val Lys Pro Ser . 

245 250 255 



Phe He Ala Tyr Gly His 
260 



<210> 409 
<211> 400 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser Ser Ala Thr Ser Ser Phe <3ly 
15 10 15 

<3ly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe Gly Pro Gly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Ala Tyr Gly -Gly Gly 
50 55 60 



Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr 3Lieu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr lie Glu Asn Ser Arg He Val Leu Gin He Asp Asn Ala Arg hen 
145 ISO 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
1€5 170 175 



o 

UJ 



5 

c7S 
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Met Ser Val Glu Ala Asp lie Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin lie Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu lie Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Qly Thr Asp Leu Ala Lys lie Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu <3ln 
275 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu lie Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 

325 330 335 

His lie Gin Ala Leu lie Ser Gly lie Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 350 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Gin Glu Tyr Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

lie Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu lie Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
385 390 395 400 



Val Tyr Val Pro Thr Val Phe Olu Asn Tyr Val Ala Asp lie Glu Val 
35 40 45 

Asp Gly liys Gin Val Glu Leu Ala Leu Trp Asp Thr Ala Gly -Gin Glu 
50 55 -60 



<210> 410 
<211> 196 

<212> PRT ( % 

<213> Homo sapiens 

ULJ 

<400> 1 »J 
Met Ala Ala He Arg Lys Lys Leu Val Val Val Gly Asp Gly Ala Cys CQ 
15 10 15 



5 



Gly Lys Thr Cys Leu Leu He Val Phe Ser Lys Asp Glu Phe Pro Glu 
20 25 30 



CO 
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65 70 75 80 

Leu Met Cys Phe Ser Val Asp Ser Pro Asp Ser Leu Glu Asn lie Pro 
85 90 95 

Glu Lys Trp Val Pro Glu Val Lys His Phe Cys Pro Asn Val Pro lie 
100 105 110 

lie Leu Val Ala Asn Lys Lys Asp Leu Arg Ser Asp Glu His Val Arg 
115 120 125 

Thr Glu Leu Ala Arg Met Lys Gin Glu Pro Val Arg Thr Asp Asp Gly 
130 ■ 135 140 

Arg Ala Met Ala Val Arg lie Gin Ala Tyr Asp Tyr Leu Glu Cys Ser 
145 150 155 160 

Ala Lys Thr Lys Glu Gly Val Arg Glu Val Phe Glu Thr Ala Thr Arg 
165 170 175 

Ala Ala Leu Gin Lys Arg Tyr Gly Ser Gin Asn Gly Cys lie Asn Cys 
180 185 190 

Cys Lys Val Leu 
195 



<210> 411 
<211> 142 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Leu Ser Pro Ala Asp Lys Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp Gly 
15 10 15 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
20 2S 30 

Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu Ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 €0 

Asp Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala /\ 
65 70 75 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 90 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr Leu Ala Ala 
100 105 110 



O 
O 

UJ 



< 



His Leu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 

115 120 125 ^ 

CO 

i>he Leu Ala Ser Val Ser Thr Val Leu Thr Ser Lys Tyr Arg 
130 135 14D 
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<210> 412 
<211> 236 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Val Glu Gly Cys Thr Lys Cys lie Lys Tyr Leu Leu Phe Val 
15 10 15 



Phe Asn Phe Val Phe Trp Leu Ala Gly Gly Val He Leu Gly Val Ala 
20 25 30 

Leu Trp Leu Arg His Asp Pro Gin Thr Thr Asn Leu Leu Tyr Leu Glu 
35 40 45 

Leu Gly Asp Lys Pro Ala Pro Asn Thr Phe Tyr Val Gly He Tyr He 
50 55 60 

Leu He Ala Val Gly Ala Val Met Met Phe Val Gly Phe Leu Gly Cys 
65 70 75 80 

Tyr Gly Ala He Gin Glu Ser Gin Cys Leu Leu Gly Thr Phe Phe Thr 
85 90 95 

Cys Leu Val He Leu Phe Ala Cys Glu Val Ala Ala Gly He Trp Gly 
100 105 110 

Phe Val Asn Lys Asp Gin He Ala Lys Asp Val Lys Gin Phe Tyr Asp 
115 120 125 

Gin Ala Leu Gin Gin Ala Val Val Asp Asp Asp Ala Asn Asn Ala Lys 
130 135 140 

Ala Val Val Lys Thr Phe His Glu Thr Leu Asp Cys Cys <3ly Ser Ser 
145 150 155 160 

Thr Leu Thr Ala Leu Thr Thr Ser Val Leu Lys Asn Asn Leu Cys Pro 
165 170 175 

Ser Gly Ser Asn He He Ser Asn Leu Phe Lys Glu Asp <:!ys His Gin 
180 185 190 

Lys He Asp Asp Leu Phe Ser Gly Lys Leu Tyr Leu He Gly He Ala 
195 200 205 

Ala He Val Val Ala Val He Met He Phe Glu Met He Leu Ser Met 
210 215 220 

Val Leu Cys Cys Gly He Arg Asn Ser Ser Val Tyr IXJ 
225 230 235 ^ 



< 



<210> 413 
<211> 375 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens | 

CO 

<400> 1 LJLJ 
Met Asp Asp Asp H« Ala Ala Leu Val Val Asp Asn Gly Ser -Gly Met 

1 5 10 15 ' 
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20 



25 



30 



Ser He Val Gly Arg Pro Arg His Gin Gly Val Met Val Gly Met Gly 
35 40 45 

Gin Lys Asp Ser Tyr Val Gly Asp Glu Ala Gin Ser Lys Arg Gly He 
50 55 €0 

Leu Thr Leu Lys Tyr Pro He Glu His Gly He Val Thr Asn Trp Asp 
65 70 75 60 

Asp Met Glu Lys He Trp His His Thr Phe Tyr Asn Glu Leu Arg Val 
85 90 95 

Ala Pro Glu Glu His Pro Val Leu Leu Thr Glu Ala Pro Leu Asn Pro 
100 105 110 

Lys Ala Asn Arg Glu Lys Met Thr Gin He Met Phe Glu Thr Phe Asn 
115 120 125 

Thr Pro Ala Met Tyr Val Ala He Gin Ala Val Leu Ser Leu Tyr Ala 
130 135 140 

Ser Gly Arg Thr Thr Gly He Val Met Asp Ser Gly Asp Gly Val Thr 
145 150 155 160 

His Thr Val Pro He Tyr Glu Gly Tyr Ala Leu Pro His Ala He Leu 
165 170 175 

Arg Leu Asp Leu Ala Gly Arg Asp Leu Thr Asp Tyr Leu Met Lys He 
180 185 190 

Leu Thr Glu Arg Gly Tyr Ser Phe Thr Thr Thr Ala Glu Arg Glu He 
195 200 205 

Val Arg Asp He Lys Glu Lys Leu Cys Tyr Val Ala Leu Asp Phe Glu 
210 215 220 

Gin Glu Met Ala Thr Ala Ala Ser Ser Ser Ser Leu Glu Lys Ser Tyr 
225 230 235 240 

Glu Leu Pro Asp Gly Gin Val He Thr He <3ly Asn Glu Arg Phe Arg 



Gly He His Glu Thr Thr Phe Asn Ser He Met Lys Cys Asp Val Asp 
275 280 285 

He Arg Lys Asp Leu Tyr Ala Asn Thr Val Leu Ser Gly Gly Thr Thr 
290 295 300 

Met Tyr Pro Gly He Ala Asp Arg Met Gin Lys Glu He Thr Ala Leu 
305 310 315 320 

Ala Pro Ser Thr Met Lys He Lys He He Ala Pro Pro Glu Arg Lys 
325 33t) 335 

Tyr Ser Val Trp He t3ly Gly Ser He Leu Ala Ser Leu Ser Thr Phe 



245 



250 



255 



Cys Pro Glu Ala Leu Phe Gin Pro Ser Phe Leu Gly Met Glu Ser Cys 
260 265 270 



340 



345 



350 
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355 



360 



365 



lie Val His Arg Lys Cys Phe 
370 375 



<210> 414 
<211> 209 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gly Gly Arg Gly Leu Leu Gly Arg Glu Thr Leu Gly Pro Gly 
15 10 15 

Gly Gly Cys Ser Gly Glu Gly Pro Leu Cys Tyr Trp Pro Pro Pro Gly 
20 25 30 

Ser Pro Pro Ala Pro Ser Leu Arg Ala Ser Leu Pro Leu Glu Pro Pro 
35 40 45 

Arg Cys Pro Leu Arg Ser Cys Ser Leu Pro Arg Ser Ala Cys Leu Cys 
50 55 60 

Ser Arg Asn Ser Ala Pro Gly Ser Cys Cys Arg Pro Trp Ala Ser Leu 
65 70 75 80 

Trp Ser Glu Pro Pro Pro Ser Pro Ser Ser Gin Pro Ala Pro Pro Met 
85 90 95 

Tyr lie Trp Thr Leu Ser Cys Ala Pro Ala Ala Ser Trp Ala Pro Val 
100 105 110 

Thr His Trp Thr Asp His Pro Leu Pro Pro Leu Pro Ser Pro Leu Leu 
115 120 125 

Pro Thr Arg Leu Pro Asp Asp Tyr lie I la Leu Pro Thr Asp Ijeu Arg 
130 135 140 

Cys His Ser His Arg His Pro Ser His Pro Thr Asp Arg Leu Leu Leu 
145 150 155 160 

Leu Val lie Trp Thr His Leu Gly Gly lie Trp Ala t31y His Ser Pro 
165 170 175 

Trp Thr Val lie Gin Thr Ala Gly Arg Pro Pro Arg Asp Leu Ser Pro 
180 185 190 

Ser Ala Arg Pro lie Ser Ser Pro Pro Pro Glu Thr Ser Cys Val Leu 

195 200 205 

Ala 



<210> 415 
<211> 400 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Ma4- ntV-^ -eoi- T\n- Ce>'v n*%rr- Avn-t n'\'r% Co^ Oa<v- 7vT-a t*\nir fioT" «3oT» T»io Hlv 
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1 



5 



10 



15 



Gly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe Gly Pro Qly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Ala Tyr Gly Gly Gly 
50 55 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ma Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr He Glu Asn Ser Arg He Val Leu Gin He Asp Asn Ala Arg Leu 
145 150 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu <3ln Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

t 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

-Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu lie Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

<31u Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg -Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
275 280 2BS 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu <3lu He Glu Leu Gin Ser <3ln Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
30S 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Olu Thr -Glu Ala Arg Phe Gly Ala -Gin Leu Ala 



325 



330 



33S 
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340 345 350 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Qln Glu Tyr Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

He Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu He Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 

390 395 400 



385 



<210> 416 
<211> 142 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

Met°val Leu Ser Pro Ala Asp Lys Thr Asn Val Lys Ala Ala Trp Gly 
1 5 10 15 

Lys Val Gly Ala His Ala Gly Glu Tyr Gly Ala Glu Ala Leu Glu Arg 
20 25 30 

Met Phe Leu Ser Phe Pro Thr Thr Lys Thr Tyr Phe Pro His Phe Asp 
35 40 45 

Leu ser His Gly Ser Ala Gin Val Lys Gly His Gly Lys Lys Val Ala 
50 55 60 

ASP Ala Leu Thr Asn Ala Val Ala His Val Asp Asp Met Pro Asn Ala 
65 70 75 80 

Leu Ser Ala Leu Ser Asp Leu His Ala His Lys Leu Arg Val Asp Pro 
85 90 95 

Val Asn Phe Lys Leu Leu Ser His Cys Leu Leu Val Thr Leu Ala Ala 
100 105 110 

His Leu Pro Ala Glu Phe Thr Pro Ala Val His Ala Ser Leu Asp Lys 
115 120 125 

Phe Leu Ala Ser Val Ser Thr Val Leu Thr Ser Lys Tyr Arg 
130 135 140 



<210> 417 
<211> 216 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



O 

o 



<400> 1 . »n- —3 

Met Leu Arg Leu Ser Glu Arg Asn Met Lys Val Leu Leu Ala Ala ^ 



15 10 

Leu He Ala Gly Ser Val Phe Phe Leu Leu ieu Pro I31y Pro Ser Ala 

20 25 30 ^ 

Ala Asp Glu Lys Lys Lys Gly Pro Lys Val Thr Val Lys Val Tyr Pb& 
35 40 45 



< 
CO 
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Asp Leu Arg He Gly Asp Glu Asp Val Gly Arg Val He Phe Gly Leu 
50 55 60 

Phe Gly Lys Thr Val Pro Lys Thr Val Asp Asn Phe Val Ala Leu Ala 
65 70 75 80 

Thr Gly Glu Lys Gly Phe Gly Tyr Lys Asn Ser Lys Phe His Arg Val 
85 90 95 

He Lys Asp Phe Met He Gin Gly Gly Asp Phe Thr Arg Gly Asp Gly 
100 105 110 

Thr Gly Gly Lys Ser He Tyr Gly Glu Arg Phe Pro Asp Glu Asn Phe 
115 120 125 

Lys Leu Lys His Tyr Gly Pro Gly Trp Val Ser Met Ala Asn Ala Gly 
130 135 140 

Lys Asp Thr Asn Gly Ser Gin Phe Phe He Thr Thr Val Lys Thr Ala 
145 150 155 160 

Trp Leu Asp Gly Lys His Val Val Phe Gly Lys Val Leu Glu Gly Met 
165 170 175 

Glu Val Val Arg Lys Val Glu Ser Thr Lys Thr Asp Ser Arg Asp Lys 
180 185 190 

Pro Leu Lys Asp Val He He Ala Asp Cys Gly Lys He Glu Val Glu 
195 200 205 

Lys Pro Phe Ala He Ala Lys Glu 
210 215 



<210> 418 
<211> 311 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Pro Ala Pro Arg Ala Pro Arg Ala Leu Ala Ala Ala Ala Pro Ala 
15 10 15 

Ser Gly Lys Ala Lys Leu Thr His Pro Gly Lys Ala He Leu Ala Gly 

20 25 30 ex.. 

Gly Leu Ala Gly Gly He Glu He Cys He Thr Phe Pro Thr Glu Tyr 
35 40 45 

Val Lys Thr Gin Leu Gin Leu Asp Glu Arg Ser His Pro Pro Arg Tyr 
50 55 €0 

Arg Gly He Gly Asp Cys Val Arg Gin Thr Val Arg Ser His -Gly Val 
65 70 75 ^0 ^ 

Leu Gly Leu Tyr Arg Gly Leu *Ser Ser Leu Leu Tyr Gly Ser He Pro 
85 90 95 

CO 

Lys Ala Ala Val Arg Phe Gly Met Phe -Glu Phe Leu Ser Asn His Met UJ 
100 105 110 



o 

LU 
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115 120 125 

Leu Gly Ala Gly Val Ala Glu Ala Val Val Val Val Cys Pro Met Glu 
130 135 140 

Thr He Lys Val Lys Phe He His Asp Gin Thr Ser Pro Asn Pro Lys 
145 150 155 160 

Tvr Arg Gly Phe Phe His Gly Val Arg Glu He Val Arg Glu Gin Gly 
165 170 175 

Leu Lys Gly Thr Tyr Gin Gly Leu Thr Ala Thr Val Leu Lys Gin <3ly 
180 1B5 190 

Ser Asn Gin Ala He Arg Phe Phe Val Met Thr Ser Leu Arg Asn Trp 
195 200 205 

Tyr Arg Gly Asp Asn Pro Asn Lys Pro Met Asn Pro Leu He Thr Gly 
210 215 220 

val Phe Gly Ala He Ala Gly Ala Ala Ser Val Phe Gly Asn Thr Pro 
225 230 235 240 

Leu Asp Val He Lys Thr Arg Met Gin Gly Leu -Glu Ala His Lys Tyr 
245 250 255 

Arg Asn Thr Trp Asp Cys Gly Leu <31n He Leu Lys Lys Glu Gly Leu 
260 265 270 

Lys Ala Phe Tyr Lys Gly Thr Val Pro Arg Leu Gly Arg Val Cys Leu 
275 280 285 

Asp Val Ala He Val Phe Val He Tyr Asp Glu Val Val Lys Leu Leu 
290 295 300 

Asn Lys Val Trp hye Thr Asp 
310 



<210> 419 
<211> 173 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Met Ala Ser Leu Gly Ala Leu Ala Leu Leu Leu Leu Ser 
1 5 10 15 

ser Leu Ser Arg Cys Ser Ala Glu Ala Cys Leu Glu Pro Gin He Thr 
20 25 30 

Pro Ser Tyr Tyr Thr Thr Ser Asp Ala Val He Ser Thr Glu Thr Val 
35 40 45 

Phe He Val Glu He Ser Leu Thr "Cys Lys Asn Arg Val Gin Asn Met 
SO 55 60 

Ala Leu Tyr Ala Asp Val -Gly Gly iys Gin Phe Pro Val Thr Arg Gly 
€5 70 75 80, 

Gin Asp Val Gly Arg Tyr Gin Val Ser Trp Ser Leu Asp His Lys Ser 
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Ala His Ala Gly Thr Tyr Glu Val Arg Phe Phe Asp Glu Glu Ser Tyr 
100 105 110 

Ser Leu Leu Arg Lys Ala Gin Arg Asn Asn Glu Asp lie Ser lie lie 
115 120 125 

Pro Pro Leu Phe Thr Val Ser Val Asp His Arg Gly Thr Trp Asn Gly 
130 135 140 

Pro Trp Val Ser Thr Glu Val Leu Ala Ala Ala lie Gly Leu Val He 
145 150 155 160 

Tyr Tyr Leu Ala Phe Ser Ala Lys Ser His He Gin Ala 
165 170 



<210> 420 
<211> 141 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Pro Lys Val Phe Arg Gin Tyr Trp Asp He Pro Asp Gly Thr 
15 10 15 

Asp Cys His Arg Lys Ala Tyr Ser Thr Thr Ser He Ala Ser Val Ala 
20 25 30 

Gly Leu Thr Ala Ala Ala Tyr Arg Val Thr Leu Asn Pro Pro Gly Thr 
35 40 45 

Phe Leu Glu Gly Val Ala Lys Val Gly Gin Tyr Thr Phe Thr Ala Ala 
50 55 60 

Ala Val Gly Ala Val Phe Gly Leu Thr Thr Cys He Ser Ala His Val 
65 70 75 80 

Arg Glu Lys Pro Asp Asp Pro Leu Asn Tyr Phe Leu Gly Gly "Cys Ala 
85' 90 95 

Gly Gly Leu Thr Leu Gly Ala Arg Thr His Asn Tyr Gly He Gly Ala 
100 105 110 

Ala Ala Cys Val Tyr Phe Gly He Ala Ala Ser Leu Val Lys Met Gly 

115 120 125 LU 

Arg Leu Glu Gly Trp Glu Val Phe Ala Lys Pro Lys Val 
130 135 140 



5 
< 



<210> 421 
<211> 260 

<212> PRT I— - 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Arg Pro Glu Asp Arg Met Phe His He Arg Ala Val lie Leu Arg 
1 S 10 15 
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20 



25 30 



LyB Ala Asp His Val Ser Thr Tyr Ala Ala Phe Val Gin Thr His Arg 
35 40 45 

Pro Thr Gly Glu Phe Met Phe Glu Phe Asp Glu Asp Glu Met Phe Tyr 
50 55 60 

Val Asp Leu Asp Lys Lys Glu Thr Val Trp His Leu Glu Glu Phe Gly 
65 70 75 80 

Gin Ala Phe Ser Phe Glu Ala Gin Gly Gly Leu Ala Asn He Ala He 
85 90 95 

Leu Asn Asn Asn Leu Asn Thr Leu He Gin Arg Ser Asn His Thr Gin 
100 105 110 

Ala Thr Asn Asp Pro Pro Glu Val Thr Val Phe Pro Lys Glu Pro Val 
115 120 125 

Glu Leu Gly Gin Pro Asn Thr Leu He Cys His He Asp Lys Phe Phe 
130 135 140 

Pro Pro Val Leu Asn Val Thr Trp Leu Cys Asn Gly Glu Leu Val Thr 
145 150 155 1€0 

Glu Gly Val Ala Glu Ser Leu Phe Leu Pro Arg Thr Asp Tyr Ser Phe 
165 170 175 

His Lys Phe His Tyr Leu Thr Phe Val Pro Ser Ala Glu Asp Phe Tyr 
180 185 190 

Asp Cys Arg Val Glu His Trp Gly Leu Asp Gin Pro Leu Leu Lys His 
195 200 205 

Trp Glu Ala Gin Glu Pro He Gin Met Pro Glu Thr Thr <31u rhz Val 
210 215 220 

Leu Cys Ala Leu Gly Leu Val Leu Gly Leu Val Gly He He Val Gly 
225 230 235 240 

Thr Val Leu He He Lys Ser Leu Arg Ser Gly His Asp Pro Arg Ala 
245 250 255 

Gin Gly Thr Leu 
260 



<210> 422 
<211> 199 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Asn Met Glu Lys His Leu Phe Asn Leu -Lys Phe Ala Ala Lys 
15 10 IS 

Glu Leu ^r Arg Ser Ala Lys Lys Cys Asp iys Glu <51u Lys Ala <31u 
20 25 30 



Lys Ala Lys He Lys Lys Ala He Gin Lys Gly Asn Met Glu Val Ala 
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Arg He His Ala Glu Asn Ala He Arg Gin Lys Asn Gin Ala Val Asn 
50 55 60 

Phe Leu Arg Met Ser Ala Arg Val Asp Ala Val Ala Ala Arg Val Gin 
65 70 75 80 

Thr Ala Val Thr Met Gly Lys Val Thr Lys Ser Met Ala Qly Val Val 
85 90 95 

Lys Ser Met Asp Ala Thr Leu Lys Thr Met Asn Leu Glu Lys He Ser 
100 105 110 

Ala Leu Met Asp Lys Phe Glu His Gin Phe Glu Thr Leu Asp Val Gin 
115 120 125 

Thr Gin Gin Met Glu Asp Thr Met Ser Ser Thr Thr Thr Leu Thr Thr 
130 135 140 

Pro Gin Asn Gin Val Asp Met Leu Leu Gin Glu Met Ala Asp Glu Ala 
145 150 155 160 

Gly Leu Asp Leu Asn Met Glu Leu Pro Gin Gly Gin Thr Gly Ser Val 
165 170 175 

Gly Thr Ser Val Ala Ser Ala Glu Gin Asp Glu Leu Ser Gin Arg Leu 
180 185 190 

Ala Arg Leu Arg Asp Gin Val 
195 



<210> 423 
<211> 185 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Gin Lys Asp Gin Gin Lys Asp Ala Glu Ala Glu Gly Leu 
15 10 15 

Ser Gly Thr Thr Leu Leu Pro Lys Leu He Pro Ser Gly Ala Gly Arg 

20 25 30 ^ 

O 

Glu Trp Leu Glu Arg Arg Arg Ala Thr He Arg Pro Trp Ser Thr Phe £ \ 

35 40 45 ^ 



Val Asp Gin Gin Arg Phe Ser Arg Pro Arg Asn Leu Gly Glu Leu -Cys 
50 55 60 

Gin Arg Leu Val Arg Asn Val Glu Tyr Tyr Gin Ser Asn Tyr Val Phe 
65 70 7S 80 



Val Phe Leu Gly Leu He Leu Tyr Cys Val Val Thr Ser Pro Met Leu 

85 90 95 J 

CO 

Leu Val Ala Leu Ala Val Phe Phe Gly Ala Cys Tyr He Leu Tyr Leu UJ 
.100 lOS 110 

Arg Thr Leu <3lu Ser Lys Leu Val Leu Phe Gly Arg Glu Val Ser Pro 
115 120 125 
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Ala His Gin Tyr Ala Leu Ala Gly Gly He Ser Phe Pro Phe Phe Trp 
130 135 140 

Leu Ala Gly Ala Gly Ser Ala Val Phe Trp Val Leu Gly Ala Thr Leu 
145 150 155 160 

Val Val He Gly Ser His Ala Ala Phe His Gin He Glu. Ala Val Asp 
165 170 175 

Gly Glu Glu Leu Gin Met Glu Pro Val 
180 185 



<210> 424 
<211> 227 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Met Gly Gly Glu Ser Ala Asp Lys Ala Thr Ala Ala Ala Ala Ala 
15 10 15 

Ala Ser Leu Leu Ala Asn Gly His Asp Leu Ala Ala Ala Met Ala Val 
20 25 30 

Asp Lys Ser Asn Pro Thr Ser Lys His Lys Ser Gly Ala Val Ala Ser 
35 40 45 

Leu Leu Ser Lys Ala Glu Arg Ala Thr Glu Leu Ala Ala Glu Gly Gin 
50 55 60 

Leu Thr Leu Gin Gin Phe Ala Gin Ser Thr Glu Met Leu Lys Arg Val 
65 70 75 80 

Val Gin Glu His Leu Pro Leu Met Ser Glu Ala Gly Ala Gly Leu Pro 
85 90 95 

Asp Met Glu Ala Val Ala Gly Ala Glu Ala Leu Asn Gly Gin Ser Asp 
100 105 110 

Phe Pro Tyr Ijeu Gly Ala Phe Pro He Asn Pro Gly Leu Phe He Met 
115 120 125 

Thr Pro Ala Gly Val Phe Leu Ala Glu Ser Ala Leu His Met Ala Gly 
130 135 140 

Leu Ala Glu Tyr Pro Met Gin Gly Glu Leu Ala Ser Ala He Ser Ser 
145 150 155 1€0 

Gly Lys Lys Lys Arg Lys Arg Cys Gly Met Cys Ala Pro <Vs Arg Arg 
165 170 175 

Arg He Asn Cys Glu Gin Cys Ser Ser Cys Arg Asn Arg Lys Thr <31y 
180 185 190 

His Gin He Cys Lys Phe Arg Lys Cys <31u <31u Leu Lys Lys Lys Pro 
195 200 205 

Ser Ala Ala Leu ^lu Lys Val Met Leu Pro Thr Gly Ala Ala Phe Arg 
210 215 220 
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225 



<210> 425 
<211> 328 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Net Ala Ala Gly lie Val Ala Ser Arg Arg Leu Arg Asp Leu Leu Thr 
1 5 10 15 

Arg Arg Leu Thr Gly Ser Asn Tyr Pro Gly Leu Ser lie Ser Leu Arg 
20 25 30 

Leu Thr Gly Ser Ser Ala Gin Glu Glu Ala Ser Gly Val Ala Leu Gly 
35 40 45 

Glu Ala Pro Asp His Ser Tyr Glu Ser Leu Arg Val Thr Ser Ala Gin 
50 55 60 

Lys His Val Leu His Val Gin Leu Asn Arg Pro Asn Lys Arg Asn Ala 
65 70 75 80 

Met Asn. Lys Val Phe Tarp Arg Glu Met Val Glu Cys Phe Asn Lys He 
85 90 95 

Ser Arg Asp Ala Asp Cys Arg Ala Val Val He Ser Gly Ala Gly Lys 
100 105 110 

Met Phe Thr Ala Gly He Asp Leu Met Asp Met Ala Ser Asp He Leu 
115 120 125 

Gin Pro Lys Gly Asp Asp Val Ala Arg He Ser Trp Tyr Leu Arg Asp 
130 135 140 

He He Thr Arg Tyr Gin Glu Thr Phe Asn Val He Glu Arg Cys Pro 
145 150 155 160 

Lys Pro Val He Ala Ala Val His Gly Gly Cys He Gly Gly Gly Val 
165 170 175 

Asp Leu Val Thr Ala Cys Asp He Arg Tyr Cys Ala Gin Asp Ala Phe 
180 185 190 

Phe Gin Val Lys Glu Val Asp Val Gly Leu Ala Ala Asp Val Gly Thr 
195 200 205 

Leu Gin Arg Leu Pro Lys Val He Gly Asn Gin Ser Leu Val Asn Glu 
210 215 220 

Leu Ala Phe Thr Ala Arg Lys Met Met Ala Asp Glu Ala Leu Gly Ser 
225 230 235 240 

Gly Leu Val Ser Arg Val Phe Pro Asp Lys Glu Val Met Leu Asp Ala 
245 250 255 

Ala Leu Ala Leu Ala Ala Glu He Ser -Ser Lys Ser -Pro Val Ala Val 
2€0 265 27:0 

Gin Ser Thr Lys Val Asn Leu Leu Tyr Ser Arg Asp His Ser Val Ala 



a. 

o 

O 

CD 

< 

CO 

LLJ 
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Glu Ser Leu Asn Tyr Val Ala Ser Trp Asn Met Ser Met Leu Gin Thr 
290 295 300 

Gin Asp Leu Val Lys Ser Val Gin Ala Thr Thr Glu Asn Lys Glu Leu 
305 310 315 320 

Lys Thr Val Thr Phe Ser Lys Leu 
325 



<210> 426 
<211> 323 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Leu Ala He He Thr Lys Met Thr Leu Thr <3ln Val Ser Thr Trp 
1 5 10 15 

Phe Ala Asn Ala Arg Arg Leu Lys Lys Glu Asn Lys Met Thr Trp 
20 25 30 

Ala Pro Arg Asn Lys Ser Glu Asp Glu Asp Glu Asp Glu Gly Asp Ala 
35 40 45 

Thr Arg Ser Lys Asp Glu Ser Pro Asp Lys Ala Gin Glu Gly Thr Glu 
50 55 60 

Thr Ser Ala Glu Asp Glu Gly He Ser Leu His Val Asp Ser Leu Thr 
65 70 75 80 

Asp His Ser -Cys Ser Ala Glu Ser Asp Gly Glu Lys Leu Pro Cys Arg 
85 90 95 

Ala Gly Asp Pro Leu Cys Glu Ser Gly Ser Asp Cys Lys Asp Lys Tyr 
100 105 110 

Asp Asp Leu Glu Asp Asp Glu Asp Asp Asp -Glu Glu Gly Glu Arg Gly 
115 120 125 

Leu Ala Pro Pro Lys Pro Val Thr Ser Ser Pro Leu Thr Gly Leu Glu 
130 135 140 

Ala Pro Leu Leu Ser Pro Pro Pro Glu Ala Ala Pro Arg Gly Gly Arg 
145 150 1S5 160 

. Lys Thr Pro Gin Gly Ser Arg Thr Ser Pro Gly Ala Pro Pro Pro Ala 
165 170 175 

Ser Lys Pro Lys Leu Trp Ser Leu Ala Glu He Ala Thr Ser Asp ieu 
180 185 190 

Lys Gin Pro -Ser Leu Gly Pro Gly Cys Gly Pro Pro Gly Leu Pro Ala 
195 200 205 

Ala Ala Ala Pro Ala Ser Thr Gly Ala Pro Pro Gly Gly Ser Pro Tyr 
210 215 220 

Pro Ala Ser Pro Leu Leu Gly Arg >Pro Leu Tyr Tyr Thr Ser Pro Phe 
225 230 23S 240 
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Tyr Gly Asn Tyr Thr Asn Tyr Gly Asn Leu Asn Ala Ala Leu Gin Gly 
245 250 255 

Gin Gly Leu Leu Arg Tyr Asn Ser Ala Ala Ala Ala Pro Gly Glu Ala 
260 265 270 

Leu His Thr Ala Pro Lys Ala Ala Ser Asp Ala Gly Lys Ala Gly Ala 
275 280 285 

His Pro Leu Glu Ser His Tyr Arg Ser Pro Gly Gly Gly Tyr Glu Pro 
290 295 300 

Lys Lys Asp Ala Ser Glu Gly Cys Thr Val Val Gly Gly Gly Val Gin 
305 310 315 320 

Pro Tyr Leu 



<210> 427 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala lie Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
1 5 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Tip Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 



Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg <3ly Leu Tyr Gin Gly 

16S 170 175 

ptie Ser Val 'Ser Val Gin Gly He He Il-e Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Glv Val Tvx Asp Thr Ala Lys -Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 



Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 



5 



Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg "Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 ISS 160 <C 



CO 
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His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 428 
<211> 152 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Ala Val Leu Asn Glu Leu Val Ser Val Glu Asp Leu Leu Lys 
15 10 15 

Phe Glu Lys Lys Phe Gin Ser Glu Lys Ala Ala Gly Ser Val Ser Lys 
20 25 30 

Ser Thr Gin Phe Glu Tyr Ala Trp Cys Leu Val Arg Ser Lys Tyr Asn 

. 35 . 40 45 

Asp Asp He Arg Lys Gly He Val Leu Leu Glu Glu Leu Leu Pro Lys 
50 55 60 

Gly Ser Lys Glu Glu Gin Arg Asp Tyr Val Phe Tyr Leu Ala Val Gly 
65 70 75 80 . 

Asn Tyr Arg Leu Lys Glu Tyr Glu Lys Ala Leu Lys Tyr Val Arg Gly 

85 90 95 . 

>- 

Leu Leu Gin Thr Glu Pro Gin Asn Asn Gin Ala Lys Glu Leu Glu Arg 
100 105 110 

Leu He Asp Lys Ala Met Lys Lys Asp Gly Leu Val Gly Met Ala He 

lis 120 125 UJ 

Val Gly Gly Met Ala Leu Gly Val Ala Gly Leu Ala Gly Leu He Gly 
130 135 140 

Leu Ala Val Ser Lys Ser Lys Ser 145 
150 



CO 

<210> 429 
<211> 324 
<212> PRT 



CQ 

5 
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<400> 1 

Met Ala Ala Pro Lys Gly Ser Leu Trp Val Arg Thr Gin Leu Gly Leu 
1 5 10 15 

Pro Pro Leu Leu Leu Leu Thr Met Ala Leu Ala Gly Gly Ser Gly Thr 
20 25 30 

Ala Ser Ala Glu Ala Phe Asp Ser Val Leu Gly Asp Thr Ala Ser Cys 
35 40 45 

His Arg Ala Cys Gin Leu Thr Tyr Pro Leu His Thr Tyr Pro Lys Glu 
50 55 60 

Glu Glu Leu Tyr Ala Cys Gin Arg Gly Cys Arg Leu Phe Ser lie Cye 
65 70 75 80 

Gin Phe Val Asp Asp Gly lie Asp Leu Asn Arg Thr Lys Leu Glu Cys 
85 90 95 

Glu Ser Ala Cys Thr Glu Ala Tyr Ser Gin Ser Asp Glu Gin Tyr Ala 
100 105 110 

Cys His Leu Gly Cys Gin Asn Gin Leu Pro Phe Ala Glu Leu Arg Gin 
115 120 125 

<3lu Gin Leu Met Ser Leu Met Pro Lys Met His Leu Leu Phe Pro Leu 
130 135 140 

Thr Leu Val Arg Ser Phe Trp Ser Asp Met Met Asp Ser Ala Gin Ser 
145 150 155 160 

Phe lie Thr Ser Ser Trp Thr Phe Tyr Leu Gin Ala Asp Asp Gly Lys 
165 170 175 

He Val lie Phe Gin Ser Lys Pro Glu lie Gin Tyr Ala Pro His Leu 
180 185 190 

Glu Gin Glu Pro Thr Asn Leu Arg Glu Ser Ser Leu Ser Lys Met Ser 
195 200 205 

Ser Asp Leu Gin Met Arg Asn Ser Gin Ala His Arg Asn Phe Leu Glu 
210 215 220 

;^p Gly Glu Ser Asp Gly Phe Leu Arg Cys Leu Ser Leu Asn Ser <31y ^ 
225 230 235 240 



Trp lie Leu Thr Thr Thr Leu Val Leu Ser Val Met Val Leu Leu Trp C-) 
245 250 255 ^ 

lie Cys Cys Ala Thr Val Ala Thr Ala Val Glu Gin Tyr Val Pro Sbt |^ 
260 265 270 ^ 

Glu Lys Leu Ser lie Tyr Gly Asp Leu Glu Phe Met Asn Glu Gin Lys 
275 280 285 

Leu Asn Arg Tyr Pro Ala Ser Ser Leu Val Val Val Arg Ser Lys Thr ^ 
290 295 300 

uu 

<51u Asp His Glu Glu Ala Gly Pro Leu Pro Thr Lys Val Asn Leu Ala 
305 310 315 320 
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<210> 430 
<211> 227 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Gly Lye Leu Ser Lye Lys Lys Lys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
1 5 10 15 

Glu Lys Ala Lye Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala Thr Glu 
20 25 30 . 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Ala Ala Glu Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly 
50 55 60 

Lys Ala Glu Glu Lys Glu Gly Glu Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala Glu Ala 
85 90 95 

Lys Ala Glu Pro Pro Lys Ala Pro <31u Gin Glu Gin Ala Ala Pro Gly 
100 105 110 

Pro Ala Ala Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Ala 
115 120 125 

Pro Ala Glu Ser Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys Glu 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala Gin 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr Glu Ala 
180 185 190 

Pro Ser Ser Thr Pro Lys Ala Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala Glu Glu o 
195 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn ^r Asp Gin Thr Val Thr ^ 
210 215 220 

Val Lys Glu 
225 



<210> 431 
<211> 157 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 



CO 
LU 
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15 10 15 

His Gly Arg Arg Tyr Ala Arg Thr Asp Gly Lys Val Phe Gin Phe Leu 
20 25 30 

Asn Ala Lys Cys Glu Ser Ala Phe Leu Ser Lys Arg Asn Pro Arg Gin 
35 40 45 

He Asn Trp Thr Val Leu Tyr Arg Arg Lys His Lys Lys Gly Gin Ser 
50 55 60 

Glu Glu He Gin Lys Lys Arg Thr Arg Arg Ala Val Lys Phe Gin Arg 
65 70 75 80 

Ala He Thr Gly Ala Ser Leu Ala Asp He Met Ala Lys Arg Asn Gin 
85 90 95 

Lys Pro Glu Val Arg Lys Ala Gin Arg Glu Gin Ala He Arg Ala Ala 
100 105 110 

Lys Glu Ala Lys Lys Ala Lys Gin Ala Ser Lys Lys Thr Ala Met ALa 
115 120 125 

Ala Ala Lys Ala Pro Thr Lys Ala Ala Pro Lys Gin Lys He Val Lys 
130 135 140 

Pro Val Lys Val Ser Ala Pro Arg Val Gly Gly Lys Arg 
145 ISO 155 



<210> 432 
<211> 400 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser Ser Ala Thr Ser Ser Phe Gly 
15 10 15 

Gly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe Gly Pro Gly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Gly Tyr Gly -Gly Oly 
50 55 . . 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn -Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys ^Gln Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu <31y Ala 
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Thr lie Glu Asn . Ser Arg lie Val lieu Gin lie Asp Asn Ala Arg Leu 
145 150 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp lie Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin lie Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu lie Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met iUrg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr t31u Gin 
275 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu He Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 
325 330 335 

His He Gin Ala Leu He Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 350 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg ^In Asn Gin Glu Tyr Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

He Lys ^er Arg Leu Glu Gin Glu He Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

C 

■Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn IjBu Ser Ala Ser Lys Val Leu ^ \ 

385 390 395 .400 

CD 

<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser Ser Ala Thr -Ser Ser Phe <3ly 

1 5 10 15 ULJ 



<210> 433 
<211> 400 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 



Gly Leu Gly Gly <3ly Ser Val Arg Phe -Gly Pro Gly Val Ala Phe Ars 
20 25 30 
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Ala Pro ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Gly Tyr Gly Gly Gly 
50 55 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr He Glu Asn Ser Arg He Val Leu Gin He Asp Asn Ala Arg Leu 
145 150 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu He Ser T^ir 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 

275 280 285 ^ 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 

290 295 300 j 

cn 

Gly Leu Glu He Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 

325 330 335 ^ 

His lie Gin Tlla Leu He Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val JtT 
340 345 350 



Arg Ala Asp Ser X31u Arg Gin Asn ^In Glu Tyr X31n Arg Leu Met Asp 
355 3€0 365 



""3 
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lie Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu lie 
370 375 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn 
385 390 
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Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
380 

Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
395 400 



<210> 434 
<211> 193 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Phe Lys Asn Thr Phe Gin Ser Gly Phe Leu Ser He Leu Tyr Ser 
1 5 10 15 

He Gly Ser Lys Pro Leu Gin He Trp Asp Lys Lys Val Arg Asn Gly 
20 25 30 

His lie Lys Arg lie Thr Asp Asn Asp He Gin Ser Leu Val Leu Glu 
35 40 45 

He Glu Gly Thr Asn Val Ser Thr Thr Tyr He Thr Cys Pro Ala Asp 
50 55 60 

Pro Lys Lys Thr Leu Gly H« Lys Leu Pro Phe Leu Val Met He He 
65 70 75 80 

Lys Asn Leu Lys Lys Tyr Phe Thr Phe Glu Val -Gin Val Leu Asp Asp 
85 90 95 

Lys Asn Val Arg Arg Arg Phe Arg Ala Ser Asn Tyr Gin Ser Thr Thr 
100 105 110 

Arg Val Lys Pro Phe He Cys Thr Met Pro Met Arg Leu Asp Asp Gly 
115 120 125 

Trp Asn <3ln He Gin Phe Asn Leu Leu Asp Phe Thr Arg Arg Ala Tyr 
130 135 140 

Gly Thr Asn Tyr He Glu Thr Leu Arg Val Gin He His Ala Asn Cys 
145 150 155 160 

Arg He Arg Arg Val Tyr Phe Ser Tyr Arg Leu Tyr -Ser Glu Asp Glu 

1€5 170 175 Q 

Leu Pro Ala Glu Phe Lys Leu Tyr Leu Pro Val Gin Asn Lys Ala Lys 
180 185 190 



Gin 



<210> 435 
<211> 153 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 



LJJ 

en 

5 



CO 

LJJ 

<400> 1 

Met Ala Ala <3ly Leu Phe <3ly Leu . Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
15 10 IS 
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Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp Glu Ser Ser 
20 25 30 

Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 

Pro Glu Pro Thr Thr Pro Trp Gin Glu Asp Pro Glu Pro Glu Asp Glu 
50 55 60 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His Gly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg. Leu Val Phe Phe Phe Gly Val Ser 
85 90 95 

lie lie Leu Val Leu Gly Ser Thr Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala Glu Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg Glu Ala Asn Gly Leu Pro lie Met Glu Ser Asn Cys Phe Asp Pro 
130 135 140 

Ser Lys lie Gin Leu Pro Glu Asp Glu 145 
150 



<210> 436 
<211> 193 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Phe Lys Asn Thr Phe Gin Ser Gly Phe Leu Ser lie Leu Tyr Ser 
1 5 10 15 

lie Gly Ser Lys Pro Leu Gin lie Trp Asp Lys Lys Val Arg Asn Gly 
20 25 30 



His He Lys Arg He Thr Asp Ash Asp He Gin Ser Leu Val Leu Glu 
35 40 45 

He Glu Gly Thr Asn Val Ser Thr Thr Tyr He Thr Cys Pro Ala Asp 
50 55 60 

Pro Lys Lys Thr Leu Gly lie Lys Leu Pro Phe Leu Val Met He He 
65 70 75 80 

Lys Asn Leu Lys Lys Tyr Phe Thr Phe Glu Val Gin Val iLeu Asp Asp 
85 90 95 

Lys Asn Val Arg Arg Arg Phe Arg Ala Ser Asn Tyr Gin Ser Thr Thr 
100 105 110 



115 120 125 

Trp Asn Gin He <3ln Phe Asn Leu Leu Asp Phe Thr Arg Arg Ala Tyr 
130 135 140 



o 
o 

UJ 

I 

5 



Arg Val Lys Pro Phe He Cys Thr Met Pro Met Airg Leu Asp Asp Gly 

ITC 1*1A TOC • \J ^ 



UJ 
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145 150 155 160 

Arg He Arg Arg Val Tyr Phe Ser Tyr Arg Leu Tyr Ser Glu Asp Glu 
165 170 175 

Leu Pro Ala Glu Phe Lys Leu Tyr Leu Pro Val Gin Asn Lys Ala Lys 
180 185 190 

Gin 



<210> 437 
<211> 232 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ser Ser Ala Ala Ser Ser Glu His Phe Glu Lys Leu His Glu 
1 5 10 . 15 

He Phe Arg Gly Leu His Glu Asp Leu Gin Gly Val Pro Glu Arg Leu 
20 25 30 

Leu Gly Thr Ala Gly Thr Glu Glu Lys Lys Lys Leu He Arg Asp Phe 
35 40 45 

Asp Glu Lys Gin Gin Glu Ala Asn Glu Thr Leu Ala Glu Met Glu Glu 
50 55 60 

Glu Leu Arg Tyr Ala Pro Leu Ser Phe Arg Asn Pro Met Met Ser Lys 
65 70 75 80 

Leu Arg Asn Tyr Arg Lys Asp Leu Ala Lys Leu His Arg Glu Val Arg 
85 90 95 

Ser Thr Pro Leu Thr Ala Thr Pro Gly Gly Arg Gly Asp Met Lys Tyr 
100 105 110 

Gly He Tyr Ala Val Glu Asn Glu His Met Asn Arg Leu Gin Ser Gin 
115 120 125 

Arg Ala Met Leu Leu Gin Gly Thr Glu Ser Leu Asn Arg Ala Thr Gin 
130 135 140 

Ser He Glu Arg Ser His Arg He Ala Thr Glu Thr Asp Gin He Gly 
145 150 155 160 

Ser Glu He He Glu Glu Leu Gly Glu Gin Arg Asp Gin Leu Glu Arg 
165 170 175 

Thr Lys Ser Arg Leu Val Asn Thr Ser Glu Asn Leu Ser Lys Ser Arg 
180 185 190 

Lys He Leu Arg Ser Met Ser Arg Lys Val Thr Thr Asn Lys Leu lieu 
195 200 205 

Leu Ser He He He Leu Leu Glu Leu Ala He Leu Gly Gly Leu Val 
210 215 . 220 

Tyr Tyr Lys Phe Phe Arg Ser His 225 
230 
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<210> 438 
<211> 153 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Gly Leu Phe Gly Leu Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
15 10 15 

Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp Glu Ser Ser 
20 25 30 

Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 

Pro Glu Pro Thr Thr Pro Trp Gin Glu Asp Pro Glu Pro Glu Asp Glu 
50 55 60 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His Gly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg Leu Val Phe Phe Phe Gly Val Ser 
85 90 95 

lie lie Leu Val Leu Gly Ser Thr Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala <31u Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg Glu Ala Asn Gly Leu Pro lie Met Glu Ser Asn Cys Phe Asp Pro 
130 135 140 

Ser Lys lie Gin Leu Pro Glu Asp Glu 145 
150 



<210> 439 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala lie Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala <3ly Gly 
1 5 10 15 

lie Ala Ala Ala lie Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro lie Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin lie Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Arg Tyr Lys Gly lie Val Asp Cys lie Val Arg lie Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin KSly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val lie Arg 
65 70 75 80 



T\rr Phfi Prn Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala ^>he Lvs Aso Lvs Tvr Lvs 



WO03/(»58021 W ^ PCT/EP03/«027(I 

236/390 



Gin lie Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 2S5 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 440 
<211> 366 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Arg Val Met Ala Pro Arg Thr Leu He Leu Leu Leu Ser ^ly Ala 
1 5 10 15 

Leu Ala Leu Thr Glu Thr Trp Ala Cys Ser His Ser Met Arg Tyr Phe 
20 2S 30 

Asp Thr Ala Val Ser Arg Pro Gly Arg Gly tSlu Pro Arg Phe He Ser 
35 40 45 



5 
< 



Val -Gly Tyr Val Asp Asp Thr Gin Phe Val Arg Phe Asp Ser Asp Ala |— 
50 55 60 CO 

Ala Ser Pro Arg Gly -Glu Pro Arg Ala Pro Trp Val Glu Gin <3lu Gly 
€5 70 75 80 
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Pro Glu Tyr Trp Asp Arg Glu Thr Gin Lys Tyr Lys Arg Gin Ala Gin 
85 90 95 

Ala Asp Arg Val Asn Leu Arg Lys Leu Arg Gly Tyr Tyr Asn Gin Ser 
100 105 110 

Glu Asp Gly Ser His Thr Leu Gin Trp Met Tyr Gly Cys Asp Leu Gly 
115 120 125 

Pro Asp Gly Arg Leu Leu Arg Gly Tyr Asp Gin Ser Ala Tyr Asp Gly 
130 135 140 

Lys Asp Tyr He Ala Leu Asn Glu Asp Leu Arg Ser Trp Thr Ala Ala 
145 ISO 155 160 

Asp Thr Ala Ala Gin He Thr Gin Arg Lys Trp Glu Ala Ala Arg Glu 
165 170 175 

Ala Glu Gin Trp Arg Ala Tyr Leu Glu Gly Thr Cys Val Glu Trp Leu 
180. 185 190 

Arg Arg Tyr Leu Glu Asn Gly Lys Glu Thr Leu Gin Arg Ala Glu His 
195 200 205 

Pro Lys Thr His Val Thr His His Pro Val Ser Asp His Glu Ala Thr 
210 215 220 

Leu Arg Cys Trp Ala Leu Gly Phe Tyr Pro Ala Glu He Thr Leu Thr 
225 230 235 240 

Trp Gin Arg Asp Gly Glu Asp Gin Thr Gin Asp "lair Glu Leu Val Glu 
245 250 255 , 

Thr Arg Pro Ala Gly Asp Gly Thr Phe Gin Lys Trp Ala Ala Val Val 
260 265 270 

Val Pro Ser Gly Glu Glu Gin Arg Tyr Thr Cys His Val Gin His Glu 
275 280 285 

Gly Leu Pro Glu Pro Leu Thr Leu Arg Trp Glu Pro Ser Ser Gin Pro 
290 295 300 

Thr He Pro He Val Gly He Val Ala Gly Leu Ala Val Leu Ala Val 
305 310 315 320 

Leu Ala Val Leu Gly Ala Val Met Ala Val Val Met Cys Arg Arg Lys Q_ 
325 330 335 Q 

Ser Ser Gly Gly Lys Gly Gly Ser Cys Ser Gin Ala Ala Ser Ser Asn 
340 345 350 



o 



Ser Ala Gin Gly Ser Asp Glu Ser Leu lie Ala Cys Lys Ala 

355 . 360 ' 365 ^ 

<210> 441 

<211> 298 |_ 

<212> PRT CO 

<213> Homo sapiens UJ 
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15 10 15 

lie Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Arg Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 60 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu -Gly Asp Cys 
145 150 155 1€0 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 . 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 442 
<211> 227 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
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<400> 1 

Met Gly Gly Lys Leu Ser Lys Lys Lys Lys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
15 10 15 

Glu Lys Ala Lys Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala Thr Glu 
20 25 30 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Ala Ala Glu Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly 
50 55 60 

Lys Ala Glu Glu Lys Glu Gly Glu Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala Glu Ala 
85 90 95 

Lys Ala Glu Pro Pro Lys Ala Pro Glu Gin Glu Gin Ala Ala Pro Gly 
100 105 110 

Pro Ala Ala Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Ala 
115 120 125 

Pro Ala Glu Ser Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys Glu 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala Gin 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr Glu Ala 
180 185 190 

Pro Ser Ser Thr Pro Lys Ala Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala Glu Glu 
195 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn Ser Asp Gin Thr Val Thr 
210 215 220 

Val Lys Glu 225 



<210> 443 
<211> 153 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Gly Leu Phe Gly Leu Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
15 10 15 

Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp Glu Ser Ser 
20 25 30 



Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 
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50 55 60 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His Gly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg Leu Val Phe Phe Phe Gly Val Ser 
85 90 95 

lie He Leu Val Leu Gly Ser Thr Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 : 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala Glu Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg Glu Ala Asn Gly Leu Pro He Met Glu Ser Asn Cys Phe Asp Pro 
130 135 140 

Ser Lys He Gin Leu Pro Glu Asp Glu 145 
150 



<210> 444 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 ^ , 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leiu Ala Gly Gly 
1 5 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Arg Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Txp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr <3lu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly ASp Cys 
145 ISO 155 1€0 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 . 170 175 

Phe ^er Val Ser Val <3ln Gly He He He Tyr Arg Ala Ala 'Tyr Phe 
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Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His lie Val Val Ser Trp Met lie Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp lie Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys lie Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val lie 
290 295 



<210> 445 
<211> 153 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Gly Leu Phe Gly Leu Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
1 5 10 15 

Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp Glu Ser Ser 
20 25 30 

Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 

Pro Glu Pro Thr Thr Pro Trp Gin Glu Asp Pro Glu Pro Glu Asp Glu 
50 * 55 60 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His Gly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg Leu Val Phe Phe Phe <3ly Val Ser 
85 90 95 

lie lie Leu Val Leu Gly Ser Thr Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala Glu Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg Glu Ala Asn Gly Leu Pro lie Met Glu Ser Asn cys Phe Asp Pro 
130 135 140 

Ser Lys lie Gin Leu Pro Glu Asp Glu 145 
150 
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<211> 298 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala lie Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
1 5 10 15 

lie Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Arg Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val* Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
27S 280 285 



Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 
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<210> 447 
<211> 227 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gly Lys Leu Ser Lys Lys Lys Lys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
1 5 10 15 

Glu Lys Ala Lys Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala "Thr Glu 
20 25 30 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Ala Ala Glu Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly . 
50 55 . 

Lys Ala Glu Glu Lys Glu Gly Glu Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala Glu Ala 
85 90 95 

Lys Ala Glu Pro Pro Lys Ala Pro Glu Gin Glu <31n Ala Ala Pro Gly 
100 105 110 

Pro Ala Ala Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Ala 
115 120 125 

Pro Ala Glu Ser Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys Glu 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala Gin 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr Glu Ala 
180 185 190 

Pro Ser Ser Thr Pro Lys Ala Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala Glu Glu 
195 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn Ser Asp Gin Thr Val Thr 
210 215 220 

Val Lys Glu 
225 



<210> 448 
<211> 153 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Ala Ala Gly Leu Phe Gly Leu Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
1 5 10 15 
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Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp Glu Ser Ser 
20 25 30 

Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 

Pro Glu Pro Thr Thr Pro Trp Gin Glu Asp Pro Glu Pro Glu Asp Glu 
50 55 60 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His Gly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg Leu Val Phe Phe Phe Gly Val Ser 
85 90 95 

lie lie Leu Val Leu Gly Ser Thr Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala Glu Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg Glu Ala Asn Gly Leu Pro lie Net Glu Ser Asn Cys Phe Asp Pro 
130 135 140 

Ser Lys lie Gin Leu Pro Glu Asp Glu 
145 150 



<210> 449 
<211> 153 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala JQa Gly Leu Phe Gly Leu Ser Ala Arg Arg Leu Leu Ala Ala 
1 5 10 15 

Ala Ala Thr Arg Gly Leu Pro Ala Ala Arg Val Arg Trp ialu Ser Ser 
20 25 30 

Phe Ser Arg Thr Val Val Ala Pro Ser Ala Val Ala Gly Lys Arg Pro 
35 40 45 

Pro Glu Pro Thr Thr Pro Trp Gin Glu Asp Pro Glu Pro Glu Asp Glu 
50 55 €0 

Asn Leu Tyr Glu Lys Asn Pro Asp Ser His <5ly Tyr Asp Lys Asp Pro 
65 70 75 80 

Val Leu Asp Val Trp Asn Met Arg Leu Val Phe Phe Phe Gly Val Ser 
85 90 95 

lie lie Leu Val Leu Gly Ser Hir Phe Val Ala Tyr Leu Pro Asp Tyr 
100 105 110 

Arg Met Lys Glu Trp Ser Arg Arg Glu Ala <3lu Arg Leu Val Lys Tyr 
115 120 125 

Arg ^lu Ala Asn -Gly Leu Pro lie Met <31u Ser Asn Cys Phe Asp Pro 
130 .135 140 
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145 150 



<210> 450 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
15 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Arg Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr <31n Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

•Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 1€0 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly ^ 
165 170 175 ^ 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe O 
180 185 190 ^ 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr j 

195 200 205 CQ 



5 



His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 

210 215 220 ^ 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 

225 230 235 240 ^ 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr <31y Bir Val Asp 
245 250 255 

<:ys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly <31y Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

ftinr aia Tm Sfir Asn Val Leu Arcr Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
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Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val lie 
290 295 



<210> 451 
<211> 193 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Phe Lys Asn Thr Phe Gin Ser Gly Phe Leu Ser He Leu Tyr Ser 
15 10 15 

He Gly Ser Lys Pro Leu Gin He Trp Asp Lys Lys Val Arg Asn Gly 
20 25 30 

His He Lys Arg He Thr Asp Asn Asp He Gin Ser Leu Val Leu Glu 
35 40 45 

He Glu Gly Thr Asn Val Ser Thr Thr Tyr He Thr Cys Pro Ala Asp 
50 55 60 

Pro Lys Lys Thr Leu Gly He Lys Leu Pro Phe Leu Val Met He He 
65 . 70 75 80 

Lys Asn Leu Lys Lys Tyr Phe Thr Phe Glu Val Gin Val Leu Asp Asp 
85 90 95 

Lys Asn Val Arg Arg Arg Phe Arg Ala Ser Asn Tyr Gin Ser Thr Thr 
100 105 110 

Arg Val Lys Pro Phe He Cys Thr Met Pro Met Arg Leu Asp Asp Gly 
115 120 125 

Trp Asn Gin He Gin Phe Asn Leu Leu Asp Phe Thr Arg Arg Ala Tyr 
130 135 140 

Gly Thr Asn Tyr He Glu Thr Leu Arg Val Gin He His Ala Asn Cys 
145 150 155 160 

Arg He Arg Arg Val Tyr Phe Ser Tyr Arg Leu Tyr Ser Glu Asp Glu 
165 170 175 

Leu Pro Ala Glu Phe Lys Leu Tyr Leu Pro Val Gin Asn Lys Ala Lys 
180 185 190 

Gin 



<210> 452 
<211> 298 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala -Gly Gly 
IS 10 15 



He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He <31u Arg Val 
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Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tvr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 453 
<211> 400 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg -Gin ^r Ser Ala Thr Ser Ser Phe Gly 
1 5 M 15 
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Gly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe Gly Pro Gly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Gly Tyr Gly Gly Gly 
50 55 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn <5lu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr He Glu Asn Ser Arg He Val Leu Gin He Asp Asn Ala Arg Leu 
145 ISO 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Olti Glu He Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 . 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Olu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
275 . 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu lie <31u Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr <31u Ala Arg Phe Gly Ala <3ln Leu Ala 
325 330 335 

His He Gin Ala Leu He Ser ~Gly He Glu Ala -Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 3SO 
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Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Gin Glu Tyr Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

lie Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu lie Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser TQa Ser Lys Val Leu 
385 390 395 400 



<210> 454 
<211> 332 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Gly Met Gly Gin Lys Asp Ser Tyr Val Gly Asp Glu Ala Gin 
15 10 15 

Ser Lys Arg Gly lie Leu Thr Leu Lys Tyr Pro lie Glu His Gly lie 
20 25 30 

Val Thr Asn Trp Asp Asp Met Glu Lys lie Trp His His Thr Phe Tyr 
35 40 45 

Asn Glu Leu Arg Val Ala Pro Glu Glu His Pro Val Leu Leu Thr Glu 
50 55 60 

Ala Pro Leu Asn Pro Lys Ala Asn Arg Glu Lys Met Thr Gin lie Met 
65 70 75 80 

Phe Glu Thr Phe Asn Thr Pro Ala Met Tyr Val Ala He Gin Ala Val 
85 90 95 

Leu Ser Leu Tyr Ala Ser Gly Arg Thr Thr Gly He Val Met Asp Ser 
100 105 110 

Gly Asp Gly Val Thr His Thr Val Pro He Tyr Glu Gly Tyr Ala Leu 
115 120 125 

Pro His Ala He Leu Arg Leu Asp Leu Ala Gly Arg Asp Leu Thr Asp 
130 135 140 

Tyr Leu Met Lys He Leu Thr Glu Arg Gly Tyr Ser Phe Thr Thr Thr 
145 150 155 160 

Ala Glu Arg Glu He Val Arg Asp He Lys Glu Lys Leu Cys Tyr Val 
165 170 175 

Ala Leu Asp Phe Glu Gin Glu Met Ala Thr Ala Ala Ser Ser Ser Ser 
180 185 190 

Leu Glu Lys, Ser Tyr Glu Leu Pro Asp Gly <3ln Val He Thr He Gly 
195 200 205 

Asn Glu ?i3cq Phe Arg Cys Pro Glu Ala Leu Phe Gin Pro Ser Phe Leu 
210 215 220 

Gly Met -Glu Ser Cys Gly He His Glu T5ir Thr Phe Asn Ser He Met 
225 230 235 240 
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245 250 255 

Ser Gly Gly Thr Thr Met Tyr Pro Gly lie Ala Asp Arg Met Gin Lys 
260 265 270 

Glu lie Thr Ala Leu Ala Pro Ser Thr Met Lys He Lys He He Ala 
275 280 285 

Pro Pro Glu Arg Lys Tyr Ser Val Trp He Gly Gly Ser He Leu Ala 
290 295 300 

Ser Leu Ser Thr Phe Gin Gin Met Trp He Ser Lys Gin Glu Tyr Asp 
305 310 315 320 

Glu Ser Gly Pro Ser He Val His Arg Lys Cys Phe 
325 330 



<210> 455 
<211> 266 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Lys Val Thr Phe Asn Ser Ala Leu Ala <31n Lys Glu Ala Lys 
15 10 15 

Lys Asp Glu Pro Lys Ser Gly Glu Glu Ala Leu He He Pro Pro Asp 
20 2S 30 

Ala Val Ala Val Asp Cys Lys Asp Pro Asp Asp Val Val Pro Val Gly 
35 40 45 

Gin Arg Arg Ala Trp Cys Trp Cys Met Cys Phe Gly Leu Ala Phe Met 
50 55 60 

Leu Ala Gly Val He Leu Gly Gly Ala Tyr Leu Tyr Lys Tyr Phe . Ala 
65 70 75 80 

Leu Gin Pro Asp Asp Val Tyr Tyr Cys Gly He Lys Tyr He Lys Asp 
85 90 95 

Asp Val He Leu Asn Glu Pro Ser Ala Asp Ala Pro Ala Ala 3Leu Tyr 
100 105 110 

Gin Thr He Glu Glu Asn He Lys He Phe Glu Glu Glu Glu Val Glu 
lis 120 125 

Phe He Ser Val Pro Val Pro Glu Phe Ala Asp Ser Asp Pro Ala Asn 
130 135 140 

He Val His Asp Phe Asn Lys Lys Leu Thr Ala Tyr Leu Asp Leu Asn 
145 150 155 160 

Leu Asp Lys Cys Tyr Val He Pro Leu Asn Thr Ser He Val Met Pro 
165 170 17S 

Pro Arg Asn Leu Leu ■Glu Leu Leu He Asn He Lys Ala Gly Thr Tyr 
180 185 190 . 

Leu Pro Gin Ser Tyr Leu He His Glu His Met Val He Thr Asp Arg 
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He Glu Asn He Asp His Leu Gly Phe Phe He Tyr Arg Leu Cys His 
210 215 220 

Asp Lys Glu Thr Tyr Lys Leu Gin Arg Arg Glu Thr He Lys Gly He 
225 230 235 240 

Gin Lye Arg Glu Ala Ser Asn Cys Phe Ala He Arg His Phe Glu Asn 
245 250 255 

Lys Phe Ala Val Glu Thr Leu He Cys Ser 
260 265 



<210> 456 
<211> 227 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



Met Gly Gly Lys Leu Ser Lys Lys Lys Lys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
1 5 10 15 

Glu Lys Ala Lys Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala Thr <31u 
20 25 30 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Ala Ala <31u Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly 
50 55 60 

Lys Ala Glu Glu Lys Glu Oly Glu Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala Glu Ala 
85 90 9S 

Lys Ala Glu Pro Pro Lys Ala Pro Glu Gin Glu Gin Ala Ala Pro Gly 
100 105 110 

Pro Ala Ala Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Ala 
115 120 125 

Pro Ala Glu Ser Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys Glu 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala Gin 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr <31u Ala 
180 185 190 

Pro Ser ^r Thr Pro Lys Ala Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala <31u -Glu 
19S 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn Ser Asp -Gin Thr Val Thr 
210 215 220 



<400> 1 
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Val hys Glu 
225 



<210> 457 
<211> 465 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gly Ala Val Val Asp Glu Gly Pro Thr Gly Val Lys Ala Pro 
1 5 * 10 15 

Asp Gly Gly Trp Gly Trp Ala Val Leu Phe Gly Cys Phe Val He Thr 
20 25 30 

Gly Phe Ser Tyr Ala Phe Pro Lys Ala Val Ser Val Phe Phe Lys Glu 
35 40 45 

Leu He Gin Glu Phe Gly He Gly Tyr Ser Asp Thr Ala Txp He Ser 
50 55 60 

Ser He Leu Leu Ala Met Leu Tyr Gly Thr Gly Pro Leu Cys Ser Val 
65 70 75 80 

Cys Val Asn Arg Phe Gly Cys Arg Pro Val Met Leu Val Gly Gly Leu 
85 90 95 

Phe Ala Ser Leu Gly Met Val Ala Ala Ser Phe Cys Arg Ser He He 
100 105 110 

Gin Val Tyr Leu Thr Thr Gly Val He Thr Gly Leu Gly Leu Ala Leu 
115 120 125 

Asn Phe Gin Pro Ser Leu He Met Leu Asn Arg Tyr Phe Ser Lys Arg 
130 135 140 

Arg Pro Met Ala Asn Gly Leu Ala Ala Ala Gly Ser Pro Val Phe lieu 
145 150 155 160 

Cys Ala Leu Ser Pro Leu Gly Gin Leu Leu Gin Asp Arg Tyr Gly Trp 
165 170 175 

Arg Gly Gly Phe Leu He Leu Gly Gly Leu Leu Leu Asn Cys Cys Val 
180 185 190 

Cys Ala Ala Leu Met Arg Pro Leu Val Val Thr Ala Gin Pro Gly Ser 
195 200 205 

Gly Pro Pro Arg Pro Ser Arg Arg Leu Leu Asp Leu Ser Val Phe Arg 
210 215 220 

Asp Arg Gly Phe Val Leu Tyr Ala Val Ala Ala Ser Val Met Val Leu 
225 230 235 240 

Gly Leu Phe Val Pro Pro Val Phe Val Val Ser Tyr Ala Lys Asp Leu 
245 250 255 

Gly Val Pro Asp Thr Lys Ala Ala Phe Leu Leu Thr H-e Leu Gly Phe 



260 



265 



270 
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275 280 285 

Lys Val Arg Pro Tyr Ser Val Tyr Leu Phe Ser Phe Ser Met Phe Phe 
290 295 300 

Asn Gly Leu Ala Asp Leu Ala Gly Ser Thr Ala Gly Asp Tyr Gly Gly 
305 310 315 320 

Leu Val Val Phe Cys He Phe Phe Gly He Ser Tyr Gly Met Val Gly 
325 330 335 

Ala Leu Gin Phe Glu Val Leu Met Ala He Val Gly Thr His Lys Phe 
340 345 350 

Ser Ser Ala He Gly Leu Val Leu Leu Met Glu Ala Val Ala Val Leu 
355 360 365 

Val Gly Pro Pro Ser Gly Gly Lys Leu Leu Asp Ala Thr His Val Tyr 
370 375 380 

Met Tyr Val Phe He Leu Ala Gly Ala Glu Val Leu Thr Ser Ser Leu 
385 390 395 400 

He Leu Leu Leu Gly Asn Phe Phe Cys lie Arg Lys Lys Pro Lys Glu 
405 410 415 

Pro Gin Pro Glu Val Ala Ala Ala Glu Glu Glu Lys Leu His Lys Pro 
420 425 430 

Pro Ala Asp Ser Gly Val Asp Leu Arg Glu Val Glu His Phe Leu Lys 
435 440 445 

Ala Glu Pro Glu Lys Asn Gly Glu Val Val His Thr Pro Glu Thr Ser 
450 455 460 

Vai 
465 



<210> 458 
<211> 553 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Leu Ser Val Arg Val Ala Ala Ala Val Val Arg Ala Leu Pro Arg 
1 5 10 15 

Arg Ala Gly Leu Val Ser Arg Asn Ala Leu Gly Ser Ser Phe He Ala 
20 25 30 

Ala Arg Asn Phe His Ala Ser Asn Thr His Leu Gin Lys Thr Gly Thr 
35 40 45 

Ala Glu Met Ser Ser He Leu Glu Glu Arg He Leu Gly Ala Asp Thr 
50 55 60 

Ser Val Asp Leu Glu Glu Thr Gly Arg Val Leu Ser He <3ly Asp Gly 
65 70 75 .80 

Tio aTa Ara Val His Glv Leu Ara Asn Val -Gin Ala Glu Glu Met Val 
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<31u Phe Ser Ser Gly Leu Lys Gly Met Ser Leu Asn Leu Glu Pro Asp 
100 105 110 

Asn Val Gly Val Val Val Phe Gly Asn Asp Lys Leu He Lys Glu Gly 
115 120 125 

Asp He Val Lys Arg Thr Gly TQa He Val Asp Val Pro Val Gly Glu 
130 135 140 

Glu Leu Leu Gly Arg Val Val Asp Ala Leu Gly Asn Ala He Asp Gly 
145 150 155 160 

Lys Gly Pro He Gly Ser . Lys Thr Arg Arg Arg Val <3ly Leu Lys Ala 
165 170 175 

Pro Gly He He Pro Arg He Ser Val Arg Glu Pro Met <3ln Thr Gly 
180 185 190 

He Lys Ala Val Asp Ser Leu Val Pro He Gly Arg Gly Gin Arg Glu 
195 200 205 

Leu He He Gly Asp Arg Gin Thr Gly Lys Thr Ser He Ala He Asp 
210 215 220 

Thr He He Asn Gin Lys Arg Phe Asn Asp <3ly Ser Asp Glu Lys Lys 
225 230 235 240 

Lys Leu Tyr Cys He Tyr Val Ala He Gly Gin Lys Arg Ser Thr Val 



He Val Val Ser Ala Thr Ala Ser Asp Ala Ala Pro Leu 'Gin Tyr Leu 
* 275 280 285 

Ala Pro Tyr Ser Gly Cys Ser Met Gly Glu Tyr Phe Arg Asp Asn Gly 
290 295 300 

Lys His Ala Leu He He Tyr Asp Asp Leu Ser Lys Gin Ala Val . Ala 
305 310 315 320 

Tyr Arg Gin Met Ser Leu Leu Leu Arg Arg Pro Pro Gly Arg Glu Ala 
325 330 335 

Tyr Pro ^ly Asp Val Phe Tyr Leu His Ser Arg Leu Leu Glu Arg Ala 
340 345 350 

Ala Lys Met Asn Asp Ala Phe Gly Gly Gly Ser Leu Thr Ala Leu Pro 
355 3€0 365 

Val He Glu Thr Gin Ala Gly Asp Val Ser Ala Tyr He Pro Thr Asn 
370 375 380 

Val He Ser He Thr Asp Gly <31n He Phe Leu '<31u Thr <31u Leu Phe 
365 390 395 400 

Tyr Lys Gly He Arg Pro Ala He Asn Val Gly Leu Ser Val Ser Arg 
405 410 415 

Val t3ly Ser Ala Ala Gin Thr Arg Ala Met Lys tSln Val Ala Gly Thr 



245 



250 



. 255 



Ala Gin Leu Val Lys Arg Leu Thr Asp Ala Asp Ala Met Lys Tyr Thr 
260 265 270 
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Met Lys Leu Glu Leu Ala Gin Tyr Arg Glu Val Ala Ala Phe Ala Gin 
435 440 445 

Phe Gly Ser Asp Leu Asp Ala Ala Thr Gin Gin Leu Leu Ser Arg Gly 
450 455 460 

Val Arg Leu Thr Glu Leu Leu Lys Gin Gly Gin Tyr Ser Pro Met Ala 
465 470 475 480 

He Glu Glu Gin Val Ala Val He Tyr Ala Gly Val Arg Gly Tyr Leu 
485 490 495 

Asp Lys Leu Glu Pro Ser Lys He Thr Lys Phe Glu Asn Ala Phe Leu 
500 505 510 

Ser His Val Val Ser Gin His Gin Ala Leu Leu Gly Thr He Arg Ala 
515 520 525 

Asp Gly Lys He Ser Glu Gin Ser Asp Ala Lys Leu Lys Glu He Val 
530 535 540 

Thr Asn Phe Leu Ala Gly Phe Glu Ala 
545 550 



<210> 459 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
15 10 IS 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He <3lu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 



O 

CD 

5 



Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg (\ 
65 70 75 • 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly -Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 

115 120 125 I... 

CO 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val -Gly Lys Ser Gly Thr <3lu Arg -Glu Phe Arg <31y Leu 'tSly Asp Cys 
145 150 155 160 
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Leu Val Lys lie Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 IBS 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cvs Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu <3ly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
^ 260 265 270 

•Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met <31y Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 28S 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 460 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 _ - 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly <31y 
1 5 10 IS 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys -Gin He Ala Ala A^ 
35 40 *5 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg O 
65 70 75 80 yjj 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 



5 



Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr <3ln Phe Trp Arg Tyr ^ 
100 105 .110 



Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 

lis 120 125 CO 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 



< 
CO 
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145 150 155 160 

Leu Val Lys lie Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lye Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met -Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 461 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
« 

<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
1 5 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp O 
35 40 45 X 

Lys Gin Tyr Lys Gly He Val Asp Cys He Val ;^g He Pro Lys <31u lu 
50 55 €0 III 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 60 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 

85 90 . 95 ^ 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr X31n Phe Trp Arg Tyr 

100 105 110 ^ 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala -Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro lieu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
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Val Gly Lys Ser Qly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val Lys He Thr Lys Ser Asp Gly He Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 260 285 

Val Leu Tyr Asp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 462 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Glu Gin Ala He Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
1.5 10 15 

He Ala Ala Ala He Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Ala Ala Asp 

35 40 45 . UJ 

Lys Gin Tyr Lys Gly lie Val Asp "C^ Il« Val Arg lie Pro Lys Glu 
50 ^5 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val lie A3cg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 

85 90 95 ^ 

ULJ 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lys His Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser ^ly "Gly Ala Ala <3ly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 



5 



wo 03/05«()2 1 PCT/EP«3/0«270 

259/390 

Cye Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ser Gly Thr Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

Leu Val Lys lie Thr Lys Ser Asp Gly lie Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Ser Val Ser Val Gin Gly lie lie lie Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp" Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His lie Val Val Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Val Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Val Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Phe Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Tlsp Glu Leu Lys Lys Val He 
290 295 



<210> 463 
<211> 195 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gin He Glu Trp Ala Met Trp Ala Asn Glu Gin Ala Leu Ala 
15 10 15 

O 

Ser Gly Leu He Leu He Thr Gly Gly He Val Ala Thr Ala Gly Arg f \ 

20 25 30 

Phe Thr Gin Trp Tyr Phe Gly Ala Tyr Ser He Val Ala Gly Val Phe -«J 
35 40 45 ^ 



Val Cys Leu Leu Glu Tyr Pro Arg Gly Lys Arg Lys Lys Gly Ser Thr 

50 55 60 ^ 

Met Glu Arg Trp Gly Gin Lys His Met Thr Ala Val Val Lys Leu Phe 
65 70 75 80 

Gly Pro Phe Thr Arg Asn Tyr Tyr Val Arg /aa Val Leu His Leu Leu Lij 
85 90 95 

Leu Ser Val Pro Ala Gly Phe Leu Leu Ala Thr He Leu <3ly Thr Ala 
100 105 XIO 
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115 120 125 

Glu Gin Trp Thr Pro He Glu Pro Lys Pro Arg Glu Arg Pro Gin He 
130 135 140 

Gly Gly Thr He Lys Gin Pro Pro Ser Asn Pro Pro Pro Arg Pro Pro 
145 150 155 160 

Ala Glu Ala Arg Lys Lys Pro Ser Glu Glu Glu Ala Ala Val Ala Ala 
165 170 175 

Gly Gly Pro Pro Gly Gly Pro Gin Val Asn Pro He Pro Val Thr Asp 
180 X85 190 

Glu Val Val 
195 



<210> 464 
<211> 165 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Ala Pro Arg Arg Asp Met Glu Leu Leu Ser Asn Ser Leu Ala 
15 10 15 

Ala Tyr Ala His He Arg Ala Asn Pro Glu Ser Phe Gly Leu Tyr Phe 
20 25 30 

Val Leu Gly Val Cys Phe Gly Leu Leu Leu Thr Leu Cys Leu . Leu Val 
35 40 45 

He Ser He Ser Trp Ala Pro Arg Pro Arg Pro Arg Gly Pro Ala Gin 
50 55 . 60 

Arg Arg Asp Pro Arg Ser Ser Thr Leu Glu Pro Glu Asp Asp Asp Glu 
65 70 75 80 

Asp Glu Glu Asp Thr Val Thr Arg Leu Gly Pro Asp Asp Thr Leu Pro 

85 90 95 . 

Gly Pro Glu Leu Ser Ala Glu Pro Asp Gly Pro Leu Asn Val Asn Val 

100 105 110 \J 

LJU 

Phe Thr Ser Ala Glu Glu Leu Glu Arg Ala Gin Arg Leu Glu Glu Arg | 
115 120 125 CQ 



Glu Arg He Leu Arg Glu He Trp Arg Thr -Gly Gin Pro Asp Leu Leu 
130 135 140 

<31y Thr Gly Thr Leu Gly Pro Ser Pro Thr Ala Thr Gly Thr Leu Gly 
145 150 155 160 



Arg Met Hxs Tyr Tyr 
1'6S 



<210> 465 
<211> 195 
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<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gin lie Glu Trp Ala Met Trp Ala Asn Glu Gin Ala Leu Ala 
1 5 10 15 

Ser Gly Leu He Leu He Thr Gly Gly He Val Ala Thr Ala Gly Arg 
20 25 30 

Phe Thr Gin Trp Tyr Phe Gly Ala Tyr Ser He Val Ala Gly Val Phe 
35 40 45 

Val Cys Leu Leu Glu Tyr Pro Arg Gly Lys Arg Lys Lys Gly Ser Thr 
50 55 60 

Met Glu Arg Trp Gly Gin Lys His Met Thr Ala Val Val Lys Leu Phe 
65 70 75 80 

Gly Pro Phe Thr Arg Asn Tyr Tyr Val Arg Ala Val Leu His Leu Leu 
85 90 95 

Leu ser Val Pro Ala Gly Phe Leu Leu Ala Thr He Leu Gly Thr Ala 
100 105 110 

Cys Leu Ala He Ala Ser Gly He Tyr Leu Leu Ala Ala Val Arg Gly 
115 120 125 

Glu Gin Trp Thr Pro He Glu Pro Lys Pro Arg Glu Arg Pro Gin He 
130 135 140 

Gly Gly Thr He Lys Gin Pro Pro Ser Asn Pro Pro Pro Arg Pro Pro 
145 150 155 160 

Ala Glu Ala Arg Lys Lys Pro Ser Glu Glu Glu Ala Ala Val Ala Ala 
165 170 175 

Gly Gly Pro Pro Gly Gly Pro Gin Val Asn Pro He Pro Val Thr Asp 
180 185 190 

Glu. Val Val 
195 



O 

<210> 466 . f V 

<211>. 185 ^ 
<212> PRT i i i 

<213> Homo sapiens _JI 

CQ 

<400> 1 

Met Ala Ala Gin Lys Asp Gin Gin Lys Asp Ala Glu Ala Glu Gly Leu 

1 5 10 15 ^ 

Ser Gly Thr Thr Leu Leu Pro Lys Leu He Pro Ser Gly Ala Gly Arg ^ 
20 25 30 

Glu Trp Leu Glu Arg Arg Arg Ala Thr He Arg Pro Trp Ser Thr Phe 
35 40 *^ 

Val Asp Gin Gin Arg Phe Ser Arg Pro Arg Asn Leu -Gly Glu Leu Cys 
so 55 60 
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65 70 75 80 

Val Phe Leu Gly Leu lie Leu Tyr Cys Val Val Thr Ser Pro Met Leu 
85 90 95 

Leu Val ia.a Leu Ala Val Phe Phe Gly Ala Cys Tyr lie Leu Tyr Leu 
100 105 110 

Arg Thr Leu Glu Ser Lys Leu Val Leu Phe Gly Arg Glu Val Ser Pro 
115 120 125 

Ala HiB Gin Tyr Ala Leu Ala Gly Gly lie Ser Phe Pro Phe Phe Trp 
130 135 140 

Leu Ala Gly Ala Gly Ser Ala Val Phe Trp Val Leu Gly Ala Thr Leu 
145 150 155 160 . 

Val Val He Gly Ser His Ala Ala Phe His Gin He Glu Ala Val Asp 
165 170 175 

Gly Glu Glu Leu Gin Met Glu Pro Val 
180 185 



<210> 467 
<211> 185 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Gin Lys Asp Gin -Gin Lys Asp Ala Glu Ala Glu Gly Leu 
15 10 15 

Ser Gly Thr Thr Leu Leu Pro Lys Leu He Pro Ser ^ly Ala Gly Arg 
20 25 30 

Glu Trp Leu Glu Arg Arg Arg Ala Thr He Arg Pro Trp Ser Thr Phe 
35 40 45 

Val Asp Gin Gin Arg Phe Ser Arg Pro Arg Asn Leu Gly Glu Leu Cys 
50 55 60 

Gin Arg Leu Val Arg Asn Val Glu Tyr Tyr Gin Ser Asn Tyr Val Phe 
65 70 75 80 

Val Phe Leu Gly Leu He Leu Tyr Cys Val Val Thr Ser Pro Met Leu 
85 90 95 

Leu Val Ala Leu Ala Val Phe Phe Gly Ala Cys Tyr He Leu Tyr Leu 
100 105 110 

Arg Thr Leu Glu Ser Lys Leu Val Leu Phe Gly Arg Glu Val Ser Pro 
115 120 12S 

Ala His <3ln Tyr Ala Leu Ala Gly Gly He Ser Phe Pro Phe Phe Trp 
130 135 140 

Leu Ala <3ly Ala Gly Ser Ala Val Phe Trp Val Leu <31y Ala Thr Leu 
14S 150 155 i^O 

Val Val He <31y Ser His Ala Ala Phe His Gin He <51u Ala Val Asp 
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Gly Glu Glu Leu Gin Met Glu Pro Val 
180 185 



<210> 468 
<211> 171 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Lys Phe Val He Arg Pro Ala Thr Ala Ala Asp Cys Ser Asp 
1 5 10 15 

He Leu Arg Leu He Lys Glu Leu Ala Lys Tyr Glu Tyr Met <3lu Glu 
20 25 30 

Gin Val He Leu Thr Glu Lys Asp Leu Leu Glu Asp Gly Phe <31y Glu 
35 40 45 

His Pro Phe Tyr His Cys Leu Val Ala Glu Val Pro Lys Glu His Trp 
50 55 60 

Thr Pro Glu Gly His Ser He Val Gly Phe Ala Met Tyr Tyr Phe Thr 
65 70 75 80 

Tvr ASP Pro Trp He Gly Lys Leu Leu Tyr Leu Glu Asp Phe Phe Val 
^ 85 90 95 

Met ser Asp Tyr Arg Gly Phe Gly He Gly Ser <3lu He Leu Lys Asn 
100 105 110 

Leu ser Gin Val Ala Met Arg Cys Arg Cys Ser Ser Met His Phe Leu 
lis 120 125 

Val Ala Glu Trp Asn Glu Ser Ser He Asn Phe Tyr Lys Arg Arg Gly 
130 135 140 

Ala Ser Asp Leu Ser Ser Glu Glu Gly Trp Arg Leu Phe Lys He Asp 
145 150 155 160 

Lys Glu Tyr Leu Leu Lys Met Ala Thr Glu Glu 
165 170 



<210> 469 
<211> 445 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Leu Lys Lys Gin Ser Ala Gly Leu Val Leu Trp Gly Ala He Leu 
1 5 10 15 

Phe Val Ala Trp Asn Ala Leu Leu Leu Leu Phe Phe Trp Thr Arg Pro 
20 25 30 



Ala Pro X3ly Arg Pro Pro Ser Val Ser Ala Leu Asp "Gly Asp Pro Ala 
35 40 45 
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50 



55 



60 



Leu Glu Arg Gin Arg Gly Leu Leu Gin Gin lie Gly Asp Ala Leu Ser 
65 70 75 80 

Ser Gin Arg Gly Arg Val Pro Thr Ala Ala Pro Pro Ala Gin Pro Arg 
85 90 95 

Val Pro Val Thr Pro Ala Pro Ala Val He Pro He Leu Val He Ala 
100 105 110 

Cys Asp Arg Ser Thr Val Arg Arg Cys Leu Asp Lys Leu Leu His Tyr 
115 120 125 

Arg Pro Ser Ala Glu Leu Phe Pro He He Val Ser Gin Asp Cys Gly 
130 135 140 

His Glu Glu Thr Ala Gin Ala He Ala Ser Tyr Gly Ser Ala Val Thr 
145 150 155 160 

His He Arg Gin Pro Asp Leu Ser Ser He Ala Val Pro Pro Asp His 
165 170 175 

Arg Lys Phe Gin Gly Tyr Tyr Lys He Ala Arg His Tyr Arg Trp Ala 
180 185 190 

Leu Gly Gin Val Phe Arg Gin Phe Arg Phe Pro Ala Ala Val Val Val 
195 200 205 

Glu Asp Asp Leu Glu Val Ala Pro Asp Phe Phe Glu Tyr Phe Arg Ala 
. 210 215 220 

Thr Tyr Pro Leu Leu Lys Ala Asp Pro Ser Leu Trp Cys Val Ser Ala 
225 230 235 240 

Trp Asn Asp Asn Gly Lys Glu Gin Met Val Asp Ala Ser Arg Pro Glu 
245 250 255 

Leu Leu Tyr Arg Thr Asp Phe -Phe Pro <5ly Leu Gly Trp Leu Leu Leu 
260 265 270 

Ala Glu Leu Trp Ala Glu Leu Glu Pro Lys Trp Pro Lys Ala Phe Trp 
275 280 285 

Asp Asp Trp Met Arg Arg Pro Glu Gin Arg -Gin Gly Arg Ala Cys He 
290 295 300 

Arg Pro Glu He Ser Arg Thr Met Thr Phe Gly Arg Lys Gly Val Ser 
305 310 315 320 

His Gly Gin Phe Phe Asp Gin HiB Leu Lys Phe He Lys Leu Asn Gin 
325 330 335 

Gin Phe Val His Phe Thr Gin Leu Asp Leu Ser Tyr Leu Gin Arg Glu 
340 34S 350 

Ala Tyr Asp Arg Asp Phe Leu Ala Arg Val Tyr Gly Ala Ser -Gin Leu 
3S5 360 3€S 

<3ln Val <3lu Lys Val Arg Thr Asn Asp Arg Lys Glu Leu Gly "Glu Val 
370 375 380 



« *T-* 1 r»1 rfHf^ rm.<» n»»— r i\ r*^^ TtV*^ T*r« TVTa "DVi^a 2il si T»VQ li1 a 
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385 390 395 400 

Leu Gly Val Met Asp Asp Leu Lys Ser Gly Val Pro Arg Ala Gly Tyr 
405 410 415 

Arg Gly He Val Thr Phe Gin Phe Arg Gly Arg Arg Val His Leu Ala 
420 425 430 

Pro Pro Leu Thr Trp Glu Gly Tyr Asp Pro Ser Trp Asn 
435 440 445 



<210> 470 
<211> 172 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Thr Trp Ala Leu Leu Leu Leu Ala Ala Met Leu Leu Gly Asn 
1 5 10 15 

Pro Gly Leu Glu Val Ser Val Ser Pro Lys Gly Lys Asn Thr Ser Gly 
20 25 30 

Arg Glu Ser Gly Phe Gly Trp Ala He Trp Met Glu Gly Leu Val Phe 
35 40 45 

Ser Arg Leu Ser Pro Glu Tyr Tyr Asp Leu Ala Arg Ala His Leu Arg 
50 55 60 

Asp Glu Glu Lys Ser Cys Pro Cys Leu Ala Gin Glu Gly Pro <3ln Gly 
65 70 75 80 

Asp Leu Leu Thr Lys Thr Gin Glu Leu Gly Arg Asp Tyr Arg Thr Cys 
85 90 95 

Leu Thr He Val Gin Lys Leu Lys Lys Met Val Asp Lys Pro Thr Gin 
100 105 110 

Arg Ser Val Ser Asn Ala Ala Thr Arg Val Cys Axg Thr Gly Arg Ser 
115 120 125 

Arg Trp Arg Asp Val Cys Arg Asn Phe Met Arg Arg Tyr Gin Ser Arg 
130 135 140 

o 

Val Thr Gin Gly Leu Val Ala Gly Glu Thr Ala Gin <31n Cys Glu < \ 

145 150 155 1€0 ^ 

i 

<210> 471 ^> 
<211> 383 ^ 
<212> PRT I 
<213> Homo sapi^s (/> 

LU 

<400> 1 GQ 
fiet Thr Ala Thr Glu Ala Leu Leu Arg Val Leu Leu -Leu Leu Leu Ala 
1 5 10 15 



Asp Leu Arg Leu Cys He Pro Ser Thr Gly Pro Leu 
165 170 
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Phe Gly His Ser Thr Tyr Gly Ala Glu Cys Phe Pro Ala Cys Asn Pro 
20 25 30 

Gin Asn Gly Phe Cys Glu Asp Asp Asn Val Cys Arg Cys Gin Pro Gly 
35 40 45 

Trp Gin Gly Pro Leu Cys Asp Gin Cys Val Thr Ser Pro Gly Cys Leu 
50 55 60 

His Gly Leu Cys Gly Glu Pro Gly Gin Cys lie Cys Thr Asp Gly Trp 
65 70 75 80 

Asp Gly Glu Leu Cys Asp Arg Asp Val Arg Ala Cys Ser Ser Ala Pro 
85 90 95 

Cys Ala Asn Asn Gly Thr Cys Val Ser Leu Asp Asp Gly Leu Tyr Glu 
100 105 110 

Cys Ser Cys Ala Pro Gly Tyr Ser Gly Lys Asp Cys Gin Lys Lys Asp 
115 120 125 

Gly Pro Cys Val lie Asn Gly Ser Pro Cys Gin His Gly Gly Thr Cys 
130 135 140 

Val Asp Asp Glu Gly Arg Ala Ser His Ala Ser Cys Leu Cys Pro Pro 
145 150 155 160 

•Gly Phe Ser Gly Asn Phe Cys <31u He Val Ala Asn Ser Cys Thr Pro 
165 170 175 

. Asn Pro Cys Glu Asn Asp Gly Val Cys Thr Asp He Gly Gly Asp Phe 
180 185 190 

Arg Cys Arg Cys Pro Ala Gly Phe He Asp Lys Thr Cys Ser Aarg Pro 



Val Thr Asn Cys Ala Ser Ser Pro Cys :Gln Asn <31y Gly Thr Cys Leu 
210 215 220 

Gin His Thr Gin Val Ser Tyr Glu Cys Leu Cys Lys Pro Glu Phe Thr 
225 230 235 240 

Gly Leu Thr Cys Val Lys Lys Arg Ala Leu Ser Pro Gin Gin Val Thr 
245 250 255 

Arg Leu Pro Ser Gly Tyr Gly Leu Ala Tyr Arg Leu Thr Pro Gly Val 
260 265 270 

His Glu Leu Pro Val Gin Gin Pro Glu His Arg He Leu Lys Val Ser 
.275 280 285 

Met Lys Glu Leu Asn Lys Lys Thr Pro Leu Leu Thr Glu Gly Gin Ala 
290 295 .300 

He Cys Phe Thr He Leu Gly Val Leu Thr Ser Leu Val Val Leu Gly 
305 310 315 320 

Thr Val Gly He Val Phe Leu Asn Lys Cys Glu Thr Trp Val Ser Asn 
325 330 335 

Leu Arg Tyr Asn His Met Leu Arg Lys Lys Lys Asn Leu Leu Leu Gin 



195 



200 



205 



340 



345 



350 
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Tyr Aen Ser Gly Glu Asp Leu Ala Val Asn lie He Phe Pro Glu Lys 
355 360 365 

He Asp Met Thr Thr Phe Ser Lys Glu Ala Gly Asp Glu Glu He 
370 375 380 



<210> 472 
<211> 151 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Arg Met His Ala Pro Gly Lys Gly Leu Ser Gin Ser Ala Leu 
15 10 15 

Pro Tyr Arg Arg Ser Val Pro Thr Trp Leu Lys Leu Thr Ser Asp Asp 
20 25 30 

Val Lys Glu Gin He Tyr Lys Leu Ala Lys Lys Gly Leu Thr Pro Ser 
35 40 45 

Gin He Gly Val He Leu Arg Asp Ser His Gly Val Ala Gin Val Arg 
50 55 60 

Phe Val Thr Gly Asn Lys He Leu Arg He Leu Lys Ser Lys Gly Leu 
65 70 75 80 

Ala Pro Asp Leu Pro Glu Asp Leu Tyr His Leu He Lys Lys Ala Val 
85 90 95 

Ala Val Arg Lys His Leu Glu Arg Asn Arg Lys Asp Lys Asp Ala Lys 
100 105 110 

Phe Arg Leu He Leu He Glu Ser Arg He His Arg Leu Ala Arg Tyr 
115 120 125 

Tyr Lys Thr Lys Arg Val Leu Pro Pro Asn Trp Lys Tyr Glu Ser Ser 
130 135 140 

Thr Ala Ser Ala Leu Val Ala 145 
150 



<210> 473 
<211> 185 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Ala Ala Gin Lys Asp Gin Gin Lys Asp Ala Glu Ala Glu Gly Leu 
1 5 10 IS 



o 



Ser Gly Thr Thr Leu Leu Pro Lys Leu He Pro Ser Gly Ala Gly Arg 
20 25 30 

■ ^ 

Glu Trp Leu Glu Arg Arg Arg Ala Thr He Arg Pro Trp Ser Thr Phe ^— 

35 40 45 tr> 

UJ 

Val Asp Gin <3ln Arg Phe Ser Arg Pro Arg Asn Leu Gly -Glu Leu Cys CD 
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Gin Arg Leu Val Arg Asn Val Glu Tyr Tyr Gin Ser Asn Tyr Val Phe 
65 70 75 80 

Val Phe Leu Gly Leu He Leu Tyr Cys Val Val Thr Ser Pro Met Leu 
85 90 95 

Leu Val Ala Leu Ala Val Phe Phe Gly Ala Cys Tyr He Leu Tyr Leu 
100 105 110 

Arg Thr Leu Glu Ser Lys Leu Val Leu Phe Gly Arg Glu Val Ser Pro 
115 120 125 

Ala His Gin Tyr Ala Leu Ala Gly Gly He Ser Phe Pro Phe Phe Ti^p 
130 135 140 

Leu Ala Gly Ala Gly Ser Ala Val Phe Trp Val Leu Gly Ala Thr Leu 
145 150 155 160 

Val Val He Gly Ser His Ala Ala Phe His <3ln He Glu Ala Val Asp 
. 165 170 175 

Gly Glu Glu Leu Gin Met Glu Pro Val 
180 185 



<210> 474 
<211> 295 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Asn Ser Gly Lys <31u Ala Glu Ala Met Ala Leu Leu Ala Glu 
1 5 10 IS 

Ala Glu Arg Lys Val Lys Asn Ser <31n Ser Phe Phe -Ser Gly Leu Phe 
20 25 30 

Gly Gly Ser Ser Lys He Glu Glu Ala Cys Glu He Tyr Ala Arg Ala 
35 40 45 

Ala Asn Met Phe Lys Met Ala Lys Asn Trp Ser Ala Ala Gly Asn Ala 
50 55 60 

Phe Cys Gin Ala Ala Gin Leu His Leu Gin Leu Gin Ser Lys His Asp 
65 70 7S 80 

Ala Ala Thr Cys Phe Val Asp Ala Gly Asn Ala Phe Lys Lys Ala Asp 
85 90 95 

Pro <31n Glu Ala He Asn Cys Leu Met Arg Ala He Glu He Tyr Thr 
100 105 110 

Asp Met Gly Arg Phe Thr He Ala Ala Lys His His He Ser He Ala 
115 120 125 

Glu He Tyr Glu Thr Glu Leu Val Asp He Glu Lys Ala He Ala His 
130 13S 140 

Tyr Glu Gin Ser Ala Asp Tyr Tyr Lys Gly Glu Glu Ser Asn Ser Ser 
145 ISO 15S i€o 
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Ala Asn Lys Cys Leu Leu Lys Val Ala Gly Tyr Ala Ala Leu Leu Glu 
. 165 170 175 

Gin Tyr Gin Lys Ala He Asp He Tyr Glu Gin Val Gly Thr Asn Ala 
180 185 190 

Met Asp Ser Pro Leu Leu Lys Tyr Ser Ala Lys Asp Tyr Phe Phe Lys 
195 200 205 

Ala Ala Leu Cys His Phe Cys He Asp Met Leu Asn Ala Lys Leu Ala 
210 215 220 

Val Gin Lys Tyr Glu Glu Leu Phe Pro Ala Phe Ser Asp Ser Arg Glu 
225 230 235 240 

Cys Lys Leu Met Lys Lys Leu Leu Glu Ala His Glu <31u Gin Asn Val 
245 250 255 

Asp Ser Tyr Thr Glu Ser Val Lys Glu Tyr Asp Ser He Ser Arg Leu 
260 265 270 

Asp Gin Trp Leu Thr Thr Met Leu Leu Arg He Lys Lys Thr He Gin 
275 280 285 

Gly Asp Glu Glu Asp Leu Arg 
290 295 



<210> 475 
<211> 400 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thar Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser -Ser Ala Thr Ser Ser Phe Gly 
1.5 10 15 

Gly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe <5ly Pro Gly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Gly Tyr Gly Gly Gly 
50 55 ^0 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn Glu 
65 70 75 80 ^ 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp jjj 
85 90 95 



Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He ^1 

100 105 110 —J 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 

115 120 125 ^ 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala ^/j 

130 135 140 yj 
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"5 150 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Qly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu He Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
275 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu He <31u Leu Gin Ser <3ln Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala <31n Leu Ala 
325 330 335 

His He Gin Ala Leu He Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 350 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Gin Glu T>^ Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

He Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu He Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
385 390 395 400 

<210> 476 
<211> 400 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser Ser Ala Thr Ser Ser Phe Gly 
1 5 10 15 

Gly Leu -Gly Gly Gly Ser Val. Arg Phe Gly Pro Gly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 



Ala Pro Ser He His Gly <31y Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
3S 40 45 
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Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Ala Tyr Gly Gly Gly 
50 55 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu Ala Gly Asn Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
100 105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr He Glu Asn Ser Arg He Val Leu Gin He Asp Asn Ala Arg Leu 
145 150 155 160 

Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu He Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Tarp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
275 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu He. Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 
325 330 33S 

His He Gin Ala Leu He Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 3S0 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Oln Asn Gin Glu Tyr Gin Arg Leu -Met Asp 
3S5 3€0 3-65 



He Lys Ser Arg Leu Glu <31n <31u He Ala Thr Tyr iUrg Ser Leu Leu 
370 375 380 
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Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
385 390 395 ACQ 



<210> 477 
<211> 372 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Glu Ala Gly Glu Ala Thr Thr Thr Thr Thr Thr Thr Leu Pro 
15 10 15 

Gin Ala Pro Thr Glu Ala Ala Ala Ala Ala Pro Gin Asp Pro Ala Pro 
20 25 30 

Lys Ser Pro Val Gly Ser Gly Ala Pro Gin Ala Ala Ala Pro Ala Pro 
35 40 45 

Ala Ala His Val Ala Gly Asn Pro Gly Gly Asp Ala Ala Pro Ala Ala 
50 55 60 

Thr Gly Thr Ala Ala Ala Ala Ser Leu Ala Ala Ala Ala Gly Ser Glu 
65 70 75 80 

Asp Ala Glu Lys Lys Val Leu Ala Thr Lys Val Leu Gly Thr Val Lys 
85 90 95 

Trp Phe Asn Val Arg Asn Gly Tyr Gly Phe lie Asn Arg Asn Asp Thr 
100 105 110 

Lys Glu Asp Val Phe Val His <31n Thr Ala lie Lys Lys Asn Asn Pro 
115 120 125 

Arg Lys Tyr Leu Arg Ser Val Gly Asp Gly <3lu Thr Val Glu Phe Asp 
130 135 140 

Val Val Glu Gly Glu Lys Gly Ala Glu Ala Ala Asn Val Thr Gly Pro 
145 150 155 160 

Asp Gly Val Pro Val Glu Gly Ser Arg Tyr Ala Ala Asp Arg Arg Arg 
165 170 175 

Tyr Arg Arg Gly Tyr Tyr Gly Arg Arg Arg Gly Pro Pro Arg Asn Tyr 
180 185 190 

Ala Gly Glu Glu Glu Glu Glu Gly Ser Gly Ser Ser Glu Gly Phe Asp 
195 200 205 

Pro Pro Ala Thr Asp Arg <31n Phe Ser Gly Ala Arg Asn <3ln Leu Arg 
210 215 220 

Arg Pro Gin Tyr Arg Pro Gin Tyr I^g Gin Arg Arg Phe Pro Pro Tyr 
225 230 235 240 

His Val Gly Gin Thr Phe Asp Ars Arg Ser Arg Val Leu Pro His Pro 
24S 250 255 

Asn Arg lie Gin Ala ^ly ^lu He Gly Glu Met .Lys Asp Gly Val Pro 
260 265 270 
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275 



260 



285 



Pro Arg Tyr Arg Ser Arg Qly Pro Pro Arg Pro Arg Pro Ala Pro Ala 
290 295 300 

Val Gly Glu Ala Glu Asp Lys Glu Asn Gin Qln Ala Thr Ser Gly Pro 
305 310 315 320 

Asn Gin Pro Ser Val Arg Arg Gly Tyr Arg Arg Pro Tyr Asn Tyr Arg 
325 330 335 

Arg Arg Pro Arg Pro Pro Asn Ala Pro Ser Gin Asp Gly Lys Glu Ala 
340 345 350 

Lys Ala Gly Glu Ala Pro Thr Glu Asn Pro Ala Pro Pro Thr Gin Gin 
355 360 365 

Ser Ser Ala Glu 
370 



<210> 478 
<211> 391 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Ser Glu Thr Glu Pro Glu Pro Val Thr Leu Leu Val Lys Ser 
15 10 15 

Pro Asn Gin Arg His Arg Asp Leu Glu Leu Ser Gly Asp Arg Gly Trp 
20 25 30 

Ser Val Gly His Leu Lys Ala His Leu Ser Arg Val Tyr Pro Glu Arg 
35 40 45 

Pro Arg Pro Glu Asp Gin Arg Leu He Tyr Ser Gly Lys Leu Leu Leu 
50 55 60 

Asp His Gin Cys Leu Arg Asp Leu Leu Pro Lys Gin Glu Lys Arg His 
65 • 70 75 80 

Val Leu His Leu Val Cys Asn Val Lys Ser Pro Ser Lys Met Pro Glu 
85 90 95 

He Asn Ala Lys Val Ala Glu Ser Thr Glu Glu Pro Ala Gly Ser Asn 
100 105 110 

Arg Gly Gin Tyr Pro Glu Asp Ser Ser Ser Asp Gly Leu Arg Gin Arg 
115 120 125 

Glu Val Leu Arg Asn Leu Ser Ser Pro Gly Trp Glu Asn He Ser Arg 
130 135 140 

Pro Glu Ala Ala Gin Gin Ala Phe Gin <3ly Leu Gly Pro •Gly Phe Ser 
145 ISO 155 160 

Gly Tyr Thr Pro Tyr Gly Trp Leu Gin Leu Ser Trp Phe Gin Gin He 
1€5 170 175 

Tyr Ala Arg <51n Tyr Tyr Met Gin Tyr Leu Ala Ala Thr Ala Ala Ser 




< 



CO 
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Gly Ala Phe Val Pro Pro Pro Ser Ala Gin Glu He Pro Val Val Ser 
195 200 205 

Ala Pro Ala Pro Ala Pro He His Asn-Gln Phe Pro Ala Glu Asn Gin 
210 215 220 

Pro Ala Asn Gin Asn Ala Ala Pro Gin Val Val Val Asn Pro Gly Ala 
225 230 235 240 

Asn Gin Asn Leu Arg Met Asn Ala Gin Gly Gly Pro He Val Glu Glu 
245 250 255 

Asp Asp Glu He Asn Arg Asp Trp Leu Asp Trp Thr Tyr Ser Ala Ala 
260 265 270 

Thr Phe Ser Val Phe Leu Ser He Leu Tyr Phe Tyr Ser Ser Leu Ser 
275 280 285 

Arg Phe Leu Met Val Met Gly Ala Thr Val Val Met Tyr . Leu His His 
290 295 300 

Val Gly Trp Phe Pro Phe Arg Pro Arg Pro Val Gin Asn Phe Pro Asn 
305 310 315 320 

Asp Gly Pro Pro Pro Asp Val Val Asn Gin Asp Pro Asn Asn Asn Leu 
325 330 335 

Gin Glu Gly Thr Asp Pro Glu Thr Glu Asp Pro Asn His Leu Pro Pro 
340 345 350 

Asp Arg Asp Val Leu Asp <Jly Glu Gin Thr Ser Pro Ser Phe Met Ser 
355 360 365 

Thr Ala Trp Leu Val Phe Lys Thr Phe Phe Ala Ser Leu Leu Pro Glu 
370 .375 380 

Gly Pro Pro Ala He Ala Asn 385 
390 



<210> 479 
<211> 423 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

>- 

<400> 1 CL. 
Met Ser Ala Ser Ala Val Phe He Leu Asp Val Lys Gly Lys Pro Leu 

1 5 10 15 ^ 

He Ser Arg Asn Tyr Lys Gly Asp Val Ala Met Ser Lys He Glu His 

20 25 30 I 



Phe Met Pro Leu Leu Val Gin Arg Glu Glu Glu Gly Ala Leu Ala Pro 
35 40 45 

Leu Leu Ser His Gly Gin Val His Phe Leu Trp He Lys His ^r Asn 
50 SS ^0 



5 



Leu Tyr Leu Val Ala Hbx Thr Ser Lys Asn Ala Asn Ala Ser Leu Val JTT 
65 70 75 80 w -"^ 



wo 03/05802 1 PCT/EP03/00270 

275/390 

Tyr Ser Phe Leu Tyr Lys Thr He Glu Val Phe Cys Glu Tyr Phe Lys 
85 90 95 

Glu Leu Glu Glu Glu Ser He Arg Asp Asn Phe Val He Val Tyr Glu 
100 105 110 

Leu Leu Asp Glu Leu Met Asp Phe Gly Phe Pro Gin Thr Thr Asp Ser 
115 120 125 

Lys He Leu Gin Glu Tyr He Thr Gin Gin Ser Asn Lye Leu Glu Thr 
130 135 140 

Gly Lys Ser Arg Val Pro Pro Thr Val Thr Asn Ala Val Ser Trp Arg 
145 150 155 160 

Ser Glu Gly He Lys Tyr Lys Lys Asn Glu Val Phe He Asp Val He 
165 170 175 

Glu Ser Val Asn Leu Leu Val Asn Ala Asn Gly Ser Val Leu Leu Ser 
180 185 190 

Glu He Val Gly Thr He Lys Leu Lys Val Phe Leu Ser Gly Met Pro 
195 200 205 

Glu Leu Arg Leu Gly Leu Asn Asp Arg Val Leu Phe Glu Leu Thr Gly 
210 215 220 

Arg Ser Lys Asn Lys Ser Val Glu Leu Glu Asp Val Lys Phe His Gin 
225 230 235 240 

Cys Val Arg Leu Ser Arg Phe Asp Asn Asp Arg Thr He Ser Phe He 
245 250 255 

Pro Pro Asp Gly Asp Phe Glu Leu Met Ser Tyr Arg Leu Ser Thr Gin 
260 265 270 

Val Lys Pro Leu He Trp He Glu Ser Val He Glu Lys Phe Ser His 
275 280 285 

Ser Arg Val Glu He Met Val Lys Ala Lys Gly Gin Phe Lys Lys Gin 
290 295 300 



Ser Val Ala Asn Gly Val Glu He Ser Val Pro Val Pro Ser Asp Ala 
305 310 315 320 

Asp Ser Pro Arg Phe Lys Thr Ser Val Gly Ser Ala Lys Tyr Val Pro 
325 330 335 

tSlu Arg Asn Val Val He Trp Ser lie Lys Ser Phe Pro Gly Gly Lys 
340 345 350 

Glu Tyr Leu Met Arg Ala His Phe Gly Leu Pro Ser Val Glu Lys Glu 
355 360 - 365 

Glu Val Glu Gly Arg Pro Pro He Gly Val Lys Phe Glu He Pro Tyr 
370 375 380 



O 



5 



Phe Thr Val Ser Gly He Gin Val Arg Tyr Met Lys He He Glu Lys I— - 
385 390 395 400 

Ser <31y Tyr Gin Ala Leu ^ro Trp Val Arg Tyr He Thr -Gin Ser Gly 
405 410 415 
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Asp Tyr Gin Leu Arg Thr Ser 
420 



<210> 480 
<211> 227 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Gly Lys Leu Ser Lys Lys Lys Lys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
15 10 15 

Glu Lys Ala Lys Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala Thr Glu 
20 25 30 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Pro Ala Glu Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly 
SO 55 60 

Lys Ala Glu <31u Lys Glu Gly <31u Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala Glu Ala 
85 90 95 

Lys Ala Glu Pto Pro Lys Ala Pro Glu Gin Glu Gin Ala Ala Pro <3ly 
100 105 110 

Pro Leu Arg Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Gly 
115 120 125 

Pro Arg Pro Arg Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys Glu 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala <31n 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr Glu Ala 
180 185 190 

Pro Ser Ser Thr Pro Lys Ala -Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala Glu Glu 
195 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn Ser Asp Gin Thr Val Thr 
210 215 220 

Val Lys Glu 
225 



<210> 481 
<211> 298 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 
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<400> 1 



Met Thr Asp Ala Ala Val Ser Phe Ala Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
15 10 15 

Val Ala Ala Ala lie Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin He Thr Ala Asp 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He He Asp Cye Val Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Val Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val .He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin He Phe Leu Gly Gly Val Asp Lye Arg Thr Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val Gly Lys Ala Gly Ala Glu Arg Glu Phe Arg Gly Leu Gly Asp Cys 
145 ISO 155 160 

Leu Val Lys He Tyr Lys Ser Asp Gly He Lye Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Asn Val Ser Val Gin <3ly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly He Tyr Asp Thr Ala Lys Gly Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Thr 
195 200 205 

His He Val He Ser Trp Met He Ala Gin Thr Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Leu Thr Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Thr Asp He Met Tyr Thr Gly Thr Leu Asp 
245 250 255 

Cys Trp Arg Lys He Ala Arg Asp Glu Gly Gly Lys Ala Phe Phe Lys 
260 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg Gly Met Gly Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu He Lys Lys Tyr Thr 
290 295 



<210> 482 
<211> 383 
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<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Ala Thr Glu Ala Leu Leu Arg Val Leu Leu Leu Leu Leu Ala 
1 5 10 15 

Phe Gly His Ser Thr Tyr Gly Ala Glu Cys Phe Pro Ala Cys Asn Pro 
20 25 30 

Gin Asn Gly Phe Cys Glu Asp Asp Asn Val Cys Arg Cys Gin Pro Gly 
35 40 45 

Trp Gin Gly Pro Leu Cys Asp Gin Cys Val Thr Ser Pro Gly Cys Leu 
50 55 60 

His Gly Leu Cys Gly Glu Pro Gly Gin Cys He Cys Thr Asp Gly Trp 
65 70 75 80 

Asp Gly Glu Leu Cys Asp Arg Asp Val Arg Ala Cys Ser Ser Ala Pro 
85 90 95 

Cys Ala Asn Asn Gly Thr Cys Val Ser Leu Asp Asp Gly Leu Tyr Glu 
100 105 110 

Cys Ser Cys Ala Pro Gly Tyr Ser Gly Lys Asp Cys Gin Lys Lys Asp 
115 120 125 

Gly Pro Cys Val He Asn Gly Ser Pro .Cys Gin His Gly Gly Thr Cys 
130 135 140 

Val Asp Asp Glu Gly Arg Ala Ser His Ala Ser Cys Leu Cys Pro Pro 
145 150 155 160 

Gly Phe Ser Gly Asn Phe Cys Glu He Val Ala Asn Ser Cys Thr Pro 
165 170 175 

« - 

Asn Pro Cys Glu Asn Asp Gly Val Cys Thr Asp He Gly Gly Asp Phe 
180 185 190 

Arg Cys Arg Cys Pro Ala Gly Phe He Asp Lys Thr Cys Ser Arg Pro 
195 200 205 

Val Thr Asn Cys Ala Ser Ser Pro Cys Gin Asn Gly Gly Thr Cys Leu 
210 215 220 

Gin His Thr Gin Val Ser Tyr Glu Cys Leu Cys Lys Pro Glu Phe Thr 
225 230 235 240 

Gly Leu Thr Cys Val Lys Lys Arg Ala Leu Ser Pro Gin Gin Val Thr 
245 250 255 

Arg Leu Pro Asn Gly Tyr Gly Leu Ala Tyr Arg Leu Thr Pro <3ly Val 
260 265 270 

His Glu Leu Pro Val Gin Gin Pro Glu His Arg He Leu Lys Val Ser 
275 280 285 

Met Lys Glu Leu Asn Lys Lys Thr Pro Leu Leu Thr Glu Gly <31n Ala 
290 29S 300 

He Cys Phe Thr He Leu Gly Val Leu Thr Ser Leu Val Val Leu Gly 
305 310 315 320 
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Thr Val Gly lie Val Phe Leu Asn Lys Cys Glu Thr Trp Val Ser Asn 
325 330 335 

Leu Arg Tyr Asn His Met Leu Arg Lys Lys Lys Asn Leu Leu Leu Gin 
340 345 350 

Tyr Asn Ser Gly Glu Asp Leu Ala Val Asn He He Phe Pro Glu Lys 
355 360 365 

He Asp Met Thr Thr Phe Ser iys Glu Ala Gly Asp Glu Glu He 
370 375 380 



<210> 483 
<211> 375 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Asp Asp Asp He Ala Ala Leu Val Val Asp Asn Gly Ser Gly Met 
15 10 15 

Cys Lys Ala Gly Phe Ala Gly Asp Asp Ala Pro Arg Ala Val Phe Pro 
20 25 30 

Ser He Val Gly Arg Pro Arg His Gin Gly Val Met Val Gly Met Gly 
35 40 45 

Gin Lys Asp Ser Tyr Val Gly Asp Glu Ala Gin Ser Lys Arg Gly lie 
50 55 -60 

Leu Thr Leu Lys Tyr Pro He Glu His Gly He Val Thr Asn Trp Asp 
65 70 75 80 

Asp Met Glu Lys He Trp His His Thr Phe Tyr Asn Glu Leu Arg Val 
85 90 95 

Ala Pro Glu Glu His Pro Val Leu Leu Thr Glu Ala Pro Leu Asn Pro 
100 105 110 

Lys Ala Asn Arg Glu Lys Met Thr Gin He Met Phe Glu Thr Phe Asn 
115 120 125 

Thr Pro Ala Met Tyr Val Ala lie Gin Ala Val Leu Ser Leu Tyr Ala 
130 13S 140 

Ser Gly Arg Thr Thr Gly He Val Met Asp Ser Gly Asp Gly Val Thr 
145 150 155 1€0 

His Thr Val Pro He Tyr Glu Gly Tyr Ala Leu Pro His Ala He Leu 
165 170 175 

Arg Leu Asp Leu Ala Gly Arg Asp Leu Thr Asp Tyr Leu Met Lys He 
ISO 185 190 

Leu Thr Glu Arg Gly Tyr Ser Phe Thr Thr Thr Ala <31u Arg Glu He 
195 200 205 

Val Arg Asp He iys Glu Lys Leu Cys Tyr Val Ala Leu Asp Phe Glu 
210 215 220 
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225 230 235 240 

Glu Leu Pro Asp Gly Gin Val lie Thr lie Gly Asn Glu Arg Phe Arg 
245 250 255 

Cys Pro Glu Ala Leu Phe Gin Pro Ser Phe Leu Gly Met Glu Ser Cys 
260 265 270 

Gly lie His Glu Thr Thr Phe Asn Ser lie Met Lys Cys Asp Val Asp 
275 280 285 

lie Arg Lys Asp Leu Tyr Ala Asn Thr Val Leu Ser Gly Gly Thr Thr 
290 295 300 

Met Tyr Pro Gly lie Ala Asp Arg Met Gin Lys Glu lie Thr Ala Leu 
305 310 315 320 

Ala Pro Ser Thr Met Lys lie Lys lie lie Ala Pro Pro Glu Arg Lys 
325 330 335 

Tyr Ser Val Trp lie Gly Gly Ser lie Leu Ala Ser Leu Ser Thr Phe 
340 345 350 

Gin Gin Met Trp lie Ser Lys Gin Glu Tyr Asp Glu Ser Gly Pro Ser 
355 360 365 

lie Val His Arg Lys Cys Phe 
370 375 



<210> 484 
<211> 213 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Val Leu Ser Ala Pro Gly Leu Arg Gly Phe Arg lie Leu Gly 
1 5 10 ' 15 

Leu Arg Ser Ser Val Gly Pro Ala Val Cln Ala Arg <31y Val His Gin 
20 25 30 

Ser Val Ala Thr Asp Gly Pro Ser Ser Thr Gin Pro Ala Leu Pro Lys 
35 40 45 



o 

o 

ULI 

Ala Lys Leu Asp Asp Leu Val Asn Trp Ala Arg Arg Ser Ser Leu Trp —J 
65 70 75 80 ^^Q 



Ala Arg Ala Val Ala Pro Lys Pro Ser Ser Arg Gly Glu Tyr Val Val 
50 55 60 



Ala Ala Pro Arg Tyr Asp Met Asp Arg Phe Gly Val Val Phe Arg Ala 
100 105 110 

Ser Pro Arg Gin Ser ftsp Val Met lie Val Ala Gly l!hr Leu Thr Asn 
115 120 125 

Lys Met Ala Pro Ala Leu Arg Lys Val Tyr Asp Gin Met Pro <31u Pro 

130 135 140 



Pro Met Thr Phe Gly Leu Ala Cys Cys Ala Val Glu Met Met His Met 
85 .90 95 



CO 
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Arg Tyr Val Val Ser Met Gly Ser 
145 150 

His Tyr Ser Tyr Ser Val Val Arg 
165 

Asp He Tyr He Pro Gly Cys Pro 
180 

Gly He Leu Gin Leu Gin Arg Lys 
195 200 

He Trp Tyr Arg Arg 
210 



Cys Ala Asn Gly Gly Gly Tyr Tyr 
155 160 

Gly Cys Asp Arg He Val Pro Val 
170 175 

Pro Thr Ala Glu Ala Leu Leu Tyr 
185 190 

He Lys Arg Glu Arg Arg Leu Gin 
205 



<210> 485 
<211> 195 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gin He Glu Trp Ala Met Trp Ala Asn Glu Gin Ala Leu Ala 
1 5 10 15 

Ser Gly Leu He Leu He Thr Gly Gly He Val Ala Thr Ala Gly Arg 
20 25 30 

Phe Thr Gin Trp Tyr Phe Gly Ala Tyr Ser He Val Ala Gly Val Phe 
35 40 45 

Val Cys Leu Leu Glu Tyr Pro Arg Gly Lys Arg Lys Lys Gly Ser Thr 
50 55 60 

Met Glu Arg Trp Gly Gin Lys His Met Thr Ala Val Val Lys Leu Phe 
65 70 75 80 

Gly Pro Phe Thr Arg Asn Tyr Tyr Val Arg Ala Val Leu His Leu Leu 
85 90 .95 

Leu Ser Val Pro Ala Gly Phe Leu Leu Ala Thr He Leu Gly Thr Ala 
100 105 110 

Cys Leu Ala He Ala Ser Gly He Tyr Leu Leu Ala Ala Val Arg Gly 
115 120 125 

Glu Gin Trp Thr Pro He Glu Pro Lys Pro Arg Glu Arg Pro Gin He 
130 135 140 

Gly Gly Thr He Lys Gin Pro Pro Ser Asn Pro Pro Pr:o Arg Pro Pro 
145 150 155 1€0 

Ala Glu Ala Arg Lys Lys Pro Ser Glu Glu Glu Ala Ala Ala Ala Ala 
1€S 170 175 

<31y Gly Pro Pro Gly Gly Pro <3ln Val T^n Pro He Pro Val Thr Asp 
180 IBS 190 

Glu Val Val 
195 
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<210> 486 
<211> 267 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Ser Ala Cys He Lys Val Thr Lys Tyr Phe Leu Phe Leu Phe 
15 10 15 

Asn Leu He Phe Phe He Leu Gly Ala Val He Leu Gly Phe Gly Val 
20 25 30 

Trp He Leu Ala Asp Lys Ser Ser Phe He Ser Val Leu Gin Thr Ser 
35 40 45 

Ser Ser Ser Leu Arg Met Gly Ala Tyr Val Phe He Gly Val Gly Ala 
50 55 60 

Val Thr Met Leu Met Gly Phe Leu Gly Cys He Gly Ala Val Asn Glu 
65 70 75 80 

Val Arg Cys Leu Leu Gly Leu Tyr Phe Ala Phe Leu Leu Leu He Leu 
85 90 95 

He Ala Gin Val Thr Ala Gly Ala Leu Phe Tyr Phe Asn Met Gly Lys 
100 105 110 

Leu Lys Gin Glu Met Gly <31y He Val Thr Glu Leu He Arg Asp Tyr 
115 120 125 

Asn Ser Ser Arg Glu Asp Ser Leu Gin Asp Ala Trp Asp Tyr Val Gin 
130 135 140 

Ala Gin Val Lys Cys Cys Gly Trp Val Ser Phe Tyr Asn Trp Thr Asp 
145 150 155 160 

Asn Ala Glu Leu Met Asn Arg Pro Glu Val Thr Tyr Pro Cys Ser Cys 
165 170 175 

Clu Val Lys Gly Glu Glu Asp Asn Ser Leu Ser Val Arg Lys <31y Phe 
180 185 190 

Cys Glu Ala Pro Gly Asn Arg Thr Gin Ser Gly Asn His Pro Glu Asp 
195 200 205 

Trp Pro Val Tyr Gin Glu Gly Cys Met Glu Lys Val Gin Ala Trp Leu 
210 215 220 

Gin Glu Asn Leu Gly He He Leu Gly Val Gly Val Gly Val Ala He 
225 23f0 235 240 

He Glu Leu Leu Gly Met Val Leu Ser He Cys Leu Cys Arg His Val 
245 250 255 

His Ser Glu Asp Tyr Ser Lys Val Pro Lys Tyr 
260 265 



<210> 487 
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<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Asp Leu Asp Gin Ser Pro Leu Val Ser Ser Ser Asp Sex Pro 
15 10 15 

Pro Arg Pro Gin Pro Ala Phe Lys Tyr Gin Phe Val Arg Glu Pro Glu 
20 25 30 

Asp Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Glu Asp Glu Asp Glu Asp 
35 40 45 

Leu Glu Glu Leu Glu Val Leu Glu Arg Lys Pro Ala Ala Gly Leu Ser 
50 55 60 

Ala Ala Pro Val Pro Thr Ala Pro Ala Ala Gly Ala Pro Leu Met Asp 
65 70 75 80 

Phe Gly Asn Asp Phe Val Pro Pro Ala Pro Arg Gly Pro Leu Pro Ala 
85 90 .95 

Ala Pro Pro Val Ala Pro Glu Arg Gin Pro Ser Trp Asp Pro Ser Pro 
100 105 110 

Val Ser Ser Thr Val Pro Ala Pro Ser Pro Leu Ser Ala Ala Ala Val 
115 120 125 

Ser Pro Ser Lys Leu Pro Glu Asp Asp Glu Pro Pro Ala Arg Pro Pro 
130 135 140 

Pro Pro Pro Pro Ala Ser Val Ser Pro Gin Ala Glu Pro Val Trp Thr 
145 150 155 160 

Pro Pro Ala Pro Ala Pro Ala Ala Pro Pro Ser Thr Pro Ala Ala Pro 
165 170 175 

Lys Arg Arg Gly Ser Ser Gly Ser Val Val Val Asp Leu Leu Tyr . Trp 
180 185 190 

Arg Asp lie Lys Lys Thr. Gly Val Val Phe Gly Ala Ser Leu Phe Leu 
195 200 205 

Leu Leu Ser Leu Thr Val Phe Ser lie Val Ser Val Thr* Ala Tyr lie 
210 215 220 

Ala Leu Ala Leu Leu Ser Val Thr lie Ser Phe Arg He Tyr Lys Gly 
225 230 235 240 

Val lie Gin Ala He Gin Lys Ser Asp Glu Gly His Pro Phe Arg Ala 
245 250 255 

Tyr Leu Glu Ser Glu Val Ala He Ser Glu Glu Leu Val Gin Lys Tyr 
260 265 270 

Ser Asn Ser Ala Leu Gly His Val Asn Cys Thr He Lys Glu Leu Arg 
275 280 285 

Arg Leu Phe Leu Val Asp Asp Leu Val Asp Ser Leu Lys Phe Ala Val 
290 295 300 

Leu Met Trp Val Phe Thr Tyr Val Gly Ala Leu Phe Asn Gly Leu Thr 
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Leu Leu He Leu Ala Leu lie Ser Leu Phe Ser Val Pro Val lie Tyr 
325 330 335 

Glu Arg His Gin Ala Gin He Asp His Tyr Leu Gly Leu Ala Asn Lys 
340 

Asn val Lys Asp Ala Met Ala Lys He Gin Ala Lys He Pro Gly Leu 
355 360 365 

Lys Arg Lys Ala Glu 
370 



<210> 488 
<211> 391 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

ZVqiI ser Glu Thr Glu Pro Glu Pro Val Thr Leu Leu Val Lys Ser 



1 



5 10 15 



Pro Asn Gin Arg His Arg Asp Leu Glu Leu Ser Gly Asp Arg Gly Trp 
20 ^5 30 

ser val Gly His Leu Lys Ala His Leu Ser Arg Val Tyr Pro Glu ;^g 

45 



35 



40 



Pro Arg Pro Glu Asp Gin Arg Leu He Tyr Ser Gly Lys Leu Leu Leu 



50 55 60 

rHro T.mi arg Asp Leu Leu Pro L 

70 75 80 



Asp His Gin Cys Leu Arg Asp Leu Leu Pro Lys Gin Glu Lys Arg Hxs 
65 

Val Leu His Leu Val Cys Asn Val Lys Ser Pro Ser Lys Met Pro Glu 
85 90 

He Asn Ala Lys Val Ala Glu Ser Thr Glu Glu Pro Ala Gly Ser Asn 
100 105 110 

Arg Gly Gin Tyr Pro Glu Asp Ser Ser Ser Asp Gly Leu Arg <31n Arg 
115 120 125 

Glu val Leu Arg Asn Leu Ser Ser Pro Gly Trp Glu Asn He Ser Arg 
130 135 140 

Pro Glu Ala Ala Gin Gin Ala Phe Gin <3ly Leu Gly Pro Gly Phe Ser 
145 150 155 1«0 

Gly Tyr Thr Pro Tyr Gly Trp Leu Gin Leu Ser Trp Phe <3ln <3ln He 



Tyr Ala Arg Gin Tyr Tyr Met Gin Tyr Leu Ala Ala TSu: Ala Ala Ser 
180 185 190 

Glv Ala Phe Val Pro Pro Pro Ser Ala -Gin Glu He Pro Val Val Ser 
195 200 205 

Ala Pro Ala fro Ala Pro He His Asn <3ln Phe Pro Ala Glu Asn <3ln 
210 215 220 
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Pro Ala Asn Gin Asn Ala Ala Pro Gin Val Val Val Asn Pro Gly Ala 
225 230 235 240 

Asn Gin Asn Leu Arg Met Asn Ala Gin Gly Gly Pro lie Val Glu Glu 
245 250 255 

Asp Asp Glu lie Asn Arg Asp Trp Leu Asp Trp Thr Tyr Ser Ala Ala 
260 265 270 

Thr Phe Ser Val Phe Leu Ser lie Leu Tyr Phe Tyr Ser Ser Leu Ser 
275 280 285 

Arg Phe Leu Met Val Met Gly Ala Thr Val Val Met Tyr Leu His His 
290 295 300 

Val Gly Trp Phe Pro Phe Arg Pro Arg Pro Val Gin Asn Phe Pro Asn 
305 310 315 320 

Asp Gly Pro Pro Pro Asp Val Val Asn Gin Asp Pro Asn Asn Asn Leu 
325 330 335 

Gin Glu Gly Thr Asp Pro Glu Thr Glu Asp Pro Asn His Leu Pro Pro 
340 345 350 

Asp Arg Asp Val Leu Asp Gly Glu Gin Thr Ser Pro Ser Phe Met Ser 
355 360 365 

Thr Ala Trp Leu Val Phe Lys Thr Phe Phe Ala Ser Leu Leu Pro Glu 
370 375 380 

Gly Pro Pro Ala lie Ala Asn 
385 390 



<210> 489 
<211> 445 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 



Met Leu Lys Lys Gin Ser Ala Gly Leu Val Leu Trp Gly Ala He Leu 

15 10 15 

Phe Val Ala Trp Asn Ala Leu Leu Leu Leu Phe Phe Trp Thr J^g Pro 

20 25 30 

Ala Pro Gly Arg Pro Pro Ser Val Ser Ala Leu Asp Gly Asp Pro Ala 

35 40 45 

Ser Leu Thr Arg Glu Val He Arg Leu Ala Gin Asp Ala Glu Val Olu 

50 '55 60 

Leu Glu Arg Gin Arg Gly Leu Leu Gin Gin He X3ly Asp Ala Leu Ser 

65 70 75 80 

Ser Gin Arg Oly Arg Val Pro Thr Ala Ala Pro Pro Ala Gin Pro Arg 

85 90 95 

Val -Pro Val Thr Pro Ala Pro Ala Val lie Pro He Leu Val lie Ala 



<400> 



1 



100 



105 



110 
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115 120 125 

Arg Pro Ser Ala Glu Leu Phe Pro lie lie Val Ser Gin Asp Cys Gly 
130 135 140 

His Glu Glu Thr Ala Gin Ala He Ala Ser Tyr Gly Ser Ala Val Thr 
145 150 155 160 

His He Arg Gin Pro Asp Leu Ser Ser He Ala Val Pro Pro Asp His 
165 170 175 

Arg Lys Phe Gin Gly Tyr Tyr Lys He Ala Arg His Tyr Arg Trp Ala 
180 185 190 

Leu Gly Gin Val Phe Arg Gin Phe Arg Phe Pro Ala Ala Val Val Val 
195 200 205 

Glu Asp Asp Leu Glu Val Ala Pro Asp Phe Phe Glu Tyr Phe Arg Ala 
210 215 220 

Thr Tyr Pro Leu Leu Lys Ala Asp Pro Ser Leu Trp Cys Val Ser Ala 
225 230 235 240 

Trp Asn Asp Asn Gly Lys Glu Gin Met Val Asp Ala Ser Arg Pro Gin 
245 250 255 

Leu Leu Tyr Arg Thr Asp Phe Phe Pro Gly Leu Gly Trp Leu Leu Leu 
260 265 270 

Ala Glu Leu Trp Ala Glu Leu Glu Pro Lys Trp Pro Lys Ala Phe Trp 
275 280 285 

Asp Asp Tsrp Met Arg Arg Pro Glu Gin Arg Gin Gly Arg Ala Cys He 
290 295 300 

Arg Pro Glu He Ser Arg Thr Met Thr Phe Gly Arg Lys Gly Val Ser 
305 310 315 320 

His Gly Gin Phe Phe Asp Gin His Leu Lys Phe He Lys Leu Asn Gin 

325 330 33S 

Gin Phe Val His Phe Thr Gin Leu Asp Leu Ser Tyr Leu Gin Arg Glu 
340 345 350 

Ala Tyr Asp Arg Asp Phe Leu Ala Arg Val Tyr Gly Ala Pro Gin Leu 
355 360 365 

Gin Val Glu Lys Val Arg Thr Asn Asp Arg Lys Glu Leu Gly Glu Val 
370 375 380 

Arg Val Gin Tyr Thr Gly Arg Asp Ser Phe Lys Ala Phe Ala Lys Ala 
385 390 395 400 

Leu Gly Val Met Asp Asp Leu Lys Ser Gly Val Pro Arg Ala <31y Tyr 
405 410 415 

Arg Gly He Val Thr Phe Gin Phe Arg Gly Arg Arg Val His Leu Ala 
420 425 430 

Pro Pro Pro Tlir Trp -Glu <51y Tyr Asp Pro Ser Trp Asn 
435 . 440 .445 
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<210> 490 
<211> 228 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

Met°Ala Qly Gin Arg Leu Ala Ala Gly Phe Leu Gin Val Pro Ala Val 
1 5 10 15 

Thr Arg Ala Tyr Thr Ala Ala Cys Val Leu Thr Thr Ala Ala Val Gin 
20 25 30 

Leu Glu Leu Leu Ser Pro Phe Gin Leu Tyr Phe Asn Pro His Leu Val 
35 40 45 

Phe Arg Lys Phe Gin Val Trp Arg Leu He Thr Thr Phe Leu Phe Phe 
50 .55 60 

Glv Pro Leu Gly Phe Gly Phe Phe Phe Asn Met Leu Phe Val Phe Arg 
65 70 75 80 

Tyr Cys Arg Met Leu Glu Glu Gly Ser Phe Arg Gly Arg Lys Ala Asp 
85 90 95 

Phe Val Phe Met Phe Leu Phe Gly Gly Val Leu Met Thr Leu Leu Gly 
100 105 110 

Phe Leu Gly Ser Leu Phe Phe Leu Gly Gin Ala Leu Met Ala Met Leu 
115 120 125 

Val Tyr Val Trp Ser Arg Arg Ser Pro His Val Arg Val Asn Phe Phe 
130 135 140 

Gly Leu Leu Asn Phe Gin Ala Pro Phe Leu Pro Trp Ala Leu Met Gly 
145 150 155 160 

Phe Ser Leu Leu Leu Gly Asn Ser Val Val Thr Asp Leu Leu Gly. He 
165 170 175 

Leu val Gly His He Tyr Tyr Phe Leu <31u Asp Val -Phe Pro Asn -Gin 
180 185 190 

Pro Gly Gly Lys Arg Leu Leu Leu Thr Pro Ser Val Leu Lys Leu Leu 
195 200 205 

Leu Asp Asp Pro Gin Glu Asp Pro Asp Tyr Leu Pro Leu Pro Glu Glu 
210 215 220 

Gin Pro Glu Leu 
225 



<210> 491 
<211> 131 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Lys He She Leu Pro Val Leu Leu Ala Ala Leu Leu -Gly Val «lu 
1 5 10 15 
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Arg Ala Ser Ser Leu Met Cys Phe Ser Cys Leu Asn Gin Lys Ser Asn 
20 25 30 

Leu Tyr Cys Leu Lys Pro Thr He Cys Ser Asp Gin Asp Asn Tyr Cys 
35 40 45 

Val Thr Val Ser Ala Ser Ala Gly He Gly Asn Leu Val Thr Phe Gly 
50 55 60 

His Ser Leu Ser Lys Thr Cys Ser Pro Ala Cys Pro He Pro Glu Gly 
65 70 75 80 

Val Asn Val Gly Val Ala Ser Met Gly He Ser Cys Cys Gin Ser Phe 
85 90 95 

Leu Cys Asn Phe Ser Ala Ala Asp Gly Gly Leu Arg Ala Ser Val Thr 
100 105 110 

Leu Leu Gly Ala Gly Leu Leu Leu Ser Leu Leu Pro Ala Leu Leu Arg 
115 120 125 

Phe Gly Pro 130 



<210> 492 
<211> 465 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gly Ala Val Val Asp Glu Gly Pro Thr Gly Val Lys Ala Pro 
1 5 10 15 

Asp Gly Gly Trp Gly Trp Ala Val Leu Phe Gly Cys Phe Val He Thr 
20 25 30 

Gly Phe Ser Tyr Ala Phe Pro Lys Ala Val Ser Val Phe Phe Lys Glu 
35 40 45 

Leu He Gin Glu Phe Gly He Gly Tyr Ser Asp Thr Ala Trp He Ser 
50 55 60 

Ser He Leu Leu Ala Met Leu Tyr Gly' Thr Gly Pro Leu Cys Ser Val 
65 70 75 80 

>• 

Cys Val Asn Arg Phe Gly Cys Arg Pro Val Met Leu Val Gly <3ly Leu 

85 90 95 ^ 

Phe Ala Ser Leu Gly Met Val Ala Ala Sar Phe Cys Arg Ser He He 
100 105 110 

Gin Val Tyr Leu Thr Thr Gly Val He Thr Gly Leu Gly Leu Ala Leu 
115 120 125 

Asn Phe Gin Pro Ser Leu He Met Leu Asn Arg Tyr Phe Ser Lys Aarg 

130 135 140 ^» 

< 

Arg Pro Met Ala Asn Gly Leu Ala Ala Ala <3ly Ser Pro Val Phe Leu 

145 1*50 155 1€0 to 

Cys Ala Leu Ser Pro Leu Gly -Gin Leu Leu <31n Asp Arg Tyr <31y Trp 



o 



CO 
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Arg Gly Gly Phe Leu lie Leu Gly Gly Leu Leu Leu Asn Cys Cys Val 
180 185 190 

Cys Ala Ala Leu Met Arg Pro Leu Val Val Thr Ala Gin Pro Gly Ser 
195 200 205 

Gly Pro Pro Arg Pro Ser Arg Arg Leu Leu Asp Leu Ser Val Phe Arg 
210 215 220 

Asp Arg Gly Phe Val Leu Tyr Ala Val Ala Ala Ser Val Met Val Leu 
225 230 235 240 

Gly Leu Phe Val Pro Pro Val Phe Val Val Ser Tyr Ala Lys Asp Leu 
245 250 255 

Gly Val Pro Asp Thr Lys Ala Ala Phe Leu Leu Thr lie Leu Gly Phe 
260 265 270 

He Asp He Phe Ala Arg Pro Ala Ala Gly Phe Val Ala Gly Leu Gly 
275 280 285 

Lys Val Arg Pro Tyr Ser Val Tyr Leu Phe Ser Phe Ser Met Phe Phe 
290 295 300 

Asn Gly Leu Ala Asp Leu Ala Gly Ser Thr Ala Gly Asp Tyr Gly Gly 
305 310 315 320 

Leu Val Val Phe Cys He Phe Phe Gly He Ser Tyr <31y Met Val Gly 
325 330 335 

Ala Leu Gin Phe Glu Val Leu Met Ala He Val Gly Thr His Lys Phe 
340 345 350 

Ser Ser Ala He Gly Leu Val Leu Leu Met Glu Ala Val Ala Val Leu 
355 360 36S 

Val Gly Pro Pro Ser Gly Gly Lys Leu Leu Asp Ala Thr His Val Tyr 
370 375 380 

Met Tyr Val Phe He Leu Ala Gly Ala Glu Val Leu Thr Ser Ser Leu 
385 390 395 400 

He Leu Leu Leu Gly Asn Phe Phe Cys He Arg Lys Lys Pro Lys Glu 
405 410 415 

Pro Gin Pro Glu Val Ala Ala Ala Glu Glu Glu Lys Leu His Lys Pro 
420 425 430 

Pro Ala Asp Ser Gly Val Asp Leu Arg Glu Val Clu His Phe Leu Lys 
435 440 445 

Ala Glu Pro Glu Lys Asn Gly Glu Val Val His Thr Pro Glu Thr Ser 
450 455 4€0 



Val 
4€6 



<210> 493 
<211> 209 
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<213> Homo sapiens 

wlt%il Gly Gly Arg Gly Leu Leu Gly Arg Glu Thr Leu -Gly Pro Gly 
1 5 10 15 

Gly Gly Cys Ser Gly Glu Gly Pro Leu Cys Tyr Trp Pro Pro Pro Gly 
20 25 30 

ser Pro Pro Ala Pro Ser Leu -Arg Ala Ser Leu Pro Leu Glu Pro Pro 
35 40 *5 

Arg cys Pro Leu Arg Ser Cys Ser Leu Pro Arg Ser Ala Cys Leu Cys 
50 55 60 

ser Arg Asn Ser Ala Pro Gly Ser Cys Cys Arg Pro Trp Ala Ser Leu 
65 70 75 80 

Trp Ser Glu Pro Pro Pro Ser Pro Ser Ser Gin Pro Ala Pro Pro Met 
85 90 95 

Tyr He Trp Thr Leu Ser Cys Ala Pro Ala Ala Ser Trp Ala Pro Val 
100 105 110 

Thr His Trp Thr Asp His Pro Leu Pro Pro Leu Pro Ser Pro Leu Leu 
115 120 125 

Pro Thr Arg Leu Pro Asp A^ Tyr He He Leu Pro Thr Asp Leu Arg 
130 135 140 

<Vs His ser His Arg His Pro Ser His Pro Thr Asp Arg ieu Leu Leu 
lis 150 155 160 

Leu val He Trp Thr His Leu Gly Gly He Trp Ala Gly His «er Pro 
165 170 175 

Trp Thr Val He Gin Thr Ala Gly Arg Pro Pro Arg Asp Leu Ser Pro 
180 185 190 

ser Ala Arg Pro He Ser Ser Pro Pro Pro Glu Thr Ser Cys Val L^u 
195 200 205 

Ala 



<210> 494 
<211> 209 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

Met°Ali ser Met Gly Leu Gin Val Met .<31y He Ala Leu Ala Val Leu 



1 



5 10 15 



-Glv Trp Leu Ala Val Met Leu Cys Cys Ala Leu Pro Met Trp Arg Val 
20 25 30 

Tbx Ala Phe He Gly Ser Asn He Val Thr Ser t3ln Thr He Trp -Glu 
35 40 45 

Gly Leu Trp Met Asn Cys Val Val Gin Ser Hhr Gly Gin Met Gin Cys 
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Lys Val Tyr Asp Ser Leu Leu Ala Leu Pro Gin Asp Leu Gin Ala Ala 
65 70 75 80 

Arg Ala Leu Val He He Ser He He Val Ala Ala Leu Gly Val Leu 
85 90 95 

Leu Ser Val Val Gly Gly Lys Cys Thr Asn Cys Leu Glu Asp <3lu Ser 
100 105 110 

Ala Lys Ala Lys Thr Met He Val Ala Gly Val Val Phe Leu Leu Ala 
115 120 125 

Gly Leu Met Val He Val Pro Val Ser Trp Thr Ala His Asn lie He 
130 135 140 

Gin Asp Phe Tyr Asn Pro Leu Val Ala Ser Gly Gin Lys Arg Glu Met 
145 150 155 160 

Gly Ala Ser Leu Tyr Val Gly Trp Ala Ala Ser Gly Leu Leu Leu Leu 
165 170 175 

Gly Gly Gly Leu Leu Cys Cys Asn Cys Pro Pro Arg Thr Asp Lys Pro 
180 185 190 

Tyr Ser Ala Lys Tyr Ser Ala Ala Arg Ser Ala Ala Ala Ser Asn Tyr 
195 200 205 

Val 



<210> 495 
<211> 214 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Leu Gly Gly Cys Pro Val Ser Tyr Leu Leu Leu Cys Gly Gin 
1 5 10 15 

Ala Ala Leu Leu Leu Gly Asn Leu Leu Leu Leu His Cys Val Ser Arg 
20 25 30 

Ser His Ser Gin Asn Ala Thr Ala Glu Pro Glu Leu Thr Ser Ala Gly 
35 40 45 

Ala Ala Gin Pro Glu Gly Pro Gly Gly Ala Ala Ser Trp Glu Tyr Gly 
50 55 €0 

Asp Pro His Ser Pro Val He Leu Cys Ser Tyr Leu Pro Asp Glu Phe 
65 70 75 80 

He Glu Cys Glu Asp Pro Val Asp His Val ^ly Asn Ala Thr Ala Ser 
85 90 95 

*Gln Glu Leu Gly Tyr Gly Cys Leu Lys Phe Gly -Gly Gin Ala Tyr Ser 
100 105 110 

Asp Val Clu His Thr Ser Val Gin Cys His Ala Leu nAsp Gly He t3lu 
115 120 12S 
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130 135 140 

Tyr Thr Gly Hie Tyr Phe lie Thr Thr Leu Leu Tyr Ser Phe Phe Leu 
145 150 155 160 

Gly Cys Phe Gly Val Asp Arg Phe Cys Leu Gly His Thr Gly Thr Ala 
165 170 175 

Val Gly Lys Leu Leu Thr Leu Gly Gly Leu Gly lie Trp Trp Phe Val 
180 185 190 

Asp Leu lie Leu Leu He Thr Gly Gly Leu Met Pro Ser Asp Gly Ser 
195 200 205 

Asn Trp Cys Thr Val Tyr 
210 



<210> 496 
<211> 465 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 , „ 

Met Gly Gly Ala Val Val Asp Glu Gly Pro Thr Gly Val Lys Ala Pro 
X 5 10 15 

Asp Gly Gly Trp Gly Trp Ala Val Leu Phe Gly Cys Phe Val He Thr 
20 25 30 

Gly Phe Ser Tyr Ala Phe Pro Lys Ala Val Ser Val Phe Phe Lys Glu 
35 40 45 

Leu He Gin Glu Phe Gly He Gly Tyr Ser Asp Thr Ala Trp He Ser 
SO 55 . .60 

Ser He Leu Leu Ala Met Leu Tyr Gly Thr Gly Pro Leu Cys Ser Val 
65 70 75 80 

Cys Val Asn Arg Phe Gly Cys Arg Pro Val Met Leu Val Gly Gly Leu 
85 .90 95 

Phe Ala Ser Leu Gly Met Val Ala Ala Ser Phe Cys Arg Ser He He 
100 105 110 

Gin val Tyr Leu Thr Thr Gly Val He Thr Gly Leu Gly Leu Ala Leu 
115 120 125 

Asn Phe Gin Pro Ser Leu He Met Leu Asn Arg Tyr Phe Ser Lys Arg 
130 135 140 

Arg pro Met Ala Asn Gly Leu Ala Ala Ala Gly Ser Pro Val Phe Leu 
145 150 155 160 

Cys Ala Leu Ser Pro Leu Gly Gin Leu Leu Gin Asp Arg Tyr Gly Trp 
165 170 175 

Arg t3ly Gly Phe Leu He Leu -Gly -Gly Leu Leu Leu Asn Cys C^s Val 
180 185 190 

Cys Ala Ala Leu Met Arg Pro Leu Val Val Thr Ala Gin Pro Gly Ser 
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Gly Pro Pro Arg Pro Ser Arg Arg Leu Leu Asp Leu Ser Val Phe Arg 
210 215 220 

Asp Arg Gly Phe Val Leu Tyr Ala Val Ala Ala Ser Val Met Val Leu 
225 230 235 240 

Gly Leu Phe Val Pro Pro Val Phe Val Val Ser Tyr Ala Lys Asp Leu 
245 250 255 

Gly Val Pro Asp Thr Lys Ala Ala Phe Leu Leu Thr lie Leu Gly Phe 
260 265 270 

lie Asp He Phe Ala Arg Pro Ala Ala Gly Phe Val Ala Gly Leu Gly 
275 280 285 

Lys Val Arg Pro Ty^^ Ser Val Tyr Leu Phe Ser Phe Ser Met Phe Phe 
290 295 300 

Asn Gly Leu Ala Asp Leu Ala Gly Ser Thr Ala <3ly Asp Tyr Gly Gly 
305 310 315 320 

Leu Val Val Phe Cys He Phe Phe Gly He Ser Tyr Gly Met Val Gly 
325 330 335 

Ala Leu Gin Phe Glu Val Leu Met Ala He Val Gly Thr His Lys Phe 
340 345 350 

Ser Ser Ala He Gly Leu Val Leu Leu Met Glu Ala Val Ala Val Leu 
355 360 365 

Val Gly Pro Pro Ser Gly Gly Lys Leu Leu Asp Ala Thr His Val Tyr 
370 375 380 

Met Tyr Val Phe He Leu Ala Gly Ala Glu Val Leu Thr Ser Ser Leu 
385 • 390 395 400 

He Leu Leu Leu Gly Asn Phe Phe Cys He Arg Lys Lys Pro Lys Glu 
405 410 415 

Pro Gin Pro Glu Val Ala Ala Ala Glu Glu Glu Lys Leu His Lys Pro 
420 425 430 

Pro Ala Asp Ser Gly Val Asp Leu Arg Glu Val Glu His Phe Leu Lys 
435 440. 445 

Ala Glu Pro Glu Lys Asn Gly Glu Val Val His Thr Pro <3lu Thr Ser 
450 455 ' 460 

Val 
465 



<210> 497 
<211> 227 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Gly Gly Lys Leu Ser l*ys :Lys Lys iys Gly Tyr Asn Val Asn Asp 
1 5 . 10 15 
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Glu Lys Ala Lys Glu Lys Asp Lys Lys Ala Glu Gly Ala Ala Thr Glu 
20 25 30 

Glu Glu Gly Thr Pro Lys Glu Ser Glu Pro Gin Ala Ala Ala Glu Pro 
35 40 45 

Ala Glu Ala Lys Glu Gly Lys Glu Lys Pro Asp Gin Asp Ala Glu Gly 
50 55 60 

Lys Ala Glu Glu Lys Glu Gly Glu Lys Asp Ala Ala Ala Ala Lys Glu 
65 70 75 80 

Glu Ala Pro Lys Ala Glu Pro Glu Lys Thr Glu Gly Ala Ala <3lu Ala 
85 50 95 

Lys Ala Glu Pro Pro Lys Ala Pro Glu Gin Glu <3ln Ala Ala Pro Gly 
100 105 110 

Pro Ala Ala Gly Gly Glu Ala Pro Lys Ala Ala Glu Ala Ala Ala Ala 
115 120 125 

Pro Ala Glu Ser Ala Ala Pro Ala Ala Gly Glu Glu Pro Ser Lys X31u 
130 135 140 

Glu Gly Glu Pro Lys Lys Thr Glu Ala Pro Ala Ala Pro Ala Ala Gin 
145 150 155 160 

Glu Thr Lys Ser Asp Gly Ala Pro Ala Ser Asp Ser Lys Pro Gly Ser 
165. 170 175 

Ser Glu Ala Ala Pro Ser Ser Lys Glu Thr Pro Ala Ala Thr Glu Ala 
180 185 190 

Pro Ser Ser Thr Pro Lys Ala Gin Gly Pro Ala Ala Ser Ala Glu Glu 
195 200 205 

Pro Lys Pro Val Glu Ala Pro Ala Ala Asn Ser Asp Gin Thr Val Thr 
210 215 220 

Val Lys Glu 
225 



<210> 498 
<211> 267 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 ^ , 

Met Gly Ser Ala Cys He Lys Val Thr Lys Tyr Phe Leu Phe Leu Phe 
1 5 10 IS 

Asn Leu He Phe Phe He Leu Gly Ala Val He Leu Gly Phe Oly Val 
20 25 30 

Trp He Leu Ala Asp Lys Ser Ser Phe He Ser Val Leu Gin Thr ^Ser 
35 40 45 

Ser ser Ser Leu Arg Met Gly Ala Tyr Val Phe He Gly Val ^ly Ala 
50 5S -60 
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65 



70 



75 



80 



Val Arg Cys Leu Leu Gly Leu Tyr Phe Ala Phe Leu Leu Leu He Leu 
85 90 95 

He Ala Gin Val Thr Ala Gly Ala Leu Phe Tyr Phe Asn Met Gly Lys 
100 105 110 

Leu Lys Gin Glu Met Gly Gly He Val Thr Glu Leu He Arg Asp Tyr 
115 120 125 

Asn Ser Ser Arg Glu Asp Ser Leu Gin Asp Ala Trp Asp Tyr Val Gin 
130 135 140 

Ala Gin Val Lys Cys Cys Gly Trp Val Ser Phe Tyr Asn Trp Thr Asp 
145 150 155 160 

Asn Ala Glu Leu Met Asn Arg Pro Glu Val Thr Tyr Pro Cys Ser Cys 
165 170 175 

Glu Val Lys Gly Glu Glu Asp Asn Ser Leu Ser Val Arg Lys Gly Phe 
180 185 190 

Cys Glu Ala Pro Gly Asn Arg Thr Gin Ser Gly Asn His Pro Glu Asp 
195 200 205 

Trp Pro Val Tyr Gin Glu Gly Cys Met Glu Lys Val Gin Ala Trp Leu 
210 215 220 

Gin Glu Asn Leu Gly He He Leu Gly Val Gly Val Gly Val Ala He 
225 230 235 240 

Val Glu Leu Leu Gly Met Val Leu Ser He Cys Leu Cys Arg His Val 
245 250 255 

His Ser Glu Asp Tyr Ser Lys Val Pro Lys Tyr 



<210> 499 
<211> 224 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Val Phe Gly Lys Leu Phe Gly Ala Gly Gly Gly Lys Ala Gly 
15 10 15 

Lys Gly Gly Pro Thr Pro Gin Glu Ala He Gin Arg Leu Arg Asp Thr 
20 25 30 

Glu Glu Met Leu Ser Lys Lys Gin Glu Phe Leu Glu Lys Lys He Glu 
35 40 45 

Gin Glu Leu Thr Ala Ala Lys Lys His Gly Thr Lys Asn Lys Arg Ala 
50 55 60 

Ala Leu Gin Ala Leu Lys Arg Lys Lys Arg Tyr -Glu Lys Gin Leu Ala 
€5 70 75 80 

Gin He Asp Gly Thr Leu Ser Thr He Glu Phe Gin Arg Glu Ala Leu 



265 
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Glu Asn Ala Asn Thr Asn Thr Glu Val Leu Lys Asn.Met Gly Tyr Ala 
100 105 110 

Ala Lys Ala Met Lys Ala Ala Hie Asp Asn Met Asp He Asp Lys Val 
115 120 12.5 

Asp Glu Leu Met Gin Asp He Ala Asp Gin Gin Glu Leu Ala ^lu Glu 
130 135 140 

He Ser Thr Ala He Ser Lys Pro Val Gly Phe Gly Glu Glu Phe Asp 
145 150 155 160 

Glu Asp Glu Leu Met Ala Glu Leu Glu Glu Leu Glu Gin Glu Glu Leu 
165 170 175 

Asp Lys Asn Leu Leu Glu He Ser Gly Pro Glu Thr Val Pro Leu Pro 
180 185 190 

Asn Val Pro Ser He Ala Leu Pro Ser Lys Pro Ala Lys Lys Lys Glu 
195 200 205 

Glu Glu Asp Asp Asp Met Lys Glu Leu Glu Asn Trp Ala Gly Ser Met 
210 215 220 



<210> 500 
<211> 400 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Ser Tyr Ser Tyr Arg Gin Ser Ser Ala Thr "Ser Ser Phe Gly 
1 5 10 15 

Gly Leu Gly Gly Gly Ser Val Arg Phe Gly Pro tSly Val Ala Phe Arg 
20 25 30 

Ala Pro Ser He His Gly Gly Ser Gly Gly Arg Gly Val Ser Val Ser 
35 40 45 

Ser Ala Arg Phe Val Ser Ser Ser Ser Ser Gly Gly Tyr Gly Gly ^ly 
50 55 60 

Tyr Gly Gly Val Leu Thr Ala Ser Asp Gly Leu Leu TQa Gly Asn Glu 
65 70 75 80 

Lys Leu Thr Met Gin Asn Leu Asn Asp Arg Leu Ala Ser Tyr Leu Asp 
85 90 95 

Lys Val Arg Ala Leu Glu Ala Ala Asn Gly Glu Leu Glu Val Lys He 
' 100 -105 110 

Arg Asp Trp Tyr Gin Lys Gin Gly Pro Gly Pro Ser Arg Asp Tyr Ser 
115 120 125 

His Tyr Tyr Thr Thr He Gin Asp Leu Arg Asp Lys He Leu Gly Ala 
130 135 140 

Thr He Glu Asn Ser Arg He Val Leu -Gin He Asp Asn Ala Arg Leu 
145 ISO 155 1€0 
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Ala Ala Asp Asp Phe Arg Thr Lys Phe Glu Thr Glu Gin Ala Leu Arg 
165 170 175 

Met Ser Val Glu Ala Asp He Asn Gly Leu Arg Arg Val Leu Asp Glu 
180 185 190 

Leu Thr Leu Ala Arg Thr Asp Leu Glu Met Gin He Glu Gly Leu Lys 
195 200 205 

Glu Glu Leu Ala Tyr Leu Lys Lys Asn His Glu Glu Glu He Ser Thr 
210 215 220 

Leu Arg Gly Gin Val Gly Gly Gin Val Ser Val Glu Val Asp Ser Ala 
225 230 235 240 

Pro Gly Thr Asp Leu Ala Lys He Leu Ser Asp Met Arg Ser Gin Tyr 
245 250 255 

Glu Val Met Ala Glu Gin Asn Arg Lys Asp Ala Glu Ala Trp Phe Thr 
260 265 270 

Ser Arg Thr Glu Glu Leu Asn Arg Glu Val Ala Gly His Thr Glu Gin 
275 280 285 

Leu Gin Met Ser Arg Ser Glu Val Thr Asp Leu Arg Arg Thr Leu Gin 
290 295 300 

Gly Leu Glu He Glu Leu Gin Ser Gin Leu Ser Met Lys Ala Ala Leu 
305 310 315 320 

Glu Asp Thr Leu Ala Glu Thr Glu Ala Arg Phe Gly Ala Gin Leu Ala 
325 330 335 

His He Gin Ala Leu He Ser Gly He Glu Ala Gin Leu Gly Asp Val 
340 345 350 

Arg Ala Asp Ser Glu Arg Gin Asn Gin Glu Tyr Gin Arg Leu Met Asp 
355 360 365 

He Lys Ser Arg Leu Glu Gin Glu He Ala Thr Tyr Arg Ser Leu Leu 
370 375 380 

Glu Gly Gin Glu Asp His Tyr Asn Asn Leu Ser Ala Ser Lys Val Leu 
385 390 395 400 



<210> 501 
<211> 195 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gin He Glu Trp Ala Met Trp Ala Asn Glu Gin Ala Leu Ala 
15 10 15 

Ser Gly Leu He Leu He Thr Gly Gly He Val Ala Thr Ala Gly Arg 



Phe Thr <3ln Trp Tyr Phe Gly Ala Tyr Ser lie Val Ala Gly Val Phe 
35 40 .45 

Val <::ys Leu Leu Glu Tyr Pro Arg Gly Lys Arg Lys Lys Gly Ser Thr 




CO 
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Met Glu Arg Trp Gly Gin Lys Tyr Met Thr Ala Val Val Lye Leu Phe 
65 70 75 80 

Gly Pro Phe Thr Arg Asn Tyr Tyr Val Arg Ala Val Leu His Leu Leu 
85 90 ^5 

Leu Ser Val Pro Ala Gly Phe Leu Leu Ala Thr lie Leu Gly Thr Ala 
100 105 110 

Cys Leu Ala He Ala Ser Gly He Tyr Leu Leu Ala Ala Val Arg Gly 
115 120 125 

Glu Gin Trp Thr Pro He Glu Pro Lys Pro Arg Glu Arg Pro Gin He 
130 135 140 

Glv Gly Thr He Lys Gin Pro Pro Ser Asn Pro Pro Pro Arg Pro Pro 
145 150 15S 160 

Ala Glu Ala Arg Lys Lys Pro Ser Glu Glu Glu Ala Ala Ala Ala Ala 
165 170 175 

Gly Gly Pro Pro Gly Gly Pro Gin Val Asn Pro He Pro Val Thr Asp 
180 185 190 



Glu Val Val 
195 



<210> 502 
<211> 470 
<212> PRT 

<213> Hotno sapiens 

<400> 1 , . ^ 

Met Met Ala Ala Met Ala Thr Ala Arg Val Arg Met Gly Pro Arg Cys 
1 5 10 15 

Ala Gin Ala Leu Trp Arg Met Pro Trp Leu Pro Val Phe Leu Ser Leu 
20 25 30 

Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Ala Glu Gin Gin Val Pro Leu Val 
35 40 45 

Leu Trp Ser Ser Asp Arg Asp Leu Trp Ala Pro Ala Ala Asp Thr His 
50 55 60 

Glu Gly His He Thr Ser Asp Leu Gin Leu Ser Thr Tyr Leu Asp Pro 
65 70 . 75 80 

Ala Leu Glu Leu Gly Pro Arg Asn Val Leu Leu Phe Leu Gin Asp Lys 
85 90 95 

Leu -ser He Glu Asp Phe Thr Ala Tyr Gly Gly Val Phe Gly Asn Lys 
100 105 110 

Gin Asp Ser Ala Phe Ser Asn Leu Glu Asn Ala Leu Asp Leu Ala Pro 
lis 120 125 

Ser ser Leu Val Leu Pro Ala Val Asp Trp Tyr Ala Val Ser Thr Leu 
130 135 140 
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Thr Thr Tyr Leu Gin Glu Lys Leu Gly Ala Ser Pro Leu His Val Asp 
145 150 155 160 

Leu Ala Thr Leu Arg Glu Leu Lys Leu Asn Ala Ser Leu Pro Ala Leu 
165 170 175 

Leu Leu He Arg Leu Pro Tyr Thr Ala Ser Ser Gly Leu Met Ala Pro 
180 185 190 

Arg Glu Val Leu Thr Gly Asn Asp Glu Val He Gly Gin Val Leu Ser 
195 200 205 

Thr Leu Lys Ser Glu Asp Val Pro Tyr Thr Ala Ala Leu Thr Ala Val 
210 215 220 

Arg Pro Ser Arg Val Ala Arg Asp Val Ala Val Val Ala t31y Gly Leu 
225 230 235 240 

Gly Arg Gin Leu Leu Gin Lys Gin Pro Val Ser Pro Val . He His Pro 
245 250 255 

Pro Val Ser Tyr Asn Asp Thr Ala Pro Arg He Leu Phe Trp Ala Gin 
260 265 270 

Asn Phe Ser Val Ala Tyr Lys Asp Gin Trp Glu Asp Leu Thr Pro Leu 
275 280 285 

Thr Phe Gly Val Gin Glu Leu Asn Leu Thr Gly Ser Phe Ti^p Asn Asp 
290 295 300 

Ser Phe Ala Arg Leu Ser Leu Thr Tyr Glu Arg Leu Phe Gly Thr Thr 
305 310 315 320 

Val Thr Phe Lys Phe He Leu Ala Asn Arg Leu Tyr Pro Val Ser Ala 
325 330 335 

Arg His Trp Phe Thr Met Glu Arg Leu Glu Val His Ser Asn Gly Ser 
340 345 350 

Val Ala Tyr Phe Asn Ala Ser Gin Val Thr Gly Pro Ser He Tyr Ser 
355 360 365 

Phe His Cys Glu Tyr Val Ser Ser Leu Ser Lys Lys Gly Ser Leu Leu 
370 375 380 

Val Ala Arg Thr Gin Pro Ser Pro Trp Gin Met Met Leu Gin Asp Phe 
385 390 395 400 

Gin He Gin Ala Phe Asn Val . Met Gly Glu ^In Phe Ser Tyr Ala Ser 
405 410 415 

Asp cys Ala Ser Phe Phe Ser Pro <31y He Trp Met <31y Leu Leu Thr 
420 -425 430 

^er Leu Phe Met Leu Phe He Phe Thr Tyr Gly Leu His Met He Leu 
435 440 445 

Ser Leu Lys Thr Met Asp Arg Phe Asp Asp His Lys <31y Pro Thr He 
450 455 460 

Ser Leu Thr -Gin He Val 
4«5 47t) 
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<210> 503 
<211> 222 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Leu Ser Arg Ala Val Cys Gly Thr Ser Arg Gin Leu Ala Pro Ala 

1 5 10 15 . 

Leu Gly Tyr Leu Gly Ser Arg Gin Lys His Ser Leu Pro Asp Leu Pro 
20 25 30 

Tyr Asp Tyr Gly Ala Leu Glu Pro His He Asn Ala Gin He Met Gin 
35 40 45 

Leu His His Ser Lys His His Ala Ala Tyr Val Asn Asn Leu Asn Val 
50 55 60 

Thr Glu Glu Lys Tyr Gin Glu Ala Leu Ala Lys Gly Asp Val Thr Ala 
65 70 75 80 

Gin He Ala Leu Gin Pro Ala Leu Lys Phe Asn Gly Gly Gly His He 
85 90 95 

Asn His Ser He Phe Trp Thr Asn Leu Ser Pro Asn Gly Gly Gly Glu 
100 105 110 

Pro Lys Gly Glu Leu Leu Glu Ala He Lys Arg Asp Phe Gly Ser Phe 
115 120 125 

Asp Lys Phe Lys Glu Lys Leu Thr Ala Ala Ser Val Gly Val <3ln Gly 
130 135 140 

Ser Gly Trp Gly Trp Leu Gly Phe Asn Lys Glu Arg Gly His Leu -Gin 
145 150 155 160 

He Ala Ala Cys Pro Asn Gin Asp Pro Leu Gin Gly Thr Thr -Gly Leu 
165 170 175 

He Pro Leu Leu Gly He Asp Val Trp <3lu His Ala Tyr Tyr Leu <31n 
180 185 190 

Tyr Lys Asn Val Arg Pro Asp Tyr Leu Lys Ala He Trp Asn Val He >«- 
105 200 205 Du 

O 

Asn Trp Glu Asn Val Thr Glu Arg Tyr Met Ala Cys Lys Lys ^ v 

210 215 220 

UJ 
CD 

<210> 504 

<211> 217 ^ 
<212> PRT ^ 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 1^ 
Met Ala Ala -Gly Ser Arg Thr Ser Leu Leu Leu Ala Phe Ala Leu Leu ^/j 
1 5 10 15 

Cys Leu Pro Trp Leu <31n -Olu Ala Gly Ala Val Gin Thr Val Pro Leu 
— I- "^n 
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Ser Arg Leu Phe Asp His Ala Met lieu Gin Ala His Arg Ala His Gin 
35 40 45 

Leu Ala lie Asp Thr Tyr Gin Glu Phe Glu Glu Thr Tyr lie Pro Lys 
50 55 60 

Asp Gin Lys Tyr Ser Phe Leu His Asp Ser Gin Thr Ser Phe Cys Phe 
65 70 75 80 

Ser Asp Ser lie Pro Thr Pro Ser Asn Met Glu Glu Thr Gin Gin Lys 
85 90 95 

Ser Asn Leu Glu Leu Leu Arg lie Ser Leu Leu Leu lie Glu Ser Trp 
100 105 110 

Leu Glu Pro Val Arg Phe Leu Arg Ser Met Phe Ala Asn Asn Leu Val 
115 120 125 

Tyr Asp Thr Ser Asp Ser Asp Asp Tyr His Leu Leu Lys Asp Leu Glu 
130 135 140 

Glu Gly lie Gin Thr Leu Met Gly Arg Leu Glu Asp Gly Ser Arg Arg 
145 150 155 160 

Thr Gly Gin lie Leu Lys Gin Thr Tyr Ser Lys Phe Asp Thr Asn Ser 
165 170 175 

His Asn His Asp Ala Leu Leu Lys Asn Tyr Gly Leu Leu Tyr Cys Phe 
180 185 190 

Arg Lys Asp Met Asp Lys Val Glu Thr Phe Leu Arg Met Val Gin Cys 
195 200 205 

Arg Ser Val Glu Gly Ser Cys Gly Phe 
210 215 



<210> 505 
<211> 375 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Glu Glu lie Ala Ala Leu Val lie Asp Asn -Gly Ser Gly Met 
15 10 15 

Cys Lys Ala Gly Phe Ala Gly Asp Asp Ala Pro Arg Ala Val Phe Pro 
20 25 30 

Ser He Val Gly Arg Pro Arg His Gin Gly Val Met Val Gly Met -Gly 
35 .40 45 

Gin Lys Asp Ser Tyr Val Gly Asp Glu Ala Gin Ser Lys Arg Gly He 
50 55 60 

Leu Thr Leu Lys Tyr Pro He Glu His Gly He Val Thr Asn Trp Asp 
65 70 75 80 

Asp Met Glu Ijys He Trp His His Thr Phe Tyr Asn -Glu Leu Arg Val 
85 90 95 
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Ala Pro Glu Glu His Pro Val Leu Leu Thr Glu Ala Pro Leu Asn Pro 
100 105 110 

Lys Ala Asn Arg Glu Lys Met Thr Gin He Met Phe Glu Thr Phe Asn 
115 120 125 

Thr Pro Ala Met Tyr Val Ala He Gin Ala Val Leu Ser Leu Tyr Ala 
130 135 140 

Ser Gly Arg Thr Thr Gly He Val Met Asp Ser Gly Asp Gly Val Thr 
145 150 155 160 

His Thr Val Pro He Tyr Glu Gly Tyr Ala Leu Pro His Ala He Leu 
165 170 175 

Arg Leu Asp Leu Ala Gly Arg Asp Leu Thr Asp Tyr Leu Met Lys He 
180 185 190 

Leu Thr Glu Arg Gly Tyr Ser Phe Thr Thr Thr Ala Glu Arg Glu He 
195 200 205 

Val Arg Asp He Lys Glu Lys Leu Cys Tyr Val Ala Leu Asp Phe Glu 
210 215 220 

Gin <3lu Met Ala Thr Ala Ala Ser Ser Ser Ser Leu Glu Lys Ser Tyr 
225 230 235 240 

Glu Leu Pro Asp Gly Gin Val He Thr He Gly Asn Glu Arg Phe Arg 
245 250 255 

Cys Pro Glu Ala Leu Phe Gin Pro Ser Phe Leu Gly Met Glu Ser Cys 
260 265 270 

Gly He His Glu Thr Thr Phe Asn Ser He Met Lys Cys Asp Val Asp 
275 280 2«S 

He Arg Lys Asp Leu Tyr Ala Asn Thr Val Leu Ser Gly Gly Thr Thr 
290 295 300 

Met Tyr Pro Gly He Ala Asp Arg Met Gin Lys Glu He Thr Ala Leu 
305 310 315 320 

Ala Pro Ser Thr Met Lys He Lys He He Ala Pro Pro Glu Arg Lys 
325 330 335 

>- 

Tyr Ser Val Trp He . Gly Gly Ser He Leu Ala Ser Leu Ser Thr Phe 

340 345 350 Q 



Gin Gin Met Trp He Ser Lys Gin Glu Tyr Asp Glu Ser Gly Pro Ser 
355 360 365 

He Val His Arg Lys Cys Phe 
370 375 



O 

LU 
CO 

5 

<210> 506 
<211> 365 

<212> PRT CO 
<213> Homo sapiens LU 



<400> 1 
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1 5 . 10 " 

Glu Ala Glu Lys Leu Gin Arg He Thr Val His Lys Glu Leu Glu Leu 
20 25 30 

Gin Phe Asp Leu Gly Asn Leu Leu Ala Ser Asp Arg Asn Pro Pro Thr 
35 40 . *^ 

Gly Leu Arg Cys Ala Gly Pro Thr Pro Glu Ala Glu Leu Gin Ala Leu 
50 55 60 

Ala Arg Asp Asn Thr Gin Leu Leu He Asn Gin Leu Trp Gin Leu Pro 



65 



70 75 80 



Thr Glu Arg Val Glu Glu Ala He Val Ala Arg Leu Pro Glu Pro Thr 
85 90 35 

Thr Arg Leu Pro Arg Glu Lys Pro Leu Pro Arg Pro Arg Pro Leu Thr 
100 105 110 

Arg Trp Gin Gin Phe Ala Arg Leu Lys Gly He Arg Pro Lys Lys Lys 
115 120 125 

Thr Asn Leu Val Trp Asp Glu Val Ser Gly Gin Trp Arg Arg Arg Trp 
130 135 1*0 

Gly Tyr Gin Arg Ala Arg Asp Asp Thr Lys Glu Trp Leu He Glu Val 
145 150 155 

Pro Gly Asn Ala Asp Pro Leu Glu Asp Gin Phe Ala Lys Arg He Gin 
165 170 175 

Ala Lys Lys Glu Arg Val Ala Lys Asn Glu Leu Asn Arg Leu Arg Asn 
180 185 190 

Leu Ala Arg Ala His Lys Met Gin Leu Pro Ser Ala Ala Gly Leu His 
195 200 205 

Pro Thr <31y His Gin Ser Lys Glu Glu Leu Gly Arg Ala Met Gin Val 
210 215 220 

Ala Lys val Ser Thr Ala Ser Val Gly Arg Phe Gin Glu Arg Leu Pro 



225 



230 235 240 



Lys Glu Lys Val Pro Arg Gly Ser Gly Lys Lys Arg Lys Phe «ln Pro 
' ^ 245 250 . 255 

Leu Phe Gly Asp Phe Ala Ala <3lu Lys Lys Asn Gin Leu -Glu Leu Leu 
2€0 2€5 270 

Arg Val Met Asn Ser Lys Lys Pro Gin Leu Asp Val Thr Arg Ala Thr 
275 280 285 

Asn Lys Gin Met Arg Glu Glu Asp Gin Glu «lu Ala Ala Lys Arg Arg 
290 295 300 

Lys Met ser Gin Lys Gly Lys Arg Lys Gly Gly Arg Gin Gly Pro Gly 
305 310 315 320 

Gly Lys Arg Lys Gly Gly Pro Pro Ser Gin Gly Gly Lys Arg Lys Gly 
325 330 335 
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340 345 350 

Arg Lys Gly Gly Gin Arg Pro Gly Gly Lys Arg Arg Lys 
355 360 365 



<210> 507 
<211> 152 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Ala Val Leu Asn Glu Leu Val Ser Val Glu Asp Leu Leu Lys 
15 10 15 

Phe Glu Lys Lys Phe Gin Ser Glu Lys Ala Ala Gly Ser Val Ser Lys 
20 25 30 

Ser Thr Gin Phe Glu Tyr Ala Trp Cys Leu Val Arg Ser Lys Tyr Asn 
35 40 45 

Asp Asp lie Arg Lys Gly lie Val Leu Leu Glu Glu Leu Leu Pro Lys 
50 55 €0 

Gly Ser Lys Glu Glu Gin Arg Asp Tyr Val Phe Tyr Leu Ala Val Gly 
65 70 75 80 

Asn Tyr Arg Leu Lys Glu Tyr Glu Lys Ala Leu Lys Tyr Val Arg Gly 
85 90 95 

Leu Leu Gin Thr Glu Pro Gin Asn Asn Gin Ala Lys Glu Leu Glu Arg 
100 105 110 

Leu lie Asp Lys Ala Met Lys Lys Asp Gly Leu Val Gly Met Ala lie 
• 115 120 125 

Val Gly Gly Met Ala Leu Gly Val Ala Gly heu Ala Gly Leu lie 43ly 
130 135 140 

Leu Ala Val Ser Lys Ser Lys Ser 
145 150 



<210> 508 
<211> 418 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met -Gin Ala Leu Val Leu Leu Leu Cys lie 431y Ala Leu Leu Gly His 
1 5 10 15 

Ser Ser Cys X31n Asn Pro Ala Ser Pro Pro Glu Glu ^ly Ser Pro Asp 
20 25 30 

Pro Asp Ser Thr Gly Ala Leu Val Glu Glu tSlu Asp Pro Phe Phe Lys 
35 40 45 

Val Pro Val Asn Lys Leu Ala Ala Ala Val Ser Asn Phe Gly Tyr Asp 
50 55 €0 



WO03/05«()2I PCT/EP»3/(I0270 

3«5/390 

Leu Tyr Arg Val Arg Ser Ser Met Ser Pro Thr Thr Asn Val Leu Leu 
65 70 75 80 . 

Ser Pro Leu Ser Val Ala Thr Ala Leu Ser Ala Leu Ser Leu Gly Ala 
85 90 95 

Glu Gin Arg Thr Glu Ser He He His Arg Ala Leu Tyr Tyr Asp Leu 
100 105 110 

He Ser Ser Pro Asp He His- Gly Thr Tyr Lys Glu Leu Leu Asp Thr 
115 120 125 

Val Thr Ala Pro Gin Lys Asn Leu Lys Ser Ala Ser Arg He Val Phe 
130 135 140 

Glu Lys Lys Leu Arg He Lys Ser Ser Phe Val Ala Pro Leu <31u Lys 
145 150 155 160 

Ser Tyr Gly Thr Arg Pro Arg Val Leu Thr Gly Asn Pro. Arg Leu Asp 
165 170 175 

Leu Gin Glu He Asn Asn Trp Val Gin Ala Gin Met Lys Gly Lys Leu 
180 185 190 

Ala Arg Ser Thr Lys Glu He Pro Asp Glu He Ser He Leu Leu Leu 
195 200 205 

Gly Val Ala His Phe Lys Gly Gin Trp Val Thr Lys Phe Asp Ser Arg 
210 215 220 

Lys Thr Ser Leu Glu Asp Phe Tyr Leu Asp ^lu Glu Arg Thr Val Arg 
225 230 235 240 

Val Pro Met Met Ser Asp Pro Lys Ala Val Leu Arg Tyr Gly Leu Asp 
245 250 255 

Ber Asp Leu Ser Cys Lys He Ala Gin Leu Pro Leu Thr <3ly Ser Met 
260 265 270 

Ser He He Phe Phe Leu Pro Leu Lys Val Thr Gin Asn Leu Thr Leu 
275 280 285 

He Glu Glu Ser Leu Thr Ser Glu Phe H« His Asp He Asp Arg Glu 
290 295 300 

Leu Lys Thr Val <3ln Ala Val Leu Thr Val Pro Lys Leu Lys lieu Ser 
305 310 315 320 

Tyr Glu Gly Glu Val Thr Lys Ser Leu Gin Glu Met Lys Leu Gin Ser 
325 330 335 

Leu Phe Asp Ser Pro Asp Phe Ser Lys He Thr Gly Lys Pro He Lys 
340 345 350 

Leu Thr Gin Val ^lu His Arg Ala Gly Phe Glu Trp Asn -Glu Asp -Gly 
355 3«0 3€5 

Ala "Gly Thr ibr Pro Ser Pro Gly Leu Gin Pro Ala His Leu Thr Phe 
370 375 380 

Pro Leu Asp Tyr His Leu Asn -Oln Pro Phe He Phe ^al Leu t^g Asp 
385 390 395 400 
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Thr Asp Thr Gly Ala Leu Leu Phe lie Gly Lye lie Leu Asp Pro Arg 



Gly Pro 



<210> 509 
<211> 236 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Gly Val Glu Gly Cys Thr Lys Cys lie Lys Tyr Leu Leu Phe Val 
1 5 10 15 

Phe Asn Phe Val Phe Trp Leu Ala Gly Gly Val He Leu Gly Val Ala 
20 25 30 

Leu Trp Leu Arg His Asp Pro Gin Thr Thr Asn Leu Leu Tyr Leu Glu 
35 40 45 

Leu Gly Asp Lys Pro Ala Pro Asn Thr Phe Tyr Val Gly He Tyr He 
50 55 60 

Leu He Ala Val Gly Ala Val Met Met Phe Val Gly Phe Leu Gly Cys 
65 70 75 80 

Tyr Gly Ala He Gin Glu Ser Gin Cys Leu Leu Gly Thr Phe Phe Thr 
85 90 .95 

Cys Leu Val He Leu Phe Ala Cys Glu Val Ala Ala Gly He Trp Gly 
100 105 110 

Phe Val Asn Lys Asp Gin He Ala Lys Asp Val Lys Gin Phe Tyr Asp 
115 120 125 

Gin Ala Leu Gin Gin Ala Val Val Asp Asp Asp Ala Asn Asn Ala Lys 
130 135 140 

Ala Val Val Lys Thr Phe His Glu Thr Leu Asp Cys Cys Gly Ser Ser 
145 150 155 160 

Thr Leu Thr Ala Leu Thr Thr Ser Val Leu Lys Asn Asn Leu Cys Pro 
165 170 175 

Ser Gly Ser Asn He He Ser Asn Leu Phe Lys Glu Asp Cys His Gin 
180 185 190 

Lys He Asp Asp Leu Phe Ser Gly Lys Leu Tyr Leu He Gly He Ala 
195 200 205 

Ala He Val Val Ala Val He Met He Phe X31u Met He Leu Ser Met 
210 215 220 

Val Leu Cys Cys Gly He 7^ Asn Ser Ser Val Tyr 
225 230 235 



405 



410 



415 



<210> 510 

<211> 236 
<212> PRT 



wo 03/058021 ^ ^ PCT/EP03/00270 

307/390 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Val Glu Gly Cys Thr Lys Cys lie Lys Tyr Leu Leu Phe Val 
1 5 10 15 

Phe Asn Phe Val Phe Trp Leu Ala Gly Gly Val He Leu Gly Val Ala 
20 25 30 

Leu Trp Leu Arg His Asp Pro Gin Thr Thr Asn Leu Leu Tyr Leu Glu 
35 40 45 

Leu Gly Asp Lys Pro Ala Pro Asn Thr Phe Tyr Val Gly He Tyr He 
50 55 60 

Leu He Ala Val Gly Ala Val Met Met Phe Val Gly Phe Leu Gly Cys 
65 70 75 80 

Tyr Gly Ala He Gin Glu Ser Gin Cys Leu Leu Gly Thr Phe Phe Thr 
85 90 95 

Cys Leu Val He Leu Phe Ala Cys Glu Val Ala Ala Gly He Trp Gly 
100 105 110 

Phe Val Asn Lys Asp Gin He Ala Lys Asp Val Lys Gin Phe Tyr Asp 
115 120 125 

Gin Ala Leu Gin Gin Ala Val Val Asp Asp Asp Ala Asn Asn Ala Lys 

130 135 140 

Ala Val Val Lys Thr Phe His Glu Thr Leu Asp Cys Cys Gly Ser Ser 
145 150 155 1€0 

Thr Leu Thr Ala Leu Thr Thr Ser Val Leu Lys Asn Asn Leu Cys Pro 
165 170 175 

t 

Ser Gly Ser Asn He He Ser Asn Leu Phe Lys Glu Asp Cys His Gin 
ISO 185 190 

Lys He Asp Asp Leu Phe Ser Gly Lys Leu Tyr Leu He Gly He Ala 
195 200 205 

Ala He Val Val Ala Val He Met He Phe Glu Met He Leu Ser Met 
210 215 .220 

Val Leu Cys Cys Gly He Arg Asn Ser Ser Val Tyr 

225 230 235 *^ 



<210> 511 
<211> 294 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Lys He Trp His His Thr Phe Tyr Asn €lu Leu Arg Val Ala 
1 5 10 IS 



o 

o 



5 



Pro Glu <3lu His Pro Val Leu Leu Thr Glu Ala Psro Leu Asn Pro Lys C/> 
20 25 30 i-jy 
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35 



40 



45 



Pro Ala Met Tyr Val Ala He Gin Ala Val Leu Ser Leu Tyr Ala Ser 
50 55 60 

Gly Arg Thr Thr Gly He Val Met Asp Ser Gly Asp Gly Val Thr His 
65 70 75 80 

Thr Val Pro He Tyr Glu Gly Tyr Ala Leu Pro His Ala He Leu Arg 
85 90 95 

Leu Asp Leu Ala Gly Arg Asp Leu Thr Asp Tyr Leu Met Lys He Leu 
100 105 110 

Thr Glu Arg Gly Tyr Ser Phe Thr Thr Thr Ala <3lu Arg Glu He Val 
115 120 125 

Arg Asp He Lys Glu Lys Leu Cys Tyr Val Ala Leu Asp Phe Glu Gin 
130 135 140 

Glu Met Ala Thr Ala Ala Ser Ser Ser Ser Leu Glu Lys Ser Tyr Glu 
145 150 155 160 

Leu Pro Asp Gly Gin Val He Thr He Gly Asn Glu Arg Phe Arg Cys 
165 170 175 

Pro Glu Ala Leu Phe Gin Pro Ser Phe Leu Gly Met <31u Ser Cys Gly 
180 185 190 

He His Glu Thr Thr Phe Asn Ser He Met Lys Cys Asp Val Asp He 
195 200 205 

Arg Lys Asp Leu Tyr Ala Asn Thr Val Leu Ser <31y Gly Thr Thr Met 
210 215 220 

Tyr Pro Gly He Ala Asp Arg Met -Gin Lys Glu He Thr Ala Leu Ala 
225 230 235 240 

Pro Ser Thr Met Lys He Lys He He Ala Pro Pro Glu Arg Lys Tyr 



Ser Val Trp He Gly Gly Ser He Leu Ala Ser Leu Ser Thr Phe Gin 
260 265 270 

Gin Met Trp He Ser Lys Gin Glu Tyr Asp Glu Ser Gly Pro Ser He 
275 280 285 

Val His Arg Lys Cys Phe 
290 



<210> 512 
<211> 407 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Thr Ser Gly Ala Leu Phe Pro Ser Leu Val Pro Gly Ser Arg 



245 



250 



255 



1 



5 



10 



15 



Gly Ala Ser Asn iys Tyr Leu Val Glu Phe Ala Gly Lys Met Ser 
20 25 30 
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Leu Lys Gly Thr Thr Val Thr Pro Asp Lys Arg Lys Gly Leu Val Tyr 
35 40 45 

He Gin Gin Thr Asp Asp Ser Leu He His Phe Cys Trp Lys Asp Arg 
50 55 60 

Thr Ser Gly Asn Val Glu Asp Asp Leu He He Phe Pro Asp Asp Cys 
65 70 75 80 

Glu Phe Lys Arg Val Pro Gin Cye Pro Ser Gly Arg Val Tyr Val Leu 
85 90 95 

Lys Phe Lys Ala Gly Ser Lys Arg Leu Phe Phe Trp Met Gin Glu Pro 
100 105 110 

Lys Thr Asp Gin Asp Glu Glu His Cys Arg Lys Val Asn Glu Tyr Leu 
115 120 125 

Asn Asn Pro Pro Met Pro Gly Ala Leu Gly Ala Ser Gly Ser Ser Gly 
130 135 140 

His Glu Leu Ser Ala Leu Gly Gly Glu Gly Gly Leu Gin Ser Leu Leu 
145 150 155 160 

Gly Asn Met Ser His Ser Gin Leu Met Gin Leu He Gly Pro Ala Gly 
165 170 175 

Leu Gly Gly Leu <3ly Gly Leu <5ly Ala Leu Thr Gly Pro Gly Leu Ala 
180 185 190 

Ser Leu Leu Gly Ser Ser Gly Pro Pro Gly Ser Ser Ser Ser Ser Ser 
195 200 205 

Ser Arg Ser Gin Ser Ala Ala Val Thr Pro Ser Ser Thr Thx Ser Ser 
210 215 220 

Thr Arg Ala Thr Pro Ala Pro Ser Ala Pro Ala Ala Ala Ser Ala Thr 
225 230 235 240 

Ser Pro Ser Pro Ala Pro Ser Ser Gly Asn Gly- Ala Ser Thr Ala Ala 
245 250 255 

Ser Pro Thr Gin Pro He Gin Leu Ser Asp Leu Gin Ser He Leu Ala 
260 265 270 

Thr Met Asn Val Pro Ala Gly Pro Ala Gly Gly <3ln Gin Val Asp Leu 
275 280 285 

Ala Ser Val Leu Thr Pro Glu lie Met Ala Pro He Leu Ala Asn Ala 
290 295 300 

Asp Val Gin Glu Arg Leu Leu Pro Tyr Leu Pro Ser Gly <3lu Ser Leu 
305 310 315 320 

Pro Gin Thr Ala Asp Glu He Gin Asn Thr Leu Thr Ser Pro <51n Phe 
325 330 335 

Gin "Gin Ala Leu Gly Met Phe Ser Ala Ala Leu Ala Ser Gly Gin Leu 
340 345 350 

<31y Pro Leu Met Cys ^in Phe Gly Leu Pro Ala Glu Ala Val Glu Ala 
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Ala Asn Lys Gly Asp Val Glu Ala Phe Ala Lys Ala Met Gin Asn Asn 
370 375 380 

Ala Lys Pro Glu Gin Lys Glu Gly Asp Thr Lys Asp Lys Lys Asp Glu 
385 390 395 400 

Glu Glu Asp Met Ser Leu Asp 
405 



<210> 513 
<211> 171 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Lys Phe Val lie Arg Pro Ala Thr Ala Ala Asp Cys Ser Asp 
15 10 15 

He Leu Arg Leu He Lys Glu Leu Ala Lys Tyr Glu Tyr Met Glu Glu 
20 25 30 

Gin Val He Leu Thr Glu Lys Asp Leu Leu Glu Asp Gly Phe Gly Glu 
35 40 45 

His Pro Phe Tyr His Cys Leu Val Ala Glu Val Pro Lys Glu His Trp 
50 55 60 

Thr Pro Glu Gly His Ser He Val Gly Phe Ala Met Tyr Tyr Phe Thr 
65 70 75 80 

Tyr Asp Pro Trp He Gly Lys Leu Leu Tyr Leu Glu Asp Phe Phe Val 
85 90 95 

Met Ser Asp Tyr Arg Gly Phe Gly He Gly Ser Glu He Leu Lys Asn 
100 105 110 

Leu Ser Gin Val Ala Met Arg Cys Arg Cys Ser Ser Met His Phe Leu 
115 120 125 

Val Ala Glu Trp Asn Glu Pro Ser He Asn Phe Tyr Lys Arg Arg Oly 
130 135 140 

Ala Ser Asp Leu Ser Ser Glu Glu Gly Trp Arg Leu Phe Lys He Asp 
145 150 ' 1S5 160 

Lys Glu Tyr Leu Leu Lys Met Ala Thr Glu Glu 
165 170 



<210> 514 
<211> 308 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Pro Gly Gin Glu Leu Arg Thr Val Asn ^ly Ser Gin Met Leu Leu 
1 5 10 15 



Val Leu Leu Val Leu Ser Tro Leu Pto His GTv Glv Ala Leu Ser Len 
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20 25 30 

Ala Glu Ala Ser Arg Ala Ser Phe Pro Gly Pro Ser Glu Leu His Ser 
35 40 45 

Glu Asp Ser Arg Phe Arg Glu Leu Arg Lye Arg Tyr Glu Asp Leu Leu 



Val Pro Ala Pro Ala Val Arg He Leu Thr Pro Glu Val Arg Leu Gly 
85 90 95 

Ser Gly Gly His Leu His Leu Arg He Ser Arg Ala Ala Leu Pro Glu 
100 105 110 

Gly Leu Pro Glu Ala Ser Arg Leu His Arg Ala Leu Phe Arg Leu Ser 
115 120 125 

Pro Thr Ala Ser Arg Ser Trp Asp Val Thr Arg Pro Leu Arg Arg Gin 
130 135 140 

Leu Ser Leu Ala Arg Pro Gin Ala Pro Ala Leu His Leu Arg Leu Ser 
145 150 155 160 

Pro Pro Pro Ser Gin Ser Asp Gin Leu Leu Ala Glu Ser Ser Ser Ala 
165 170 175 

Arg Pro Gin Leu Glu Leu His Leu Arg Pro Gin Ala Ala Arg Gly Arg 
180 185 190 

Arg Arg Ala Arg Ala Arg Asn Gly Asp His Cys Pro Leu Gly Pro Gly 
195 200 205 

Arg Cys Cys Arg Leu His Thr Val Arg Ala Ser Leu Glu Asp Leu Gly 
210 215 220 

Trp Ala Asp Trp Val Leu Ser Pro Arg Glu Val Gin Val Thr Met Cys 
225 230 235 240 

lie Gly Ala Cys Pro Ser Gin Phe Arg Ala Ala Asn Met His Ala Gin 
245 250 255 

He Lys Thr Ser Leu His Arg Leu Lys Pro Asp Thr Val Pro Ala Pro 
260 265 270 

Cys Cys Val Pro Ala Ser Tyr Asn Pro Met Val Leu He Gin Lys Thr 
275 280 285 

Asp Thr Gly Val Ser Leu Gin Thr Tyr Asp Asp Leu Leu Ala Lys Asp 
290 295 300 

Cys His Cys He 305 



<210> 515 

<211> 218 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



50 



55 



60 



Thr Arg Leu Arg Ala Asn Gin 
65 70 



Ser Trp Glu Asp Ser Asn Thr Asp Leu 
75 80 
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Met Gly Ser Ala Ala Leu Glu lie Leu Gly Leu Val Leu Cys Leu Val 
1 5 10 15 

Gly Trp Gly Gly Leu lie Leu Ala Cys Gly Leu Pro Met Tip Gin Val 
20 25 30 

Thr Ala Phe Leu Asp His Asn He Val Thr Ala Gin Thr Thr Trp Lys 
35 40 45 

Gly Leu Trp Met Ser Cys Val Val Gin Ser Thr Gly His Met Gin Cys 
50 55 60 

Lys Val Tyr Asp Ser Val Leu Ala Leu Ser Thr Glu Val Gin Ala Ala 
65 70 75 80 

Arg Ala Leu Thr Val Ser Ala Val Leu Leu Ala Phe Val Ala Leu Phe 
85 90 95 

Val Thr Leu Ala Gly Ala Gin Cys Thr Thr Cys Val Ala Pro Gly Pro 
100 105 110 

Ala Lys Ala Arg Val Ala Leu Thr Gly Gly Val Leu Tyr Leu Phe Cys 
115 120 125 

Gly Leu Leu Ala Leu Val Pro Leu Cys Trp Phe Ala Asn He Val Val 
X30 135 140 

Arg Glu Phe Tyr Asp Pro Ser Val Pro Val Ser <31n Lys Tyr Glu Leu 
145 150 155 160 

Gly Ala Ala Leu Tyr He Gly Trp Ala Ala Thr Ala Leu Leu Met Val 
165 170 175 

<3ly Gly Cys Leu Leu Cys Cys Gly Ala Trp Val Cys Thr Gly Arg Pro 
180 185 190 

Asp Leu Ser Phe Pro Val Lys Tyr Ser Ala Pro Arg Arg Pro Thr Ala 
195 200 205 

Thr Gly Asp Tyr Asp Lys Lys Asn Tyr Val 
210 .215 



<210> 516 
<211> 543 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Val Ser Glu Arg Arg Gly Leu Gly Arg Gly Ser Pro Ala . Glu 
15 10 15 

Trp Gly Gin Arg Leu Leu Leu Val Leu Leu Leu Gly Gly Cys Ser Gly 
20 25 30 

Arg He His Arg I»eu Ala Leu Thr Gly Glu Lys Arg Ala Asp He Gin 
35 40 45 

Leu Asn Ser Phe Gly Phe Tyr Thr Asn <31y Ser Leu Glu Val Glu Leu 
SO 55 60 
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65 70 75 80 

Val Gly Phe Ser Leu Ser Arg Val Arg Ser Gly Arg Val Arg Ser Tyr 
85 90 95 

Ser Thr Arg Asp Phe Gin Asp Cys Pro Leu Gin Lys Asn Ser Ser Ser 
100 105 110 

Phe Leu Val Leu Phe Leu lie Asn Thr Lys Asp Leu Gin Val Gin Val 
115 120 125 

Arg Lys Tyr Gly Glu Gin Lys Thr Leu Phe .He Phe Pro Gly Leu Leu 
130 135 1*0 

Pro Glu Ala Pro Ser Lys Pro Gly Leu Pro Lys Pro Gin Ala Thr Val 



145 



150 155 160 



Pro. Arg Lys Val Asp Gly Gly Gly Thr Ser Ala Ala Ser Lys Pro Lys 
165 170 175 

Ser Thr Pro Ala Val He Gin Gly Pro Ser Gly Lys Asp Lys Asp Leu 
180 185 190 

Val Leu Gly Leu Ser His Leu Asn Asn. Ser Tyr Asn Phe Ser Phe His 
195 200 205 

Val Val He Gly Ser Gin Ala Glu Glu ^ly Gin Tyr Ser Leu Asn Phe 
210 215 220 

His Asn Cys Asn Asn Ser Val Pro Gly Lys Glu His Pro Phe Asp lie 
225 230 235 240 

Thr Val Met He Arg Glu Lys Asn Pro Asp Gly Phe Leu Ser Ala Ala 
245 250 255 

Glu Met Pro Leu Phe Lys Leu Tyr Met Val Met Ser Ala Cys Phe Leu 
2€0 265 270 

Ala Ala Gly He Phe Trp Val Ser He Leu Cys Arg Asn Thr Tyr Ser 
275 280 285 

Val Phe Lys He His Trp Leu Met Ala Ala Leu Ala Phe Thr Lys «er 
290 295 300 

He ser Leu Leu Phe His Ser He Asn Tyr Tyr Phe He Asn Ser Gin 
305 310 315 320 

Qlv His Pro He Glu Gly Leu Ala Val Met Tyr Tyr He Ala His Leu 
325 330 335 

Leu Lys Gly Ala Leu Leu Phe He Thr He Ala Leu He Gly Ser Gly 
340 345 350 

Trp Ala Phe He Lys Tyr Val Leu Ser Asp Lys Glu Lys Lys Val Phe 
355 3€0 365 

<31y He Val He Pro Met <3ln Val Leu Ala Asn Val Ala Tyr H« He 
370 375 360 

He Glu Ser Arg <3lu XSln Gly Ala Ser ftsp Tyr Val Leu Trp Lys Glu 
385 390 395 400 
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405 410 415 

Val Val Trp Ser lie Arg His Leu Gin Asp Ala Ser Gly Thr Asp Gly 
420 425 430 

Lye Val Ala Val Asn Leu Ala Lys Leu Lys Leu Phe Arg His Tyr Tyr 
435 440 445 

Val Met Val He Cys Tyr Val Tyr Phe Thr Arg He He Ala He Leu 
450 455 460 

Leu Gin Val Ala Val Pro Phe Gin Trp Gin Trp Leu Tyr Gin Leu Leu 
465 470 475 480 

Val Glu Gly Ser Thr Leu Ala Phe Phe Val Leu Thr Gly Tyr Lys Phe 
485 490 495 

Gin Pro Thr Gly Asn Asn Pro Tyr Leu Gin Leu Pro Gin Glu Asp ^lu 
500 505 510 

Glu Asp Val Gin Met Glu Gin Val Met Thr Asp Ser Gly Phe Arg Glu 
515 520 525 

Gly Leu Ser Lys Val Asn Lys Thr Ala Ser Gly Arg Glu Leu Leu 
530 535 540 



<210> 517 
<211> 171 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Lys Phe Val He Arg Pro Ala Thr Ala Ala Asp Cys Ser Asp 
15 10 15 

He Leu Arg Leu He Lys Glu Leu Ala Lys Tyr Glu Tyr Met Glu Glu 
20 25 30 

Gin Val He Leu Thr Glu Lys Asp Leu Leu Glu Asp Gly Phe Gly Glu 
35 40 45 

His Pro Phe Tyr His Cys Leu Val Ala Glu Val Pro Lys Glu His Trp 
50 55 €0 

Thr Pro Glu Gly His Ser He Val Gly Phe Ala Met Tyr Tyr Phe Thr 
65 70 75 80 

Tyr Asp Pro Trp He Gly Lys Leu Leu Tyr Leu Glu Asp Phe Phe Val 
85 90 95 

Met Ser Asp Tyr Arg Gly Phe Gly lie Gly Ser Glu He Leu Lys Asn 
100 105 110 

Leu Ser Gin Val Ala Met Arg Cys Arg Cys Ser Ser Met His Phe Leu 
lis 120 125 



O 
O 



Val Ala Glu Trp Asn Glu Pro Ser He Asn Phe Tyr -Lys Arg Arg -Gly ^TT 
130 135 140 

Ala -Ser Asp Leu Ser Ser Glu 'Glu Gly Trp Arg Leu Phe Lys He Asp 

n^*^ ISO T«c; T«n 
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Lys Glu Tyr Leu Leu Lys Met Ala Thr Glu Glu 
165 170 



<210> 518 
<211> 195 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Gin He Glu Trp Ala Met Trp Ala Asn Glu Gin Ala Leu Ala 
15 10 15 

Ser Gly Leu He Leu He Thr Gly Gly He Val Ala Thr Ala Gly Arg 
20 25 30 

Phe Thr Gin Trp Tyr Phe Gly Ala Tyr Ser He Val Ala Gly Val Phe 
35 40 45 

Val eye Leu Leu Glu Tyr Pro Arg Gly Lys Arg Lys Lys Gly Ser Thr 
50 55 60 

Met Glu Arg Trp Gly Gin Lys Tyr Met Thr Ala Val Val Lys Leu Phe 
65 70 75 80 

Gly Pro Phe Thr Arg Asn Tyr Tyr Val Arg Ala Val Leu His Leu Leu 
85 90 95 

Leu Ser Val Pro Ala Gly Phe Leu Leu Ala Thr He Leu Gly Thr Ala 
100 105 110 

Cys Leu Ala He Ala Ser Gly He Tyr Leu Leu Ala Ala Val Arg Gly 
115 120 125 

Glu Gin Trp Thr Pro He Glu Pro Lys Pro Arg Glu Arg Pro Gin He 
130 135 140 

Gly Gly Thr He Lys Gin Pro Pro Ser Asn Pro Pro Pro Arg Pro Pro 
145 150 155 1€0 

Ala Glu Ala Arg Lys Lys Pro Ser Glu Glu Glu Ala Ala Ala Ala Ala 
165 170 175 

Gly Gly Pro Pro Gly Gly Pro Gin Val Asn Pro He Pro Val Thr Asp 
180 185 190 

Glu Val Val 
195 



<210> 519 
<211> 224 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

<400> 1 , 
Met Thr Leu Phe His Phe <3ly Asn Cys Phe Ala Leu Ala Tyr Phe Pro 
1 5 It) 15 
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20 25 30 

Trp Lys Cys Val Gin Ala Gly Val Thr Tyr Leu Phe Val Gin Leu Cys 
35 40 45 

Lys Met Leu Phe Leu Ala Thr Phe Phe Pro Thr Trp Glu Gly Gly He 
50 55 60 

Tyr Asp Phe He Gly Glu Phe Met Lys Ala Ser Val Asp Val Ala Asp 
65 70 75 80 

Leu He Gly Leu Asn Leu Val Met Ser Arg Asn Ala Gly Lys Gly Glu 
85 90 '95 

Tyr Lys He Met Val Ala Ala Leu Gly Trp Ala Thr Ala Glu Leu He 
100 105 110 

Met Ser Arg Cys He Pro Leu Tip Val Gly Ala Arg Gly He Glu Phe 
115 120 125 

Asp Trp Lys Tyr He Gin Met Ser He Asp Ser Asn He Ser Leu Val . 
130 135 140 

His Tyr He Val Ala Ser Ala Gin Val Trp Met He Thr Arg Tyr Asp 
145 150 155 160 

Leu Tyr His Thr Phe Arg Pro Ala Val Leu Leu Leu Met Phe Leu Ser 
165 170 175 

Val Tyr Lys Ala Phe Val Met Glu Thr Phe Val His Leu Cys Ser Leii 
180 185 190 

Gly Ser Trp Ala Ala Leu Leu Ala Arg Ala Val Val Thr Gly Leu Leu 
195 200 205 

Ala Leu Ser Thr Leu Ala Leu Tyr Val Ala Val Val Asn Val His Ser 
210 215 220 



<210> 520 
<211> 162 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Arg Ala Pro He Pro Glu Pro Lys Pro Gly Asp Leu He Glu He 
1 5 ' 10 15 



Phe Arg Pro Phe Tyr Arg His Trp Ala He Tyr Val <31y Asp Gly Tyr 
20 25 30 

Val Val His Leu Ala Pro Pro Ser Glu Val Ala tSly Ala Gly Ala Ala 
35 40 45 

Ser Val Met Ser Ala Leu Thr Asp Lys Ala He Val Lys -Lys X31u Leu 
50 55 60 

Leu Tyr Asp Val Ala Gly Ser Asp Lys Tyr Gin Val Asn Asn Lys His 
65 70 75 80 



o 
o 



Asp Asp Lys Tyr Ser Pro Leu Pro Cys ^er Lys He He Gin Arg Ala ^jp 

oc on QC ^ 
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Glu Glu Leu Val Gly Gin Glu Val Leu Tyr Lys Leu Thr Ser Glu Asn 

100 105 110 

Cys Glu His Phe Val Asn Glu Leu Arg Tyr Gly Val Ala Arg Ser hsp 

115 120 125 

Gin Val Arg Asp Val lie lie Ala Ala Ser Val Ala Gly Met Gly Leu 

130 135 140 * 

Ala Ala Met Ser Leu lie Gly Val Met Phe Ser Arg Asn Lys Arg Gin 

145 150 155 160 

Lys Gin 



<210> 521 
<211> 82 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Arg Glu Phe Gly Asn Leu Thr Arg Met Arg His Val lie Ser 
1 5 10 15 

Tyr Ser Leu Ser Pro Phe Glu Gin Arg Ala Tyr Pro His Val Phe Thr 
20 25 30 

Lys Gly lie Pro Asn Val Leu Arg Arg lie Arg Glu Ser Phe Phe Arg 
35 40 45 

Val Val Pro Gin Phe Val Val Phe Tyr Leu lie Tyr Thr Trp Gly Thr 
50 55 '60 

Glu Glu Phe Glu Arg Ser Lys Arg Lys Asn Pro Ala Ala Tyr Glu Asn 
65 70 75 80 

Asp Lys 



<210> 522 
<211> 201 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Ala Thr Ala Leu Leu -Glu Ala Gly Leu Ala Arg Val Leu Phe 
1 5 10 15 

Tyr Pro Thr Leu Leu Tyr Thr Leu Phe Arg Gly Lys Val Pro Gly Arg 
20 25 30 

Ala His Arg Asp Trp Tyr His Arg lie Asp Pro Thr Val Leu Leu Gly 
35 40 45 

Ala Leu Pro Leu Arg Ser Leu Thr Arg Gin lieu Val <31n Asp Glu Asn 
SO 55 . €0 

Val Arg -Gly Val lie Thr Wet Asn -Glu t31u Tyr <3lu Thr Arg Phe Leu 
65 70 75 80 
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Cys Asn Ser Ser Gin Glu Trp Lys Arg Leu Gly Val Glu Gin Leu Arg 
85 90 95 

Leu Ser Thr Val Asp Met Thr Gly lie Pro Thr Leu Asp Asn Leu Gin 
100 105 110 

Lys Gly Val Gin Phe Ala Leu Lys Tyr Gin Ser Leu Gly Gin Cys Val 
115 120 125 

Tyr Val His Cys Lys Ala Gly Arg Ser Arg Ser Ala Thr Met Val Ala 
130 135 140 

Ala Tyr Leu lie Gin Val His Lys Trp Ser Pro Glu Glu Ala Val Arg 
145 150 155 160 

Ala lie Ala Lys lie Arg Ser Tyr lie His lie Arg Pro Gly Gin Leu 
165 170 175 

Asp Val Leu Lys Glu Phe His Lys Gin lie Thr Ala Arg Ala Thr Lys 
180 185 190 



Asp Gly Thr Phe Val lie Ser Lys Thr 
195 200 



<210> 523 
<211> 439 
<:212> PRT 

<213> Mus imisculus 
<400> 1 

Met Ser Val Pro Ser Ala Leu Met Lys Gin Pro Pro lie Gin Ser Thr 
15 10 15 

Ala Gly Ala Val Pro Val Arg Asn Glu Lys Gly Glu lie Ser Met Glu 
20 25 30 

Lys Val Lys Val Lys Arg Tyr Val Ser Gly Lys Arg Pro Asp Tyr Ala 
35 40 45 

Pro Met Glu Ser Ser Asp Glu Glu Asp Glu Glu Phe Gin Phe He Lys 
50 55 60 

Lys Ala Lys Glu Gin Glu Ala Glu Pro Glu <7lu Gin Glu Glu Asp Ser 
65 70 75 80 

Ser Ser Asp Pro Arg Leu Arg Arg Leu Gin Asn Arg He Ser Glu Asp 
85 90 95 

Val Glu Glu Arg Leu Ala Arg His Arg Lys lie Val Glu Pro Glu Val 
100 105 110 

Val Gly Glu Ser Asp Ser Glu Val Glu Gly Asp Ala Trp Arg Leu Glu 
115 120 125 

Arg Glu Asp -Ser Ser Glu Glu Glu Glu Glu Glu He Asp Asp Glu Glu 
130 135 140 

He ^lu Arg Arg Arg Gly Met Met Arg Gin Aa?g Ala Gin Glu Arg Lys 
145 150 155 160 

Asn "Glu Glu Met -Glu Val Met Glu Val Glu Asp Glu Gly Arg Ser <31y 
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165 



170 175 



Glu Glu Ser Glu Ser Glu Ser Glu Tyr Glu Glu Tyr Thr Asp Ser Glu 
180 185 190 

Asp Glu Met Glu Pro Arg Leu Lys Pro Val Phe He Arg Lys Lys Asp 
195 200 205 

Arg Val Thr Val Gin Glu Arg Glu Ala Glu Ala Leu Lys Gin Lys Glu 
210 215 220 

Leu Glu Gin Glu Ala Lys Arg Met Ala Glu Glu Arg Arg Lys Tyr Thr 
225 230 235 240 

Leu Lys He Val Glu Glu Glu Thr Lys Lys Glu Leu Glu Glu Asn Lys 
245 250 255 

Arg Ser Leu Ala Ala Leu Asp Ala Leu Asn Thr Asp Asp Glu Asn Asp 
260 265 270 

Glu Glu Glu Tyr Glu Ala Trp Lys Val Arg Glu Leu Lys Arg He Lys 
275 280 285 

Arg Glu Arg Glu Asp Arg Glu Ala Leu Glu Lys Glu Lys Ala Glu He 
290 295 300 

Glu Arg Met Arg Asn Leu Thr Glu Glu Glu Arg Arg Ala Glu Leu Arg 
305 310 315 320 

Ala Asn Gly Lys Val He Thr Asn Lys Ala Val Lys Gly Lys Tyr Lys 
325 330 335 

Phe Leu Gin Lys Tyr Tyr His Arg Gly Ala Phe Phe Met Asp Glu Asp 
340 345 350 

Glu Glu*Val Tyr Lys Arg Asp Phe Ser Ala Pro Thr Leu Glu Asp His 
355 360 365 

Phe Asn Lys Thr He Leu Pro Lys Val Met Gin Val Lys Asn Phe Gly 
370 375 380 

Arg Ser Gly Arg Thr Lys Tyr Thr His Leu Val Asp Gin Asp Thr Thr 
385 390 395 400 

Ser Phe Asp Ser Ala Trp Gly Gin Glu Ser Ala Gin Asn Thr Lys Phe 
405 410 415 

Phe Lys Gin Lys Ala Ala Gly Val Arg Asp Val Phe Glu Arg Pro Ser 
420 425 430 

Ala Lys Lys Arg Lys Thr Thr 
435 



<210> 524 
<211> 130 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 



<4O0> 1 

Met Ser Lvs -Ser Pro Leu Arg His His He Arg Arg Ser Lys His Asn 
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He Leu Pro Ser Thr Phe Pro Gly Pro Phe Arg Asn Thr Thr Thr Leu 
20 25 30 

Leu Arg Leu Pro Arg Cys Leu His His Met Lys His Cys Leu Phe Tyr 
35 40 45 

Arg He He Tyr Phe Thr Asn Ser Cys Ser His His Asp Leu Tyr Asn 
50 55 60 

Leu Arg Gly Leu Cys Phe Lys Thr Arg Ser Asn He Ser He Val Cys 
65 70 75 80 

Phe Asn Lys Phe Arg Met Thr Ser Trp Leu Pro Ser Thr He Ser His 
85 90 95 

He Arg Gly Thr Asn Leu Cys Lys Ser Lys He Arg Lys Glu Gly He 
100 105 110 

Glu Pro Pro Lys He Gly Phe Lys Pro He Ser Tyr Pro lie Cys Leu 
115 120 125 

Ser Gin 
130 



<210> 525 
<211> 184 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

Met Arg Thr Thr Gin Leu Gly Pro Gly Arg Phe Gin Met Thr Gin Glu 
1 5 10 15 

Val Val Cys Asp Glu Cys Pro Asn Val Lys Leu Val Asn Glu Glu Arg 
20 25 30 

Thr Leu Glu Val Glu He Glu Pro Gly Val Arg Asp Gly Met Glu Tyr 
35 40 . 45 

Pro Phe He Gly Glu Gly Glu Pro His Val Asp Gly Glu Pro Gly Asp 
50 55 €0 

Leu Arg Phe Arg He Lys Val Val Lys His Pro He Phe Glu Arg Arg 
65 70 75 80 

<51y Asp Asp Leu Tyr Thr Asn Val Thr He Ser Leu Val Glu Ser Leu 
85 90 95 

Val Gly Phe Glu Met Asp He Thr His Leu Asp Gly His Lys Val His 
100 105 110 

He Ser Arg Asp Lys He Thr Arg Pro Gly Ala Lys Leu Trp Lys Lys 
115 120 125 

Gly Glu Gly Leu Pro Asn Phe Asp Asn Asn Asn He Lys Gly Ser Leu 
130 135 140 

He He Thr Phe Asp Val Asp Phe Pro Lys Glu Gin Leu Thr Glu ^lu 
145 ISO 155 16t) 
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Ala Arg Glu Gly He Lys Gin Leu Leu Lys Gin Gly Ser Val Gin Lys 
165 170 175 

Val Tyr Aen Gly Leu Gin Gly Tyr 
180 



<210> 526 . 
<211> 311 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 

Met°Lys Ala Leu Trp Ala Val Leu Leu Val Thr Leu Leu Thr Gly Cye 
1 5 10 

Leu Ala Glu Gly Glu Pro Glu Val Thr Asp Gin Leu Glu Trp Gin Ser 
20 25 30 

Asn Gin Pro Trp Glu Gin Ala Leu Asn Arg Phe Trp Asp Tyr Leu Arg 
35 40 *^ 

Trp val Gin Thr Leu Ser Asp Gin Val Gin Glu Glu Leu Gin Ser Ser 
50 55 60 

Gin Val Thr Gin Glu Leu Thr Ala Leu Met Glu Asp Thr Met Thr Glu 



65 



70 75 80 



val Lys Ala Tyr Lys Lys Glu Leu Glu Glu ^In Leu Gly Pro Val Ala 
85 90 95 

Glu Glu Thr Arg Ala Arg Leu Gly Lys Glu Val <31n Ala Ala Gin Ala 
100 105 110 

Arg Leu Gly Ala Asp Met Glu Asp Leu Arg Asn Arg Leu Gly <3ln Tyr 
115 120 125 

Arg Asn Glu Val His Thr Met Leu Gly Gin Ser Thr Glu Qlu lie Arg 
130 135 1*0 

Ala Arg Leu Ser Thr His Leu Arg Lys Met Arg Lys Arg Leii Met Arg 



145 



150 155 1«0 



Asp Ala Glu Asp Leu Gin Lys Arg Leu Ala Val Tyr Lys Ala Gly Ala 
165 170 175 

Arg Glu Gly Ala Glu Arg Gly Val Ser Ala He Arg Glu Arg Leu Gly 
180 185 190 

Pro Leu Val Glu Gin Gly Arg Gin Arg Thr Ala Asn Leu Gly Ala «ly 
195 200 20S 

Ala Ala Gin Pro Leu Arg Asp Arg Ala Gin Ala Phe Gly Asp Arg He 
210 215 220 

Arg Gly Arg Leu Glu Glu Val Gly Asn Gin Ala Arg Asp Arg Leu Glu 
225 230 

Glu Val Arg <3lu His Met "Glu Glu Val Arg Ser Lys Met Olu Glu Gin 
245 250 255 
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260 



265 



270 



Gly Trp Phe Glu Pro He Val Glu Asp Met His Arg Gin Trp Ala Asn 
275 280 285 

Leu Met Glu Lys He Gin Ala Ser Val Ala Thr Asn Pro He He Thr 
290 295 300 

Pro Val Ala Gin Glu Asn Gin 



<210> 527 
<211> 174 
<212> PRT 

<213> Mus musculus 
<400> 1 

Met Phe Asp Val Gly Gly Gin Arg Asp Glu Arg Arg Lys Trp He Gin 
1 5 10 15 

Cys Phe Asn Asp Val Thr Ala He He Phe Val Val Ala Ser Ser Ser 
20 25 30 

Tyr Asn Met Val He Arg Glu Asp Asn Gin Thr Asn Arg Leu Gin Glu 
3S 40 45 

Ala Leu Asn Leu Phe Lys Ser He Trp Asn Asn Arg Trp Leu Arg Thr 
50 55 60 

He Ser Val He Leu Phe Leu Asn Lys Gin Asp Leu Leu Ala Glu Lys 
65 70 75 80 

Val Leu Ala Gly Lys Ser Lys He Glu Asp Tyr Phe Pro Glu Phe Ala 
85 90 95 

Arg Tyr Thr Thr Pro Glu Asp Ala Tbx Pro Glu Pro Gly Glu Asp Pro 
100 105 110 

Arg Val Thr Arg Ala Lys Tyr Phe He Arg Asp Glu Phe Leu Arg He 
115 120. 125 

Ser Thr Ala Ser Gly Asp Gly Arg His Tyr Cys Tyr Pro His Phe Thr 
130 135 140 

Cys Ala Val Asp Thr Glu Asn He Arg Arg Val Phe Asn Asp Cys Arg 
145 150 155 . WO 

Asp He He Gin Arg Met His Leu Arg Gin Tyr Glu Leu Leu 
165 170 



<210> 528 
<211> 20€ 
<212> PRT 
<213> Mus musculus 



305 



310 



<400> 1 

Met Thr Val Lys Lys He Ala He Phe <5ly Ala Thr <3ly Arg Thr -Gly 
1 5 10 . 15 
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Leu Thr Thr Leu Ala Gin Ala Val Gin Ala Gly Tyr <3lu Val Thr Val 
20 25 30 

Leu Val Arg Asp Ser Ser Arg Leu Pro Ser Glu Gly Pro Gin Pro Ala 
35 40 45 

His Val Val Val Gly Asp Val Arg Gin Ala Ala Asp Val Asp Lys Thr 
50 55 60 

Val Ala Oly Gin Glu Ala Val He Val Leu Leu Gly Thr Gly Asn Asp 
65 70 75 80 

Leu Ser Pro Thr Thr Val Met Ser Glu Gly Thr Arg Asn He Val Thr 
85 90 95 

Ala Met Lys Ala His Gly Val Asp Lys Val Val Ala Cys Thr Ser Ala 
100 105 110 

Phe Leu Leu Trp Asp Pro Thr Lys Val Pro Pro Arg Leu Gin Asp Val 
115 120 125 

Thr Asp Asp His He Arg Met His Lys He Leu Gin Glu Ser Gly Leu 
130 135 140 

Lys Tyr Val Ala Val Met Pro Pro His He Gly Asp Gin Pro Leu Thr 
145 ISO 155 160 

Gly Ala Tyr Thr Val Tihr Leu Asp Gly Arg Gly Pro Ser Arg Val He 
165 170 175 

Ser Lys His Asp I»eu Gly His Phe Met Leu Arg Cys Leu Thr Thr Asn 
180 185 190 

Glu Tyr Asp Gly His Thr Thr Tyr Pro Ser His Gin Tyr Asp 
195 200 205 



<210> 529 
<211> 297 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Glu Leu Thr Ala Leu Glu Ser Leu He Glu Met Gly Php Pro 
1 S 10 15 

Arg Gly Arg Ala Glu Lys Ala Leu Ala Leu Thr Gly Asn Gin Gly lie 
20 25 30 

Glu Ala Ala Met Asp Trp Leu Met Glu His Glu Asp Asp Pro Asp Val 
35 40 45 

Asp <3lu Pro Leu Glu Thr Pro Leu Gly His Il« Leu Gly Arg t3lu Pro 
50 55 60 

Thr Ser Ser 43lu -Gin Gly <31y Leu <31u Gly ^r <3ly Ser Ala Ala Gly 
«S 70 75 80 

mil <5lv Lvs Pro Ala Leu Ser Glu Glu <31u Arg Gin Glu Gin Tbr Lys 
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Arg Met Leu Glu Leu Val Ala Gin Lye Gin Arg Glu Arg Glu Glu Arg 
100 105 110 

Glu Glu Arg Glu Ala Leu Glu Arg Glu Arg Gin Arg Arg Arg Gin Gly 
115 120 125 

Gin Glu Leu Ser Ala Ala Arg Gin Arg Leu Gin Glu Asp Glu Met Arg 
130 135 140 

Arg Ala Ala Glu Glu Arg Arg Arg Glu Lys Ala Glu Glu Leu Ala Ala 
145 150 155 160 

Arg Gin Arg Val Arg Glu Lys lie Glu Arg Asp Lys Ala Glu Arg Ala 
165 170 175 

Lys Lys Tyr Gly Gly Ser Val Gly Ser Gin Pro Pro Pro Val Ala Pro 
180 185 190 

Glu Pro Gly Pro Val Pro Ser Ser Pro Ser Gin Glu Pro Pro Thr Lye 
195 200 205 

Arg Glu Tyr Asp Gin Cys Arg lie Gin Val Arg Leu Pro Asp Gly Thr 
210 215 220 

Ser Leu Thr Gin Thr Phe Arg Ala Arg Glu Gin Leu Ala Ala Val Arg 
225 230 235 240 

Leu Tyr Val Glu Leu His Arg Gly Glu -Glu Leu Gly Gly Gly Gin Asp 
245 250 255 

Pro Val Gin Leu Leu Ser Gly Phe Pro Arg Arg Ala Phe Ser Glu Ala 
260 265 270 

Asp Met Glu J^g Pro Leu Gin Glu Leu Gly Leu Val Pro Ser Ala Val 
275 280 285 



Leu lie Val Ala Lys Lys Cys Pro Ser 
290 295 



<210> 530 
<211> 301 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens' 
<400> 1 

Met Gly Ala Gin Leu Ser Thr Leu Gly His Met Val Leu Phe Pro Val 
1 5 10 15 

Trp Phe Leu Tyr Ser Leu Leu Met Lys Leu Phe Gin Arg -Ser Thr Pro 
20 25 30 

Ala lie Thr Leu Glu Ser Pro Asp lie Lys Tyr Pro Leu Arg Leu lie 
35 40 45 

Asp Arg Glu lie lie Ser His Asp Thr Arg Arg Phe Arg Phe Ala Leu 
50 5S '60 

Pro Ser Pro Gin His lie Leu Gly Leu Pro Val Gly -^In His lie Tyr 
€5 70 75 80 
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Leu Ser Ala Arg He Asp Gly Asn Leu Val Val Arg Pro Tyr Thr Pro 
85 90 95 • 

He Ser Ser Asp Asp Asp Lys Gly Phe Val Asp Leu Val He Lys Val 
100 105 110 

Tyr Phe Lys Asp Thr His Pro Lys Phe Pro Ala Gly Gly Lys Met Ser 
115 120 125 

Gin Tyr Leu Glu Ser Met Gin He Gly Asp Thr He Glu Phe Arg Gly 
130 135 140 

Pro Ser Gly Leu Leu Val Tyr Gin Gly Lys Gly Lys Phe Ala He Arg 
145 150 155 160 

Pro Asp Lys Lys Ser Asn Pro He He Arg Thr Val Lys Ser Val Gly 
165 170 175 

Met He Ala Gly Gly Thr Gly He Thr Pro Met Leu Gin Val He Arg 
180 185 190 

Ala He Met Lys Asp Pro Asp Asp His Thr Val Cys His Leu Leu Phe 
195 200 205 

Ala Asn Gin Thr Glu Lys Asp He Leu Leu Arg Pro Glu Leu Glu <3lu 
210 215 220 

Leu Arg Asn Lys His Ser Ala Arg Phe Lys Leu Trp Tyr Thr Leu Asp 
225 230 235 240 

Arg Ala Pro Glu Ala Trp Asp Tyr Gly Gin Gly Phe Val Asn Glu Glu 
245 250 255 

Met He Arg Asp His Leu Pro Pro Pro Glu Glu Glu Pro Leu Val Leu 
260 265 270 

Met Cys Gly Pro Pro Pro Met 11^ Gin Tyr Ala Cys Leu Pro Asn Leu 
275 280 285 

Asp His Val Gly His Pro Thr Glu Arg Cys Phe Val Phe 
290 295 300 



<210> 531 
<211> 323 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Gly Ser Arg Val Ser Arg Glu Asp Phe <31u Trp Val Tyr Thr Asp 
1 5 10 15 

Gin Pro His Ala Asp Arg Arg Arg Glu lie Leu Ala Lys Tyr Pro -<3lu 
20 25 30 

He Lys Ser Leu Met Lys Pro Asp Pro Asn Leu He Trp He Il-e lie 
35 40 45 



Met Met Val Leu Thr Gin Leu -Gly Ala Phe Tyr He Val Lys Asp Leu 
50 55 . 60 
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65 70 75 80 

Asn His Ser Met Thr Leu Ala lie His Glu He Ala His Asn Ala Ala 
85 90 95 

Phe Gly Asn Cys Lys Ala Met Trp Asn Arg Trp Phe Gly Met Phe Ala 
100 105 110 

Asn Leu Pro He Gly He Pro Tyr Ser He Ser Phe Lys Arg Tyr His 
115 - 120 125 

Met Asp His His Arg Tyr Leu Gly Ala Asp Gly Val Asp Val Asp He 
130 135 140 

Pro Thr Asp Phe Glu Gly Trp Phe Phe Cys Thr Ala Phe Arg Lys Phe 
145 150 155 • 160 

He Trp Val He Leu Gin Pro Leu Phe Tyr Ala Phe Arg Pro Leu Phe 
165 170 175 

He Asn Pro Lys Pro He Thr Tyr Leu Glu Val He Asn Thr Val Ala 
180 185 190 

Gin Val Thr Phe Asp He Leu He Tyr Tyr Phe Leu Gly He Lys Ser 
195 200 205 

Leu Val Tyr Met Leu Ala Ala Ser Leu Leu Gly Leu Gly Leu His Pro 
210 215 220 

He Ser <3ly His Phe He Ala Glu His Tyr Met Phe Leu Lys Gly His 
225 230 235 240 

Glu Thr Tyr Ser Tyr Tyr Gly Pro Leu Asn Leu Leu Thr Phe Asn Val 
24S 250 255 

Gly Tyr His Asn Glu His His Asp Phe Pro Asn He Pro -Oly Lys Ser 
260 265 270 

Leu Pro Leu Val Arg Lys He Ala Ala Glu Tyr Tyr Asp Asn Leu Pro 
275 280 28S 

His Tyr Asn Ser Trp He Lys Val Leu Tyr Asp Phe Val Met Asp Asp 
290 295 300 

thr He Ser Pro Tyr Ser Arg Met Lys Arg His Gin Lys <31y Glu Met 
305 310 315 320 

Val Leu Glu 



<210> 532 
<211> 274 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Thr Thr Val Ser Thr Gin Arg ^ly Pro Val Tyr He Gly Glu 
15 10 15 



Leu Pro -Gin Asp Phe Leu Arg He Thr Pro Thr Gin Gin <31n Arg Gin 
20 25 30 
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Val Gin Leu Asp Ala Gin Ala Ala Gin Gin Leu Gin Tyr Gly Gly Ala 
35 40 45 

Val Gly Thr Val Gly Arg Leu Asn He Thr Val Val Gin Ala Lys Leu 
50 55 60 

Ala Lys Asn Tyr Gly Met Thr Arg Met Asp Pro Tyr Cys Arg Leu Arg 
65 70 75 80 

Leu Gly Tyr Ala Val Tyr Glu Thr Pro Thr Ala His Asn Gly Ala Lys 
85 90 95 

Asn Pro Arg Trp Asn Lys Val He His Cys Thr Val Pro Pro Gly Val 
100 105 110 

Asp Ser Phe Tyr Leu Glu He Phe Asp Glu Arg Ala Phe Ser Met Asp 
115 120 125 

Asp Arg He Ala Trp Thr His He Thr He Pro Glu Ser Leu Arg Gin 
130 135 140 

Gly Lys Val Glu Asp Lys Trp Tyr Ser Leu Ser Gly Arg Gin Gly Asp 
145 150 155 1€0 

Asp Lys Glu Gly Met He Asn Leu Val Met Ser Tyr Ala Leu Leu Pro 
165 170 175 

Ala Ala Met Val Met Pro Pro Gin Pro Val Val Leu Met Pro Thr Val 
180 185 190 

Tyr Gin Gin Gly Val Gly Tyr Val Pro He Thr Gly Met Pro Ala Val 
195 200 205 

Cys Ser Pro Gly Met Val* Pro Val Ala Leu Pro Pro Ala Ala Val Asn 
210 215 220 

Ala Gin Pro Arg Cys Ser Glii Glu Asp Leu Lys Ala He Gin Asp Met 
225 230 235 240 

Phe Pro Asn Met Asp Gin Glu Val He Arg Ser Val Leu Glu Ala Gin 
245 250 2S5 

Arg Gly Asn Lys Asp Ala Ala He Asn Ser Leu Leu Gin Met Gly Glu 
260 265 270 

Glu Pro 



<210> 533 
<211> 314 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<40d> 1 

Leu Gly Arg Cys Arg Ser Val Lys Glu Phe <3lu Lys Leu Asn Arg He 
1 5 10 15 

Gly <3lu -Gly Thr Tyr Gly He Val Tyr Arg Ala Arg Asp Thr <3ln Thr 
20 25 30 



ASD Glu He Val Ala Leu Lys Lys Val Arg Met Asp Lys <3lu Lys Asp 
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Qly He Pro He Ser Ser Leu Arg Glu He Thr Leu Leu Leu Arg Leu 
50 55 60 

Arg His Pro Asn He Val Glu Leu Lys Glu Val Val Val Gly Asn Hie 
65 70 75 80 

Leu Glu Ser He Phe Leu Val Met Gly Tyr Cys Glu Gin Asp Leu Ala 
85 90 95 

Ser Leu Leu Glu Asn Met Pro Thr Pro Phe Ser Glu Ala Gin Val Lys 
100 105 110 

Cys He Val Leu Gin Val Leu Arg Gly Leu Gin Tyr Leu His Arg Asn 
115 120 125 

Phe He He His Arg Asp Leu Lys Val Ser Asn Leu Leu Met Thr Asp 
130 135 140 

Lys Gly Cys Val Lys Thr Ala Asp Phe Gly Leu Ala Arg Ala Tyr Gly 
1^5 150 155 160 

Val Pro Val Lys Pro Met Thr Pro Lys Val Val Thr Leu Trp Tyr Arg 
165 170 175 

Ala Pro Glu Leu Leu Leu Gly Thr Thr Thr Gin Thr Thr Ser He Asp 
180 185 190 

Met Trp Ala Val Gly Cys He Leu Ala Glu Leu Leu Ala His Arg Pro 
195 200 205 

Leu Leu Pro Gly Thr Ser Glu He His Gin He Asp Leu He Val Gin 
210 215 220 

Leu Leu Gly Thr Pro Ser <3lu Asn lie Trp Pro Gly Phe Ser Lys Leu 
225 • 230 235 240 

Pro Leu Val Gly Gin Tyr Ser Leu Arg Lys Gin Pro Tyr Asn Asn Leu 
245 250 255 

Lys His Lys Phe Pro Trp Leu Ser Glu Ala Gly Leu Arg Leu Leu His 
260 265 270 

Phe Leu Phe Met Tyr Asp Pro Lys Lys Arg Ala Thr Ala Gly Asp jCys 
275 280 285 

Leu Glu Ser Ser Tyr Phe Lys Glu Lys Pro Leu Arg Leu Pro He Ser 
290 295 300 



Gly Val Cys Glu Gly Cys Arg Glu Pro Gly 305 
310 



<210> 534 
<2il> 412 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Arg "Gly Lys Leu Leu Pro Leu Ala Gly Leu Tyr Leu Val Gin Gly 
1 5 10 15 
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Leu Pro Tyr Gly Leu Gin Ser Gly Leu Leu Pro Val Leu Leu Arg Ala 
20 25 30 

Gly Gly Leu Ser Leu Thr Arg Val Gly Leu Ala Lye Val Leu Tyr Ala 
35 40 . 45 

Pro Trp Leu Leu Lys Leu Ala Trp Ala Pro Leu Val Asp Ala Gin Gly 
50 55 60 

Ser Ala Arg Ala Trp Val Thr Arg Ser Thr Ala Gly Leu Gly Leu Val 
65 70 75 80 

Cys Gly Leu Leu Ala Gly Leu Pro Pro Pro Gly Ala Gly Gin Ala Gly 
85 90 95 

Leu Pro Ala Ala Val Ala Gly Leu Leu Leu Leu Leu Asn Leu Gly Ala 
100 105 110 

Ala Met Gin Asp Val Ala Leu Asp Ala Leu Ala Val Gin Leu Leu Glu 
115 120 125 

Pro Ala Glu Leu Gly Pro Gly Asn Thr Val Gin Val Val Ala Tyr Lys 
130 135 140 

Leu Gly Ala Ala Leu Ala Gly Gly Ala Leu Leu Ala Leu Leu Pro Thr 
145 150 iS5 160 

Phe Ser Trp Pro Gin Leu Phe Leu Leu Leu Ala Ala Thr Tyr Trp Leu 
165 170 175 

Ala Ala Ala Leu Ala Trp Ala Ala Pro Ala Leu Arg Arg Leu Pro Gin 
180 185 190 

Gin Pro Pro Ser Glu Gin Arg Pro His Thr Ala His Leu Leu Arg Asp 
195 200 205 

Val Leu Ala Val Pro Gly Thr Val Trp Thr Ala Gly Phe Val Leu Thr 
210 215 220 

Tyr Lys Leu Gly Glu Gin Gly Ala Ser Ser Leu Phe Pro Leu Leu Leu 
225 230 235 240 

Leu Asp His Gly Val Ser Ala Pro Glu Leu Gly Leu Trp Asn Gly Val 
245 250 2S5 

Gly Ala Val Val Cys Ser lie Ala Gly Ser Ser Leu Gly Gly Thr Leu 
260 265 270 

Leu Ala Lys His Trp Lys Leu Leu Pro Leu Leu Arg "Ser Val Leu Arg 
275 280 285 

Phe Arg Leu Gly Gly Leu Ala Cys Gin Thr Ala Leu Val Phe His Leu 
290 295 300 

Asp Thr Leu Gly Ala Ser Met Asp Ala Gly Thr lie Leu Arg Gly Ser 
30S 310 315 320 

Ala Leu l«eu *Ser Leu Cys Leu Gin His Phe Leu Gly Gly Leu Val Thr 



Thr Val Thr Phe Thr -Gly Met Met Arg <Vs ^er Gin Leu Ala Pro JUrg 



325 



330 



33S 



340 



345 



350 
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Ala Leu Gin Ala Thr His Tyr Ser Leu Leu Ala Thr Leu Glu Leu Leu 
355 360 365 

Gly Lys Leu Leu Leu Gly Thr Leu Ala Gly Gly Leu Ala Asp Gly Leu 
370 375 380 

Gly Pro His Pro Cys Phe Leu Leu Leu Leu He Leu Ser Ala Phe Pro 
385 390 395 400 

Val Leu Tyr Leu Asp Leu Ala Pro Ser Thr Phe Leu 
405 410 



<210> 535 
<211> 369 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Val Pro Lys Pro Glu Glu He Asn Leu Leu Thr Gly Glu Ser Asp 
15 10 15 

Thr Gin Gin He Glu Ala Glu Lys Lys Pro Thr Ser Ala Leu Asp Glu 
20 25 30 

Pro Val Ser His Trp Arg Pro Arg Leu Ala Leu Asn Val Met Ala Asp 
35 40 45 

Asn Phe Val Phe Asp Gly Ser Ser Leu Pro Ala Asp Val His Arg Tyr 
50 55 60 

Met Lys Met He Gin Leu Gly Lys Thr Val His Tyr Leu Pro lie Leu 
65 70 75 80 

Phe He Asp Gin Leu Ser Asn Arg Val Lys Asp Leu Met Val He Asn 
85 90 95 

Arg Ser Thr Thr Glu Leu Pro Leu Thr Val Ser Tyr Asp Lys Val Ser 
lOO 105 110 

Leu Gly Arg Leu Arg Phe Trp He His Met Gin Asp Ala Val Tyr Ser JT" 
115 120 .125 . Q 

Leu Gin Gin Phe Gly Phe Ser Glu Lys Asp Ala Asp Glu Val Lys Gly (_) 
130 135 140 

UJ 

He Phe Val Asp Thr Asn Leu Tyr Phe Leu Ala Leu Thr Phe Phe Val 
145 150 155 i€0 

Ala Ala Phe His Leu Leu Phe Asp Phe Leu Ala Phe Lys Asn Asp He 
165 170 175 

Ser Phe Trp Lys Lys Lys Lys Ser Met He Gly Met Ser Thr Lys Leu 
180 185 190 

Trp Lys Val Lys Lys Ala Leu Lys Met Thr He Phe Trp Arg Gly Leu 
155 200 205 

Met Pro Glu Mxe Oln Phe <Gly Bir Tyr ^er Glu -Ser <31u Arg Lys Thr 
210 215 220 

Glu Glu Tyr Asp Thr <31n Ala Met Lvs Tvr Leu Ser Tvr Leu T.^ii 



5 

UJ 
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225 230 235 240 

Pro Leu Cys Val Gly Gly Ala Val Tyr Ser Leu Leu Asn He Lys Tyr 
245 250 255 

Lys ser Trp Tyr Ser Trp Leu He Asn Ser Phe Val Asn Gly Val Tyr 
260 265 270 

Ala Phe Gly Phe Leu Phe Met Leu Pro Gin Leu Phe Val Asn Tyr Lys 
275 280 285 

Leu Lys Ser Val Ala His Leu Pro Trp Lys Ala Phe Thr Tyr Lys Ala 
290 295 300 

Phe Asn Thr Phe He Asp Asp Val Phe Ala Phe He He Thr Met Pro 
305 310 315 320 

Thr Ser His Arg Leu Ala Cys Phe Arg Asp Asp Val Val Phe Leu Val 
325 330 335 

Tyr Leu Tyr Gin Arg Trp Leu Tyr Pro Val Asp Lys Arg Arg Val Asn 
340 345 350 

Glu Phe Gly Glu Ser Tyr Glu Glu Lys Ala Thr Arg Ala Pro His Thr 
355 360 365 

Asp 



<210> 536 
<211> 184 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Gly Leu Arg Gin Arg Val Glu His Phe Leu Glu Gin Arg Asn 
1 5 10 15 

Leu Val Thr Glu Val Leu Gly Ala Leu Glu Ala Lys Thr Gly Val Glu 
20 25 30 

Lys Arg Tyr Leu Ala Ala Gly Ala Val Thr Leu Leu Ser Leu Tyr Leu 
35 40 45 

Leu Phe Gly Tyr Gly Ala Ser Leu Leu Asn Leu He Gly Phe Val 
50 55 60 

Tyr Pro Ala Tyr Ala Ser He Lys Ala He Glu Ser Pro Ser Lys Asp 
65 70 75 80 

Asp Asp Thr Val Trp Leu Thr Tyr Trp Val Val Tyr Ala Leu Phe Gly 
85 90 95 

Leu Ala Glu Phe Phe Ser Asp Leu Leu Leu Ser Trp Phe Pro Phe Tyr 
100 105 110 

Tyr Val Gly Lys Cys Ala Phe Leu Leu Phe Cys Met Ala Pro Arg Pro 
115 120 125 

Trp Asn Gly Ma Leu -Met Leu Tyr <51n Arg Val Val Arg Pro Leu Phe 
1.30 135 140 
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Leu Arg His His Gly Ala Val Asp Arg lie Met Asn Asp Leu Ser Gly 
145 150 155 160 

Arg Ala Leu Asp Ala Ala Ala Gly lie Thr Arg Asn Val Lys Pro Ser 
165 170 175 

Gin Thr Pro Gin Pro Lys Asp Lys 



<210> 537 
<211> 497 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Asn Gly Pro Glu Asp Leu Pro Lys Ser Tyr Asp Tyr Asp Leu lie 
1 5 10 15 

lie lie Gly Gly Gly Ser Gly Gly Leu Ala Ala Ala Lys Glu Ala Ala 
20 25 30 

Gin Tyr Gly Lys Lys Val Met Val Leu Asp Phe Val Thr Pro Thr Pro 
35 40 45 

Leu Gly Thr Arg Trp Gly Leu Gly Gly Thr Cys Val Asn Val Gly Cys 
50 55 60 

lie Pro Lys Lys Leu Met His Gin Ala Ala Leu Leu Gly Gin Ala Leu 
65 70 75 80 

Gin Asp Ser Arg Asn Tyr Gly Trp Lys Val Glu Glu Thr Val Lys His 



Asp Trp Asp Arg Met lie "Glu Ala Val Gin Asn His lie Gly Ser Leu 

100 105 110 

Asn Trp Gly Tyr Arg Val Ala Leu Arg Glu Lys Lys. Val Val Tyr Glu 
115 120 125 

Asn Ala Tyr Gly Gin Phe He Gly Pro His Arg He Lys Ala Thr Asn 
130 135 140 

Asn Lys Gly Lys Glu Lys He Tyr Ser Ala Glu Ser Phe Leu He Ala 
145 150 155 160 

Thr Gly Glu Arg Pro Arg Tyr Leu Gly He Pro Gly Asp Lys Glu Tyr 
165 170 175 

Cys He Ser Ser Asp Asp Leu Phe Ser Leu Pro Tyr Cys Pro Gly Lys 

180 185 190 

Thr Leu Val Val Gly Ala Ser Tyr Val Ala Leu Glu Cys Ala Gly Phe 
195 200 205 

Leu Ala Gly He Gly Leu Gly Val Thr Val Met Val Arg Ser He Leu 
210 215 220 

Leu Arg <3ly Phe Asp Gin Asp Met Ala Asn Lys 11& Gly -Glu His Met 
225 230 . 235 240 

flltt nlii W-i c m^r TT e» T^re T1 ^ rtV« ^r->'\ n-w*^ Tl «k t.^m tT-.i 



180 



85 



90 



95 
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245 250 255 

Glu Gin He Glu Ala Gly Thr Pro Gly Arg Leu Arg Val Val Ala Gin 
260 265 270 

Ser Thr Asn Ser Glu Glu He He Glu Gly Glu Tyr Asn Thr Val Met 
275 280 285 

Leu Ala He Gly Arg Asp Ala Cys Thr Arg Lys He Gly Leu Glu Thr 
290 295 300. 

Val Gly Val Lys He Asn Glu Lys Thr Gly Lys He Pro Val Thr Asp 
305 310 315 320 

Glu Glu Gin Thr Asn Val Pro Tyr He Tyr Ala He Gly Asp He Leu 
325 330 335 

Glu Asp Lys Val Glu Leu Thr Pro Val Ala He Gin Ala Gly Arg Leu 
340 345 350 

Leu Ala Gin Arg Leu Tyr Ala Gly Ser Thr Val Lys Cys Asp Tyr Glu 
355 360 365 

Asn Val Pro Thr Thr Val Phe Thr Pro Leu Glu Tyr Gly Ala Cys Gly 
370 375 380 

Leu Ser Glu Glu Lys Ala Val Glu Lys Phe Gly Glu Glu Asn He Glu 
385 390 395 400 

Val Tyr His Ser Tyr Phe Trp Pro Leu -Glu Trp Thr He Pro Ser Arg 
405 410 415 

Asp Asn Asn Lys Cys Tyr Ala Lys He He Cys Asn Thr Lys Asp Asn 
420 425 430 

Glu Arg Val Val Gly Phe His Val Leu Gly Pro Asn Ala <3ly <3lu Val 
435 440 445 

Thr Gin Gly Phe Ala Ala Ala Leu Lys Cys Gly Leu Thr Lys Lys <31n 
450 455 460 

Leu Asp Ser Thr He Gly He His Pro Val Cys Ala Glu Val Phe Thr 
465 470 475 480 

Thr Leu Ser Val Thr Lys Arg Ser Gly Ala Ser He Leu Gin Ala Gly 
485 490 495 

Cys 



<210> 538 
<211> 553 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Leu Ser Val Arg Val Ala Ala Ala Val Val Arg Ala Leu Pro Arg 
15 10 15 



Arg Ala <5ly Leu Val Ser Arg Asn Ala Leu Gly Ser Ser Phe He Ala 
50 25 30 
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Ala Arg Asn Phe His Ala Ser Asn Thr His Leu Gin Lys Thr Gly Thr 
35 40 45 

Ala Glu Met Ser Ser lie Leu Glu Glu Arg lie Leu Gly Ala Asp Thr 
50 55 60 

Ser Val Asp Leu Glu Glu Thr Gly Arg Val Leu Ser lie Gly Asp Gly 
65 70 75 80 

lie Ala Arg Val His Gly Leu Arg Asn Val Gin Ala Glu Glu Met Val 
85 90 95 

Glu Phe Ser Ser Gly Leu Lys Gly Met Ser Leu Asn Leu Glu Pro Asp 
100 105 110 

Asn Val Gly Val Val Val Phe Gly Asn Asp Lys Leu lie Lys Glu <3ly 
115 120 125 

Asp lie Val Lys Arg Thr Gly Ala lie Val Asp Val Pro Val -Gly t3lu 
130 135 140 

Glu Leu Leu Gly Arg Val Val Asp Ala Leu Gly Asn Ala lie Asp Gly 
145 150 155 160 

Lys Gly Pro lie Gly Ser Lys Thr Arg Arg Arg Val Gly Leu Lys Ala 
165 170 175 

Pro Gly He He Pro Arg He Ser Val Arg Glu Pro Met Cln Thr Gly 
180 185 190 

He Lys Ala Val Asp Ser Leu Val Pro He Gly Arg Gly <31n Arg <31u 
195 200 205 

Leu He He Gly Asp Arg Gin Thr Gly Lys Thr Ser He Ala He Asp 
210 215 220 

Thr He He Asn Gin Lys Arg Phe Asn Asp Gly Ser Asp Glu Lys Lys 
225 230 235 240 

Lys Leu Tyr Cys He Tyr Val Ala He Gly Gin Lys Arg Ser Thr Val 
245 250 2SS 

Ala Gin Leu Val Lys Arg Leu Thr Asp Ala Asp Ala Met Lys Tyr Thr 
260 265 270 

He Val Val Ser Ala Thr Ala Ser Asp Ala Ala Pro Leu Gin Tyx Leu 
275 280 285 

Ala Pro Tyr Ser Gly Cys -Ser Met -Gly Glu Tyr Phe Arg Asp Asn Gly 
290 295 300 

Lys His Ala Leu He He Tyr Asp Asp Leu ^er Lys Gin Ala Val Ala 
305 310 315 320 

Tyr Arg Gin Met Ser Leu Leu Leu Arg Arg Pro Pro Gly Arg Glu Ala 
325 330 335 

Tyr Pro Gly Asp Val Phe Tyr Leu His Ser Arg Leu Leu ^lu Arg Ala 
340 345 350 

Ala Lys Met Asn Asp Ala Phe Gly Gly «Gly Ser Leu Thr Ala Leu Pro 
355 360 365 
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Val lie Glu Thr Gin Ala Gly Asp Val Ser Ala Tyr He Pro Thr Asn 
370 375 380 

Val He Ser He Thr Asp Gly Gin He Phe Leu Glu Thr Glu Leu Phe 
385 390 395 400 

Tyr Lys Gly He Arg Pro Ala He Asn Val Gly Leu Ser Val Ser Arg 
405 410 415 

Val Gly Ser Ala Ala Gin Thr Arg Ala Met Lys Gin Val Ala Gly Thr 
420 425 430 

Met Lys Leu Glu Leu Ala Gin Tyr Arg Glu Val Ala Ala Phe Ala Gin 
435 440 445 

Phe Gly Ser Asp Leu Asp Ala Ala Thr Gin Gin Leu Leu Ser Arg Gly 
450 455 460 

Val Arg Leu Thr Glu Leu Leu Lys Gin Gly Gin Tyr Ser Pro Met Ala 
465 470 475 480 

He Glu Glu Gin Val Ala Val He Tyr Ala Gly Val Arg Gly Tyr Leu 
485 490 495 

Asp Lys Leu Glu Pro Ser Lys He Thr Lys Phe Glu Asn Asp Phe Leu 
500 505 510 

Ser His Val Val Ser Gin His Gin Ala Leu Leu Gly Thr He Arg Ala 
515 520 525 

Glu <31y Lys He Ser Glu Gin Ser Asp Ala Lys Leu Lys Glu He Val 
530 535 540 

Thr Asn Phe Leu Ala Gly Phe Glu Ala 545 
550 



<210> 539 

<211> 83 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<4O0> 1 

Met Glu Ala Leu Gly Ser Gly His Tyr Val Gly Gly Ser He Arg Ser 
1 5 10 15 

Met Ala Ala Ala Ala Leu Ser Gly Leu Ala Val Arg Leu Ser Arg Pro 
20 . 25 30 

Gin Gly Thr Arg Gly Ser Tyr Gly Ala Phe Cys Lys Thr Leu Thr Arg 
35 40 45 

Thr Leu Leu Thr Phe Phe Asp Leu Ala Trp Arg Leu Arg Lys Asn Phe 
50 55 ^0 

Phe Tyr Phe Tyr He Leu Ala Ser Val He Leu Asn Val His Leu Gin 
€5 70 75 80 



Val Tyr He 
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<210> 540 
<211> 298 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Asp His Ala Trp Ser Phe Leu Lys Asp Phe Leu Ala Gly Gly 
1 5 10 15 

Val Ala Ala Ala Val Ser Lys Thr Ala Val Ala Pro He Glu Arg Val 
20 25 30 

Lys Leu Leu Leu Gin Val Gin His Ala Ser Lys Gin lie Ser Ala Glu 
35 40 45 

Lys Gin Tyr Lys Gly He He Asp Cys Val Val Arg He Pro Lys Glu 
50 55 60 

Gin Gly Phe Leu Ser Phe Trp Arg Gly Asn Leu Ala Asn Val He Arg 
65 70 75 80 

Tyr Phe Pro Thr Gin Ala Leu Asn Phe Ala Phe Lys Asp Lys Tyr Lys 
85 90 95 

Gin Leu Phe Leu Gly Gly Val Asp Arg His Lys Gin Phe Trp Arg Tyr 
100 105 110 

Phe Ala Gly Asn Leu Ala Ser Gly Gly Ala Ala Gly Ala Thr Ser Leu 
115 120 125 

Cys Phe Val Tyr Pro Leu Asp Phe Ala Arg Thr Arg Leu Ala Ala Asp 
130 135 140 

Val <3ly Lys Gly Ala Ala Gin Arg Glu Phe His <31y Leu Gly Asp Cys 
145 150 155 160 

He He Lys He Phe Lys Ser Asp Gly Leu Arg Gly Leu Tyr Gin Gly 
165 170 175 

Phe Asn Val Ser Val Gin Gly He He He Tyr Arg Ala Ala Tyr Phe 
180 185 190 

Gly Val Tyr Asp Thr Ala Lys <31y Met Leu Pro Asp Pro Lys Asn Val 
195 200 205 

His He Phe Val Ser Trp Met He Ala Gin Ser Val Thr Ala Val Ala 
210 215 220 

Gly Leu Val Ser Tyr Pro Phe Asp Thr Val Arg Arg Arg Met Met Met 
225 230 235 240 

Gin Ser Gly Arg Lys Gly Ala Asp He Met Tyr 'Hhr Gly Thr Val Asp 



Cys Trp Arg Lys He Ala Lys Asp Glu Gly Ala Lys Ala Phe Phe Lys 
2€0 265 270 

Gly Ala Trp Ser Asn Val Leu Arg <31y Met <31y Gly Ala Phe Val Leu 
275 280 285 

Val Leu Tyr Asp Glu He Lys Lys Tyr Val 



245 



255 



290 



295 



wo 03/058021 




PCT/EP03/0027O 



337/390 



<210> 541 
<211> 30 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ser Leu His Ser Val Asp Ser Leu He Ser Thr Gly Met Phe 
1 5 10 15 

Gly Gly Ser Cys Leu Ser Asp Ser Val His Ser Asn He Gin 
20 25 30 



<210> 542 
<211> 468 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Pro Leu Gly Asp Thr Leu Arg Arg Leu Arg Glu Ala Phe His 
1 5 10 15 

Ala Gly Arg Thr Arg Pro Ala Glu Phe Arg Ala Ala Gin Leu Gin Gly 
20 25 30 

Leu Gly Arg Phe lieu Gin Glu Asn Lys Gin Leu Leu His Asp Ala Leu 
35 40 45 

Ala Gin Asp Leu His Lys Ser Ala Phe Glu Ser Glu Val Ser Glu Val 
50 55 60 

Ala He Ser Gin Gly Glu Val Thr Leu Ala Leu Arg Asn Leu Arg Ala 
65 70 75 80 

Trp Met Lys Asp Glu Arg Val Pro Lys Asn Leu Ala Thr Gin Leu Asp 
85 90 95 

Ser Ala Phe He Arg Lys Glu Pro Phe Gly Leu Val Leu He He Ala 
100 105 110 

Pro Trp Asn Tyr Pro Leu Asn Leu Thr Leu Val Pro Leu Val Gly Ala 
115 120 125 

Leu Ala Ala Gly Asn Cys Val Val Leu Lys Pro Ser Glu He Ser Lys 
130 135 140 

Asn Val Glu Lys He Leu Ala Glu Val Leu Pro Gin Tyr Val Asp "Gin 
145 150 155 160 

Ser Cys Phe Ala Val Val Leu Gly Gly Pro Gin Glu Thr Gly Gin Leu 
165 170 175 

Leu Glu His Arg Phe Asp Tyr He Phe Phe Thr Gly Ser Pro Arg Val 
180 185 190 

Gly Lys He Val Met Thr Ala Ala Ala Lys His Leu Thr Pro Val Thr 
195 200 205 

T.mi n\u Leu Glv Glv Lvs Asn Pro Cvs Tvr Val Asp Asp Asn Cys Asp 
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Pro Gin Thr Val Ala Asn Arg Val Ala Trp Phe Arg Tyx Phe Asn Ala 
225 230 235 240 

Gly Gin Thr Cye Val Ala Pro Asp Tyr Val Leu Cys Ser Pro Glu Met 
245 250 255 

Gin Glu Arg Leu Leu Pro Ala Leu Gin Ser Thr lie Thr Arg Phe Tyr 
260 265 270 

Gly Asp Asp Pro Gin Ser Ser Pro Asn Leu Gly Arg lie lie Asn Gin 
275 280 285 

Lys Gin Phe Gin Arg Leu Arg Ala Leu Leu Gly Cys Gly Arg Val Ala 
290 295 300 

lie Gly Gly Gin Ser Asp Glu Ser Asp Arg Tyr lie Ala Pro Thr Val 
305 310 315 320 

Leu Val Asp Val Gin Glu Met Glu Pro Val Met Gin Glu Glu lie Phe 
325 330 335 

Gly Pro lie Leu Pro lie Val Asn Val Gin Ser Leu Asp Glu Ala lie 
340 345 350 

Glu Phe lie Asn Arg Arg Glu Lys Pro Leu Ala Leu Tyr Ala Phe Ser 
355 360 365 

Asn Ser Ser Gin Val Val Lys Arg Val Leu Thr Gin Thr Ser Ser Gly 
370 375 380 

Gly Phe Cys Gly Asn Asp Gly Phe Met His Met Thr Leu Ala -Ser Leu 
385 390 395 400 

Pro Phe Gly Gly Val Gly Ala Ser ^ly Met Gly Arg Tyr His Gly Lys 
405 410 415 

Phe Ser Phe Asp Thr Phe Ser His His Arg Ala Cys Leu Leu Arg Ser 
420 425 430 

Pro Gly Met Glu Lys Leu Asn Ala Leu Arg Tyr Pro Pro Gin Ser Pro 
435 440 445 

Arg Arg Leu Arg Met Leu Leu Val Ala Met Glu Ala Gin Gly Cys Ser ^^^^ 
450 455 460 Q« 



Cys Thr Leu Leu 465 



<210> 543 
<211> 83 

<212> PRT ^ 

<213> Homo sapiens 



5 



<400> 1 

Met Arg Leu Phe Leu Ser Leu Pro Val Leu Val Val Val I*eu Ser lie . 
15 10 15 



Val Leu Glu *Gly Pro Ala Pro Ala Gin Gly Thr Pro Asp Val -Ser Ser 
20 25 30 



CO 
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35 40 45 

Arg Glu Leu lie Ser Arg lie Lys Gin Ser Glu Leu Ser Ala Lys Met 
50 55 60 

Arg Glu Trp Phe Ser Glu Thr Phe Gin Lys Val Lys Glu Lys Leu Lys 
65 70 75 80 

He Asp Ser 



<210> 544 
<211> 178 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Gly Gly Lys Tyr Val Asp Ser Glu Gly His Leu Tyr Thr Val 
1 5 10 15 

Pro He Arg Glu Gin Gly Asn He Tyr Lys Pro Asn Asn Lys Ala Met 
20 25 30 

Ala Asp Glu Leu Ser Glu Lys Gin Val Tyr Asp Ala His Thr Lys Glu 
35 40 45 

He Asp Leu Val Asn Arg Asp Pro Lys His Leu Asn Asp Asp Val Val 
50 55 60 

Lys He Asp Phe Glu Asp Val He Ala Glu Pro Glu Gly Thr His Ser 
65 70 75 80 

Phe Asp Gly He Trp Lys Ala Ser Phe Thr Thr Phe Thr Val Thr Lys 
85 90 95 

Tyr Trp Phe Tyr Arg Leu Leu Ser Ala Leu Phe Gly He Pro Met Ala 
100 105 110 

Leu He Trp Gly He Tyr Phe Ala He Leu Ser Phe Leu His He Trp 
115 120 125 

Ala Val Val Pro Cys He Lys Ser Phe Leu He Glu He Gin Cys He 
130 135 140 

Ser Arg Val Tyr Ser He Tyr Val His Thr Val Cys Asp Pro Leu Phe 
145 150 ISS 160 

Glu Ala Val Gly Lys He Phe Ser Asn Val Arg He Asn Leu Gin Lys 
165 170 175 

Glu He 



<210> 545 

<211> 1€3 

<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Ser Leu Leu Leu Leu Val Val Ser Ala Leu His He Leu He Leu 
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He Leu Leu Phe Val Ala Thr Leu Asp Lys Ser Trp Trp Thr Leu Pro 
20 25 30 

Gly Lys Glu Ser Leu Asn Leu Trp Tyr Asp Cys Thr Trp Asn Asn Asp 
35 40 45 

Thr Lys Thr Trp Ala Cys Ser Asn Val Ser Glu Asn Gly Trp Leu Lys 
50 55 60 

Ala Val Gin Val Leu Met Val Leu Ser Leu He Leu Cys Cys Leu Ser 
65 70 75 80 

Phe He Leu Phe Met Phe Gin Leu Tyr Thr Met Arg Arg Gly Gly Leu 
85 90 95 

Phe Tyr Ala Thr Gly Leu Cys Gin Leu Cys Thr Ser Val Ala Val Phe 
100 105 110 

Thr Gly Ala Leu lie Tyr Ala He His Ala Glu Glu He Leu Glu Lys 
115 120 125 

His Pro Arg Gly Gly Ser Phe Gly Tyr Cys Phe Ala Leu Ala Trp Val 
130 135 140 

Ala Phe Pro Leu Ala Leu Val Ser Gly He He Tyr lie His Leu Arg 
145 150 155 160 

Lys Arg Glu 



<210> 546 
<211> 311 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Asn Pro Ser Ala Pro Pro Pro Tyr Glu Asp Arg Asn Pro Leu 
1 5 10 15 

Tyr Pro Gly Pro Leu Pro Pro Gly Gly Tyr Gly Gin Pro Ser Val Leu 
20 25 30 

Pro Gly Gly Tyr Pro Ala Tyr Pro Gly Tyr Pro Gin Pro Gly Tyr <31y 
35 40 45 

His Pro Ala Gly Tyr Pro Gin Pro Met Pro Pro Thr His Pro Met ^>ro 
50 55 €0 

Met Asn Tyr Gly Pro Gly His Gly Tyr Asp Gly Glu Glu Arg Ala Val 
65 70 75 80 

Ser Asp Ser Phe Gly Pro Gly Glu Trp Asp Asp Arg Lys Val Arg His 
85 90 95 



Thr Phe He Arg Lys Val Tyr Ser He He Ser Val Cln Leu Leu He CO 
100 105 110 

Thr Val Ala lie He Ala He Phe Thr Phe Val •<5lu Pajo Val Ser Ala 
115 120 125 
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130 135 140 

Val Val Thr Tyr Leu lie Leu Ala Cys Cys Gin Gly Pro Arg Arg Arg 
145 150 155 160 

Phe Pro Trp Asn lie He Leu Leu Thr Leu Phe Thr Phe Ala Met Gly 
165 170 175 

Phe Met Thr Gly Thr He Ser Ser Met Tyr Gin Thr Lys Ala Val He 
180 185 190 

He Ala Met He He Thr Ala Val Val Ser He Ser Val Thr He Phe 
195 200 205 

Cys Phe Gin Thr Lys Val Asp Phe Thr Ser Cys Thr Gly Leu Phe Cys 
210 215 220 

Val Leu Gly He Val Leu Leu Val Thr Gly He Val Thr Ser He Val 
225 230 235 240 

Leu Tyr Phe Gin Tyr Val Tyr Trp Leu His Met Leu Tyr Ala Ala Leu 
245 250 255 

Gly Ala He Cys Phe Thr Leu Phe Leu Ala Tyr Asp Thr Gin Leu Val 
260 265 270 

Leu Gly Asn Arg Lys His Thr He Ser Pro Glu Asp Tyr He Thr Gly 
275 280 ^ 285 

Ala Leu Gin He Tyr Thr Asp He He Tyr He Phe Thr Phe Val Leu 
290 295 300 

Gin Leu Met Gly Asp Arg Asn 
305 310 



<210> 547 
<211> 852 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Tyr Glu Arg Arg Gly Gly Arg Gly Asp Arg Thr Gly Arg Tyr 
15 10 15 

Gly Ala Thr Asp Arg Ser Gin Asp Asp Gly Gly Glu Asn Arg ^er Arg 
20 25 30 

Asp His Asp Tyr Arg Asp Met Asp Tyr Arg Ser Tyr Pro Arg Glu Tyr 
35 40 45 

Gly Ser Gin Glu Gly Lys His Asp Tyr Asp Asp Ser Ser Glu Glu Gin 
50 55 60 

Ser Ala Glu He Arg Gly Gin Leu Gin Ser His Gly Val Gin Ala i^g 
65 70 75 eo 

Glu Val Arg Leu Met Arg Asn Lys Ser Ser ^ly 131n Ser l^s <31y S^he 
85 90 9S 

Ala Phe Val Glu Phe Ser His Leu <31n Asp Ala Thr Arg Trp Met Olu 
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jQa Asn Gin His Ser Leu Asn He Leu Gly Gin Lys Val Ser Met His 
115 120 125 

Tyr Ser Asp Pro Lys Pro Lys He Asn Glu Asp Trp Leu Cys Asn Lys 
130 135 140 

Cys Gly Val Gin Asn Phe Lys Arg Arg Glu Lys Cys Phe Lys Cys Gly 
145 150 155 160 

Val Pro Lys Ser Glu Ala Glu Gin Lys Leu Pro Leu Gly Thr Arg Leu 
165 170 175 

Asp Gin Gin Thr Leu Pro Leu Gly Gly Arg Glu Leu Ser Gin Gly Leu 
180 185 190 

Leu Pro Leu Pro ^In Pro Tyr Gin Ala Gin Gly Val Leu Ala Ser Gin 
195 200 205 

Ala Leu Ser Gin Gly Ser Glu Pro Ser Ser Glu Asn Ala Asn Asp Thr 
210 215 220 

He He Leu Arg Asn Leu Asn Pro His Ser Thr Met Asp Ser He Leu 

225 230 235 240 

Gly Ala Leu Ala Pro Tyr Ala Val Leu Ser Ser Ser Asn Val Arg Val 
245 250 255 

He Lys Asp Lys Gin Thr Gin Leu Asn Arg Gly Phe Ala Phe He Gin 
260 265 270 

Leu Ser Thr He <31u Ala Ala Gin Leu Leu t31n He Leu Gin Ala Leu 
275 280 285 

His Pro Pro Leu Thr He Asp Gly Lys Thr He Asn Val -Glu Phe Ala 
290 295 300 

Lys Gly Ser Lys Arg Asp Met Ala Ser Asn Glu Gly Ser Arg He Ser 
30S 310 315 320 

Ala Ala Ser Val Ala Ser Thr Ala He Ala Ala Ala Gin Trp Ala He 
325 330 335 

Ser Gin Ala Ser Gin Gly Gly Glu Gly Thr Trp Ala Thr Ser <31u Glu 
340 345 350 

Pro Pro Val Asp Tyr Ser Tyr Tyr Gin Gin Asp Glu Gly Tyr Gly Asn 
355 360 365 

Ser Gin Gly Thr Glu Ser Ser Leu Tyr Ala His Gly Tyr lieu Lys Gly 
370 375 380 

Thr Lys <31y Pro Gly He Thr Gly Thr Lys Gly Asp Pro Thr Gly Ala 
385 390 395 400 

Gly Pro Glu Ala Ser Leu Glu Pro Gly Ala Asp Ser Val Ser Met ^In 
405 410 415 

Ala Phe Ser Arg Ala Gin Pro Gly Ala Ala Pro Gly He Tyr Gin Gin 
420 425 430 

Ser Ala Glu Ala Ser Ser Ser Gin Gly Thr Ala Ala Asn Ser Gin Ser 
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Tyr Thr He Met Ser Pro Ala Val Leu Lys Ser Glu Leu Gin Ser Pro 
450 455 460 

Thr His Pro Ser Ser Ala Leu Pro Pro Ala Thr Ser Pro Thr Ala Gin 
465 470 475 480 

Glu Ser Tyr Ser Gin Tyr Pro Val Pro Asp Val Ser Thr Tyr Gin Tyr 
485 490 495 

Asp Glu Thr Ser Gly Tyr Tyr Tyr Asp Pro Gin Thr Gly Leu Tyr Tyr 
500 505 510 

Asp Pro Asn Ser Gin Tyr Tyr Tyr Asn Ala Gin Ser Gin Gin Tyr Leu 
515 520 525 

Tyr Trp Asp Gly Glu Arg Arg Thr Tyr Val Pro Ala Leu Glu Gin Ser 
530 535 540 

Ala Asp Gly His Lys Glu Thr Gly Ala Pro Ser Lys Glu Gly Lys Glu 
545 550 555 560 

Lys Lys Glu Lys His Lys Thr Lys Thr Ala Gin Gin He Ala Lys Asp 
565 570 575 

Met Glu Arg Trp Ala Arg Ser Leu Asn Lys Gin Lys Glu Asn Phe Lys 
580 585 590 

Asn Ser Phe Gin Pro He Ser Ser Leu Arg Asp Asp Glu Arg Arg X31u. 
595 600 605 

Ser Ala Thr Ala Asp Ala Gly Tyr Ala He Leu Glu Lys Lys Gly Ala 
610 615 620 

Leu Ala Glu Arg Gin His Thr Ser Met Asp Leu Pro Lys Leu Ala Ser 



625 



630 



63S 



640 



Asp Asp Arg Pro Ser Pro Pro Arg Gly Leu Val Ala Ala Tyr "Ser <3ly 
645 650 655 

Glu Ser Asp Ser Glu Glu Glu Gin Glu Arg Gly Gly Pro Glu Arg Glu 
660 665 ^70 

Glu Lys Leu Thr Asp Trp Gin Lys Leu Ala Cys Leu Leu Cys Arg Arg 
675 680 685 

Gin Phe Pro Ser Lys Glu Ala Leu He Arg His Gin Gin Leu Ser Gly 
690 695 700 

Leu His Lys Gin Asn Leu Glu He His Arg Arg Ala His Leu Ser Glu 
705 710 715 720 

Asn Glu Leu Glu Ala Leu Glu Lys Asn Asp Met Glu Gin Met Lys Tyr 
725 730 735 

Arg Asp Arg Ala Ala Glu Arg Arg <31u Lys Tyr Gly .He Pro Glu Pro 
740 745 750 

Pro Glu Pro Lys Arg Arg Lys Tyr <31y <3ly He Ser Thr Ala Ser Val 
755 760 765 

Asn Phe Glu Gin Pro Thr Arq Asp Gly Leu Gly Ser Asp Asn He Gly 
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Ser Arg Met Leu Gin Ala Met Gly Trp Lys Glu Gly Ser Gly Leu Gly 
785 790 795 800 

Arg Lys Lys Gin Gly He Val Thr Pro He Glu Ala Gin Thr Arg Val 
805 810 815 

Arg Gly Ser Gly Leu Gly Ala Arg Gly Ser Ser Tyr Gly Val Thr Ser 
820 825 830 

Thr Glu Ser Tyr Lys Glu Thr Leu His Lys Thr Met Val Thr Arg Phe 
835 840 845 

Asn Glu Ala Gin 
850 



<210> 548 
<211> 296 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Ala Glu Ala Arg Val Ser Arg Trp Tyr Phe Gly Gly Leu Ala 
1 5 10 15 

Ser Cys Gly Ala Ala Cys Cys Thr His Pro Leu Asp Leu Leu Lys Val 



His Leu <31n Thr Gin Gin Glu Val Lys Leu Arg Met Thr Gly Met Ala 
35 40 45 

Leu Arg Val Val Arg Thr Asp Gly He Leu Ala Leu Tyr Ser Gly Leu 
50 55 €0 

Ser TQa Ser Leu Cys Arg Gin Met Thr Tyr Ser Leu Thr Arg Phe Ala 
65 70 75 80 

He Tyr Glu Thr Val Arg Asp Arg Val Ala Lys Gly Ser Gin Gly Pro 
85 90. 95 

Leu Pro Phe His Glu Lys Val Leu Leu Gly Ser Val Ser Gly Leu Ala 
100 105 110 

<31y Gly Phe Val <3ly Thr Pro Ala Asp Leu Val Asn Val Arg Met -Gin 
115 120 125 

Asn Asp Val Lys Leu Pro Gin Gly Gin Arg Arg Asn Tyr Ala His Ala 
130 135 140 

Leu Asp Gly Leu Tyr Arg Val Ala Arg Glu Glu Gly Leu Ar^ Arg Leu 
145 150 155 160 

Phe Ser Gly Ala Thr Met Ala Ser Ser Arg Gly Ala Leu Val Thr Val 
165 170 175 

Gly Gin Leu Ser Cys Tyr Asp Gin Ala Lys *t3ln Leu Val Leu Ser Thr 
180 185 190 

Gly Tyr Leu Ser Asp Asn He Phe Thr His Phe Val Ala Ser Phe He 



20 



25 



30 



195 



200 



205 
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Ala Ala Ala Gly Asp Glu Pro Pro Pro Gin Gly Gly Cys Ala Thr Phe 
210 215 220 

Leu cys Gin Pro Leu Asp Val Leu Lys Thr Arg Leu Met Asn Ser Lys 
225 230 235 240 

Gly Glu Tyr Gin Gly Val Phe His Cys Ala Val Glu Thr Ala Lys Leu 
245 250 255 

Gly Pro Leu Ala Phe Tyr Lys Gly Leu Val Pro Ala Gly lie Arg Leu 
260 265 270 

He Pro His Thr Val Leu Thr Phe Val Phe Leu Glu Gin Leu Arg Lye 
275 280 285 

Asn Phe Gly He Lys Val Pro Ser 
290 295 



<:210> 549 
<211> 314 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 

Met°Ala Ala Thr Ala Ser Ala Gly Ala Gly Gly He Asp Gly Lys Pro 
1 5 10 15 

Arg Thr Ser Pro Lys Ser Val Lys Phe Leu Phe Gly Gly Leu Ala Gly 
20 25 30 

Met Gly Ala Thr Val Phe Val Gin Pro Leu Asp Leu Val Lys Asn Arg 
35 40 45 

Met Gin Leu Ser Gly Glu Gly Ala Lys Thr Arg Glu Tyr Lys Thr Ser 
50 55 60 

Phe His Ala Leu Thr Ser He Leu Lys Ala Glu Gly Leu Arg 'Gly He 
65 70 75 80 

Tvr Thr Gly Leu Ser Ala Gly Leu Leu Arg Gin Ala Thr Tyr Thr Thr 

85 . SO 95 

Thr Arg Leu Gly He Tyr Thr Val Leu Phe Glu Arg Leu Thr Gly Ala 
100 105 110 

Asp Gly Thr Pro Pro Gly Phe Leu Leu Lys Ala Val He Gly Met Thr 
115 120 125 

Ala Gly Ala Thr Gly Ala Phe Val Gly Thr Pro Ala Glu Val Ala Leu 
130 135 140 

He Arg Met Thr Ala Asp Gly Arg Leu Pro Ala Asp Gin Arg Arg Gly 
14S ISO 1S5 160 

Tvr Lys Asn Val Phe Asn Ala Leu He Arg He Thr Arg Glu Glu Gly 
1€S 170 175 

Val Leu Thr Leu Trp Arg <31y Cys He Pro T!bx Met Ala Arg Ala Val 
180 185 190 
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195 200 205 

Leu Leu Asp Ser Gly Tyr Phe Ser Asp Asn lie Leu Cys His Phe Cys 
210 215 220 

Ala Ser Met lie Ser Gly Leu Val Thr Thr Ala Ala Ser Met Pro Val 
225 230 235 240 

Asp lie Ala Lys Thr Arg lie Gin Asn Met Arg Met lie Asp Gly Lys 
245 250 255 

Pro Glu Tyr Lys Asn Gly Leu Asp Val Leu Phe Lys Val Val Arg Tyr 
260 265 270 

Glu Gly Phe Phe Ser Leu Trp Lys Gly Phe Thr Pro Tyr Tyr Ala Arg 
275 280 285 

Leu Gly Pro Hie Thr Val Leu Thr Phe lie Phe Leu Glu Gin Met Asn 
290 295 300 

Lys Ala Tyr Lys Arg Leu Phe Leu Ser Gly 305 
310 



<210> 550 
<211> 447 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Glu Glu Tyr Asp Val lie Val Leu Gly Thr Gly Leu Thr Glu 
15 10 15 

Cys lie Leu Ser X3ly lie Met Ser Val Asn Gly Lys Lys Val Leu His 
20 25 30 

Met Asp Arg Asn Pro Tyr Tyr Gly Gly Glu Ser Ser Ser lie Thr Pro 
35 40 45 

Leu Glu Glu Leu Tyr Lys Arg Phe Gin Leu Leu Glu ^ly Pro Pro Glu 
50 55 60 

Ser Met Gly Arg Gly Arg Asp Trp Asn Val Asp Leu lie Pro Lys Phe 
65 70 75 80 

Leu Met Ala Asn Gly Gin Leu Val Lys Met Leu Leu Tyr Thr Glu Val 
85 90 95 

Thr Arg Tyr Leu Asp Phe Lys Val Val Glu Gly Ser Phe Val Tyr Lys 
100 105 110 

Gly Gly Lys lie Tyr Lys Val Pro -Ser Thr Glu Thr Glu Ala Leu Ala 
115 120 125 

Ser Asn Leu Met Gly Met Phe Glu Lys Arg Arg Phe Arg Lys Phe Leu 
130 135 140 

Val Phe Val Ala Asn Phe Asp <3lu Asn Asp Pro Lys Thr Phe Glu -Gly 
145 ISO ISS 160 

Val Asp Pro Gin Thr Thr Ser Met Arg Asp Val Tyr Arg Lys Phe Asp 
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Leu Gly Gin Asp Val He Asp Phe Thr Gly His Ala Leu Ala Leu Tyr 
180 185 190 

Arg Thr Asp Asp Tyr Leu Asp Gin Pro Cys Leu Glu Thr Val Asn Arg 
195 200 205 

He Lys Leu Tyr Ser Glu Ser Leu Ala Tlrg Tyr Gly Lys Ser Pro Tyr 
210 215 220 

Leu Tyr Pro Leu Tyr Gly Leu Gly Glu Leu Pro Gin Gly Phe Ala Arg 
225 230 235 240 

Leu ser Ala He Tyr Gly Gly Thr Tyr Met Leu Asn Lys Pro Val Asp 
245 250 255 

Asp He He Met Glu Asn Gly Lys Val Val Gly Val Lys Ser <3lu Gly 
260 265 . 270 

Glu Val Ala Arg Cys Lys Gin Leu He Cys Asp Pro Ser Tyr He Pro 
275 280 285 

Asp Arg Val Arg Lys Ala Gly Gin Val He Arg He He Cys He Leu 
290 295 300 

Ser His Pro He Lys Asn Thr Asn Asp Ala Asn Ser Cys Gin He He 
305 310 315 320 

He Pro Gin Asn Gin Val Asn Arg Lys Ser Asp He Tyr Val Cys Met 
325 330 335 

He Ser Tyr Ala His Asn Val Ala Ala Gin Gly Lys Tyr He Ala He 
340 345 350 

Ala Ser Thr Thr Val Glu Thr Thr Asp Pro Glu Lys Glu Val Glu Pro 
355 360 365 

Ala Leu Glu Leu Leu Glu Pro He Asp Gin Lys Phe Val Ala He Ser 
370 375 380 

Asp Leu Tyr Glu Pro He Asp Asp Gly Cys Glu Ser Gin Val ^>he Cys 
385 390 395 400 

Ser Cys Ser Tyr Asp Ala Thr Thr His Phe Glu Thr Thr Cys Asn Asp 
405 410 415 

He Lys Asp He Tyr Lys Arg Met Ala Gly Thr Ala Phe Asp Phe Olu 
420 425 430 

Asn Met Lys Arg Lys Gin Asn Asp Val Phe Gly Glu Ala Glu Gin 
435 440 445 



<210> SSI 
<211> 156 
<212> PRT 

<213> Homo -sapi-ens 



<400> 1 

Met Leu "Ser Ala Arg Asp Arg Arg Asp Arg His Pro t3lu Glu tely Val 
1 5 10 15 
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Val Ala Glu Leu Gin Gly Phe Ala Val Asp Lys Ala Phe Leu Thr Ser 
20 25 30 

His Lys Gly He Leu Leu Glu Thr Glu Leu Ala Leu Thr Leu He He 
35 40 45 

Phe He Cys Phe Thr Ala Ser He Ser Ala Tyr Met Ala Ala Ala Leu 
50 55 60 

Leu Glu Phe Phe He Thr Leu Ala Phe Leu Phe Leu Tyr Ala Thr Gin 
65 70 75 80 

Tyr Tyr Gin Arg Phe Asp Arg He Asn Trp Pro Cys Leu Asp Phe Leu 
85 90 95 

Arg cys Val Ser Ala He He He Phe Leu Val Val Ser Phe Ala Ala 
100 105 110 

Val Thr Ser Arg Asp Gly Ala Ala He Ala Ala Phe Val Phe Gly He 
115 120 125 

He Leu Val Ser He Phe Ala Tyr Asp Ala Phe Lys He Tyr A^g Thr 
130 135 140 

Glu Met Ala Pro Gly Ala Ser Gin Gly Asp Gin Gin 145 
150 155 



<210> 552 
<211> 342 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Glu Pro His Asp Ser Ser His Met Asp Ser Glu Phe Arg Tyr Thr 
1 5 10 15 

Leu Phe Pro He Val Tyr Ser He He Phe Val Leu Gly Val He Ala 
20 25 30 

Asn Gly Tyr Val Leu Trp Val Phe Ala Arg Leu Tyr Pro Cys Lys Lys 
35 . - -40 45 

Phe Asn Glu He Lys He Phe Met Val Asn Leu Thr Met Ala Asp Met 
50 55 60 

Leu Phe Leu He Thr Leu Pro Leu Trp He Val Tyr Tyr <3ln Asn Gin (\ 
65 70 75 80 



LJJ 

CD 



Gly Asn Trp He Leu Pro Lys Phe Leu Cys Asn Val Ala Gly Cys Leu 
85 90 95 

Phe Phe He Asn Thr Tyr Cys Ser Val Ala Phe Leu Gly Val He Thr 
100 105 110 

Tyr Asn Arg Phe Gin Ala Val Thr Arg Pro He Lys Thr Ala <3ln Ala ^ 
lis 120 125 |_ 

CO 

Asn Thr Arg Lys Arg Qly He Ser Leu Ser Leu Val He Trp Val Ala ^ 
130 135 140 

. /SI,, wi- -ftT-. e*^^ rrw^ tw* t x*i T.-a-i-* jKary «^-r TVit 2\RTt Tlrr 
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145 150 155 160 

Val Pro Asp Ser Ala Gly Ser Gly Asn Val Thr Arg Cys Phe Glu His 
165 170 175 

Tyr Glu Lys Gly Ser Val Pro Val Leu lie He His He Phe He Val 
180 185 190 

Phe Ser Phe Phe Leu Val Phe Leu He He Leu Phe Cys Asn Leu Val 
195 200 205 

He He Arg Thr Leu Leu Met Gin Pro Val Gin Gin Gin Arg Asn Ala 
210 215 220 

Glu Val Lys Arg Arg Ala Leu Trp Met Val Cys Thr Val Leu Ala Val 
225 230 235 240 

Phe He He Cys Phe Val Pro His His Val Val Gin Leu Pro Trp Thr 
245 250 255 

Leu Ala Glu Leu Gly Phe Gin Asp Ser Lys Phe His Gin Ala He Asn 
260 265 270 

Asp Ala His Gin Val Thr Leu Cys Leu Leu Ser Thr Asn Cys Val Leu 
275 280 285 

Asp Pro Val He Tyr Cys Phe Leu Thr Lys Lys Phe Arg Lys His Leu 
290 295 300 

Thr Glu Lys Phe Tyr Ser Met Arg Ser Ser Arg Lys Cys Ser Arg Ala 
305 310 315 320 

Thr Thr Asp thr Val Thr <3lu Val Val Val Pro Phe Asn Gin He Pro 
325 330 335 

Gly Asn Ser Leu Lys Asn 
340 



<210> 553 
<211> 383 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Thr Ala Thr Glu Ala Leu Leu Arg Val Leu Leu Leu Leu Leu Ala 
1 5 10 15 

Phe Gly His Ser Thr Tyr Gly Ala Glu Cys Phe Pro Ala Cys Asn Pro 
20 25 30 

Gin Asn Gly Phe Cys Glu Asp Asp Asn Val Cys Arg Cys Gin Pro Gly 
35 40 45 

Trp Gin Gly Pro Leu Cys Asp Gin Cys Val Thr Ser Pro Gly Cys Leu 
SO 55 60 

His -Gly Leu -Cys <3ly Glu Pro Gly Gin Cys He Cys Thr Asp Gly Trp 
65 70 75 80 

Asp Gly -Glu Leu Cys Asp Arg Asp Val Arg Ala Cys Ser Ser Ala Pro 



wo 03/058021 



350/390 



PCT/EP03/00270 



Cys Ala Asn Asn Gly Thr Cys Val Ser Leu Asp Asp Gly Leu Tyr Glu 
100 105 110 

Cys Ser Cys Ala Pro Gly Tyr Ser Gly Lys Asp Cys Gin Lys Lys Asp 
115 120 125 

Gly Pro Cys Val lie Asn Gly Ser Pro Cys Gin His Gly Gly Thr Cys 
130 135 140 

Val Asp Asp Glu Gly Arg Ala Ser His Ala Ser Cys Leu Cys Pro Pro 
145 150 155 160 

Gly Phe Ser Gly Asn Phe Cys Glu He Val Ala Asn Ser Cys Thr Pro 
165 170 175 



Asn Pro Cys Glu Asn Asp Gly Val Cys Thr Asp He <31y Gly Asp Phe 
180 185 190 

Arg Cys Arg Cys Pro Ala Gly Phe He Asp Lys Thr Cys Ser Arg Pro 
195 200 205 

Val Thr Asn Cys Ala Ser Ser Pro Cys Gin Asn Gly Gly Thr Cys Leu 
210 215 220 

Gin His Thr Gin Val Ser Tyr Glu Cys Leu Cys Lys Pro Glu Phe Thr 
225 230 235 240 

Gly Leu Thr Cys Val Lys Lys Arg Ala Leu Ser Pro Gin Gin Val Thr 
245 250 255 

Arg Leu Pro Ser Gly Tyr Gly Leu Ala Tyr Arg Leu Thr Pro Gly Val 
260 265 270 

His Glu Leu Pro Val Gin <31n Pro Glu His Arg He Leu Lys Val Ser 
275 280 285 

Met Lys Glu Leu Asn Lys Lys Thr Pro Leu Leu Thr Glu Gly Gin Ala 
290 295 300 

He Cys Phe Thr He Leu Gly Val Leu Thr Ser Leu Val Val Leu Gly 
305 310 315 320 

Thr Val Gly He Val Phe Leu Asn Lys Cys Glu Thr Trp Val Ser Asn 
325 330 335 

Leu Arg Tyr Asn His Met Leu Arg Lys Lys Lys Asn Leu Leu Leu Gin 
340 345 350 

Tyr Asn Ser Gly Glu Asp Leu Ala Val Asn He He Phe Pro Glu Lys 
355 360 365 

He Asp Met Thr Thr Phe Ser Lys Glu Ala Gly Asp Glu Glu He 
370 375 380 



<210> SS4 
<211> 967 
<212> PRT 

<213> Homo -sapiens 
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Met Ala Ala Arg Gly Arg Gly Leu Leu Leu Leu Thr Leu Ser Val Leu 
1 5 10 15 

Leu Ala Ala Gly Pro Ser Ala Ala Ala Ala Lys Leu Asn He Pro Lys 
20 25 30 

Val Leu Leu Pro Phe Thr Arg Ala Thr Arg Val Asn Phe Thr Leu Glu 
35 40 45 

Ala Ser Glu Gly Cys Tyr Arg Trp Leu Ser Thr Arg Pro Glu Val Ala 
50 55 60 

Ser He Glu Pro Leu Gly Leu Asp Glu Gin Gin Cye Ser <31n Lys Ala 
65 70 75 80 

Val Val Gin Ala Arg Leu Thr Gin Pro Ala Arg Leu Thr Ser He He 
85 90 95 

Phe Ala Glu Asp He Thr Thr Gly Gin Val Leu Arg Cys Asp Ala He 
100 105 110 

Val Asp Leu He His Asp He Gin He Val Ser Thr Thr Arg Glu Leu 
115 120 125 

Tyr Leu Glu Asp Ser Pro Leu Glu Leu Lys He Gin Ala Leu Asp Ser 
130 135 140 

Glu Gly Asn Thr Phe Ser Thr Leu Ala Gly Leu Val Phe Glu Trp Thr . 
145 150 155 160 

He Val Lys Asp Ser Glu Ala Asp Arg Phe Ser Asp Ser His Asn Ala 
165 170 175 

Leu Arg He Leu Thr Phe Leu Glu Ser Thr Tyr He Pro Pro Ser Tyr 
180 185 190 

He. Ser Glu Met Glu Lys Ala Ala Lys Gin Gly Asp Thr lie Leu Val 
195 200 205 

Ser Gly Met Lys Thr Gly Ser Ser Lys Leu Lys Ala Arg He Gin Glu 
210 215 220 

Ala Val Tyr Lys Asn Val Arg Pro Ala Glu Val Arg Leu Leu He Leu 
225 230 235 240 

Glu Asn He Leu Leu Asn Pro Ala Tyr Asp Val Tyr Leu Met Val Gly 
245 250 255 

Thr Ser He His Tyr Lys Val Gin Lys He Arg Gin Gly Lys He Thr 
260 265 270 

Glu Leu Ser Met Pro Ser Asp Gin Tyr Glu Leu Gin Leu Gin Asn Ser 
275 280 285 

He Pro Gly Pro Glu Gly Asp Pro Thr Arg Pro Val TQa Val Leu Ala 
290 295 300 

<31n Asp Thr Ser Met Val Thr Ala Leu ^In Leu <31y t3ln Ser Ser Leu 
BOS 310 315 320 

Val Leu <3ly His Arg Ser lie Arg Met <31n t^ly Ala Ser Arg Leu Pro 
325 330 335 
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Asn Ser Thr He Tyr Val Val Glu Pro Gly Tyr Leu Gly Phe Thr Val 
340 345 350 

His Pro Gly Asp Arg Trp Val Leu Glu Thr Gly Arg Leu Tyr Glu He 
355 360 365 

Thr He Glu Val Phe Asp Lys Phe Ser Asn Lys Val Tyr Val Ser Asp 
370 375 380 

Asn He Arg He Glu Thr Val Leu Pro Ala Glu Phe Phe Glu Val Leu 
385 390 395 400 

Ser Ser Ser Gin Asn Gly Ser Tyr His Arg He Arg Ala Leu Lys Arg 
405 410 415 

Gly Gin Thr Ala He Asp Ala Ala Leu Thr Ser Val Val Asp Gin Asp 
420 425 430 

Gly Gly Val His He Leu Gin Val Pro Val Trp Asn Gin Gin Glu Val 
435 440 445 

Glu He His He Pro He Thr Leu Tyr Pro Ser He Leu Thr Phe Pro 
450 455 460 

Trp Gin Pro Lys Thr Gly Ala Tyr Gin Tyr Thr He Arg Ala His Gly 
465 470 475 480 

Gly Ser Gly Asn Phe Ser Trp Ser Ser Ser Ser His Leu Val Ala Thr 
485 490 495 

Val Thr Val Lys Gly Val Met Thr Thr Gly Ser Asp He Gly Phe Ser 
500 505 510 

Val He Gin Ala His Asp Val Gin Asn Pro Leu His Phe Gly Glu Met 
515 520 525 

Lys Val Tyr Val He Glu Pro His Ser Met Glu Phe Ala Pro Cys Gin 
530 535 540 

Val Glu Ala Arg Val Gly Gin Ala Leu Glu Leu Pro Leu Arg He Ser 
545 550 555 560 

Gly Leu Met Pro Gly Gly Ala Ser Glu Val Val Thr Leu Ser Asp Cys 
565 570 575 

Ser His Phe Asp Leu Ala Val Glu Val Glu Asn Gin Gly Val Phe Gin 
580 585 590 

Pro Leu Pro Gly Arg Leu Pro Pro Gly Ser Glu His Cys -Ser Gly Val 
595 600 €05 

Arg Val Lys Ala Glu Ala Gin Gly Ser Thr Thr Leu Leu Val Ser Tyr 
610 615 620 

Arg His <51y His Val His Leu Ser Ala Lys He Thr Il« Ala Ala Tyr 
625 630 €35 64^ 

Leu Pro Leu Lys Ala Val Asp Pro Ser Ser Val Ala Leu Val Thr Leu 
64S '6S0 655 



Gly Ser Ser Lys ^lu Met ieu Phe <3lu <^ly <^ly Pro Arg Pro Tip He 
660 -665 670 
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Leu Glu Pro Ser Lys Phe Phe Gin Asn Val Thr Ala Glu Asp Thr Asp 
675 680 685 

Ser He Gly Leu Ala Leu Phe Ala Pro His Ser Ser Arg Asn Tyr Gin 
690 695 700 

Gin His Trp He Leu Val Thr Cys Gin Ala Leu Gly Glu Gin Val He 
705 710 715 720 

Ala Leu Ser Val Gly Asn Lys Pro Ser Leu Thr Asn Pro Phe Pro Ala 
725 730 735 

Val Glu Pro Ala Val Val Lys Phe Val Cys Ala Pro Pro Ser Arg Leu 
740 745 750 

Thr Leu Ala Pro Val Tyr Thr Ser Pro Gin Leu Asp Met Ser Cys Pro 
755 760 765 

Leu Leu Gin Gin Asn Lys Gin Val Val Pro Val Ser Ser His Arg Asn 
770 775 780 

Pro Leu Leu Asp Leu Ala Ala Tyr Asp Gin Glu Gly Arg Arg Phe Asp 
785 790 795 800 

Asn Phe Ser Ser Leu Ser He Gin Trp Glu Ser Thr Arg Pro Val Leu 
805 810 815 

Ala Ser He Glu Pro Glu Leu Pro Met Gin Leu Val Ser Gin Asp Asp 
820 825 830 

Glu Ser Gly Gin Lys Lys Leu His Gly Leu Gin Ala He Leu Val His 
835 840 845 

Glu Ala Ser Gly Thr Thr Ala He Thr Ala Thr Ala Thr Gly Tyr Gin 
850 8S5 860 

Glu Ser His Leu Ser Ser Ala Arg Thr Lys Gin Pro His Asp Pro Leu 
865 870 875 880 

Val Pro Leu Ser Ala Ser He Glu Leu He Leu Val Glu Asp Val Arg 
885 890 895 

Val Ser Pro Glu Glu Val Thr He Tyr Asn His Pro Gly He Gin Ala 

900 905 910 j.:.. 

o 

Glu Leu Arg He Arg Glu Gly Ser Gly Tyr Phe Phe Leu Asp Thr Ser J-^ 
aic 920 925 V-^ 



915 

Thr Ala Asp Val Val Lys Val Ala Tyr Gin Glu Ala Arg Gly Val Ala 



Leu Gly Cys Cys Val Val Asn 
965 



930 935 940 CO 

Met Val Ser Leu Gly His Arg Ser Pro Leu Leu Val Phe He Pro Tyr 

945 950 955 960 ^ 



CO 
LU 



<:210> S55 
<211> 4«S 
^91 WIT 
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<400> 1 

Met Leu Ala He His Ser Asn Lys Pro Ala Leu Trp He Met Ala Ala 
1 5 10 15 

Lys Trp Glu Met Glu Asp Arg Leu Ser Ser Glu Ser Ala Arg Gin Leu 
20 25 30 

Phe Leu Arg Ala Leu Arg Phe His Pro Glu Cys Pro Lys Leu Tyr Lys 
35 40 45 

Glu Tyr Phe Arg Met Glu Leu Met His Ala Glu Lys Leu Arg Lys Glu 
50 55 60 

Lys Glu Glu Phe Glu Lys Ala Ser Met Asp Val Glu Asn Pro Asp Tyr 
65 70 75 80 

Ser Glu Glu He Leu Lys Gly Glu Leu Ala Trp He He Tyr Lys Asn 
85 90 95 

Ser Val Ser He He Lys Gly Ala Glu Phe His Val Ser Leu Leu Ser 
100 105 110 

He Ala Gin Leu Phe Asp Phe Ala Lys Asp Leu Gin Lys Glu He Tyr 
115 120 125 

Asp Asp Leu Gin Ala Leu His Thr Asp Asp Pro Leu Thr Trp Asp Tyr 
130 135 140 

Val Ala Arg Arg Glu Leu Glu He Glu Ser Gin Thr Glu Glu Gin Pro 
145 150 155 160 

Thr Thr Lys Gin Ala Lys Ala Val Glu Val Gly Arg Lys Glu Glu Arg 
165 170 175 

Cys Cys Ala Val Tyr Glu Glu Ala Val Lys Thr Leu Pro Thr <3lu Ala 
180 185 190 

Met Trp Lys Cys Tyr He Thr Phe Cys Leu Glu Arg Phe Thr Lys Lys 
195 200 205 

Ser Asn Ser Gly Phe Leu Arg Gly Lys Arg Leu Glu Arg Thr Met Thr 
210 215 220 

Val Phe Arg Lys Ala His Glu Leu Lys Leu Leu Ser Glu Cys Gin Tyr 
225 230 235 240 

Lys Gin Leu Ser Val Ser Leu Leu Cys Tyr Asn Phe Leu Arg Glu Ala 
245 250 255 

Leu Glu Val Ala Val Ala Gly Thr Glu Leu Phe Arg Asp Ser Gly Thr 
260 265 270 

Met Trp Gin Leu Lys Leu Gin Val Leu He Glu Ser Lys Ser Pro Asp 
275 280 285 

He Ala Met Leu Phe <31u Glu Ala ^Phe Val His Leu Lys Pro Gin Val 
290 295 300 

Cys Leu Pro Leu Trp He Ser Trp Ala XJlu Trp Ser Glu Gly Ala Lys 
305 310 315 320 

S^fc-r eiln ^In aBr> Th-r nin iv1 a ^r^l tsVio r.^rr* t.i*-** t.«„ .t.*%,, i\i ^ tt-,i 
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325 330 335 

lie Gly Ala Asp Ser Val Thr Leu Lys Asn Lys Tyr Leu Asp Trp Ala 
340 345 350 

Tyr Arg Ser Gly Gly Tyr Lys Lys Ala Arg Ala Val Phe Lys Ser Leu 
355 360 365 

Gin Glu Ser Arg Pro Phe Ser Val Asp Phe Phe Arg Lys Met lie Gin 
370 375 380 

Phe Glu Lys Glu Gin Glu Ser Cys Asn Met Ala Asn lie Arg Glu Tyr 
385 390 395 400 

Tyr Glu Arg Ala Leu Arg Glu Phe Gly Ser Ala Asp Ser Asp Leu Trp 
405 410 415 

Met Asp Tyr Met Lys Glu Glu Leu Asn His Pro Leu Gly Arg Pro <31u 
420 425 430 

Asn Cye Gly Gin lie Tyr Trp Arg Ala Met Lys Met Leu Gin Gly Glu 
435 440 445 

Ser Ala Glu Ala Phe Val Ala Lys His Ala Met His Gin Thr Gly His 
450 455 460 

Leu 
465 



<210> 556 
<211> 239 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala His Ala Gly Arg Thr Gly Tyr Asp Asn Arg Glu lie Val Met 
1 5 10 15 

Lys Tyr lie His Tyr Lys Leu Ser Gin Arg Gly Tyr Glu Trp Asp Ala 
20 25 30 

Gly Asp Val Gly Ala Ala Pro Pro Gly Ala Ala Pro Ala Pro Gly lie 
35 40 45 

Phe Ser Ser Gin Pro Gly His Thr Pro His Pro Ala Ala Ser Arg Asp 
50 55 60 

Pro Val Ala Arg Thr Ser Pro Leu Gin Thr Pro Ala Ala Pro Gly Ala 
65 70 75 80 

Ala Ala Gly Pro Ala Leu Ser Pro Val Pro Pro Val Val His Leu Thr 
85 90 95 

Leu Arg Gin Ala Gly Asp Asp Phe Ser Arg Arg Tyr Arg Arg Asp Phe 
100 lOS 110 

Ala Glu Met Ser Ser Gin Leu His Leu Thr Pro Phe Thr Ala Arg Gly 
115 120 125 



Arg Phe Ala Thr Val Val Glu Glu Leu Phe Arg Asp Gly Val Asn Trp 
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Gly Arg He Val Ala Phe Phe Glu 
145 150 

Ser Val Asn Arg Glu Met Ser Pro 
165 

Met Thr Glu Tyr Leu Asn Arg His 
180 

Gly Gly Trp Asp Ala Phe Val Glu 
195 200 

Leu Phe Asp Phe Ser Trp Leu Ser 
210 215 

Leu Val Gly Ala Cys He Thr Leu 
225 230 



Phe Gly Gly Val Met Cys Val Glu 
155 160 

Leu Val Asp Asn He Ala Leu Trp 
170 175 

Leu His Thr Trp He Gin Asp Asn 
185 190 

Leu Tyr Gly Pro Ser Met Arg Pro 
205 

Leu Lys Thr Leu Leu Ser Leu Ala 
220 

Gly Ala Tyr Leu Gly His Lys 
235 



<210> 557 
<211> 139 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Leu Ser Glu Cys Arg Val Met Thr Tyr Arg Glu His Thr Ala 
1 5 10 15 

Trp Val Val Lys Ala Ser Leu Gin Lys Arg Pro Asp Gly His He Val 
20 25 30 

Ser Val Ser Val Asn Gly Asp Val Arg He Phe Asp Pro Arg Met Pro 
35 40 45 

Glu Ser Val Asn Val Leu Gin He Val Lys Gly Leu Thr Ala Leu Asp 
50 55 60 

He His Pro Gin Ala Asp Leu He Ala Cys Gly Ser Val Asn Gin Phe 
65 70 75 80 

Thr Ala He Tyr Asn Ser Ser Gly Glu Leu He Asn Asn He Lys Tyr 
85 90 95 

Tyr Asp Gly Phe Met Gly Gin Arg Val Gly Ala He Ser Cys Leu Ala 
100 105 110 

Phe His Pro His Trp Pro His Leu Ala Val Gly Ser Asn Asp Tyr Tyr 
115 120 125 

lie Ser Val Tyr Ser Val Glu Lys Arg Val Arg 
130 135 



<210> 558 
<211> 734 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



<400> 1 
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15 10 15 

Ser Asp Ala Gly Ser Pro Phe Gin Ser Ser Pro Leu Ser Leu Gly Ser 
20 25 30 

Arg Gly Ser Gly Ser Gly Gly Ser Gly Ser Asp Ser Glu Pro Asp Ser 
35 40 45 

Pro Val Phe Glu Asp Ser Lys Ala Lys Pro Glu Gin Arg Pro Ser Leu 
50 55 60 

His Ser Arg Gly Met Leu Asp Arg Ser Arg Leu Ala Leu Cys Thr Leu 
65 70 75 80 

Val Phe Leu Cys Leu Ser Cys Asn Pro Leu Ala Ser Leu Leu Gly Ala 
85 90 95 

Arg Gly Leu Pro Sier Pro Ser Asp Thr Thr Ser Val Tyr His Ser Pro 
100 105 110 

Gly Arg Asn Val Leu Gly Thr Glu Ser Arg Asp Gly Pro Gly Trp Ala 
115 120 125 

Gin Trp Leu Leu Pro Pro Val Val Trp Leu Leu Asn Gly Leu Leu Val 
130 135 140 

Leu Val Ser Leu Val Leu Leu Phe Val Tyr Gly Glu Pro Val Thr Arg 
145 150 155 160 

Pro His Ser Gly Pro Ala Val Tyr Phe Trp Arg His Arg Lys Gin Ala 
165 170 175 

Asp Leu Asp Leu Ala Arg Gly Asp Phe Ma Gin Ala Ala Gin Gin Leu 
180 185 190 

Trp Leu Ala Leu Arg Ala Leu Gly Arg Pro Leu Pro Thr Ser His Leu 
195 200 205 

Asp Leu Ala Cys Ser Leu Leu Trp Asn Leu lie Arg His Leu Leu -Gin 
210 215 220 

Arg Leu Trp Val Gly Arg Trp Leu Ala Gly Arg Ala Gly Gly Leu Qln 
225 230 235 240 

Gin Asp Cys Ala Leu Arg Val Asp Ala Ser Ala Ser Ala Arg Asp Ala 
245 250 255 

Ala Leu Val Tyr His Lys Leu His Gin Leu His Thr Met Gly Lys His 
260 265 270 

Thr Gly Gly His Leu Thr Ala Thr Asn Leu Ala Leu Ser Ala Leu Asn 
275 280 285 

Leu Ala Glu Cys Ala Gly Asp Ala Val Ser Val Ala Thr Leu Ala Glu 
290 295 300 

lie Tyr Val Ala Ala Ala Leu Arg Val Lys Thr Ser Leu Pro Arg Ala 
305 310 315 320 

Leu His Phe Leu Thr Arg Phe Phe Leu Ser Ser Ala Arg Gin Ala -Cys 
325 330 335 
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340 345 350 

Pro Val Gly His Arg Phe Phe Val Asp Gly Asp Trp Ser Val Leu Ser 
355 360 365 

Thr Pro Trp.Glu Ser Leu Tyr Ser Leu Ala Gly Asn Pro Val Asp Pro 
370 375 380 

Leu Ala Gin Val Thr Gin Leu Phe Arg Glu His Leu Leu Glu Arg Ala 
385 390 395 400 

Leu Asn Cys Val Thr Gin Pro Asn Pro Ser Pro Gly Ser Ala Asp Gly 
405 410 415 

Asp Lys Glu Phe Ser Asp Ala Leu Gly Tyr Leu Gin Leu Leu Asn Ser 
420 425 430 

Cys Ser Asp Ala Ala Gly Ala Pro Ala Tyr Ser Phe Ser lie Ser Ser 
435 440 445 

Ser Met Ala Thr Thr Thr Gly Val Asp Pro Val Ala Lys Trp Trp Ala 
450 455 460 

Ser Leu Thr Ala Val Val He His Trp Leu Arg Arg Asp Glu Glu Ala 
465 470 475 480 

Ala Glu Arg Leu Cys Pro Leu Val Glu His Leu Pro Arg Val Leu Gin 
485 490 495 

Glu Ser Glu Arg Pro Leu Pro Arg Ala Ala Leu. His Ser Phe Lys Ala 
500 505 510 

Ala Arg Ala Leu Leu Gly Cys Ala Lys Ala Glu Ser Gly Pro Ala Ser 
515 520 525 

Leu Thr He Cys Glu Lys Ala Ser Gly Tyr Leu Gin Asp Ser Leu Ala 
530 535 540 

Thr Thir Pro Ala Ser Ser Ser He Asp Lys Ala Val Gin Leu Phe Leu 
545 550 555 560 

Cys Asp Leu Leu Leu Val Val Arg Thr Ser Leu Trp Arg Gin Gin Gin 
565 570 575 

Pro Pro Ala Pro Ala Pro Ala Ala Gin Gly Thr Ser Ser Arg Pro Gin 
580 585 590 

Ala Ser Ala Leu Glu Leu Arg Gly Phe Gin Arg Asp Leu Ser Ser Leu 
595 €00 605 

Arg Arg Leu Ala Gin Ser Phe Arg Pro Ala Met Arg Arg Val Phe Leu 
610 615 620 

His Glu Ala Thr Ala Arg Leu Met Ala Gly Ala Ser Pro 1!hr Arg Thr 
625 630 -635 640 

His Gin Leu Leu Asp Arg Ser Leu Arg Arg Arg Ala Gly Pro Gly Gly 
645 1650 655 

Lys Gly Gly Ala Val Ala tSlu Leu Glu Pro Arg Pro Tlir Arg Arg Glu 
660 665 670 

■»-rJ - riT-ii XMt T.oi, T.r»»* Ca-^ rSre* »TS»-r- T.l»ll PTO PtTI -nl V 0>IO 
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675 680 685 

Leu Ser Ala Pro Gly Gin Arg Val Gly Met Leu Ala Glu Ala Ala Arg 
690 695 700 

Thr Leu Glu Lys Leu Gly Asp Arg Arg Leu Leu His Asp Cys Gin Gin 
705 710 715 720 

Met Leu Met Arg Leu Gly Gly Gly Thr Thr Val Thr Ser Ser 
725 730 



<210> 559 
<211> 971 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Arg Lys Ala He Tyr Gly Pro Asn Val lie Ser He Pro Val 
15 10 15 

Lys Ser Tyr Pro Gin Leu Leu Val Asp Glu Ala Leu Asn Pro Tyr Tyr 
20 25 30 

Gly Phe Gin Ala Phe Ser He Ala Leu Trp Leu Ala Asp His Tyr Tyr 
35 40 45 

Trp Tyr Ala Leu Cys lie Phe Leu He Ser Ser He Ser He Cys Leu 
50 55 60 

Ser Leu Tyr Lys Thr Arg Lys Gin Ser Gin Thr Leu Arg Asp Met Val 
65 70 75 80 

Lys Leu Ser Met Arg Val Cys Val Cys Arg Pro Gly Gly Glu Glu Glu 
85 90 95 

Trp Val Asp Ser Ser Glu Leu Val Pro Gly Asp Cys Leu Val Leu Pro 
100 105 110 

Gin Glu Gly Gly Leu Met Pro Cys Asp Ala Ala Leu Val Ala Gly Glu 
115 120 125 

Cys Met Val Asn Glu Ser Ser Leu Thr Gly Glu Ser He Pro Val Leu 
130 135 140 

Lys Thr Ala Leu Pro Glu Gly Leu Gly Pro Tyr Cys Ala Glu Thr His 
145 150 155 1.60 

Arg Arg His Thr Leu Phe Cys Gly Thr Leu He Leu Gin Ala Arg Ala 
165 170 175 

Tyr Val Gly Pro His Val Leu Ala Val Val Thr Arg Thr Gly Phe Cys 
180 185 190 

Thr Ala Lys Gly Gly Leu Val Ser Ser He Leu His Pro Arg Pro He 
195 200 2CS 

Asn Phe Lys Phe Tyr Lys His Ser Met Lys Phe Val Ala Ala Leu Ser 
210 215 . 220 

Val Leu Ala Leu Leu Gly Thr He Tyr Ser He -Phe He Leu Tyr Arg 
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Asn Arg Val Pro Leu Asn Glu lie Val lie Arg Ala Leu Asp Leu Val 
245 250 255 

Thr Val Val Val Pro Pro Ala Leu Pro Ala Ala Met Thr Val Cys Thr 
260 265 270 

Leu Tyr Ala Gin Ser Arg Leu Arg Arg Gin Gly lie Phe Cys He His 
275 280 285 

Pro Leu Arg He Asn Leu Gly Gly Lys Leu Gin Leu Val Cys Phe Asp 

290 295 300 

Lys Thr Gly Thr Leu Thr Glu Asp Gly Leu Asp Val Met Gly Val Val 
305 310 315 320 

Pro Leu Lys Gly Gin Ala Phe Leu Pro Leu Val Pro Glu Pro Arg Arg 
325 330 335 

Leu Pro Val Gly Pro Leu Leu Arg Ala Leu Ala Thr Cys His Ala Leu 
340 345 350 

Ser Arg Leu Gin Asp Thr Pro Val Gly Asp Pro Met Asp Leu Lys Met 
355 360 365 

Val Glu Ser Thr Gly Trp Val Leu Glu Glu Glu Pro Ala Ala Asp Ser 
370 375 380 

Ala Phe Gly Thr Gin Val Leu Ala Val Met Arg Pro Pro Leu Trp Olu 
385 390 395 400 

Pro Gin Leu Gin Ala Met Glu Glu Pro Pro Val Pro Val Ser Val Leu 
405 410 415 

His Arg Phe Pro Phe Ser Ser Ala Leu Gin Arg Met Ser Val Val Val 
420 425 430 

Ala Trp Pro Gly Ala Thr Gin Pro Glu Ala Tyr Val Lys Gly Ser Pro 
435 440 445 

Glu Leu Val Ala Gly Leu Cys Asn Pro Glu Thr Val 'Pro Thr Asp Phe 
450 455 460 

Ala Gin Met Leu Gin Ser Tyr Thr Ala Ala Gly Tyr Arg Val Val Ala 
465 470 475 480 

Leu Ala Ser Lys Pro Leu Pro Thr Val Pro Ser Leu Glu Ala Ala Gin 
485 490 495 

Gin Leu Thr Arg Asp Thr Val Glu Gly Asp Leu Ser Leu Leu Gly Leu 
500 505 510 

Leu Val Met Arg Asn Leu Leu Lys Pro Gin Thr Thr Pro Val lie Gin 
515 520 525 

Ala Leu Arg Arg Thr Arg He Arg Ala Val Met Val Thr Gly Asp Asn 
530 535 540 

Leu -Gin Thr Ala Val Thr Val Ala Arg Gly Cys Gly Met Val Ala Pro 
545 SSO 555 560 



Gin <31u E±e Leu He He Val His Ala Thr His Pro Glu Arg Gly -Gin 

KTn cnc 
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Pro Ala Ser Leu Glu Phe Leu Pro Met Glu Ser Pro Thr Ala Val Asn 
580 585 590 

Gly Val Lys Asp Pro Asp Gin Ala Ala Ser Tyr Thr Val Glu Pro Asp 
595 600 605 

Pro Arg Ser Arg His Leu Ala Leu Ser Gly Pro Thr Phe Gly He He 
610 615 620 

Val Lys His Phe Pro Lys Leu Leu Pro Lys Val Leu Val Gin Gly Thr 
625 630 635 640 

Val Phe Ala Arg Met Ala Pro Glu Gin Lys Thr Glu Leu Val C^ys Glu 
645 650 655 

Leu Gin Lys Leu Gin Tyr Cys Val Gly Met Cys Gly Asp Gly Ala Asn 
660 665 670 

Asp Cys Gly Ala Leu Lys Ala Ala Asp Val Gly He Ser Leu Ser Gin 
675 680 685 

Ala Glu Ala Ser Val Val Ser Pro Phe Thr Ser Ser Met Ala Ser He 
690 695 700 

Glu Cys Val Pro Met Val He Arg Glu K31y Arg Cys Ser Leu Asp Thr 
705 710 715 720 

Ser Phe Ser Val Phe Lys Tyr Met Ala Leu Tyr Ser Leu Thr t3ln Phe 
725 730 735 

He Ser Val Leu He Leu Tyr Thr He Asn Thr Asn Leu Gly Asp Leu 
740 745 750 

Gin Phe Leu Ala He Asp Leu Val He Thr Thr Thr Val Ala Val Leu 
755 760 7€5 

Met Ser Arg Thr Gly Pro Ala Leu Val Leu Gly Arg Val Arg Pro^ Pro 
770 775 780 

Gly Ala Leu Leu Ser Val Pro Val Leu Ser Ser Leu Leu Leu Gin Met 
785 790 795 800 

Val Leu Val Thr Gly Val Gin Leu Gly Gly Tyr Phe Leu Thr Leu Ala 
805 810 815 

Gin Pro Trp Phe Val Pro Leu Asn Arg Thr Val Ala Ala Pro Asp Asn 
820 825 830 

Leu Pro Asn Tyr Glu Asn Thr Val Val Phe Ser Leu Ser Ser Phe Gin 
835 840 845 

Tyr Leu He Leu Ala Ala Ala Val "Ser Lys Gly Ala Pro Phe Arg Arg 
850 855 860 

Pro Leu Tyr Thr Asn Val Pro Phe Leu Val Ala Leu Ala Leu Leu Ser 
865 870 875 880 

^r Val Leu Val Gly Leu Val Leu Val Pro Gly Leu I*eu Gin Gly Pro 
885 890 895 

Leu Ala Leu Arg Asn He Thr Asp Thr Gly Phe Lys Leu Leu Leu Leu 
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Gly Leu Val Thr Leu Asn Phe Val Gly Ala Phe Met Leu Glu Ser Val 
915 920 925 

Leu Asp Gin Cys Leu Pro Ala Cys Leu Arg Arg Leu Arg Pro Lys Arg 
930 935 940 

Ala Ser Lys Lys Arg Phe Lys Gin Leu Glu Arg Glu Leu Ala Glu Gin 
945 950 955 960 

Pro Trp Pro Pro Leu Pro Ala Gly Pro Leu Arg 
965 970 



<210> 560 
<211> 117 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Leu Leu Gin He Ala Thr Ser Ser Leu Ser Pro Ala Ser His 
1,5 10 15 

Ser Leu Arg Pro Leu Leu Pro Val Pro Cys Ser Arg Thr Pro Ala Ser 
20 25 30 

Thr Asp Arg Arg Thr Pro Pro Ser Pro Ser Ala Ala Leu Ala Ala Thr 
35 40 45 

Trp Pro Thr Thr Arg Ser Ser Pro Thr Glu Pro Thr Thr Ala Ser Cys 
50 55 60 

Pro Thr Pro Arg Arg Arg Asp Thr Pro Arg Pro Ala Thr Pro Thr His 
65 70 75 80 

Ser Ser Thr Ala Thr Pro Thr Lys Glu Leu Arg Ser Thr Ser Ser Pro 
85 90 95 

Pro Pro Ser Arg Gly Trp Cys Pro Ala Lys His Arg Cys Thr Cys Ala 
100 105 110 

Thr Gly Pro Phe Gly 
115 



<210> 561 
<211> 192 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Cys Arg Ala Ala Ala Pro Thr Ala Thr Gly Ser Ser Ala Ala Ser 
1 5 10 15 

Thr Arg Arg Phe Cys Gly Arg Ser Arg Gly Ala X3lu Thr Ser Leu Trp 
20 25 30 



Trp Arg Ala Cys Ser Trp Gin Trp Pro Ser Trp Pro Cys -Cys Trp Cys 
35 40 45 
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50 



55 60 



Ala Ala Trp Ala Gly Ala Thr Ser Ser Ser Cys Pro Ser Ser Thr Cys 
65 70 75 80 

Val Thr Thr Ala Cys Ala Thr Ser Cys Leu Ser Leu Ser Thr Ala Ala 
85 .90 95 

Ser Arg Cys Ser Leu Pro Ala Leu Val Ser Pro Trp Ala Met Ala Cys 
100 105 110 

Ala Arg Trp Gly Trp Ser Gly Trp Leu Thr Ser Ser Trp Leu Thr Ala 
115 120 . 125 

Trp Ala Pro Gin Pro Pro His Ser Trp Ala Cys Trp Ala Cys Gly Cys 
130 135 140 

His Ala Arg Cys Pro Trp Trp Pro Glu Gin Gly Cys Thr Cys Cys Ser 
145 150 155 160 

Pro Ser Ser Ser Phe Ser Gly Pro Leu Cys Leu Gly Ser Cys Asn Thr 
165 170 175 

Ala Gly Ser Ser Met Trp Gin Leu Pro Phe Gly Val Trp Ala Val Pro 
180 185 190 



<210> 562 
<211> 576 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Pro Leu Gly Arg Leu Ala Gly Ser Ala Arg Ser Glu <31u Gly Ser 
1 5 10 15 

Glu Ala Phe Leu Glu Gly Met Val Asp Trp Glu Leu Ser Arg Leu -Gin 
20 25 30 

Arg Gin Cys Lys Val Met Glu Gly Glu Arg Arg Ala Tyr Ser Lys Glu 
35 40 45 

Val His Gin Arg He Asn Lys Gin Leu Glu Glu He Arg Arg Leu Glu 
50 55 60 

Glu Val Arg Gly Asp Leu Gin Val Gin He Ser Ala Ala -Gin Asn Gin 
65 70 75 80 

Val Lys Arg Leu Arg Asp Ser Gin Arg Leu Glu Asn Met Asp Arg Leu 
85 90 95 

Leu Lys Gly Arg Ala Gin Val Gin Ala Glu He Glu Glu Leu Gin Glu 
• 100 105 110 

Gin Thr Arg Ala Leu Asp Lys Gin He Gin Glu Trp Glu Thr Arg He 
lis 120 1-2S 

Phe Thr His Ser Lys Asn Val Arg Sez Pro Gly Phe He Leu Asp <31n 
130 135 140 

Lvs Val Lys He Arg Arg Arg He Arg He Leu Glu Asn Gin Leu Asp 



WO03/058021 ^ ^ PCT/EWI3/0«270 

364/390 

Arg Val Thr Cys His Phe Asp Asn Gin Leu Val Arg Asn Ala Ala Leu . 

165 170 175 

Arg Glu Glu Leu Asp Leu Leu Arg He Asp Arg Asn Arg Tyr Leu Asn 
180 185 190 

Val Asp Arg Lys Leu Lys Lys Glu He His His Leu His His Leu Val 
195 200 205 

Ser Thr Leu He Leu Ser Ser Thr Ser Ala Tyr Ala Val Arg Glu Glu 
210 215 220 

Ala Lys Ala Lys Met Gly Leu Leu Arg Glu Arg Ala Glu Lys Glu Glu 
225 230 235 240 

Ala Gin Ser Glu Met Glu Ala Gin Val Leu Gin Arg Gin He Leu His 
245 250 255 

Leu Glu Gin Leu His His Phe Leu Lys Leu Lys Asn Asn Asp Arg Gin 
260 265 270 

Pro Asp Pro Asp Val Leu Glu Lys Arg Glu Lys Gin Ala Gly Glu Val 
275 280 285 

Ala Glu Gly Val Trp Lys Thr Ser Gin <31u Arg Leu Val Leu Cys Tyr 
290 295 300 

Glu Asp Ala Leu Asn Lys Leu Ser Gin Leu Met Gly Glu Ser Asp Pro 
305 310 315 320 

Asp Leu Leu Val Gin Lys Tyr Leu Glu He Glu Glu Arg Asn Phe Ala 
325 330 335 

Glu Phe Asn Phe He Asn Glu Gin Asn Leu <31u Leu <3lu His Val Gin 
340 345 350 

Glu Glu He Lys Glu Met Gin Glu Ala Leu Val Ser Ala Ar^ Ala Ser 
355 360 365 

Lys Asp Asp Gin His Leu Leu Gin Glu Gin X3ln Gin Lys Val Leu Gin 
370 375 380 

Gin Arg Met Asp Lys Val His Ser Glu Ala Glu Arg Leu "Glu Ala Arg 
385 390 395 400 

Phe Gin Asp Val Arg Gly Gin Leu Glu Lys Leu Lys Ala Asp He Gin 

405 410 415 ^ 

Leu Leu Phe Thr Lys Ala His Cys Asp Ser Ser Met He Asp Asp Leu C.^ 
420 425 430 

Leu Gly Val Lys Thr Ser Met Gly Asp Arg Asp Met Gly Leu Phe Leu 
435 440 445 

-Ser Leu He Glu Lys Arg Leu Val Glu Leu Leu Thr Val Gin Ala Phe 

450 455 4€0 ^> 

Leu His Ala Gin Ser Phe thr Ser Leu Ala Asp Ala Ala Leu Leu Val ■ 
465 470 475 480 



Leu Gly Gin Ser Leu Glu Asp Leu Pro Lys Lys Met Ala Pro Leu Gin |2Q 
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Pro Pro Asp Thr Leu Glu Asp Pro 
500 

Tyr Pro Met Ser Arg Glu Glu Leu 
515 520 

Arg Val Gly Pro Ala Gly Val Gly 
530 535 

Pro Val His Leu Pro Cys Arg Trp 
545 550 

Ser Ala Arg Arg Thr Trp Pro Pro 
565 



Pro Gly Phe Glu Ala Ser Asp Asp 
505 510 

Leu Ser Gin Val Glu Lys Leu Val 
525 

Pro Gly Leu iSer Val Cys Arg Gly 
540 

Ser Ser Arg Ser Arg Arg Arg Arg 
555 560 

Pro Pro Arg Ser Trp Thr Ala Pro 
570 575 



<210> 563 
<211> 816 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Arg Pro Gin Gly Leu Leu Trp Leu Pro Leu Leu Phe Thr Pro 
1 5 10 15 

Val Cys Val Met Leu Asn Ser Asn Val Leu Leu Trp Leu Thr Ala Leu 
20 25 30 

Ala He Lys Phe Thr Leu He Asp Ser Gin Ala Gin Tyr Pro Val Val 
35 40 45 

Asn Thr Asn Tyr Gly Lys He Arg Gly Leu Arg Thr Pro Leu Pro Asn 
50 55 60 

Glu He Leu Gly Pro Val Glu Gin Tyr Leu Gly Val Pro Tyr Ala Ser 
65 70 75 80 

Pro Pro Thr Gly Glu Arg Arg Phe Gin Pro Pro Glu Pro Pro Ser Ser 
85 90 95 

Trp Thr Gly He Arg Asn Thr Thr Gin Phe Ala Ala Val Cys Pro <31n 
100 105 110 

His Leu Asp Glu Arg Ser Leu Leu His Asp Met Leu Pro He Trp Phe 
115 120 125 

Thr Ala Asn Leu Asp Thr Leu Met Thr Tyr Val Gin Asp Gin Asn Glu 
130 135 140 

Asp Cys Leu Tyr Leu Asn He Tyr Val Pro Thr Glu Asp Asp 11g His 
145 ISO 155 160 

Asp Gin Asn Ser Lys Lys Pro Val Met Val Tyr He His Gly -Gly Ser 
165 170 175 

Tyr Met Glu <5ly Thr Gly Asn Met He Asp Gly Ser He Leu Ala Ser 
180 185 190 

Tyr ^ly Asn Val He Val He Thr lie Asn Tyr Arg Leu Gly He Leu 
195 200 205 



wo 03/058021 W W PCT/EP03/00270 

366/390 

Gly Phe Leu Ser Thr Gly Asp Gin Ala Ala Lye Gly Asn Tyr Gly Leu 
210 215 220 

Leu Asp Gin He Gin Ala Leu Arg Trp He Glu Glu Asn Val Gly Ala 
225 230 235 240 

Phe Gly Gly Asp Pro Lys Arg Val Thr He Phe Gly Ser Gly Ala Gly 
245 250 255 

Ala Ser Cys Val Ser Leu Leu Thr Leu Ser His Tyr Ser Glu Gly Leu 
260 265 270 

Phe Gin Lys Ala He He Gin Ser Gly Thr Ala Leu Ser Ser Trp Ala 
275 280 285 

Val Asn Tyr Gin Pro Ala Lys Tyr Thr Arg He Leu Ala Asp Lys Val 
290 295 300 

Gly Cys Asn Met Leu Asp Thr Thr Asp Met Val <31u Cys Leu Arg Asn 
305 310 315 320 

Lys Asn Tyr Lys Glu Leu He Gin Gin Thr He Thr Pro Ala Thr Tyr 
325 330 335 

His He Ala Phe Gly Pro Val He Asp Gly Asp Val lie Pro Asp Asp 
340 345 350 

Pro Gin He Leu Met Glu Gin Gly Glu Phe Leu Asn Tyr Asp He Met 
355 360 365 

Leu Gly Val Asn Gin Gly Glu Gly Leu Lys Phe Val Asp Gly lie Val 
370 375 380 

Asp Asn Glu Asp Gly Val Thr Pro Asn Asp Phe Asp Phe Ser Val Ser 
385 390 395 400 

Asn Phe Val Asp Asn Leu Tyr Gly Tyr Pro Glu Gly Lys Asp Thr Leu 
405 410 415 

Arg Glu Thr He Lys Phe Met Tyr Thr Asp Trp Ala Asp Lys <31u Asn 
420 425 430 

Pro Glu Thr Arg Arg Lys Thr Leu Val Ala Leu Phe Thr Asp His Gin 
435 440 445 

Trp Val Ala Pro Ala Val Ala Thr Ala Asp Leu His Ala Gin Tyr Gly 
450 455 460 

Ser Pro Thr Tyr Phe Tyr Ala Phe Tyr His His Cys ^In Ser Glu Met 
465 470 475 480 

Lys Pro Ser Trp Ala Asp Ser Ala His Gly Asp Glu Val Pro Tyr Val 
485 490 495 

Phe Gly He Pro Met He Gly Pro Thr Glu Leu Phe Ser Cys Asn Phe 
500 505 510 

Ser Lys Asn Asp Val Met Leu Ser Ala Val Val Met Thr Tyr Trp Thr 
515 520 525 

Asn Phe Ala Lys Thr Gly Asp Pro Asn -Gin Pro Val Pro Gla Asp Thr 
530 535 540 
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Lys Phe lie His Thr Lys Pro Asn Arg Phe Glu Glu Val Ala Trp Ser 
545 550 555 560 

Lys Tyr Asn Pro Lys Asp Gin Leu Tyr Leu His lie Gly Leu Lys Pro 
565 570 575 

Arg Val Arg Asp His Tyr Arg Ala Thr Lys Val Ala Phe Trp Leu ^lu 
580 585 590 

Leu Val Pro His Leu His Asn Leu Asn Glu lie Phe Gin Tyr Val Ser 
595 600 605 

Thr Thr Thr Lys Val Pro Pro Pro Asp Met Thr Ser Phe Pro Tyr Gly 
610 615 620 

Thr Arg Arg Ser Pro Ala Lys lie Trp Pro Thr Thr Lys Arg Pro Ala 
625 630 635 640 

lie Thr Pro Ala Asn Asn Pro Lys His Ser Lys Asp Pro His Lys Thr 
645 650 655 

Gly Pro Glu Asp Thr Thr Val Leu lie Glu Thr Lys Arg Asp Tyr Ser 
660 665 670 

Thr Glu Leu Ser Val Thr lie Ala Val Gly Ala Ser Leu Leu Phe Leu 
675 680 685 

Asn lie Leu Ala Phe Ala Ala Leu Tyr Tyr Lys Lys Asp Lys Arg Arg 
690 695 700 

His Glu Thr His Arg Arg Pro Ser Pro Gin Arg Asn Thr Thr Asn Asp 
705 710 715 720 

He Ala His He Gin Asn Glu Glu He Met Ser Leu Gin Met Lys Gin 
725 730 735 

Leu Glu His Asp His Glu Cy^ 

740 745 750 

Arg Leu Thr Cye Pro Pro Asp Tyr Thr Leu Thr Leu Arg Arg Ser Pro 
755 760 765 

Asp Asp He Pro Leu Met Thr Pro Asn Thr He Thr Met He Pro Asn 
770* 775 780 

Thr Leu Thr Gly Met Gin Pro Leu His Thr Phe Asn Thr Phe Ser Gly 
785 790 795 800 

Gly Gin Asn Ser Thr Asn Leu Pro His Gly His Ser Thr Thr Arg Val 



805 



810 



815 



<210> 564 
<211> 313 
<212> PRT 



<213> Homo sapiens 



<400> 1 

Met Pro Ala Pro Arg Ala Arg t3lu .<31n f>i?o Arg Val Pro Gly -Glu tog 
1 5 10 IS 
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20 



25 



30 



Ala Ala Gly Ala Ala Val Leu Leu Val Glu Met Leu Qlu Arg Ala Ala 
35 40 45 

Phe Phe Gly Val Thr Ala Asn Leu Val Leu Tyr Leu Asn Ser Thr Asn 
50 55 60 

Phe Asn Trp Thr Gly Glu Gin Ala Thr Arg Ala Ala Leu Val Phe Leu 
65 70 75 80 

Gly Ala Ser Tyr Leu Leu Ala Pro Val Gly Gly Trp Leu Ala Asp Val 



Ala Ala Ser Gly Leu Leu Pro Ala Thr Ala Phe Pro Asp Gly Arg Ser 
115 120 125 

Ser Phe Cys Gly Glu Met Pro Ala Ser Pro Leu Gly Pro Ala Cys Pro 
130 135 140 

Ser Ala Gly Cys Pro Arg Ser Ser Pro Ser Pro Tyr Cys Ala Pro Val 
145 150 155 160 

Leu Tyr Ala Gly Leu Leu Leu Leu Gly Leu Ala Ala Ser Ser Val Arg 
165 170 175 

«er Asn Leu Thr Ser Phe Gly Ala Asp Gin Val Met Asp Leu Gly Arg 
180 185 190 

Asp Ala Thr Arg Arg Phe Phe Asn Trp Phe Thr Gly Ala Ser Thr Trp 
195 200 205 

Val Leu Cys Cys Arg Cys Trp Trp Trp Arg Leu Phe Ser Arg Thr Ser 
210 215 220 

Ala Ser Cys Trp Ala Thr Ala Ser Leu Trp Ala Val Trp Ala Trp His 
225 230 235 240 

Phe Ser Ser Ser Ser Leu Pro Pro Pro Ser Ser Ser Pro Ser Pro Arg 
245 250 255 

Trp Ala Ala Lys Cys Pro Leu Cys Leu ^er Ser Leu Ser Lys Thr Ala 
260 265 270 

Ala Pro Ser Cys Gly Asn Asp Thr Arg Pro Glu Thr Val Asn Val Pro 
275 280 285 

Ala Cys Trp Pro Thr Arg Gly Leu Pro Ser Gin Gly Leu Pro Arg Lys 
290 295 300 

Arg Thr Ser Pro Thr Ser Arg Cys Trp 305 



85 



90 



95 



Tyr Leu Gly Arg Tyr Arg Ala Val Ala Leu Ser Leu Leu Leu Tyr Leu 
100 105 110 



310 



<210> 565 
<211> 323 
<212> PRT 



<213> Homo sapiens 
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<400> 1 

Met Tyr His Asn Ser Ser Gin Lys Arg His Trp Thr Phe Ser Ser Glu 
1 5 10 15 

Glu Gin Leu Ala Arg Leu Arg Ala Asp Ala Asn Arg Lys Phe Arg Cys 
20 25 30 

Lys Ala Val Ala Asn Gly Lys Val Leu Pro Asn Asp Pro Val Phe Leu 
35 40 45 

Glu Pro His Glu Glu Met Thr Leu Cys Lys Tyr Tyr Glu Lys Arg Leu 
50 55 60 

Leu Glu Phe Cys Ser Val Phe Lys Pro Ala Met Pro Arg Ser Val Val 
65 70 75 80 

Gly Thr Ala Cys Met Tyr Phe Lys Arg Phe Tyr Leu Asn Asn Ser Val 
85 90 .95 

Met Glu Tyr His Pro Arg lie lie Met Leu Thr Cys Ala Phe Leu Ala 
100 105 110 

Cys Lys Val Asp Glu Phe Asn Val Ser Ser Pro Gin Phe Val Gly Asn 
115 120 125 

Leu Arg Glu Ser Pro Leu Gly Gin Glu Lys Ala Leu Glu Gin lie Leu 
130 135 140 

Glu Tyr Glu Leu Leu Leu lie Gin Gin Leu Asn Phe His Leu lie Val 
145 150 155 160 

His Asn Pro Tyr Arg Pro Phe Glu Gly Phe Leu lie Asp Leu Lys Thr 
165 170 175 

Arg Tyr Pro lie Leu Glu Asn Pro <31u lie Leu Arg Lys Thr Ala Asp 
• 180 185 190 

Asp Phe Leu Asn Arg lie Ala Leu Thr Asp Ala Tyr Leu Leu Tyr Thr 
195 200 205 

Pro Ser Gin lie Ala Leu Thr Ala lie Leu Ser Ser Ala Ser Arg Ala 
210 215 220 

Gly lie Thr Met Glu Ser Tyr Leu Ser Glu Ser Leu Met Leu Lys Glu 
225 230 235 240 

Asn Arg Thr Cys Leu Ser Gin Leu Leu Asp lie Met Lys Ser Met Arg 
245 250 .255 

Asn Leu Val Lys Lys Tyr Glu Pro Pro Arg Ser Glu <3lu Val Ala Val 
260 265 .270 

Leu Lys Gin Lys Leu Glu Arg Cys His Ser Ala <3lu Leu Ala Leu Asn 
275 280 285 

Val He Thr Lys Lys Arg Lys Gly Tyr Glu Asp Asp Asp Tyr Val Ser 
290 295 300 

Lys Lys Ser Lys Hi« <31u Glu <31u «Glu Trp Thr Asp Asp Asp Leu Val 
305 310 315 320 



Glu Ser Leu 
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<210> 566 
<211> 257 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Gly His Lys Cys Ser Tyr Pro Trp Asp Leu Gin Asp Arg Tyr 
1 5 10 15 

Ala Gin Asp Lys Ser Val Val Asn Lys Met Gin Gin Lys Tyr Trp Glu 
20 25 30 

Thr Lys Gin Ala Phe lie Lys Ala Thr Gly Lys Lys Glu Asp Glu His 
35 40 45 

Val Val Ala Ser Asp Ala Asp Leu Asp Ala Lys Leu Glu Leu Phe His 
50 55 60 

Ser lie Gin Arg Thr Cys Leu Asp Leu Ser Lys Ala lie Val Leu Tyr 
65 70 75 80 

Gin Lys Arg lie Cys Phe Leu Ser Gin Glu Glu Asn Glu lieu Gly Lys 
85 90 95 

Phe Leu Arg Ser Gin Gly Phe Gin Asp Lys Thr Arg Ala Gly Lys Met 
100 105 110 

Met Gin Ala Thr Gly Lys Ala^ Leu Cys Phe Ser Ser Gin Gin Arg Leu 
115 ' 120 . 125 

Ala Leu Arg Asn Pro Leu Cys Arg Phe His Gin Glu Val Glu Thr Phe 
130 135 140 

Arg His Arg Ala lie Ser Asp Thr Trp Leu Thr Val Asn Arg Met Glu 
145 150 .155 160 

Gin Cys Arg Thr Gin Tyr Arg Gly Ala Leu Leu Trp Met Lys Asp Val 
165 170 175 

Ser Gin Glu Leu Asp Pro Asp Leu Tyr Lys Gin Met Glu Lys Phe Arg 
180 185 190 

Lys Val Gin Thr Gin Val Arg Leu Ala Lys Lys Asn Phe Asp Lys Xieu 

195 200 205 t\ 

6 
o 

LEJ 

Asn Leu Leu Ser His Met Leu Ala Thr Tyr Gin Leu Ala Trp Asp Gin g 
225 230 235 240 CO 



Lys Met Asp Val Cys Gin Lys Val Asp Leu Leu Gly Ala Ser Arg Cys 
210 215 220 



Trp Gin Gly Pro Arg Asn Leu Lys Val Leu Thr Lys Met Thr Cys Cys 
245 250 2SS 

Cys 



<210> 567 
<211> 332 



5 



CO 

m 
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<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Tyr Tyr Gly Lys Pro Ser Cys Lys Asn Asn Tyr Glu Asn Tyr 
1 5 10 15 

He Asp He Val Lys Tyr Val Phe Ser Ala Tyr Lys Arg Glu Ser Pro 
20 25 30 

Leu He Val Asn Thr Met Gly Trp Val Ser Asp Gin Gly Leu Leu Leu 
35 40 45 

Leu He Asp Leu He Arg Leu Leu Ser Pro Ser His Val Val Gin Phe 
50 55 60 

Arg Ser Asp His Ser Lys Tyr Met Pro Asp Leu Thr Pro Gin Tyr Val 
65 70 75 80 

Asp Asp Met Asp Gly Leu Tyr Thr Lys Ser Lys Thr Lys Met Arg Asn 
85 90 95 

Arg Arg Phe Arg Leu Ala Ala Phe Ala Asp Ala Leu Glu Phe Ala Asp 
100 105 110 

Glu Glu Lys Glu Ser Pro Val Glu Phe Thr Gly His Lys Leu He Gly 
115 120 125 

Val Tyr Thr Asp Phe Ala Phe Arg He Thr Pro Arg Asn Arg Glu Ser 
130 135 140 

His Asn Lys He Leu Arg Asp Leu Ser He Leu Ser Tyr Leu Ser Gin 
145 150 155 160 

Leu Gin Pro Pro Met Pro Lys Pro Leu Ser Pro Leu His Ser Leu Thr 
165 170 175 

Pro Tyr Gin Val Pro Phe Asn Ala Val Ala Leu Arg He Thr His Ser 
180 185 190 

Asp Val Ala Pro Thr His He Leu Tyr Ala Val Asn Ala Ser Trp Val 
195 200 205 

Gly Leu Cys Lys He Gin Asp Asp Val Arg Gly Tyr Thr Asn Gly Pro 
210 215 220 

He Leu Leu Ala Gin Thr Pro He Cys Asp <:ys Leu Gly Phe Gly He 
225 230 235 240 

Cys Arg Gly He Asp Met Glu Lys Arg Leu Tyr His He Leu Tbx Pro 
245 250 255 

Val Pro Pro Glu Glu Leu Arg Thr Val Asn Cys Leu Leu Val ^ly Ala 
260 265 270 

He Ala He Pro His Cys Val Leu Lys Cys <3ln Arg Gly He Glu Gly 
275 280 285 

Thr Val Pro Tyr Val Thr Thr Asp Tyr Asn Phe Lys Leu Pro Gly Ala 
290 295 3O0 

Ser Glu Lys He -Gly Ala Arg ^Glu Pro Glu <3lu Ala His hys Glu Lys 
305 310 315 320 
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Pro Tyr Arg Arg Pro Lys 
325 



Phe Cys Arg Lys Met Lys 
330 



<210> 568 
<211> 129 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ser Gly Gly Arg Arg Lys Glu Glu Pro Pro Gin Pro Gin Leu Ala 
1 5 .10 15 

Asn <3ly Ala Leu Lys Val Ser Val Trp Ser Lys Val Leu Arg Ser Asp 
20 25 30 

Ala Ala Trp Glu Asp Lys Asp Glu Phe Leu Asp Val lie Tyr Trp Phe 
35 40 45 

Arg Gin lie lie Ala Val Val Leu Gly Val lie Trp Gly Val Leu Pro 
50 55 60 

Leu Arg Gly Phe Leu Gly lie Ala Gly Phe Cys Leu lie Asn Ala <31y 
65 70 75 80 

Val Leu Tyr Leu Tyr Phe Ser Asn Tyr Leu Gin lie Asp Glu Glu <31u 
85 90 95 

Tyr Gly <3ly Thr Trp Glu Leu Thr Lys Glu Gly Phe Met Thr Ser Phe 
100 105 110 

Ala Leu Phe Met Val lie Trp lie lie Phe Tyr Thr Ala lie His Tyr. 
115 120 125 

Asp 



<210> 569 
<211> 776 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 



Met Ala Ala Pro Gly Asp Pro Gin Asp Glu Leu Leu Pro Leu Ala Gly 
15 10 15 

Pro Gly Ser Gin Trp Leu Arg His Arg Gly Glu Gly Glu Asn Glu Ala 
20 25 30 

Val Thr Pro Lys Gly Ala Thr Pro Ala Pro Gin Ala Gly ^lu Pro Ser 
35 40 45 

Pro Gly Leu Gly Ala Arg Ala Arg Glu Ala Ala Ser Arg Glu Ala Gly 
50 55 60 

Ser Gly Pro Ala Arg Gin ^er Pro Val Ala Met Glu Thr Ala Ser Thr 
65 70 75 80 

-Gly Val Ala Gly Val Ser Ser Ala Met Asp His Thr Phe Ser Thr TSir 



<400> 



1 



85 



90 



95 
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Ser Lys Asp Gly Glu Gly Ser Cys Tyr Thr Ser Leu He Ser Asp He 
100 105 110 

Cys Tyr Pro Pro Gin Glu Asp Ser Thr Tyr Phe Thr Gly He Leu Gin 
115 120 125 

Lys Glu Asn Gly His Val Thr He Ser Glu Ser Pro Glu Glu Leu Gly 
130 135 140 

Thr Pro Gly Pro Ser Leu Pro Asp Val Pro Gly He Glu Ser Arg Gly 
145 150 155 160 

Leu Phe Ser Ser Asp Ser Gly He Glu Met Thr Pro Ala Glu Ser Thr 
165 170 175 

Glu Val Asn Lys He Leu Ala Asp Pro Leu Asp Gin Met Lys Ala <51u 
180 185 190 

Ala Tyr Lys Tyr He Asp He Thr Arg Pro Glu ^lu Val Lys His Gin 
195 200 205 

Glu Gin His His Pro Glu Leu Glu Asp Lys Asp Leu Asp Phe Lys Asn 
210 215 220 

Lys Asp Thr Asp He Ser He Lys Pro Glu Gly Val Arg Glu Pro Asp 
225 230 235 240 

Lys Pro Ala Pro Val Glu Gly Lys He He Lys Asp His Leu Leu Glu 
245 250 255 

Glu Ser Thr Phe Ala Pro Tyr He Asp Asp Leu Ser Glu Glu Gin Arg 
260 265 270 

Arg Ala Pro Gin He Thr Thr Pro Val Lys He Thr Leu Thr Glu He 
275 280 285 

Glu Pro Ser Val Glu Thr Thr Thr Gin Glu Lys Thr Pro Glu Lys Gin 
290 295 300 

Asp He Cys Leu Lys Pro Ser Pro Asp Thr Val Pro Thr Val Thr Val 
305 310 315 320 

Ser Glu Pro Glu Asp Asp Ser Pro Gly Ser He Thr Pro Pro Ser Ser 
325 330 335 

Gly Thr Glu Pro Ser Ala Ala Glu Ser Gin Gly Lys Gly Ser He Ser 
340 345 350 

Glu Asp Glu Leu He Thr Ala He Lys Glu Ala Lys Gly Leu Ser Tyr 
355 360 365 

Glu Thr Ala Glu Asn Pro Arg Pro Val Gly Gin Leu Ala Asp Arg Pro 
370 375 ' 380 

Glu Val Lys Ala Arg Ser Gly Pro Pro Thr He Pro Ser Pro Leu Asp 
385 390 395 400 

His Glu Ala -Ser Ser Ala <31u Ser <3ly Asp Ser Glu He Glu Leu Val 
405 410 415 

Ser <31u Asp Pro Met Ala Ala Glu Asp Ala Leu Pro Ser Gly Tyr Val 
420 42S 430 
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Ser Phe Gly His Val Gly Gly Pro Pro Pro Ser Pro Ala Ser Pro Ser 
435 440 445 

He Gin Tyr Ser He Leu Arg Glu Glu Arg Glu Ala Glu Leu Asp Ser 
450 455 460 

Glu Leu He He Glu Ser Cys Asp Ala Ser Ser Ala Ser Glu Glu Ser 
465 470 475 480 

Pro Lys Arg Glu Gin Asp Ser Pro Pro Met Lys Pro Ser Ala Leu Asp 
485 490 495 

Ala He Arg Qlu Glu Thr Gly Val Arg Ala Glu Glu Arg Ala Pro Ser 
500 505 510 

Arg Arg Gly Leu Ala Glu Pro Gly Ser Phe Leu Asp Tyr Pro Ser Thr 
515 520 525 

Glu Pro Gin Pro Gly Pro Glu Leu Pro Pro -Gly Asp Gly Ala Leu Glu 
530 535 540 

Pro Glu Thr Pro Met Leu Pro Arg Lys Pro Glu Glu Asp "Ser Ser Ser 
545 550 555 560 

Asn Gin Ser Pro Ala Ala Thr Lys Gly Pro Gly Pro Leu Gly Pro Gly 
565 570 575 

Ala Pro Pro Pro Leu Leu Phe Leu Asn Lys ^In Lys Ala He Asp Leu 
580 585 590 

Leu Tyr Trp Arg Asp He Lys Gin Thr Gly He Val Phe Gly Ser Phe 
595 600 605 

Leu Leu Leu Leu Phe Ser Leu Thr Gin Phe Ser Val Val -Ser Val Val 
610 615 620 

Ala Tyr Leu Ala Leu Ala Ala Leu Ser Ala Thr He Ser Phe Arg He 
625 630 635 640 

Tyr Lys Ser Val Leu Gin Ala Val Gin Lys Thr Asp Glu Gly His Pro 
645 650 655 

Phe Lys Ala Tyr Leu Glu Leu Glu He Thr Leu Ser ^Gln Glu Gin He 
660 665 670. 

Gin Lys Tyr Thr Asp Cys Leu Gin Phe Tyr Val Asn Ser Thr Leu Lys 
675 680 685 

Glu Leu Arg Arg Leu Phe Leu Val Gin Asp Leu Val Asp Ser Leu Lys 
690 695 700 

Phe Ala Val Leu Met Trp Leu Leu Thr Tyr Val Gly Ala Leu Phe Asn 
70S 710 715 720 

Gly Leu Thr Leu Leu Leu Met Ala Val Val Ser Met E*e Thr Leu Pro 
725 730 735 

Val Val Tyr Val Lys His Gin Ala -Gin He Asp Gin Tyr Leu Gly .Leu 
740 745 750 

Val Arg Thr His He Asn Ala Val Val Ala Lys He Gin Ala Lys He 
755 760 765 
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Pro Gly Ala Lys Arg His Ala Qlu 
770 775 



<210> 570 
<211> 188 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Asp Val Asn He Ala Pro Leu Arg Ala Trp Asp Asp Phe Phe Pro 
1 5 10 15 

Gly Ser Asp Arg Phe Ala Arg Pro Asp Phe Arg Asp He Ser Lys Trp 
20 25 30 

Asn Asn Arg Val Val Ser Asn Leu Leu Tyr Tyr Gin Thr Asn Tyr Leu 
35 40 45 

Val Val Ala Ala Met Met He Ser He Val Gly Phe Leu Ser Pro Phe 
50 55 60 

Asn Met He Leu Gly Gly He Val Val Val Leu Val Phe Thr Gly Phe 
65 70 75 80 

Val Trp Ala Ala His Asn Lys Asp Val Leu Arg Arg Met Lys Lys Arg 
85 90 95 

Tyr Pro Thr Thr Phe Val Met Val Val Met Leu Ala Ser Tyr Phe Leu 
100 105 110 

He Ser Met Phe Gly Gly Val Met Val Phe Val Phe Gly He Thr Phe 
115 120 125 

Pro Leu Leu Leu Met Phe He His Ala Ser Leu Arg Leu Arg Asn Leu 
130 135 140 

Lys Asn Lys Leu Glu Asn Lys Met Glu Gly He Gly Leu Lys Arg Thr 
145 150 155 1^0 

Pro Met Gly He Val Leu Asp Ala Leu Glu Gin Gin <31u Glu Gly He 
165 170 175 

Asn Arg Leu Thr Asp Tyr He Ser Lys Val Lys Glu 
180 185 



<210> 571 
<211> 193 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Ala Ala Pro Asn Ala Gly Gly Ser Ala Pro Glu Thr Ala 
1 5 10 15 

'Gly Ser Ala -Glu Ala Pro Leu Gin Tyr Ser Leu Leu Leu ^In Tyr Leu 
20 25 .30 



Val <3ly Asp Lys Arg -Gin Pro Arg Leu Leu <3lu Pro Gly Ser Leu Gly 



wo 03/058021 




PCT/EP03/00270 



376/390 



Gly He Pro Ser Pro Ala Lys Ser Glu Glu Gin Lys Met He Glu Lye. 
50 55 60 

Ala Met Glu Ser Cys Ala Phe Lye Ala Ala Leu Ala Cys Val Gly Gly 
65 70 75 80 

Phe Vai Leu Gly Gly Ala Phe Gly Val Phe Thr Ala Gly He Asp Thr 
85 90 95 

Asn Val Gly Phe Asp Pro Lys Asp Pro Tyr Arg Thr Pro Thr Ala Lys 
100 105 - 110 

Glu Val Leu Lys Glu His Gly Gin Arg Gly Met Ser Tyr Ala Lys Asn 
115 120 125 

Phe Ala He Val Gly Ala Met Phe Ser Cys Thr Trp Cys Leu He Glu 
130 135 140 

Ser Tyr Gly Thr Ser Asp Leu Lys Asn Ser Val He Ser Gly Cys He 
145 150 155 160 

Thr Gly Gly Ala Tyr Trp Phe Arg Ala Gly Leu Lys Ala Gly Ala Leu 
165 170 175 

Leu Cys Gly Gly Phe Ala Ala Phe Ser Ala Ala lie Asp Tyr Tyr Leu 
180 185 190 

Arg 



<210> 572 
<211> 1063 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Gly Phe X3lu Leu Asp Arg Phe Asp Gly Asp Val Asp Pro Asp Leu 
15 10 15 

Lys Cys Ala Leu Cys His Lys Val Leu Glu Asp Pro Leu Thr Thr Pro 
20 25 30 

Cys Gly His Val Phe Cys Ala Gly Cys Val Leu Pro Trp Val Val Gin 
35 40 45 

Glu Gly Ser Cys Pro Ala Arg Cys Arg Gly Arg Leu Ser Ala Lys Glu 
50 55 60 

Leu Asn His Val Leu Pro Leu Lys Arg Leu He lieu Lys Leu Asp He 
65 70 75 80 

Lys Cys Ala His Ala Ala Arg Gly Cys Gly Arg Val Val Lys Leu Gin 
85 90 95 

Asp Leu Pro <51u His Leu Glu Arg Cys Asp Phe Ala Pro Ala Arg Cys 
100 105 110 

Arg His Ala Gly <:ys Gly Gin Leu Leu Leu Arg Arg Asp Val Glu Ala 
lis 120 125 
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130 135 140 

Gly Cys Gly Leu Pro Leu Thr His Gly Glu Gin Arg Ala Gly Gly His 
145 150 155 160 

Cys Cys Ala Arg Ala Leu Arg Ala His Asn Gly Ala Leu Gin Ala Arg 
165 170 175 

Leu Gly Ala Leu His Lys Ala Leu Lys Lys Glu Ala Leu Arg Ala Gly 
180 185 190 

Lys Arg Glu Lys Ser Leu Leu Ala Gin Leu Ala Ala Ala Gin Leu Glu 
195 200 205 

Leu Gin Met Thr Ala Leu Arg Tyr Gin Lys Lys Phe Thr Glu Tyr Ser 
210 215 220 

Ala Arg Leu Asp Ser Leu Ser Arg Cys Val Ala Ala Pro Pro Gly Gly 
225 230 235 240 

Lys Gly Glu Glu Thr Lys Ser Leu Thr Leu Val Leu His Arg Asp Ser 
245 250 255 

Gly Ser Leu Gly Phe Asn He He Gly Gly Arg Pro Cys Val Asp Asn 
260 265 270 

Gin Asp Gly Ser Ser Ser Glu Gly He Phe Val Ser Lys He Val Asp 
275 280 285 

Ser Gly Pro Ala Ala Lys Glu Gly Gly Leu Gin He His Asp Arg He 
290 295 300 

He Glu Val Asn Gly Lys Asp Leu Ser Arg Ala Thr His Asp Gin Ala 
305 310 315 320 

Val Glu Ala Phe Lys Thr Ala Lys Glu Pro He Val Val Gin Val Leu 
325 330 335 

Arg Arg Thr Pro Arg Thr Lys Met Phe Thr Pro Ala Ser Glu Ser Gin 
340 345 3S0 

Leu Val Asp Thr Gly Thr Gin Thr Asp He Thr Phe Glu His He Met 
355 360 365 

Ala Leu Thr Lys Met Ser Ser Pro Ser Pro Pro Val Leu Asp Pro Tyr 
370 375 380 

Leu Leu Pro Glu Glu His Pro Ala Ser His Asp Tyr Tyr Asp Pro Asn 
385 390 395 400 

Asp Tyr Met Gly Asp He His Gin Asp Met Asp Arg Glu Glu Leu Glu 
405 410 415 

Leu Glu Glu Val Gly Leu Tyr Arg Met Asn Ser Gin Asp Lys Leu Gly 
420 425 430 

Leu Thr Val <:ys Tyr Arg Thr Asp Asp Glu Asp Asp He Gly He Tyr 
435 440 445 

He Ser Glu He Asp Pro Asn Ser He Ala Ala Lys Asp Gly Arg He 
450 455 460 
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465 470 475 480 

Arg Glu Glu Ala Val Ala Leu Leu Thr Ser Glu Glu Asn Lys Asn Phe 
485 490 495 

Ser Leu Leu lie Ala Arg Pro Glu Leu Gin Leu Asp Glu Gly Trp Met 
500 505 510 

Asp Asp Asp Arg Asn Asp Phe Leu Asp Asp Leu His Met Asp Met Leu 
515 520 525 

Glu Glu Gin His His Gin Ala Met Gin Phe Thr Ala Ser Val Leu Gin 
530 535 540 

Gin Lys Lys His Glu Glu Asp Gly Gly Thr Thr Asp Thr Ala Thr lie 
545 550 555 560 

Leu Ser Asn Gin His Glu Lys Asp Ser Gly Val Gly Arg Thr Asp Glu 
565 570 575 

Ser Thr Arg Asn Asp Glu Ser Ser Glu Gin Glu Asn Asn Gly Glu Asp 
580 585 590 

Ala Thr Ala Tyr Ala Asn Pro Leu Ala Gly Gin Arg Lys Leu Thr Cys 
595 600 605 

Ser Gin Asp Thr Leu Gly Ser Gly Asp Leu Pro Phe Ser Asn Glu Ser 
610 615 620 

Phe lie Ser Ala Asp Cys Thr Asp Val Asp Tyr Leu Gly He Pro Glu 
625 630 635 €40 

Asp Glu Cys Glu Arg Phe Arg Glu Leu Leu Glii Leu Lys Cys Gin Val 
645 650 655 

Gin SeV Ala Ser Pro Tyr Ser Leu Tyr Tyr Pro *Ser Ser Pro Leu Asp 
660 665 670 

Ala Ala Gly Lys Ser Asp Pro Glu Ser Val Asp Lys Glu Leu <31u Leu 
^75 680 685 

Leu Asn Glu Glu Leu Arg Ser He Glu Leu Glu Cys Leu Ser He Val 
690 695 700 

Arg Ala His Lys Met Gin Gin Leu Lys Glu Gin Tyr Arg Glu -Ser Trp 
705 710 715 720 

Met Leu His His Ser Gly Phe Arg Asn Tyr Tyr Thr Ser Val Asp Val 
725 730 735 

Arg Arg His Glu Leu Ser Asp He Thr <31u Leu Pro Glu Lys Ser Asp 
740 745 7S0 

Lys Asp Ser Ser Ser Ala Tyr Asn Thr t3ly -Glu Ser Cys Arg Ser Thr 
7SS 760 765 

Pro Leu Thr Leu Glu He Ser Pro Asp Asn Ser Leu Arg Arg Val Ala 
770 775 780 



Glu Gly Ser Ser Glu Gly Ala T^ir Ala Asn lie <alu Ala Tyr ;^g Pro 
785 790 79S 800 
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805 



810 



815 



Pro Ser Tyr Asn Pro Ser Ala Lys Glu Leu Asp Pro Ser Gin Ala Leu 
820 825 830 

Glu lie Lys Glu Arg Arg Gly Ser Asp Gly Ser Arg Ser Pro Thr Ala 
835 840 845 

Ser Pro Lys Leu Gly Asn Ala Tyr Leu Pro Ser Tyr His His Ser Pro 
850 855 860 

Tyr Lys His Ala His lie Pro Ala His Ala Gin His Tyr Gin Ser Tyr 
865 870 875 880 

Met His Leu lie Gin Gin Lys Ser Ala Val Glu Tyr Ala Gin Ser Gin 
885 890 895 

Met Ser Leu Val Ser Met Cys Lys Asp Leu Asn Ser Ser Asn Ser Val 
900 905 910 

Glu Pro Arg Met Glu Trp Lys Val Lys He Arg Ser Asp Gly Thr Arg 
915 920 925 

Tyr He Thr Lys Arg Pro Val Arg Asp Lys Leu Leu Arg Glu Arg Ala 
930 935 940 

Leu Lys He Arg Glu Olu Arg Ser Gly Leu Thr Thr Asp Asp Asp Ala 
945 950 955 960 

Met Ser Glu Met Lys Met Gly Arg Tyr Trp Ser Lys Glu Glu Arg Lys 
965 970 975 

Gin His Leu Val Lys Ala Lys Glu Gin Arg Arg Arg Arg Glu Phe Met 
980 985 990 

Met Gin Ser Arg Leu Asp Cys Leu Lys Glu Gin Gin Ala Ser Asp Asp 
995 1000 1005 

Arg Lys Glu Met Asn He Leu Glu Leu Ser His Lys Lys Met Met Lys 
1010 1015 1020 

Lys Arg Asn Lys Lys He Phe Asp Asn Trp Met Thr He Gin Glu Leu 
1025 1030 1035 1040 

Leu Thr His Gly Thr Lys Ser Pro Asp Gly Thr Arg Val Tyr Asn Ser 



Phe Leu Ser Val Thr Thr Val 
1060 



<210> 573 
<211> 542 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ser Ser ^er Ser Ser Ser Pro Arg <31u Thr Tyr -Glu Glu Asp Arg 
1 S IX) 15 



1045 



1050 



1055 



Glu Tyr -Glu Ser Oln Ala Lys Arg Leu Lys Thr Glu <51u Gly Glu He 
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Asp Tyr Ser Ala Glu Glu Gly Glu Asn Arg Arg Glu Ala Thr Pro Arg 
35 40 45 

Gly Gly Gly Asp Gly Gly Gly Gly Gly Arg Ser Phe Ser Gin Pro Glu 
50 55 60 

Ala Gly Gly Ser His His Lys Val Ser Val Ser Pro Val Val His Val 
65 70 75 80 

Arg Gly Leu Cys Glu Ser Val Val Glu Ala Asp Leu Val Glu Ala Leu 
85 90 95 

Glu Lys Phe Gly Thr He Cys Tyr Val Met Met Met Pro Phe Lys Arg 
100 105 110 

Gin Ala Leu Val Glu Phe Glu Asn He Asp Ser Ala Lys Glu Cys Val 
115 120 125 

Thr Phe Ala Ala Asp Glu Pro Val Tyr He Ala <31y <31n ^In Ala Phe 
130 135 140 

Phe Asn Tyr Ser Thr Ser Lys Arg He Thr Arg Pro Gly Asn Thr Asp 
1-45 150 155 160 

Asp Pro Ser Gly Gly Asn Lys Val Leu Leu Leu Ser He <Sln Asn Pro 
165 170 175 

Leu Tyr Pro He Thr Val Asp Val Leu Tyr Thr Val Cys Asn Pro Val 
180 185 190 

Gly Lys Val Gin Arg He Val He Phe Lys Arg Asn Gly He Gin Ala 
195 200 20S 

Met Val Glu Phe Glu Ser Val Leu Cys Ala Gin Lys Ala Lys Ala Ala 
210 215 220 

Leu Asn Gly Ala Asp He Tyr Ala Gly Cys Cys Thr Leu Lys He Glu 
225 230 235 240 

Tyr Ala Arg Pro Thr Arg Leu Asn Val He Arg Asn Asp Asn Asp Ser 
245 250 255 

Txp Asp Tyr Thr Lys Pro Tyr Leu Gly Arg Arg Asp Arg Gly Lys Gly 
260 265 270 

Arg Gin Arg Gin Ala He Leu Gly Glu His Pro Ser Ser Phe Arg His 
275 280 285 

Asp Gly Tyr Gly Ser His Gly Pro Leu Leu Pro Leu Pro Ser Arg Tyr 
290 295 300 



Arg Met Gly Ser Arg Asp Thr Pro Glu Leu Val Ala Tyr Pro Leu Pro 
305 310 315 320 

Gin Ala Ser Ser Ser Tyr Met His Gly Gly Asn Pro Ser <31y Ser Val 
325 330 335 

Val Met Val -Ser =^ly Leu Sis Gin Leu Lys Met Asn Ser Arg Val 
340 345 3.5^ 

^he Asn Leu Phe Cys Leu Tyr <51y Asn He Glu Lys Val Lys Phe -Met 
355 3^0 3-65 
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Lys Thr lie Pro Gly Thr Ala Leu Val Glu Met Gly Asp Glu Tyr Ala 
370 375 380 

Val Glu Arg Ala Val Thr His Leu Aen Asn Val Lys Leu Phe Gly Lys 
385 390 395 400 

Arg Leu Asn Val Cys Val Ser Lys Gin His Ser Val Val Pro Ser Gin 
405 410 415 

lie Phe Glu Leu Glu Asp Gly Thr Ser Ser Tyr Lys Asp Phe Ala Met 
420 425 430 

Ser Lys Asn Asn Arg Phe Thr Ser Ala Gly Gin Ala Ser Lys Asn lie 
435 440 445 

lie Gin Pro Pro Ser Cys Val Leu His Tyr Tyr Asn Val Pro Leu C?ys 
450 455 460 

Val Thr Glu Glu Thr Phe Thr Lys Leu Cys Asn Asp His Glu Val Leu 
465 470 475 480 

Thr Phe lie Lys Tyr Lys Val Phe Asp Ala Lys Pro Ser Ala Lys Thr 
485 490 495 

Leu Ser Gly Leu Leu Glu Trp <31u Cys Lys Thr Asp Ala Val Glu Ala 
500 505 510 

Leu Thr Ala Leu Asn His Tyr Gin lie Arg Val Pro Asn Gly Ser Asn 
515 520 525 

Pro Tyr Thr Leu Lys Leu Cys Phe Ser Thr Ser Ser His Leu 
530 535 540 



6 

<210> 574 
<211> 179 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Val Val Gly Ala Phe Pro Met Ala Lys Leu Leu Tyr Leu Gly lie 
1 5 10 15 

Arg Gin Val Ser Lys Pro Leu Ala Asn Arg lie Lys Glu Ala Ala Arg 
20 25 30 

Arg Ser Glu Phe Phe Lys Thr Tyr lie Cys Leu Pro Pro Ala Gin Leu 
35 .40 45 

Tyr His Trp Val Glu Met Arg Thr Lys Met f^rg lie Met Gly Phe Airg 
50 55 60 

Gly Thr Val lie Lys Pro Leu Asn Glu Glu Ala Ala Ala ^lu Leu Gly 
65 70 75 80 

Ala -Glu Leu Leu Gly Glu Ala Thr lie Phe lie Val Gly ^ly Gly Cys 
«5 90 95 



Leu Val Leu Glu Tyr Trp Arg His Gin Ala Gin Gin Arg His lys <3lu 
100 105 110 
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Glu Glu Gin Arg Ala Ala Trp Asn Ala Leu Arg Asp Glu Val Gly His 
115 120 125 

Leu Ala Leu Ala Leu Glu Ala Leu Gin Ala Gin Val Gin Ala Ala Pro 
130 135 140 

Pro Gin Gly Ala Leu Glu Glu Leu Arg Thr Glu Leu Gin Glu Val Arg 
145 150 155 160 . 

Ala Gin Leu Cys Asn Pro Gly Arg Ser Ala Ser His Ala Val Pro Ala 
165 170 175 

Ser Lys Lys 



<210> 575 
<211> 435 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 

<400> 1 

Met Ala Ala Asp Arg Gly Arg Arg lie Leu Gly Val X>/b Gly Met His 
15 10 15 

Pro His His Gin Glu Thr Leu Lys Lys Asn Arg Val Val Leu Ala Lys 
20 25 30 

Gin Leu Leu Leu Ser Glu Leu Leu Glu His Leu Leu Glu Lys Asp lie 
35 40 45 

lie Thr Leu Glu Met Arg Glu Leu lie Gin Ala Lys Val Gly Ser Phe 
50 55 €0 

Ser Gin Asn Val Glu Leu Leu Asn Leu Leu Pro Lys Arg Gly Pro Gin 
'65 70 . 75 80 

Ala Phe Asp Ala Phe Cys Glu Ala Leu Arg Glu Thr Lys Gin -Gly His 
85 90 95 

Leu Glu Asp Met Leu Leu Thr Thr Leu Ser Gly Leu Gin His Val i*eu 
100 105 110 

Pro Pro Leu Ser Cys Asp Tyr Asp Leu Ser Leu Pro Phe Pro Val Cys 
115 120 125 

-Glu Ser Cys Pro Leu Tyr Lys Lys Leu Arg Leu Ser Thr Asp Thr Val 
130 135 140 

Glu His Ser Leu Asp Asn Lys Asp Gly Pro Leu Cys Leu Gin Val Lys 
145 150 1S5 160 

Pro Cys Thr Pro Glu Phe Tyr Gin Thr His Phe Gin Leu Ala Tyr Arg 
165 170 175 

Leu Gin Ser Arg Pro Arg Gly Leu Ala lieu Val Leu Ser Asn Val His 
180 185 190 

Phe Thr Gly Glu Lys Glu Leu Glu Phe Arg Ser Gly ^Gly Asp Val Asp 
195 200 205 

His Ser Thr Leu Val Thr Leu Phe hys Leu I*eu Gly Tyr Asp Val His 
210 215 220 
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Val Leu Cys Asp Gin Thr Ala Gin Glu Met Gin Glu Lys Leu Gin Asn 
225 230 235 240 

Phe Ala Gin Leu Pro Ala His Arg Val Thr Asp Ser Cys lie Val Ala 
245 250 255 

Leu Leu Ser His Gly Val Glu Gly Ala lie Tyr Gly Val Asp Gly Lys 
260 265 270 

Leu Leu Gin Leu Gin Glu Val Phe Gin Leu Phe Asp Asn Ala Asn Cys 
275 280 285 

Pro Ser Leu Gin Asn Lys Pro Lys Met Phe Phe lie Gin Ala Cys Arg 
290 295 300 

Gly Asp Glu Thr Asp Arg Gly Val Asp Gin Gin Asp Gly Lys Asn His 
305 310 315 320 

Ala Gly Ser Pro Gly Cys Glu Glu Ser Asp Ala Gly Lys Glu Lys Leu 
325 330 335 

Pro Lys Met Arg Leu Pro Thr Arg Ser Asp Met lie Cys Gly Tyr Ala 
340 345 350 

Cys Leu Lys Gly Thr Ala Ala Met Arg Asn Thr Lys Arg Gly Ser Trp 
355 360 365 

Tyr lie Glu Ala Leu Ala Gin Val Phe Ser Glu Arg Ala Cys Asp Met 
370 375 380 

His Val Ala Asp Met Leu Val Lys Val Asn Ala Leu lie Lys Asp Arg 
385 390 395 400 

Glu Gly Tyr Ala Pro Gly Thr Glu Phe His Arg Cys Lys Glu Met -Ser 
405 410 415 

Glu Tyr Cys Ser Thr Leu Cys Arg His Leu Tyr Leu Phe Pro t31y His 
420 425 430 

Pro Pro Thr 

435 . 



<210> 576 
<211> 363 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Pro Glu Gly Leu Leu Leu Phe Ala Cys Thr He Val Asp He Leu 
1 5 " 15 

Glu Arg Phe Thr Glu Ala Glu Val Met Val Met Gly Asp Val Thr Tyr 
20 25 30 

•Gly Ala Cys Cys Val Asp Asp Phe Thr Ala Arg Ala Leu Gly Ala Asp 
35 40 45 

Phe Leu Val His Tyr <31y His Ser Cys Leu He Pro Met Asp Thr Ser 
50 55 60 
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Ala Gin Asp Phe Arg Val Leu Tyr Val 
65 70 



Phe Val Asp He Arg He Asp 
75 80 



Thr Thr His Leu Leu Asp Ser Leu Arg Leu Thr Phe Pro Pro Ala Thr 
85 90 95 

Ala Leu Ala Leu Val Ser Thr He Gin Phe Val Ser Thr Leu Gin Ala 
100 105 110 

Ala Ala Gin Glu Leu Lys Ala Glu Tyr Arg Val Ser Val Pro Gin Cys 
115 120 125 

Lys Pro Leu Ser Pro Gly Glu He Leu Gly Cys Thr Ser Pro Arg Leu 
130 135 140 

Ser Lys Glu Val Glu Ala Val Val Tyr Leu Gly Asp Gly Arg Phe His 
145 150 155 160 

Leu Glu Ser Val Met He Ala Asn Pro Asn Val Pro Ala Tyr Arg Tyr 
165 170 175 

Asp Pro Tyr Ser Lys Val Leu Ser Arg <31u His Tyr Asp His Gin Arg 
180 185 190 

Met Gin Ala Ala Arg Gin Glu Ala He Ala Thr Ala Arg Ser Ala Lys 
195 200 205 

Ser Trp Gly Leu He Leu Gly Thr Leu Gly Arg Gin Gly Ser Pro Lys 
210 215 220 

He Leu Glu His Leu Glu Ser Arg Leu Arg Ala Leu Gly Leu Ser Phe 
225 230 235 240 

Val Arg Leu Leu Leu Ser Glu He Phe Pro Ser Lys Leu Ser Leu Leu 
245 . 250 255 

Pro Glu Val Asp Val Trp Val Gin Val Ala Cys Pro Arg Leu Ser He 
260 265 270 

Asp Trp Gly Thr Ala Ser Pro Lys Pro Leu Leu Thr Pro Tyx Glu Ala 
275 280 285 

Ala Val Ala Leu Arg Asp He Ser Trp Gin Gin Pro Tyr Pro Met Asp 
290 295 300 

Phe Tyr Ala Gly Ser Ser Leu Gly Pro Trp Thr Val Asn His Gly <31n 
305 310 315 320 

Asp Arg Arg Pro His Ala Pro Gly Arg Pro Ala Arg Gly Lys Val Gin ' 
325 330 335 

Glu Gly Ser Ala Arg Pro Pro Ser Ala Val Ala Cys Glu Asp Cys Ser 
340 345 350 

Cys Arg Asp Glu Lys Val Ala Pro Leu Ala Pro 



355 



360 



'<210> 577 
<211> 539 
<212> PRT 



<213> Homo sapiens 
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<400> 1 

Met Ala Ala Pro Ala Ser Arg Gin Val Arg Arg Arg Ala Arg Ala Ala 
15 10 15 

Pro Arg Pro Arg Ser Ala Glu Asp Trp Trp Trp Asp Arg Leu Ala Pro 
20 25 30 

Arg Gly Ser Gly Tyr His Leu Leu Gin Ser Asp Ser Met Leu Leu Val 
35 40 45 

Leu Ser Glu Pro Gly Pro Ala Arg Pro Arg Ala Gin Arg Arg Ala Ser 
50 55 60 

Arg Arg Thr Pro Arg Gin Pro Pro Arg Gly Pro Ser Ala Ala Ala Lys 
65 70 75 80 

Pro Lys Ala Gly Leu Arg Ser Glu Ala Ala Ala Ala Pro Ala Pro Ala 
85 90 95 

Pro Ala Pro Thr Pro Thr Pro Glu Glu Gly Pro Asp Ala Gly Trp Gly 
100 105 110 

Asp Arg lie Pro Leu Glu lie Leu Val Gin lie Phe Gly Leu Leu Val 
115 120 125 

Ala Ala Asp Gly Pro Met Pro Phe Leu Gly Arg Ala Ala Arg Val Cys 
130 135 140 

Arg Arg Trp Gin Glu Ala Ala Ser Gin Pro Ala Leu Trp Hie Thr Val 
145 150 155 160 

Thr Leu Ser Ser Pro Leu Val Gly Arg Pro Ala Lys <31y Gly Val Lys 
165 ,170 175 

Ala Glu Lys Lys Leu Leu Ala Ser Leu Glu Trp Leu Met Pro Asn Arg 
180 185 190 

Phe Ser Gin Leu Gin Arg Leu Thr Leu lie His Trp Lys Ser Gin Val 
195 200 205 

His Pro Val Leu Lys Leu Val Gly Glu Cys Cys Pro Arg Leu Thr Phe 
210 215 220 

Leu Lys Leu Ser Gly Cys His Gly Val Thr Ala Asp Ala Leu Val Met 
.225 230 235 240 . 

Leu Ala Lys Ala Cys Cys Gin Leu His Ser Leu Asp Leu <3ln His Ser 
245 250 255 

Met Val Glu Ser Thr Ala Val Val Ser Phe Leu Glu Glu Ala Gly Ser 
260 265 270 

Arg Met Arg Lys Leu Trp Leu Thr Tyr Ser Ser Gin Thr Thr Ala lie 
275 280 285 

Leu Gly Ala Leu Leu Gly Ser Cys Cys Pro <31n Leu Gin Val Leu Glu 
290 295 300 

Val Ser Thr -Gly lie Asn Arg Asn Ser lie Pro Leu <31n Leu Pro Val 
305 310 31S 320 * 



<3ln 2X1 a T.^n <51 n T.v« Hlw Oim rk<^^ r*1^ t rtt^ tr-T ▼ •» — . 
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325 330 335 

Asn Leu Met Trp Leu Pro Lys Pro Pro Gly Arg Gly Val Ala Pro Gly 
340 345 350 

Pro Gly Phe Pro Ser Leu Glu Glu Leu Cys Leu Ala Ser Ser Thr Cys 
355 360 365 

Asn Phe Val Ser Asn Glu Val Leu Gly Arg Leu Leu His Gly Ser Pro 
370 375 380 

Asn Leu Arg Leu Leu Asp Leu Arg Gly Cys Ala Arg lie Thr Pro Ala 
385 390 395 400 

Gly Leu Gin Asp Leu Pro Cys Arg Glu Leu Glu Gin Leu His Leu Gly 
405 410 415 

Leu Tyr Oly Thr Ser Asp Arg Leu Thr Leu Ala Lys Glu Gly Ser Pro 
420 425 430 

Phe Leu Thr Gin Lys Trp Cys His Thr Leu Arg Glu Leu Asp Leu Ser 
435 440 445 

Gly Gin Gly Phe Ser Glu Lys Asp Leu Glu Gin Ala Leu Ala Ala Phe 
450 455 460 

Leu Ser Thr Pro Gly Gly Ser His Pro Ala Leu Cys Ser Leu Asn Leu 
465 470 475 480 

Arg Gly Thr Arg Val Thr Pro Ser Thr Val Ser Ser Val lie Ser Ser 
485 490 495 

Cys Pro Gly Leu Leu Tyr Leu Asn Leu Glu Ser Cys Arg Cys Leu Pro 
500 505 510 

Arg Gly Leu Lys Arg Ala Tyr Arg Gly Leu <31u Glu Val Gin Trp Cys 
515 520 525 

Leu Glu Gin Leu Leu Thr Ser Pro Ser Pro Ser 
530 535 



<210> 578 
<211> 375 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Glu Ser Asn Lys ABp Glu Ala Glu Arg Cys lie Ser He Ala Leu 
1.5 10 15 

Lys Ala He Gin Ser Asn Gin Pro Asp Arg Ala Leu Arg Phe Leu Glu 
20 25 30 

Lys Ala Gin Arg Leu Tyr Pro Thr Pro Arg Val Arg Ala Leu lie ^lu 
35 40 45 

Ser Leu Asn -Gin Lys Pro <3ln Thr Ala <31y Asp Gin Pro Pro -Pro Thr 
50 SS 60 

Asp Thr Thr His Ala Ser His Arg Lys Ala -Gly Gly Thr Asp Ala Pro 

fis 70 7«; RO 
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Ser Ala Asn Gly Glu Ala Gly Gly Glu Ser Thr Lys Gly Tyr Thr Ala 
85 90 95 

Glu Gin Val Ala Ala Val Lys Arg Val Lys "Gin Cys Lys Asp Tyr Tyr 
100 105 110 

Glu lie Leu Gly Val Ser Arg Gly Ala Ser Asp Glu Asp Leu Lys Lye 
115 120 125 

Ala Tyr Arg Arg Leu Ala Leu Lys Phe His Pro Asp Lys Asn His Ala 
130 135 140 

Pro Gly Ala Thr Glu Ala Phe Lys Ala lie Gly Thr Ala Tyr Ala Val 
145 150 155 160 

Leu Ser Asn Pro Glu Lys Arg Lys Gin Tyr Asp Gin Phe Gly Asp Asp 
165 170 175 

Lys Ser Gin Ala Ala Arg His Gly His Gly His Gly Asp Phe His Arg 
180 185 190 

Gly Phe Glu Ala Asp lie Ser Pro Glu Asp Leu Phe Asn Met Phe Phe 
195 200 205 

Gly Gly Gly Ser Pro Ser Ser Asn Val His Val Tyr Ser Asn Gly Arg 
210 215 220 

Met Arg Tyr Thr Tyr Gin Gin Arg Gin Asp Arg Arg Asp Asn Gin Gly 
225 230 235 240 

Asp Gly Gly Leu Gly Val Phe Val Gin Leu Met Pro lie Leu He Leu 



He Leu Val Ser Ala Leu Ser Gin Leu Met Val Ser Ser Pro Pro Tyr 
260 2£5 . 270 

Ser Leu Ser Pro Arg Pro Ser Val Gly His He His Arg Arg Val Thr 
275 280 285 

Asp His Leu Gly Val Val Tyr Tyr Val Gly Asp Thr. Phe Ser Glu Glu 
290 295 300 

Tyr Thr Gly Ser Ser Leu Lys Thr Val Glu Arg Asn Val Glu Asp Asp 
305 310 315 320 

Tyr He Ala Asn Leu Arg Asn Asn C?ys Trp Lys Glu Lys Gin Gin Lys 
325 330 335 

Glu Gly Leu Leu Tyr Arg Ala Arg Tyr Phe Gly Asp Thr Asp Met Tyr 
340 345 350 

His Arg Ala Gin Lys Met Gly Thr- Pro Ser Cys Ser Arg Leu Ser Glu 
355 360 365 

Val Gin Ala Ser Leu His Gly 
370 375 



245 



2S0 



255 



<210> 579 
<211> 702 
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<213> Homo sapiens 
<400> 1 

Met Ala Ala Pro Met Thr Pro Ala Ala Arg Pro Glu Asp Tyr Glu Ala 
15 10 15 

Ala Leu Asn Ala Ala Leu Ala Asp Val Pro Glu Leu Ala Arg Leu Leu 
20 25 30 

Glu He Asp Pro Tyr Leu Lys Pro Tyr Ala Val Asp Phe Gin Arg Arg 
35 40 45 

Tyr Lys Gin Phe Ser Gin He Leu Lys Asn lie Gly Glu Asn Glu Gly 
50 55 60 

Gly He Asp Lys Phe Ser Arg Gly Tyr Glu Ser Phe Gly Val His Arg 
65 70 75 80 . 

Cys Ala Asp Gly Gly Leu Tyr Ser Lys Glu Trp Ala Pro Gly Ala Glu 
85 90 95 

Gly Val Phe Leu Thr Gly Asp Phe Asn Gly Trp Asn Pro Phe Ser Tyr 
100 105 110 

Pro Tyr Lys Lys Leu Asp Tyr Gly Lys Trp Glu Leu Tyr He Pro Pro 
115 120 125 

Lys Gin Asn Lys Ser Val Leu Val Pro His Gly Ser Lys Leu Lys Val 
130 135 140 

Val He Thr Ser Lys Ser Gly Glu He Leu Tyr Arg He Ser Pro Trp 
145 150 155 1€0 

Ala Lys Tyr Val Val Arg <31u Gly Asp Asn Val Asn Tyr Asp Trp He 
1€5 170 175 

His Trp Asp Pro Glu His Ser Tyr Glu Phe Lys His Ser Arg Pro Lys 
180 185 190 

Lys Pro Arg Ser Leu Arg He Tyr Glu Ser His Val Gly He Ser Ser 
195 200 205 

His Glu Gly Lys Val Ala Ser Tyr Lys His Phe Thr Cys Asn Val Leu 
210 215 220 

Pro Arg lie Lys Gly Leu Gly Tyr Asn Cys He tSln Leu Met Ala He 
225 230 235 240 

Met Glu His Ala Tyr Tyr Ala Ser Phe Gly Tyr Gin He Thr Ser Phe 
245 250 255 

Phe Ala Ala Ser Ser Arg Tyr Gly Thr Pro Glu Glu Leu Gin Glu Leu 
260 265 270 

Val Asp Thr Ala His Ser Met Gly He He Val Leu Leu Asp Val Val 
275 280 285 

His Ser His Ala Ser Lys Asn Ser Ala Asp Gly Leu Asn Met ^Phe Asp 
290 295 300 

Gly Thr Asp Ser Cys Tyr Phe fiis Ser Gly Pro Arg Gly Thr His Asp 

310 315 320 
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Leu Trp Asp Ser Arg Leu Phe Ala Tyr Ser Ser Trp Glu Val Leu Arg 
325 330 335 

Phe Leu Leu Ser Asn lie Arg Trp Trp Leu Glu Glu Tyr Arg Phe Asp 
340 345 350 

Gly Phe Arg Phe Asp Gly Val Thr Ser Met Leu Tyr His His His Gly 
355 360 365 

Val Gly Gin Gly Phe Ser Gly Asp Tyr Ser Glu Tyr Phe Gly Leu Gin 
370 375 380 

Val Asp Glu Asp Ala Leu Thr Tyr Leu' Met Leu Ala Asn His Leu Val 
385 390 395 400 

His Thr Leu Cys Pro Asp Ser lie Thr lie Ala Glu Asp Val Ser Gly 
405 410 415 

Met Pro Ala Leu Cys Ser Pro lie Ser Gin Gly Gly Gly Gly Phe Asp 
420 425 430 

Tyr Arg Leu Ala Met Ala lie Pro Asp Lys Trp He Gin Leu Leu Lys 
435 440 445 

Glu Phe Lys Asp Glu Asp Trp Asn Met Gly Asp He Val Tyr Thr Leu 
450 455 460 

Thr Asn Arg Arg Tyr Leu Glu Lys Cys He Ala Tyr Ala Glu Ser His 
465 470 475 480 

Asp Gin Ala Leu Val Gly Asp Lys Ser Leu Ala Phe Trp Leu Met Asp 
485 490 495 

Ala Glu Met Tyr Thr Asn Met Ser Val Leu Thr Pro Phe Thr Pro Val 
500 505 510 

He Asp Arg Gly He Gin Leu His Lys Met He Arg Leu He Thr His 
515 520 525 

Gly Leu Gly Gly Glu Gly Tyr Leu Asn Phe Met Gly Asn Glu Phe Gly 
530 535 540 

His Pro Glu Trp Leu Asp Phe Pro Arg Lys Gly Asn Asn Glu Ser Tyr 
545 550 555 5^0 

His Tyr Ala Arg Arg Gin Phe His Leu Thr Asp Asp Asp Leu Leu Arg 
565 S70 S7S 

Tyr Lys Phe Leu Asn Asn Phe Asp Arg Asp Met Asn Arg Leu <31u Glu 
580 585 590 

Arg Tyr Gly Trp Leu Ala Ala Pro Gin Ala Tyr Val* Ser Glu Lys His 
595 600 605 

Glu Gly Asn Lys He He Ala Phe ^lu Arg Ala <31y Leu Leu Phe He 
610 615 620 

Phe Asn Phe His Pro Ser Lys Ser Tyr Thr Asp Tyr Arg Val <31y Thr 
^25 630 -625 640 

Ala Leu Pro ^ly Lys Phe Lys He Val Leu Asp Ser Asp Ala Ala Glu 
€45 650 €SS 
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Tyr Gly Qly His Gin Arg Leu Asp His Ser Thr Asp Phe Phe Ser Glu 
660 665 670 

Ala Phe Glu His Asn Gly Arg Pro Tyr Ser Leu Leu Val Tyr lie Pro 
675 680 685 

Ser Arg Val Ala Leu lie Leu Gin Asn Val Asp Leu Pro Asn 
690 695 700 
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(54) Bczeichnung: NEUE APOPTOSE-INDUZEERENDE DNA-SEQUENZEN 



fFortsetzung auf der ndchsten Seiie] 

O 



(57) Abstract: The invention relates to nucleic acid molecules coding for (poly)peptides associated with apoptosis. In preferred 
" BS forms of embodiment, the (poly)peptides induce or inhibit apoptosis. The invention also relates to (po]y)peptides coded by said 
nucleic acids, vectors containing said nucleic acid molecules, and hosts transformed by said nucleic acid molecules. Preferably, Ihe 
hosts are transgenic non-human mammals. The invention further relates to methods for identifying test substances which directly 
or indirectly activate or inhibit the inventive (poly)peptides, and to methods for improving such lest substances. Furthermore, the 
invention relates to methods for producing pharmaceuticals or medical products in which the identified or improved test substance 
is formulated with a pharmaceutically acceptable carrier or diluting agent, and to pharmaceuticals which can be used to induce or lTj 
^ inhibit apoptosis and to treat associated diseases. 

00 

^ (57) Zusammcnfassung: Die vorliegende Erfindung betriffi Nukleinsauremoleldile, die Apoptose-assoziierte (Poly)peptide kodie- 
^ ren. In bevorzuglen Ausfiihrungsformen induzieren oder inhibieren die (Poly)peptide Apopiose. Femer betrifft die Erfindung von 

diesen Nukleinsauren kodierte (Poly)peptide, Vektoren, die die Nukleinsauremolekiileenthalten und mit diesen Nukleinsauremole- 
O kiilen transformierte Wirte. Vorzugsweise sind die Wirte transgene nicht-mcnschliche Sanger. Daiiiber hinaus betriflft die Erfindung 
^ Verfahren zur Identifizierung von Testsubstanzen, welche dieerfindungsgemassen (Poly)peptide direkt oder indiiekt akthieren oder 

inhibieien und zur Verbesserung solcher l^tsubstanzen. Schliesslich betriflft die Erfindung Verfahren zur Herstellung von Arznei- 
^ mitteln oder Medizinprodukten. in denen die identifizieite oder verbesseite Testsubstanz mit einem pharmazeutisch veitraglichen 
J;^ Trageroder Verdiinnungsmittel formuliert wird sowie Arzneimittel, die zur Indukdon oder Inhibition von Apoptoseund zurBehand- 
^ lung enlsprechender Krankheiten eingesetzt werden konnen. 
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Z«r ErUdrung der ZweAbuchstaben-Codes und der anderen Ah- 
kiinMngen wird auf die ErklHrungen ("Cuidamre Notes on Co- 
des and Abbtrviat inns") am Anfang jeder reguldren Ausgahe der 
PCT-Gazetie verwiesen. 
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considered to be of particular relevance 

"E" earlier document btJt published on or afterthe international 
linng dale 

V document which may throw tiovbts on priority daim(8) or 
which Is cited to establish the publicatioadateLof.another. . 
titation or other special reason (as spedfied) 

*0" document referring to an oral disclosure, use» exhibition or 
other means 

"P" document published prior to the international filing date but 
later man the pitorlty date claimed 



*r later document published afterthe intemattonal ftiing date 
or priority date and not in conflict with the ajspflcation but 
dted to understand the principle or theory underiying the 
' invenfion 

"X" document of particular relevance: the claimed invention 
cannot be considenad novel or cannot be considered to 
invoiva an inventive step when the document is taken alone 

■Y" document of parficuiarrBlevancerlheclaJmed-Invention*- • 
cannot be considered to tnvoh/e an Inventive step when the 
document is combined with one or moie other such docu- 

ments,$udioonMiation being obvious to a person skilled 
bitheart 

"&* document member of the same patent family 



Date of the actual completion of the intemationai search 



27 January 2G04 



Date of mailing of the intemationai search t^xai 



Name and mafling address of the ISA 

European Patent Office, P.6.-S81 8 Patentiaan 2 
NL«2280HVR9swgk 
Tel <+31-70) 34D-2040, Tx. 31 ©1 epo nl, 
l^ax: (+31-70) 34O<3016 



Authorized offtoer 



Grosskopf, R 



fbrni PGT/lSAffilo (BBOond sheet) iJaniary 2004) 



_ UU^ational Application No 

INTERH^IONAL SEARCH REPORT ^ 


^(Continuation) DOCUMENTS CONSIDERED TO BE RELEVANT 


Category * 


Cilatton o) documani. wtth Indlcallon. where appropriate, of the relevant passaees 1 f 


tolevanltodalmNa 


A 


GRIMM S ET AL: "AN APOPTOSIS- INDUCING 1 

ISOFORM OF NEU DIFFERENTIATION FACTOR 

(NDF) IDENTIFIED USING A NOVEL SCREEN fOR 

DOMINANT, AP0PT0S1S-INDUCIN6 GENES" 

JOURNAL OF EXPERIMENTAL MEDICINE, TOKYO. 

JP, 

vol. 185, no. 6, 

17 March 1997 (1997-03-17) . pages 
1137-1142, XP000982878 
ISSN: 0022-1607 
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im^RNATIOWvL SEARCH REPORT 



International application No. 
PCT/EP 03/00270 



Box I Observations where certain claims were found unsearchable (Continuation of item 1 of first sheet) 



This international seaichrqx>rthas notbeenestablishedinrespect of certain claims under Article 17(2Xa)forthe foUowingreasons: 

S Claims Nos.: 
because they relate to subject matter not required to be searched by this Authority, namely: 

Although claim 56 relates to a diagnostic method practiced on the human or 
animal body, the search was carried out on the basis of the alleged properties 
of the compound or composition. 

2. [x] ClaimsNos.: 22-24,43 

— because they relate to parts of the international application that do not conqjly with the prescribed reqioirements to such 
an extent that no meaningfiil international search can be carried out, specifically: 

see FURTHER INFORMATION sheet PCT/ISA/210 



□ ClaimsNos.: 
because they are dependent claims and are not drafted in accordance with the second and third sentences of Rule 6 . 4<a) . 



Box n Observations where unity of invention is lacking (Continuation of item 2 of first sheet) 



This International Seaidiing Authority found multiple inventions in this international qyplication, as follows : 

See supplemental sheet 



1. I I As all required additional search fees were timely paid by fbs applicant, this international search report coveis all 
— searchabledaims. 

2. I I AsaUseaichabledaimscouldbesearchfidwithouteffortj^^ 

of any additional fee. 

3. I I As oiify some of the reqoired additional seandi fees were timely paid by the ai^ 
^ — ' covers omly those claims for which fees were paid, spedficalfycli^^ 



4. nn No required adthtionalseardi fees were timety paid by the appHc^ Consequently, this intematiQiialsearchieport is 
I— ' restricted to the invention first mentioned in the claims; it is covered by claims Nos.: 

1-56 (all partially) 

Ronark on Protest J | Tbe additional seardi'fees were aocon^Mnifid by fiie ap|dicapt*s protest 

I j >fopiotestacconq»niedthepayniBntofadditi(HiBl8e^^ 
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mTERNATIORAL SEARCH REPORT 



International application No. 
PCT/EP 03/00270 



Continuation of 1.2 
Claims: 22-24, 43 



The receptors according to claims 22-24 involve products that are 
characterized not by any structural features but only by an extremely vague 
functional feature ("receptor"). 

Therefore, no search could be done in relation to these products or the 
methods in which they are used (claims 45-55). The same applies to the use 
of uncharacteriezd inhibitors (claim 43). 

For the rest, all the method claims involve purely hypothetical methods 
lacking any exp^imental foundation. 

The applicant is advised that claims relating to inventions in respect of 
which no intemational search report has been established normally cannot be 
the subject of an intemational preliminary examination (PCT Rule 66.1(e)). 
In its capacity as Intemational Preliminary Examining Authority the EPO 
generally will not carry out a preliminary exammation for subjects that have 
not been searched. This also applies to cases where the claims were amended 
after receipt of the intemational search report (PCT Article 19) or where the 
applicant submits new claims in the course of the procedure under PCT 
Chapter n. After entry into the regional phase before the EPO, howev-er, an 
additional search can be carried out in the course of the examination (cf. 
EPO Guidelines, Part C, VI, 8.5) if the deficiencies that led to the 
declaration under PCT Article 17(2) have been remedied. 



INTERNA' 



AL SEARCH REPORT 



latemational application No. 
PCT/EP 03/00270 



The International Searching Authority has determined that this international 
application contains multiple (groups of) inventions, namely 

Invention 1: Claims 1-56 (all in part) 

nucleic acid molecule with the Seq. Id. No. 1, vectors and hosts 
that contain this molecule, methods of producing a peptide with 
the Seq. Id. No. 120 that is coded by this molecule, diagnostic 
methods that use this molecule, pharmaceutical compositions 
and medicines that contain this molecule. 



Inventions 2-578: Claims 1-56 (all in part) 

Nucleic acid molecules with the Seq. Id. No. 2-119 and 209- 
398 and nucleic acid molecules that code peptides with the 
Seq. Id. No. 120-208 and 399-579, vectors and hosts that 
contain these molecules, methods of producing a peptide that is 
coded by these molecules, diagnostic methods that use these 
molecules, pharmaceutical compositions and medicines that 
contain these molecules. 



internationJSer recherchenbericht 



li^l^ionaies Aktenzolchen 

PCT'/EP 03/00270 



A. KLASSIFIZIERUNG DES ANMELDUNGSGEGENSTANOES 

IPK 7 C07K14/47 C12Q1/68 A61K38/00 A61K39/00 



Nach der Interna) ionaten Patentklassiflkation (IPK) oder nach der natlonaten Klasstfikalton undderfPK 



B. RECHERCHIERTE GEBIETE 



Recherchiener MmdeslprOtslotl (KlassUikalionssystem und Klasslflkallonasymbole ) 

IPK 7 CQ7K 



Rectierctueile abar nichi zum Mindesipnilslori gehdrende VerMenlllchunosn, soweH diese unter die lecheichleiten Geblele iaVen 



wahrend der miernaiionalen RecMtche konsuliierte etektronlsche Datenbank (Name der Oalenbank und evil, veiwendele SuchbegrOte) 

EPO-Internal , BIOSIS, Sequence Search 



C. ALSWESENTLICHANGESEHENEUNTERLAGEN 



Kalegorie* Bezeicnnung der VerMlenUwhung. eowel ertoiderUch unler Angabe der In Belracht kommenden Telle 



Betr. AnsimidiNr. 



HANES JOZEF ET AL: "Characterization by 

cDNA cloning of the mRNA of human 

ribosomal protein L8" 

BIOCHEMICAL AND BIOPHYSICAL RESEARCH 

COMMUNICATIONS, 

Bd. 197, Nr. 3, 1993, Selten 1223-1228, 
XP002268194 
ISSN: 0006-291X 
see Figure 1 
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Weliere VerdflenUichungen ^d der FoilseUung von f aid C zu 
entnehmen 



□ 



Siehe Anhang PatentfamlUe 



Besondere Kategorien von angegebenen Vercrftenltichungen 
*A* VeKWenttiChuna dte den angemeinen Stand der Technikdefiniert, 
al>er nicht als oesonders bedeutsam anzusehen isl 

*E' §Ueres Dokument. das jedoch eisl am Oder nach dem inlemationaten 
Anmeldedalum veroflenltlcrit worden Isl 

'L* Verdftentllchung. die geeignet 1st. ejnen Priorttdtsanspnich zweHelhan er-> 
scheinen zu lassen, Oder durch die das Veroflentbchungsdatum einer 
anderen im Recherchenbericht genannten VerdHentiichung belegt werden 
sol) Oder die aus einem anderen besonderen Grund angegeben ist (wie 
atisgefuhrt) 

'O* VerSffenllichung. die sich auf eine nuindliche Otfenbarung. 

eine Benutzung, eine AussteOung oder andere MaBnahmen bezieht 
*p' Ver6ffentljchung. die vor dem inlemalionalen AnmetdedaUim, abernach 

dem beanspruchten Prjoritatsdatum verottenthcht worden isl 



T Spdtere Veroffentllchung, die nach dem Intemattonalen AnmetdedaUim 
Oder dem Prioradtsdatum verdffentiicht worden ist und mi! der 
Anmeldung nIcht koUidieft, sondem nur zum Verstandnis des der 
Erfindung zugnindeliegenden Pifnzips Oder der Ihr zugrundelienenden 
Theorie angegeben Isf 

'X' Veroffentfichung von besonderer Bedeutung; die beanspnichl8€rfindung 
kann aHeln aufgrund dieser Veroffenlltohung nicht als neu Oder auf 
eifinderischerTaUgkBit beruhend betrachtet werden 

*y Ver5ffentiidiung von besonderer Bedeutung; die beanspruchte€ifindung 
kann nk^ht als auf eifinderischer Tdtjgkelt beruhend betrachtet 
weiden, wann die Verdffenllichung mil einer oder mehieren anderen 
VerdffenUtohungen dteser Kategorie in Verbindung oebracht wiid und 
diese Verbindung fOr einen Fachmann nahellegend^ 
VerfiffentOchung, die Mftgtied deiselben Patentfarrtiiie isl 



Datum des Abschlusses der inlemationalen Recherche 

27. Januar 2004 



Absendedatum des Intemattonalen RecheithenbericMs 



Name und Postanschrifl der Intemationaien Recherchenbehoide 

£uropSisd)es Patentamt. P.B.5618 Patentlaan 2 
NL-2280MVRgsw!ik 



Bevotimachtigl^ Bediensteter 



INTERNATIONHfeR RECHERCHENBERICHT 



DDDles Aktenzelchen 



FGT/EP 03/00270 



C^FerUetzung) ALS WESENTLICH ANOESEHENE UNTERLA6EN 



Kategorie* Beztichnung der VertUtenllichuns, sowall eitoidertlch unter Angabe der In BetiacM konunenden Telle 



Betr. Anspiud) Nr. 



GRIMM S ET AL: "AN AP0PT0SIS-INDUCIN6 
ISOFORM OF NEU DIFFERENTIATION FACTOR 
(NDF) IDENTIFIED USING A NOVEL SCREEN FOR 
DOMINANT, AP0PTOSIS-INDUCIN6 GENES" 
JOURNAL OF EXPERIMENTAL MEDICINE, TOKYO, 
JP. 

Bd. 185, Nr. 6, 

17. MSrz 1997 (1997-03-17), Selten 
1137-1142. XP000982878 
ISSN: 0022-1007 



INTERNATIONALER RECHERCHENBERICHT 



atlonales Aktenzeichen 
PCT/EP 03/00270 



Feld 1 Bemerkungen zu den Anspruchen, die sich als nicht recherchierbar erwiesen haben (Fortsetzung von Punk! 2 auf Blatt 1 



GemdB Artikel 17<2)a) wurde aus tolgenden GrDnden fOr bestimmte AnsprQche keln Recherchenbertcht erstellt: 

1. |xj AnsprucheNf. 

well sie sich auf Gegenstdnde beziehen, zu deren Recherche die BehOrde nlcht verpfDchtet ist. nfimUch 

Obwohl der Anspruch 56 s1ch auf ein Diagnostizierverfatiren, das am 
menschllchen/tierlschen Korper vorgenommen wird, bezleht, wurde die Recherche 
durchgefuhrt und grundete s1ch auf die angefOhrten Wirkungen der 
Verblndung/Zusammensetzung. 

2. Pn Anspruche Nr. 22-24, 43 

well ste sich auf Telle der Iniernatlonalen Anmeldung beziehen, die den vorgeschrlebenen Anfordeaingen so wenlg entsprechen, 
daB eine sinnvolle Internationale Recherche nicht durchgefOhrt werden kann, n&mlich 

Siehe Zusatzbiatt WEITERE ANG ABEN PCT/ISA/21 0 

3. Anspruche Nr. 

well es stoh dabei um abhdngtge AnsprOche handelt, de nlcht entsprechend Satz 2 und 3 der Regel 6.4 a) abgefaBt sind 



Paid II Bemeikungen bei nnangelnder Einhettlichkeit der Erflndung (Portsetzung von Punkt 3 auf Blatt 1 ) 



[>ie Intemattonale RecherchenbehOrde hat testgestellt, daB dlese Internationale Anmeldung mehrere £rfindungen enthait: 



siehe Zusatzbiatt 



1 . I I Da der Anmelder alle erforderlichen zus^itzltohen RecherchengebQhren rechtzeltig entrlchtet hat, erstreckt stoh dieser 
' — ' Internationale Recherchenberlcht auf alle recherchierbaren Anspruche. 

2 I I Da fiir alle recherchierbaren Anspruche die Recherche ohne elnen Arbeltsaufwand durchgefQhrt werden konnte, <ler eine 
» — ' zusdtzliche Recherchengebuhr gerechtfertigt hatte. hat die Beh6rde nicht zur Zahlung einer solchen GebQhr aufgefordert 



3. Da der Anmelder nureintge der erforderttohenzusatzlichenRecherchengebahrenrec^ erstreckt steh dieser 

' — I Internationale Recherchenberlcht nur auf die AnsprQche, fOr die GebQhren entrlchtet worden sInd. namllch auf die 
AnsprQche Nr. 



4. [yJ Der Anmelder hat die erforderlichen zus^tzlichen RecherchengebQhren nicht rechtzeitig entrichtet. Der Internationale Recher- 
chenberichl beschrSnkt sich daher auf die In den AnsprQchen zuerst erwShnte Erfindung; diese 1st In folgenden AnsprQchen er- 
faBt: 

1-56 ( alle teilwetse) 



Bemerkungen hinsichtlich eines Widerspruchs j | zusaizlfchen<3ebQhren wurden vom Anmekfer unter Wklerspmch gezahit 

|~| Die Z^ung zus^teher RecherchengebQhren ^rfolgte ohne Wkferspoich. 




Internationales AktenzelchenPCT/ EP 03/00270 



WEITERE ANGABEN 



PCT/ISA/ 210 



Fortsetzung von Feld 1.2 
AnsprQche Nr.: 22-24, 43 



Bei den Rezeptoren gemass Anspruchen 22- 24 handelt es s1ch m Produkte, 
die durch kelnerlel strukturelle und nur durch ein ausserst vages 
funktionelles Merkmal ("Rezeptor") charakterlsl^rt sind. 

Daher konnte in Bezug auf diese Produkte und auch auf die Methoden, in 
denen sie verwendet warden (AnsprQche 45-55) kelne Recherche erstellt 
warden. Das glalche gilt fur die Verwendung nicht charakterislarter 
Inhibitoren (Anspruch 43), 

Im ubrigen handelt es sich bei samtllchen Verfahrensanspruchen um rein 
hypothetlsche Verfahren, denen jegllche experimentelle Stutzung fehlt. 

Der Anmelder wird darauf hingewiasen, dass Patentanspruche auf 
Erfindungen, fur die kein internationalar Recherchenbericht erstellt 
wurde, normal erweise nicht Gegenstand einer internationalen vorlaufigen 
Prufung sein konnen (Regel 66.1(e) PCT).In seiner Eigenschaft als mit, 
der internationalen vorlaufigen Prufung beauftragte Behorde wird das EPA 
also In der Regel kelne vorlaufige PrQfung fur Gegenstande durchfuhren, 
zu denen kelne Recherche vorliegt.Dies gilt auch fur den Fall, dass die 
Patentanspruche nach Erhalt des internationalen Recherchenberichtes 
geandert wurden (Art. 19 PCT), oder fur den Fall, dass der Anmelder im 
Zuge des Verfahrens gemass Kapitel II PCT neue Patent anpruche 
vorlegt.Nach Eintritt in die regional e Phase vor dem EPA kann jedoch im 
Zuge der Prufung eine weitere Recherche durchgefOhrt werden (Vgl. 
EPA-Richtlinien C-VI, 8.5), sollten die Mangel behoben sein, die zu der 
Erklarung gemass Art. 17 (2) PCT gefuhrt haben. 




IntematbnalesAktenzeichenPCT/ EP ^3/00270 



WEITERE ANGABEN 



PCT/ISA/ 210 



Die Internationale Recherchenbehorde hat festgestellt, dass diese 
Internationale Anmeldung mehrere (Gruppen von) Erfindungen enthSlt. 
nSmlich: 



Erfindung 1: Anspriiche 1-56 (alle teilweise) 



Nukleinsauranolekul mit der SEQ It) NO: 1, Vektoren und 
Wirte, die dieses MolekUl enthalten, Verfahren zur 
Herstellung eines Peptids mit der SEQ ID NO: 120» das von 
dieson MolekUl kodiert wird, diagnostische Verfahren, die 
dieses Molekiil verwenden, phamiazeuti sche Zusanniensetzungen 
und Medi kamente, die dieses Molekul enthalten 



Erfindungen 2-578: Anspruche 1-56 (alle teilweise) 



Nukleinsauremol^kiile mit den SEQ ID NOs: 2-119 und 209-398, 
bzw. Nukleinsauremolekiile, die ein Peptid mit den SEQ ID 
NOs: 120-208 und 399-579 kodieren, Vektoren und Wirte, die 
dieses Molekul enthalten, Verfahren zur Herstel 1 ung €i nes 
Peptids, das von diesem Molekul kodiert wird, diagnostische 
Verfahren, die dieses MolekUl verwenden, pharmazeutische 
Zusamnensetzungen und Medi kamente, die dieses Molekul 
enthalten 



